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Abstract

Mitochondrial genome sequencing is an active and productive field in current research of
animal species. The application of Next-Generation Sequencing techniques has significantly

improved the process retrieving valuable molecular data.

In this study, the mitogenomes from two cold-water octocorals from the north Atlantic region
(Norwegian waters) were completely sequenced, using the lonTorrent PGM technology. While
one species (Alcyonium digitatum,L. 1758) represents the shallow water soft corals, the other
species (Primnoa resedaeformis, L. 1812) is a deep-sea gorgonian species. Thus, according to

classic taxonomy these two octocoral species are expected to be distantly related.

The resulting mitogenomes are in the line with previous research of related species and are
similar in gene content and order to the inferred ancestral type of mitogenome organization in
octocorals. At the same time, several interesting sequence features were explored. Deviations
from the common pattern among octocorals are expressed in nucleotide sequence heterogeneity

and intergenic space structure.

Phylogeny analyses highlighted the relationships of these species based on whole mitogenome
sequences of all available octocorals. Here, the two studied species group together, and forming
a separate branch among octocorals. This observation is very surprising since Alcyonium
digitatum and Primnoa resedaeformis represent soft corals and gorgonians, respectively. These
interesting results provide a basis for further studies of mitochondrial genomes of cold-water

octocoral variation in both species.



List of abbreviations

As Antisense

alp6 FO ATP synthetase complex, subunit 6 gene
atp8 FO ATP synthetase complex, subunit 8 gene
Bp Base pair(s)

coxl1 Cytochrome oxidase, subunit 1 gene

cox2 Cytochrome oxidase, subunit 2 gene

cox3 Cytochrome oxidase, subunit 3 gene

cob Cytochrome b gene

DNA Deoxyribonucleic acid

ete et cetera

GTR General Time Reversible

IGR Intergenic region

IPTG Isoprpyil B-D-1-thiogalactopyranoside

Kb Kilobase(s)

ML Maximum Likelihood

Met Methionine

Msh-1 (mtMutS; mutS) Mutation Supressor Homolog 1; mitochondrial mutation supressor gene

mtDNA Mitochondrial DNA

ndl NADH dehydrogenase, subunit 1gene
nd2 NADH dehydrogenase, subunit 2 gene
nd3 NADH dehydrogenase, subunit 3 gene
nd4 NADH dehydrogenase, subunit 4 gene
nd4l. NADH dehydrogenase, subunit 4L gene
nd5 NADH dehydrogenase, subunit 5 gene
ndo6 NADH dehydrogenase, subunit 6 gene
NGS Next-generation sequencing

Nt Nucleotide(s)

ORF Open reading frame

PCR Polymerase chain reaction

RNA Ribonucleic acid

RPM Rounds per minute

rRNA Ribosomal RNA

ml Ribosomal large subunit gene

ms Ribosomal small subunit gene

Sec Second(s)

IRNA Transfer RNA

trnM Transfer RNA (f-Met) gene

Xgal 5-bromo-4-chloro-3-indolyl-B-D-galactopyranoside
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Introduction

Cnidaria

Cnidaria is a taxon of special interest to biologist. The phylum Cnidaria is a basal group of
animals that originated early in the metazoan evolution Proceedings of the National Academy
of Sciences. Phylum consists of approximately 9000 species with main groups represented by
Anthozoans, Cubozoans, Staurozoans, Hydrozoans and Scyphozoans. Despite of their ancestry,
cnidarians exhibit high morphological plasticity and variability in the reproductive traits and
life cycles (McFadden et al., 2001). They are simply organized animals with little bilateral
symmetry. Some animals possess sack-like body and are sessile while others have an actively
swimming medusa lifeform. While diverse life forms can be observed in this taxon, all animals
inhabit marine environments with a few exceptions of freshwater-dwelling organisms (for

instance, freshwater hydra H. oligactis).

In contempt of their morphological simplicity, cnidarians are the key species in some types of
ecosystems. Particularly, corals shelter up to one-third of marine fauna species (Plaisance et al.,
2011), provide unique conditions to microorganisms, and are hot points of biodiversity in

marine and oceanic environments (Sunagawa et al., 2010).

Corals are among the most prominent organisms within this taxon. They form a class Anthozoa
with two main assemblages — Hexacorallia and Octocorallia, respectively. Both groups consist
mostly of colonial forms that participate in reef-building by creating dense beds on the ocean’s

floor. Therefore, both groups contribute to creation of important benthic ecosystems.

Mentioned subclasses are different in their morphology (Daly et al., 2007). Octocorals have
eight-fold symmetry and simple tissue organization. They are composed of mesoglea, forming
a dense matrix, and continuous epidermis, connecting the whole colony. An outer tissue, called
coenenchyme, is often solidified. Body plan also includes eight mesenteries and eight tentacles.
Colonies are polymorphic in their color. Animals prefer different habitats, but usually it is
depths in the range of 3 to 50 m (Moen, 2004).

Hexacorallia is a well-studied group (63 complete mitogenome sequences available in
GenBank) while the importance of Octocorallia was reflected in studies more recently (23
complete mitogenome sequences available in GenBank). Moreover, tropical species are best
studied and described (Iguchi et al., 2012; Shinzato et al., 2011; Stanley Jr, 2003; Weis et al.,

2008), thus species from another locations are interesting objects for further investigations.
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Genomic studies of coral genomes are very promising in many respects: molecular techniques
applied to species from unusual life conditions can result in obtaining new valuable information,
molecular tools ('such as primers, markers, etc.) and products (drugs, GFP-like proteins, toxins

and venoms) as well as valuable information about diversity of basic animal groups.

Figure 1. A) An example of Alcyonium digitatum presented in yellow and white morphs

B) An example of a part of Primnoa resedaeformis

Photo: A) JC Schou B) Leo Shapiro Both images are taken from eol.org

Mitogenome research

The complete sequences of mitochondrial genomes have become a useful tool in current
research on cnidarians (Chapman et al., 2010; Kayal and Lavrov, 2008). Compared to variably
organized and complex nuclear genomes, mitogenome sequences are relatively easy to
assemble and annotate. Moreover, the mitochondrial genome contains a stable set of genes and
is readily amenable to comparative analyses. After first mitogenomes have been sequenced and
assembled, a cascade of molecular data, describing mitochondrial DNA (mtDNA) organization
and functioning, appeared. A variety of feature characteristics of the mitogenome has recently
been uncovered, and these studies improved our basic knowledge of organelle genome
(Emblem et al., 2014; Shao et al., 2012). The broad use of mtDNA makes it a suitable marker
in population studies and phylogeny inferences in detecting SNPs, variability, and selective
sweeps in coding sequences. Research on mitochondrial genome structure also contributes in
exploring nuclear genomes since it represents a first step in the understanding of organism

function at a basic level.



Application of Next Generation Sequencing (NGS) has revolutionized the current field of
research (Miller et al., 2011). However, a combination of NGS and different techniques in
mitogenome research is probably the most powerful approach. This because it, will ensure both
efficient processing and quality of the sequences. Thus, NGS reads can be successfully
combined and verified with techniques such as PCR, molecular cloning and Sanger sequencing
(Johansen et al., 2010).

Such comprehensive data can be used to characterize marine populations, species and
communities, as a basis of nature conservation strategies, and establishment of protected marine
areas (Shinzato et al., 2011). This becomes more important as the anthropogenic impact on the
environment is increasing. Marine habitats contain prominent ecosystems threatened by human
induced exploitation (underwater mining, fishery, etc.), pollution, ocean acidification
processes, and climate change (Hofmann et al., 2008). New molecular data will also facilitate
blue biotechnology, bioprospecting and its vast propagations in pharmaceutics and therapy
(Bruckner, 2002; Cho et al., 2009; Otero-Gonzélez et al., 2010).

Therefore, the application of genomics supported by NGS in marine species research is of high

priority.

Previous knowledge about octocoral mitogenomes

There are no complete nuclear genome sequences of octocorals up to date, but previous studies
in other cnidarians revealed unexpected complexity of cnidarian nuclear and mitochondrial
genomes (Beagley et al., 1995; Chapman et al., 2010). Indeed, specific features are abundant
within this phylum in either genomes. Here, focus will be mainly on the mitogenome since it is

an object of interest.

Anthozoan mitogenomes are usually organized in a circular DNA molecule with the size range
from 16 to 25 Kb in hexacorals and 18-19 Kb in octocorals. Those species which have linear
DNA can also have several mitochromosomes of different size. However, hexacoral and
octocoral genomes have noticeable differences in both gene content and genome organization.
Both genomes contain typical 13 essential protein-coding genes, coding for proteins involved

in oxydative phosphorylation processes, 2 ribosomal RNA subunits and a transfer RNA (f-Met),



which is common for both subclasses. In addition, hexacoral genomes have homing

endonuclease gene, another transfer RNA gene (Tryptophane) and group I introns.

Octocoral mitochondrial genome composition is highly conserved, but gene order is often
rearranged. It consists of typical 14 protein-coding genes and specific gene msh-1 (Mutation
Supressor Homolog 1; mtMutS), found only in octocorals. Genes are usually separated by
intergenic regions (IGR) — short non-coding sequences of up to 100 nucleotides. Some more

details are presented in the Table 1.

Table 1. Mitochondrion genome content in two Anthozoan subclasses

Mitogenome feature | Octocorallia | Hexacorallia
Size (Kb) 18-19 16-25
Topology circular circular
Protein coding genes | 14 14

rRNA genes 2 2

tRNA genes 1 2

HEG No Yes

Introns No Yes

msh-1 Yes No




Idea and realization of the project

The chosen species are very promising candidates for mitogenome sequencing study. Both
species are common cold-water soft corals from the North Atlantic region, that belong to the
Alcyonacea — the order in the Octocorallia subclass. While Alcyonium digitatum (“Dead men’s
fingers”) is a soft coral within the family Alcyoniidae found in shallow waters, Primnoa
resedaeformis belongs to the deep sea gorgonian family Primnoidae. Taxonomically these
species are expected to be distantly related octocorals, but little molecular data about are
available in databases to challenge the relationship analysis.

The present study applied lon semiconductor sequencing technology to mitogenome and
mitotranscriptome sequencing of two octocoral species (Fig.2). For the purpose of verifying the
results obtained by lonTorrent sequencing, we used Sanger sequencing amplified mtDNA
regions.

Molecular cloning procedures were chosen as an additional approach that would also improve
the resolution of the sequence. This technique is effective for verification of poorly resolved
parts of the mitogenome since it is able to produce clean sequencing data and improved
coverage of problematic DNA regions. Transcriptome sequencing output is used for
verification of gene sequences as well as identifying abundant transcripts. Thus, we were able
to obtain a high quality mitogenome sequence from both study species.

The acquired mitogenomes were used together with the set of available published octocoral
mitogenomes species for the reconstruction of phylogenetic relations.

The use of lon semiconductor sequencing has also a key advantage because a pool of whole
genomic DNA reads that is created during preparation procedures. These reads can be used for
the further studies.



Figure 2. Workflow scheme of experiments in the present study.
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Materials and methods

Sample collections

Live P. resedaeformis samples were collected at a Lophelia pertusa reef at Nord-Leksa,
Norway (63°36°N;9°24’E) at 150-200 m depth using the ROV Minerva, RV Gunnerus (NTNU,
Trondheim). Samples were stored in absolute ethanol at -20°C for DNA extraction. Samples for
RNA extraction were homogenized in TRIzol and frozen at -80°C, or stored in RNAlater®
RNA Stabilization solution (Life Technologies™) at -20 °C in order to prevent RNA

degradation.

Live A. digitatum samples were collected by scuba-divers at Markvedbukta Research station
(67°16'N; 14°33'E), Bodg, Norway at 3-5 m depth. Samples were preserved in absolute
ethanol at -20°C for DNA extraction. Samples for RNA extraction were frozen at -80°C, or

stored in RNAlater® solution and frozen at -20 °C in order to prevent RNA degradation.

Nucleic acid isolation

Coral tissue samples (2-5 mg) were mechanically homogenized in 2 ml MagNa Lyser Green
Beads Tube (Roche) with Precellys 24 homogenizer (Bertin Technologies™) at 10000 rpm
until complete homogenization. Total genomic DNA was extracted with Epicentre
MasterPure™ Complete DNA and RNA Kit (Illumina™) and Urea protocol (see Appendix).
Both protocols exploit broad range specificity Proteinase K. The Urea protocol also includes
phenol/chloroform and chloroform/isoamyl extractions together with ethanol precipitation. The

Epicentre kit contains manufactured protein precipitation agents.

Standard TRIzol protocol (Chomczynski, 1987), modified for cod (MG group) was used to
extract total RNA from both fresh tissue and frozen samples. Standard requirements for work
with RNA were considered as previously described (Nielsen, 2011). RNAseZap®Solution

(Life Technologies™) was used to clean working surfaces from RNAses.

For the purpose of measuring the amount of nucleic acid in the probe and the purity of sample,
several basic methods were used. Qubit™ dsDNA BR Assay kit (Invitrogen™) and High
sensitivity RNA Assay kit (Invitrogen™) protocols were used directly after extraction

procedures to assess approximate amount of material to work with.
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Qubit ® 2.0 Fluorometer (Invitrogen TM) measurements are based on the fluorescence of the
probe after binding with fluorescent agents. Nanodrop® ND-1000 (Thermo Fisher Scientific™)
device was used to analyze concentration and purity of the sample. This device exploits a ratio
of different wavelengths as a standard value of a pure sample. Agilent 2200 Tape Station
System (Agilent Technologies) device was used to assess length of molecules and sample
molarity after shearing and amplifying as well as other procedures, when proceeding to library
and template preparations. Genomic DNA Screen Tape and High Sensitivity RNA Screen

Tapes were used.

All measurements were done according to manufacturer’s instructions and with negative

control sample.

PCR

Only parts of protein coding genes of the studied species mitogenomes are available in online
databases. Therefore, PCR primers were constructed using these sequences and also using
multiple alignments of different octocoral species sequences. These octocoral-specific primers
were combined randomly (except using forward and reverse primer for one gene in the same
reaction) in PCR reactions. The strategy was to obtain amplification of different regions and

find an overlapping reactions whose products would cover the whole mitogenome.

Primers used for PCR and Sanger sequencing reactions are listed in the Appendix B. PCR kit
from TaKaRa (TaKaRa Bio Inc.) was used when preparing master mix. TaKaRa LaTaq
Polymerase was chosen because of abilities to amplify long amplicons, as well as its
proofreading properties (TaKaRa Bio Inc., 2004). Reaction mixture is presented in the Table 2.

All preparation steps were performed on ice.

Table 2. Reaction mixture for PCR

Component Amount, pl
DNA sample 1

Primer, F 1

Primer, R 1

LA Tag Polymerase | 0,2

dNTP mix 4

Mg2+ Buffer 2,5
Millipore water 15,3
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Thermocycling conditions were as following: initial denaturation at 94°C for 5 minutes, 25
cycles of 94°C for 30 seconds, 55°C for 30 seconds, 72°C for 4 minutes and final elongation at
72°C 4 minutes. Annealing temperatures were set according to the melting temperatures (Tm)

of the primers. Reactions were run with a negative control in order to check for contamination.

Visualization by agarose gel

DNA fragments were separated on 1% agarose gel (1 g of Ultra-pure Agarose (Invitrogen™)
per 100 ml of 0,5 TBE buffer) with SYBR® Safe (Invitrogen™) (4 pl per 100 ml). 1 Kb+ DNA
Ladder (Invitrogen™) was used to determine size of products. PCR products were mixed with
Blue Bromophenol 6x loading dye (1 pl of dye per 5 ul of product) before loading into wells.
Products were visualized using Gel Logic 200 Imaging system (Kodak™) and Safe Imager™.
Qiagex Il Gel Extraction Kit (150) (Agarose Gel Extraction protocol) (Qiagen) kit was applied
for products purification from gel.

Sanger Sequencing

Successfully amplified products were Sanger sequenced (BigDye v.3.1) to verify sequences
difficult to determine by lonTorrent. PCR primers were diluted 10-fold for the use in
sequencing reactions. The reaction mixture is presented in the Table 3. Thermocycling
conditions were as follows: initial denaturation at 96°C for 5 minutes, 25 cycles of 96°C for 10
seconds, 50°C for 5 seconds, and 60°C for 4 minutes. Reaction was performed at the Molecular
Biology Lab, UiN, Bodg and samples were shipped to UiT/UNN afterwards where were
processed on a 3130 xI GeneticAnalyzer® (Applied Biosystems™).

Table 3. Reaction mixture for Sanger sequencing

Component Amount,ul
PCR product (gel extracted)
Big dye enzyme

Big dye Buffer 5x
Forward/Reverse primer
Nuclease-free water

WWiFkrIFLIN
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lon Torrent sequencing protocols

E-Gel® electrophoresis system was applied for size selection when preparing a template to
further steps. E-Gel is a compact device that uses ready-made and stained E-Gel® SizeSelect™
Agarose Gels (2%), and works as a usual electrophoresis chamber. This procedure helps to

select a part of library with desirable size.

Real-time quantitative PCR (gPCR) procedure was done in order to calculate the exact amount
of molecules ligated with adapters from both ends. This procedure was done using StepOnePlus

Real-Time PCR system (Life Technologies™) and lon Library Tagman Quantitation Kit.

Emulsion PCR was performed with lon One Touch™ 2 System with lon PGM™ Template
OT2 200- and 400 kits (Life Technologies™) and checked with Qubit Quantitation Assay (Life

Technologies™) Kit.

Whole genome sequencing was done by using lon Torrent™ PGM and 316 v.2 sequencing
chips. lon Torrent Low Input Protocols were used because of low (50-100 ng) extraction output
from nucleic acid isolation procedures. Sequence quality was assessed based on the sequencing

run report and manual inspection of tracer.

Low Input RiboMinus™ Eukaryote System v2 kit (Ambion™) protocol and
MicroPoly(A)Purist Kit protocol were used to purify samples from rRNA and enrich PolyA
RNA, respectively. lon Total RNA Seq kit v2 was used to convert RNA into cDNA by reverse
transcription reaction and to prepare a template for further work. lon One Touch™ Kkits for 200-
and 400 bp and 316 v.2 sequencing chips were used. Quality control was performed by
analyzing the sequencing summary. All procedures were performed according to user manuals

from manufacturers.

Bioinformatics

FinchTV (Geospiza Inc.) was used for the quality score inspection of Sanger sequenced DNA

fragments as well as the length.

CLC Genomics Workbench (Qiagen™) software was used as a basic bioinformatic tool for
further analyses. Mapping of all reads on mitogenome of the reference species sequences was

done in order to sort out all nuclear reads. C. rubrum mitogenome was used as a reference for
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P. resedaeformis and P. resedaeformis subsequently as a reference for A. digitatum. Both length
and similarity fractions were set to be equal 0.8 in the purpose of increasing robustness. The
resulted mitochondrial reads were used for further mitogenome de novo assembly based on
overlapping parts of these reads. MITOS webpage assembly tool (http://mitos.bioinf.uni-
leipzig.de/) and MITObim script (MITOchondrial Baiting and Iterative Mapping) (Hahn et al.,
2013) were used for further verifications of genome assembly and annotation. The latter is a
MIRA assembler based Perl-script that requires no mapping on a reference mitogenome. The
cox1 gene was used as a setout for assembly with “--quick” option. Mapping of all protein
coding genes from complete octocoral mitogenomes (see Appendix D) available in GenBank
was done for detection of protein coding sequences. Multiple alignments with the same set of
species and genes were built then to evaluate reading frames, assess quality of assembly and
annotate a mitogenome. Reading frames were also verified with EMBOSS Transeq web page
and CLC Workbench with all 6 reading frames and Mold Mitochondrial genetic code settings.
European Bioinformatic Institute resources (ebi.ac.uk) and NCBI (ncbi.nIm.nih.gov) resources
were also used to detect similarity between sequences (BLAST algorithms), and to translate

sequences into proteins, obtain sequences from databases.

Molecular cloning

Cloning was performed for the purpose of amplification of irresolute regions detected after the
assembly. In this study mutS gene sequence was cloned since this gene is very variable and
needs auxiliary sequencing techniques. Primers were made based on PGM sequencing results
and listed in the Appendix. These 10-fold diluted PCR primers were used to amplify DNA
fragments coding for mutS gene. PCR reaction conditions were the same as those for ordinary
reaction (see PCR). Gel electrophoresis on 1% agarose gel was done then for excising products.
Gel purification step was performed with Qiagen kit (see PCR). Samples were frozen in
Eppendorf LoBind® Tubes (Eppendorf™) at -20 °C then until further procedures.

Topo® TA Cloning® kit for sequencing and One Shot® Top 10 Competent Cells (Life
Technologies) were used to perform transformation reaction — an insertion reaction where
amplified PCR product is introduced in bacterial genome by a vector. The amounts of PCR
product in transformation reactions were 2 and 4 pl in order to get the most suitable amount of

colonies. All growth media were prepared according to user guides and manuals.
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Kanamycin (50 mg/ml) was used as an antibiotic agent for selection of insert-containing
vectors. Either reaction was made in a 50 ml tube filled with 45 ml of LB medium with 45 pl
of kanamycin added. Each reaction was triplicated on separate plates with amount of S.O.C.
medium-combined cells of 50, 100, and 150 pl, respectively. 40 pl of Xgal and 40 pl of IPTG
(100 mM) were added directly on agar plates. Ampicillin was used as antibiotic agent for
negative control. To confirm insertion of gene into bacteria PCR was performed directly on
bacteria clones using M13 primers. Standard 1% agarose gel electrophoresis was performed to

visualize the result.

White colonies were collected using a pipet tip and transferred into LB-medium and incubated
in a Multitron Standard Incubation Shaker (Infors HT™) at 150 rpm in 37 °C overnight.
Cultures were transferred in Eppendorf LoBind® Tubes (Eppendorf™) and plasmids were
purified with PureLink® Quick Plasmid Miniprep Kit (Invitrogen™) according to

manufacturer’s protocol.

Purified products were prepared to Sanger sequencing. Reaction mixture for Sanger sequencing
reaction: 5ul of purified plasmid DNA, 3 pl of M-13 sequencing primer, 1 pl of BigDye 5x
sequencing buffer (Applied Biosystems), 1 pl of BigDye 3.1 enzyme and nucleotide mix
(Applied Biosystems). Reaction was performed in GeneAmp 9700 thermocycler with following

settings and then shipped to UiT/ UNN, Tromsg (see Sanger sequencing).

Phylogenenetic analysis

The present study focused on the relations of the species under investigation within the
octocoral class. Two different datasets were used for estimating distance between the studied

species and all available octocoral mitogenomes.

First dataset includes a concatenated alignment of all mutS genes+corresponding genes from
the studied species. This approach was used for estimating distance between sequences of mutS

gene since it is a specific sequence presented only in mitogenomes of octocorals.

Second dataset is a re-annotated mitogenome where the protein coding genes were sequentially

concatenated in a following order: atp6 and atp8 genes, cox1-3 genes, nd 1-4, 4L, 5-6 genes,
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mutS and cob. These reconstructed full-length mitogenomes were used in multiple alignments
and building phylogenetic trees. Intergenic regions and ribosomal genes were omitted in
analyses. C. granulosa was used as outgroup for both datasets since taxonomy of this species
is somewhat contradictory and places this species outside Octocorallia. Alignments, distance
and model tests and ML phylogenetic trees were done in the CLC Genomics Workbench
(Qiagen™) software package as well as distance and model tests. Common model was

GTR+G+T. Bootstrapping value in ML trees was 1000.
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Results

Coral samples, preservations and extractions

Tentacles, epidermal tissue, and coenenchyme were used for nucleic acid extraction procedures.
Both extraction methods were suitable for DNA isolation from the coral tissues but notable
difference in the output was observed. The Epicentre kit was used for DNA extraction and
further library preparation of P. resedaeformis samples. The Urea protocol was used for DNA
extraction from A. digitatum samples because the Epicentre kit gave overshearing (Fig.3) of

DNA and insufficiently short fragments (based on size-selection results).
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Figure 3. Agarose gel analysis of total DNA isolated from A. digitatum with two different methods
- the Epicentre kit (lanes A) and the Urea protocol (lanes B). DNA size ladder (L).
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PCR and Sanger sequencing

Fragments of different sizes were amplified from DNA of both species, successful primer
combinations are listed in the Appendix B. Most amplified products were obtained from P.
resedaeformis DNA, and few were gained from A. digitatum DNA. The largest product sizes
were fragments of 1.5 to 2 kb in length which were subjected to Sanger sequencing. A total of
41 DNA fragments were Sanger sequenced. Obtained sequences were in the range of 200 bp to
1200 bp in sizes, and cover different parts of protein coding regions and RNA genes. However,
length and quality scores of reads were appropriate and sufficient only in 12 fragments
amplified from P. resedaeformis DNA and 2 from A. digitatum. Sanger sequebces with low
quality scores were removed. The most amplified regions are sequences between forward and

reverse primers for nd4L, rns and rnl genes.

We initially intended to cover the whole mitogenome with overlapping reactions, but this
approach resulted only in amplification of several fragments of the mitogenome. However,
sequenced fragments are identical to corresponding regions in the whole mitogenome

sequences and give strong support to lon Torrent sequencing results (Fig.4.).

Figure 4. Mapping of all Sanger sequenced fragments on linearized view of the mitogenome

of P.resedaeformis
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lon Torrent PGM sequencing

DNA sequencing

Two new mitochondrial genomes were sequenced in this study. The complete mitogenome
sequences are presented in Appendix D. Fragments of approximately 400 bp (Appendix C)
were obtained during the size-selection procedure when preparing the P. resedaeformis
libraries. The total number of reads obtained for P. resedaeformis was 2.8 million (2.765.810)
(Appendix C), which corresponds to a coverage of 146 times. Furthermore, the mitogenome
was found to have a GC content of 36.6 %. Fragments of approximately 400 bp were obtained
during the size-selection procedure when preparing the A. digitatum libraries. The complete
mitogenome was sequenced using 316 v 2 chip. Similar to that of P. resedaeformis, the A.
digitatum sequencing generated 3.0 million reads (3.018.931) with a mitogenome coverage of
159 and GC content of 37%.

Mitotranscriptome sequencing

Sequencing of the P. resedaeformis transcriptome resulted in 25.947 reads with a mean read
length of 67 bp. Furthermore, the chip 25 %, the poly - clonality was 36 % and usable reads
only 18%. In comparison, the A. digitatum transcriptome sequencing was much more efficient.
Here, 1.2 million (1.200.348) reads were obtained, with mean read length of 155 bp. Chip
loading and usable reads were twice as much (54% and 35%, respectively), and the poly -

clonality significantly lower (28%).

Assembly and annotation of mitogenomes

Contigs of 18.726 bp and 18.790 bp were obtained from P. resedaeformis and A. digitatum,
respectively, and represent the complete mitogenomes. Assembly was also performed using the
MITOBIM script, with identical results. However, assembly with MITOS gave somewhat
different results that include duplicated genes and additional transfer RNA genes not found by

the other approaches.
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Assembly and annotation revealed surprising similarity between the two mitogenomes. The A.
digitatum and P. resedaeformis mitogenomes are less than 19 Kb, which is a consistent among
octocorals. Both mitogenomes contain 14 protein-coding genes (Fig. 5) - 7 Complex | genes
(nad 1, 2, 3, 4, 4L, 5, and 6), one Complex Il gene (cob), 3 Complex IV genes (cox 1, 2 and
3), 2 Complex V genes (atp6 and atp8) and a specific octocoral msh-1 (Mutation Supressor
Homolog; mtMutS) gene. Protein-coding sequences are located on both strands and have a
typical ancestral (Table 9) octocoral organization: cox1 - rns — nd1 - cob — nd6 — nd3 — nd4L -
mutS - rnl — nd2 — nd5 — nd4 - trnM (as) — cox3 (as) — atp6 (as) — atp8 (as) — cox2 (as). Length
of intergenic regions is 760 nucleotides in the mitogenome of A. digitatum and 648 nucleotides
in those of P. resedaeformis and fall within the common range for octocorals (414 to 957 bp).

The content percentage of the whole mitogenomes is presented in Table 4.

Table 4. Mitogenome composition in studied species

A. digitatum,% | P. resedaeformis,%

Functional genes | 74.8 75.2
RNA genes 15.85 16
IGRs 9.35 8.8
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Table 5. Annotation of mtDNA genes and intergenic regions (IGRs) in A. digitatum and P.

resedaeformis

S e s

position Sire, ot as) Sird, it (an)

coxd 11582 1502 (52T} ATGIT  1B82(52T) ATGIT 1607 (B33 AGT/T 1582 (527) 11582 coxl
igr-1 1582 0 0 & 0 1662 igr-1
s 1583-2624 1042 1061 1z 1052 1583-2634 M
g2 2625-2866 42 47 -1 44 6352678 igr2
ad! 26673835 960 (32 ATGITAG 868 (X2 ATGITAG S91(326) ATGTAG 868 (32N ATGITAG 26793847 ndt
igr-3 3536-3506 | 27 144 54 38483701 igr-3
cob 36874953 1167 (388) ATGUTAA 1167 (386) ATGITAG 1161(388) ATGITAG 1167 (385) ATGITAG  3702-4858 cab
igrd 48544880 i 40 prJ 40 48684908 igrd
nds 49815438 SSA(IBS)ATGITAG  GHA(1BG) ATGITAG 584 (1B7) ATGITAG  GSB{1BS) ATGITAG 49085468 ndf
igr§ E30bdB1 43 5171 43 43 S467-5508 igrs
nd3 BAR7-6A4T 366 (121 ATGITAG 354 (1IT)ATGTAG 354 (T ATGITAG 354 (MT)ATGITAG  S510-E883 nd3
igr-6 5485965 18 15 i 1% S864-59R7 igr-
AL 5666158 208 ¢84) ATGITAR 2584 (87) ATGITAA 284 (BTATQITAA 234 (9T ATGITAA  SBE3EITE gL
igr-7 B1B0-6172 13 13 i 13 B177-6191 igr-7
muts 1738115 2043 (SB0) ATGITAA 2073 (800) ATGITAA 2837 (678 ATGITAG 2070 (385 ATGITAA  G180-8153 matS
igr-8 o116-8124 2 g 17 8 SIE00168 igr8
ol 8125-11081 1837 1688 =1 148 S168-11118 ml
a8 1106211087 6 1 o e 1111711144 fp‘-#
na? MOB12449 1362 (453 ATGITAG 1374 (457) ATGITAG 1149 (379) ATGITAG 1374 (457T) ATGITAG 1114512518 ne?
w10 1243712448 -13 -13 -13 -13 12506-12518 10
naf 12437-14254 1918 (B05) ATGITAG 1818 (605) ATGITAA 1872 (623 ATGITAG 1818 (505 ATGITAG  12506-14323 nd§
igr-11 1426514493 239 56 43 &7 14324-14420 igr-11
nad 1440415041 1490 (452 ATGITAA 1440 (402 ATGITAA 1449 (482) ATGITAA 1440 (482) ATGITAA  14421-15888 ncd
igr 12 1594215008 58 &7 &2 58 15870- 15928 igr12
Ernias) 150816088 71 i 71 T 15028-16898 fmifas)
igr 13 1607018108 i it} 44 38 16000- 18035 ig 13
con s 1610716672 7RG (261)ATG/TAG 785 (261) ATG/TAA  THE(261) ATGITAG  TBE(261) ATGTAG 1800616321 coxdfas)
igr-14 167316854 &2 B4 47 4 1662216835 igr-14
atpé 1695517652 700 (235 ATG/TAA 708 (23S ATGITAA 708 (235) ATGTAA 700 (235) ATG/TAA  16886-17593 alpé
igr-15 1786317635 3 24 i e 17584-1 7616 igr-15
atng 17B8817801 216 (TN ATGITAG 218 (TINATGTAS  216(TNATGTAG  ZI6(TNATGTAG 1761717832 atpd
igr-18 1790217822 N 22 p] 2 170351 7853 igr18
cox? 1752318684 TB2(251) ATGITAG T2 (250) ATGITAG 782 (251) ATGITAG 762 (261) ATGITAG  17854-18815 coxd
ipr-'l?‘ 1868518780 106 112 112 i1 18616-18726 r'g:*-]‘?
mONA 18780 18742 18838 18728 N
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Figure 5 A. Mitogenome organization in newly sequenced mitogenome of A. digitatum

()
G

16.76kb

Alcyonium digitatum
18790 bp

10.06kb

Lsy

A circular view of the A. digitatum mitochondrial genome

Blue, Complex I genes, Pink, Complex IV genes, Green, Complex V genes, Emerald, Complex 11
genes, Bright green, MutS gene, , TRNA genes. Genes on heavy and light strands are
annotated on outer and inner circles, respectively.
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Figure 5 B. Mitogenome organization in newly sequenced mitogenome of P. resedaeformis

16.84kb

Primnoa resedaeformis

18726 bp

10.58kb

A circular view of the P. resedaeformis mitochondrial genome

Blue, Complex I genes, Pink, Complex IV genes, Green, Complex V genes, Emerald , Complex 111
genes, Bright green, MutS gene, , TRNA genes. Genes on heavy and light strands are
annotated on outer and inner circles, respectively.
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Sequence feature analysis

Mitogenome

The major part of the mitogenome comprises protein-coding sequences. Since the function of
these proteins is crucially important, there is a high degree of conservation in the nucleotide
sequences. A comparison of available octocoral mitogenomes was done in order to detect
variability in length nucleotide sequences of protein coding genes. Visual inspection of
alignments revealed low variability in the nucleotide and protein sequences as well as in the

length of genes.

Complex | genes (nadl, 2, 3,4, 4L, 5, and 6)

The nd1 gene is conserved in both nucleotide and protein sequences. Only several nucleotides
are found to be different from other octocorals, which give no difference in amino acid sequence
since these are synonymous substitutions. The length of the gene is the same in A. digitatum
and P. resedaeformis, and 3 nt (corresponding to one amino acid) shorter than in most of other

species (Table 6).
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Table 6. Length variability in Complex | genes

Species ndl, nt nd2, nt nd3, nt nd4, nt nd4L, nt | ndS5, nt nd6, nt

Alcyonium digitatum 969 1362 366 1449 294 1818 558
Primnoa resedaeformis 969 1374 354 1449 294 1818 558
Acanella eburnca 981 1322 348 1449 294 1818 552
Antillogorgia bipinnata 972 1093 354 1449 294 1818 558
Briarcum asbestinum 972 1164 354 1449 294 1818 558
Corallium elatius 972 1140 354 1449 294 1818 555
Corallium konojor 972 1140 354 1449 294 1818 555
Corallium rubrum 972 1140 354 1449 294 1818 555
Dendroncphthya castanca 972 1158 354 1449 294 1818 558
Dendronephthya gigantea 972 1039 354 1449 294 1818 558
Dendronephthya mollis 972 1158 354 1449 294 1818 558
Dendronephthya suensoni 972 1158 354 1449 294 1818 558
Echinogorgia complexa 972 1152 354 1449 294 1818 558
Euplexaura crassa 972 1158 354 1449 294 1818 558
Junceella fragilis 981 1122 354 1449 294 1818 555
Kcraroisidinac sp. BAL 208-1 981 1320 348 1449 294 1812 552
Narella hawaiinensis 981 1140 354 1449 294 1872 564
Paracorallium japonicum 972 1140 354 1449 294 1818 555
Paraminabea aldersladeri 972 1140 354 1449 294 1818 549
Scleronephthya gracillimum 972 888 354 1449 294 1818 558
Sibagogorgia cauliflora 996 1140 354 1449 294 1842 555
Sinularia peculiaris 972 1374 354 1449 294 1818 558
Heiopora coerulea 981 1356 354 1461 294 1818 558
Renilla muelleri 981 1356 354 1449 294 I818 555
Stylatula elongata 981 1383 354 1449 294 1818 555

The nd2 gene is more variable in size and sequences (Fig. 7). Notable differences are found at
the 5’-end of nucleotide alignment A. digitatum and P. resedaeformis. Both genomes contain a
large region of 228 nucleotides that exceeds the gene sequences in most other octocorals.
Moreover, this region is invariable between the studied species and is similar to those of more
distantly related species (e.g. H. coerulea, S. elongata and R. muelleri). Gaps are found across
the alignment as a result of a pronounced nucleotide variations in corresponding gene in other
octocorals. The 3’-end is also variable and is the only part of the alignment where there is a
significant difference between A. digitatum and P. resedaeformis (409-416 aa positions in A.
digitatum). The nd3 gene also reveals heterogeneity in the nucleotide sequence of A. digitatum
which has 12 inserted nucleotides at the 5’-end. This region is unique in comparison to other
congeneric species. The protein alignment also reflects this difference (see Fig.6) while the

other parts in both sequences show conservation in nucleotide and amino acid positions.
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Figure 6. A variable 5’-end region in the protein sequence of nd3 gene in A. digitatum

20 40 &0

I 1 1
alcyonium_digitatum_nd3 MERNMEFKG! LILLIVSGTL SILILGASYL LGYKQPDMEK WSVYECGFDP FDNPGMPFSY RFFLIGILFL 70
primnoa_resedasformis_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL SILILGASYL LGYKQPDMEK WSWYECGFDP FDNPGMNPFSY RFFLIGILFL 68
sinularia_peculiaris_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL STLILGASYL LG¥KQPDIEK WSWYECGFDP FDMWPGMPFSYW RFFLIGILFL 86
narella_hawaiinensis_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL SIIILGASYL LGMKQPDMEK WSWYECGFDP FDMWPGMWPFSYW RFFLIGILFL 86
paraminabea_aldersladei_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL SWLILGASYL LWNKQPDMEK WSVYECGFDP FDNPGMNPFSY RFFLIGILFL 68
scleronephthya_gracilimum_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL SILILGASYL LG¥KQPDMEK WSWYECGFDP FODMPGMPFSYW RFFLIGILFL 86
dendronephthya_castanea_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL SILILGASYL LG¥KQPDMEK WSWYECGFDP FOMPGMPFSYW RFFLIGILFL 86
dendronephthya_gigantea_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL SILILGASYL LG¥KQPDMEK WSWYECGFDP FOMNPGMPFSW RFFLIGILFL 86
dendronephthya_mollis_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL SILILGASYL LGY¥KQPDMEK WSWYECGFDP FOMPGMPFSW RFFLIGILFL 86
dendronephthya_suensoni_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL SILILGASYL LGYKQPDMEK WSVYECGFDP FDNPGMPFSY RFFLIGILFL &6
junceella_fragilis_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL SI1ILGASYL LGYKQPDIEK WSWVYECGFDP FDNPGNPFSY RFFLIGILFL 68
keratoisidinas_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL SIIILGASYL LGMKQPDMEK WSWYECGFDP FOMNPGMPFSW RFFLIGILFL 86
echinogorgia_complexa_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL SILILGASYL LGYKQPDMEK WSWVYECGFDP FDNPGNPFSY RFFLIGILFL 68
euplexaura_crassa_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL SILILGASYL LGYKQPODMEK WSVYECGFDP FDNPGNPFSY RFFLIGILFL 68
seudopterogorgia_bipinnata_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL SILILGASYL LGYKQPDMEK WSWVYECGFDP FDNPGNPFSY RFFLIGILFL 68
acanella_eburnea_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL SIIILGASYL LGMKQPDMEK WSWYECGFDP FDMNPGMWPFSW RFFLIGILFL 66
sibogagorgia_cauliflora_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL SILILGASYL LGMKQPDKEK WSAYECGFDP FODMPGMPFSW RFFLIGILFL 66
briareum_asbestinum_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL SILILGASYL LGNKQPDMEK WSWVYECGFDP FDNPGMNPFSY RFFLIGILFL 66
corallium_elatius_nd3 ME----FGGI LILLIVSGTL SILILGASYL LGNKQPDMEK WSWVYECGFDP FDNPGNPFSWY RFFLIGILFL 66
corallium_konojoi_nd3 ME----FGGI LILLIVSGTL SILILGASYL LGMNKQPDMEK VSWVYECGFDP FDWNPGNPFSV RFFLIGILFL 86
corallium_rubrum_nd3 ME----FGGI LILLIVSGTL SILILGASYL LGMNKQPDMEK VSVYECGFDP FDMNPGNPFSV RFFLIGILFL &6
paracorallium_japonicum_nd3 ME----FGGI LILLIVSGTL SILILGASYL LGMKQPDMEK VSWYECGFDP FDMNPGNPFSY RFFLIGILFL &6
heliopora_coerulea_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL SIIILGASYL LGMKQPDMEK VSVYECGFDP FDWNPGNPFSWV RFFLIGILFL 86
stylatula_elongata_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL S11ILGASYL LGMKQPOMEK WSVYECGFDP FDNPGMPFSW RFFLIGILFL 66
renilla_muelleri_nd3 ME----FKGI LILLIVSGTL S11ILGASYL LGMNKQPDIEK WSVYECGFDP FDNPGMPFSW RFFLIGILFL 68

Consensus ME----FKGI LILLIVSGTL SILILGASYL LGMKQPDMEK WSWYECGFDP FDMNPGMPFSY RFFLIGILFL

conservation __ R |

The nd4 gene length and its amino acid sequence is consistent within octocorals, but some
nucleotide variations are still observed. 31 nucleotide substitutions differ A. digitatum and P.

resedaeformis from other octocorals though protein structure is very similar within this class.

The nd4L gene length is the most conserved gene in both length and amino acid sequence
among all the octocorals. However, some minor differences on the nucleotide level are still

present, resulting on occasional synonymous substitutions.

The nd5 gene length differs scarcely within octocorals with common size slightly exceeding
1800 nucleotides. Some variable nucleotide positions are met in the gene sequence, but these
result in very few amino acids substitutions. Two regions with large gaps are caused the

presence of S. cauliflora and N. hawaiinensis.

Finally, the nd6 gene shows little and synonymous nucleotide variation resulting in similar

amino acid sequences.

Full alignments can be examined in the Appendix E.
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Figure 7. An example of the variable 5’-end region in nd2 gene sequence (nucleotide-upper,

protein-lower) in the studied species.

alcyonium_digitatum_ND2
primnea_resedaeformis_ND2
sinularia_peculiaris_ND2
narella_hawalinensis_ND2
paraminabea_aldersladei_ND2
scleronephthya_gracillimum_ND2
dendronephthya_castanea_ND2
dendronephthya_gigantea_ND2
dendronephthya_riollis_ND2
dendronephthya_suensoni_ND2
junceella_fragilis_ND2
keratoisidinae_ND2 rev
echinogorgia_comolexa_ND2
euplexaura_crassa_ND2
pseudosterogorgia_bipinnata_ND2
acanella_eburnea_ND2 rev
sibagogorgia_cauliflora_ND2
briareum_asbestinum_ND2
corallium_elatius_ND2
corallium_kenojoi_ND2
corallium_rubrum_ND2 rev
paracorallium_japonicum_ND2 rev

20 40 &0 20
I 1 | I

ATGTGGGTGCATAGCCCCTGGTATACTATGGAATTAACACTAGGECTCATCATACTAATAGTGTTGACGTATGGATTAAAGGCCCT
ATGTGGGTGCATAGCCCCTGGTATACTATGGAATTAACACTAGGECTCATCATACTAATAGTGTTGACGTATGGATTAAAGGCCCE
ATGTGGGTGCATAGCCCCTGGCATACTATGGAATTAACACTAGGECTCATCATACTAATAGTGTTGACGTATGGATTAAAGGCCCT

- -AATTAACACTAGGECTCATCATACTAATAGTGTTGATGTATGGATTAAAGGCCCE

- -AAATAACACTAGGGCTCATCATACTAATAGTGTTGATGTATGGATTAAAGGCCCT

heliopora_coerulea_ND2 ATGTGGGTGCATAGCCCCCGGTACCCTATGGAATTAACACTAGGECTCATCGTACTAATAGTGTTIGACGTATGGATTGGAGGCCCD 86
stylatula_elongata_ND2 ATGBEEETGCATAGCCCCCGETACCCCATCEARTTAACACTAGGECTCATCATACTAATAGTETTIGACGTATGEGATTARAGGECED 86
renilla_muelleri_ND2 AATTAACACTAGGECTCATCATACTAATAGTGTTGATGTATGGATTAAAGGCCCS 59
calicogorgia_granulosa ND2 AT G- - - - - - - - - - - - - - - oo oo 3
CONSENSUS AT (G- - - - - 5 = - = s o o o o o o o o e e b L L L L L e oo
Conservation 1
2 a0 50
alcyonium_digitatum_nd2 MWWHSPWYTM ELTLGLIILI1 WLTYGLKAPT LRLAMLLAGA W---GAAGLL AEPHLLCWTQ AIKMLVMLSG 67
primnoa_resedaefornis_nd2 MWWHSPWYTM ELTLGLIILI WLTYGLKAPT LRLAMLLAGA V- --GAAGLL AEPHLLCWTQ AIKMLVMLSG 67
sinularia_peculiaris_nd2 MWWVHSPWHTM ELTLGLIILI WLTYGLKAPT LRLAMLLAGA V- --GAAGLL AEPHLLCWTQ AIKMLVMLGG 67
narella_hawaiinensis_nd2 M- - - - - - - - - oo oo oo L o oo oo 1
paraminabea_sldersladai_nd2 M- - - - - - - - - oo oo o L i oo oo 1
scleronephthya_gracilimum_nd2 M- - - - - - - - o o e oo e e i e ie e e 1
dendronephthya_castansa_nd2 M- - - - - - - - - oo oo oo L oo oo oo 1
dendronephthya_giganiea_nd2 M- - - - - - - - - o oo o L L. oo o oo 1
dendronephthya_mollis_nd2 M- - - - - - - o o oo m e e e L e e aeiae e 1
dendronephthya_suensoni_nd2 M- - - - - - - - - oo oo L oo e ooo oo 1
junceella_fragilis_nd2 M- - - - - - - - - oo L oo oo oo 1
keratoisidinge_nd2 M--------- ELTLGLIILI WLMYGLKAPT LRLATFCLGY ILLMSAVGPH ----LLCWTQ AIKMLWVMLSG 57
echinogorgia_complexa_nd2 M- - - - - - - - o - - s oo o . o oo oo 1
SUPIEMEUrE_Crassa_Nd2 M- - - - - - - -0 oo o oo oL . oo oo o oo 1
pseudopterogorgia_bipinnata nd2 MY - - - - - - - - - - oo oo L L o 2
acanella_eburmea_nd2 M- - ------ - EITLGLIIL] VWLMYGLKAPT LRLATFCLGY |LLMSAASAG A---LLCWTQ AIKMLVMLSG 58
sibogagorgia_cauliflora_nd2 M- - - - - - - - o oo L oo oo 1
briareum_asbestinum_nd2 M- - - - - - - - 0 - L L L. oo oo 1
corallium_elatius_nd2 M- - - - - - - - 0 oo e L L oo e oiooo oo 1
corallium_konojoi_nd2 M- - - - - - - -0 oo oo o oL L oo oo oo 1
corallium_rubrum_nd2 M- - - - - - - - o oo 1
paracorallium_Japonicum_nd2 M- - - - - - = - = - oo oo o L .o oo oo 1
heliopora_coerulea_nd2 MWWHSPRYPM ELTLGLIVLI WLTYGLEAPT LRLATFCLGY TLLM---GLL TEPHLLCWTQ AIKMLWMLSG 67
stylatula_elongata_nd2 MGVHSPRYPM ELTLGLIILI WLTYGLKAPT LRLATLCLGA | ILMVAAGLL AEPHLLCWTQ AIKMLVMLSG 70
renilla_mueleri_nd2 M- -------- ELTLGLIILI WLMYGLKAPT LRLSIFCLGA | IFMVAAGLL AEPHLLCWTQ AIKVLVMLSG 61
CONSENSUS M- - - = = - = o o e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e eee e eeeaaaa

Consezrvation

Complex 111 gene (cob)

One of longest genes among octocorals is cob which is 1167 in both Alcyonium digitatum and
Primnoa resedaeformis (the longest among octocorals is found in C. rubrum and P. japonicum
in 1194 bp). The nucleotide sequences have similarity between the studied species, but appear
to contain more substitutions than other genes. 5’-end heterogeneity is seen in 6 nucleotide
positions presented only in Alcyonium digitatum, Primnoa resedaeformis and S. peculiaris and

thus making a gap in the nucleotide alignment. 38 nucleotide positions are variable and another
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12 are the same in studied species, but different in another octocorals. Aminoacid variation is

16 positions and studied species differ between each other and 8 amino acid positions.

Full alignments can be examined in the Appendix E.

Fig. 8. 5’- heterogeneity in the nucleotide sequences of cob in the studied species

alcyonium_digitatum_cob
primnoa_resedaeformis_cob
sinularia_peculiaris_cob
narella_hawaiinensis_cob
paraminabes_aldersladei_cob
scleronephthya_gracillimum_cob
dendronephthya_castanea_cob
dendronephthya_gigantea_cob
dendronephthya_mollis_cob
dendronephthya_suensoni_cob
junceella_fragilis_cob
keratoisidinae_cob
echinogorgia_complexa_cob
euplexaura_crassa_cob
pseudopterogorgia_bipinnata_cob
acanella_sburnea_cob
sibogagorgia_cauliflora_cob
briareum_asbestinum_cob
corallium_elatius_cob
corallium_kenojoi_cob
corallium_rubrum_cob
paracorallium_japonicum_cob
heliopora_coerulea_cob
stylatula_elongata_cob
renilla_muelleri_cob

Consensus

MHMESPNKMLRIRTQHP ILS IVNGVLVYDLPAPSNISYYWNFGSLLGLCLAIQL

20 40 60
I 1 1

| FLAMHYCPDVSLAFDS ISHILR

ITG
MHMESPNKMLRIRTQHPLLS IVNGVLYDLPTPSNISYYWNFGSLLGLCLAIQLITGI FLAMHYCPDVSLAFDS ISHILR
ITG

MHMESPNKMLRIRTQHP I IS IVNGYLVDLPAPSNISYYWNFGSLLGLCLAIQL
-ESPSKMLRVWRTOQHPLLS IVNGILVDLPAPSNISYLWNFGSLLGACLVWVQLITGI FLAMHYCPDVNLAFDSVSHILR
------- LRIRTQHPLISIVNGIVIDLPAPSNISYLWNFGSLLGACLVY IQLITGIFLAMHYCSDWVSLAFDSISHILR
-ESPNKMLRIRTQHP I 1S IWVNGILVDLPAPSNISYYWNFGSLLGLCLAIQLITGIFLAMHYCSDVSLAFDS ISHILR
-ESPNKMLRIRTQHP I 15 IWVNGVLWVDLPAPSNISYYWNFGSLLGLCLTIQLITGIFLAMHYCSDVSLAFDS ISHILR
------- LRIRTQHP I IS IVNGVYLVDLPAPSNISYYWNFGSLLGLCLTIQLITGIFLAMHYCSDWSLAFDS ISHILR
——————— LRIRTQHP I IS IVNGVLVDLPAPSMNISYYWNFGSLLGLCLTIQLITGIFLAMHYCSDWSLAFDS ISHILR
--ESPNKMLRIRTQHP I IS IVNGVWLVDLPAPSNISYYWNFGSLLGLCLTIQLITGIFLAMHYCSDVSLAFDS ISHILR
------- LRIRTQHP I IS IVNGIMIDLPSPSNISYLWNFGSLLGACLV IQLITGIFLAMHYCSDVSLAFDSWSHILR
--ESPSKMLRWRTQHPLLS IVNGILVDLPAPSNISYFWNFGSLLGACLV I IQLITGI FLAMHYCPDVSLAFDSWSHILR
------- LRIRTQHP ILS IVNGVYLVDLPAPSNINYYWNFGSLLGLCLAIQLITGIFLAMHYCSDWSLAFDS ISHILR
------- LRIRTQHPLIS IVNGVYLVDLPAPSNISYYWNFGSLLGLCLAIQLITGIFLAMHYCPDWSLAFDS ISHILR
------- LRIRTQHP I IS IVNGYLVDLPAPSNISYYWNFGSLLGLCLAIQLITGIFLAMHYCPDWSLAFDS ISHILR
--ESPSKMLRVRTQHPLLS IVNGILVDLPAPSNISYLWNFGSLLGACLV I IQLITGIFLAMHYCPDVSLAFDSVSHILR
--ESPNKMLRWRTQHPL IS IVNGILIDLPAPTNISYLWNYGSLLGTCLGIQLITGIFLAMHYCSDVSLAFDS ISHILR
——————— LRIRTQHP I IS IVNGILVDLPAPSMNISYLWNFGSLLGACLAIQLITGIFLAMHYCPDVNLAFDSWSHILR
--ESPNKMLRVRTQHPLLS IVNGILIDLPTPSNISYLWNFGSLLGTCLGLQLITGIFLAMHYCSDVSLAFDS ISHILR
--ESPNKMLRVRTQHPLLS IVNGILIDLPTPSNISYLWNFGSLLGTCLGLOLITGI FLAMHYCSDVSLAFDS ISHILR
--ESPNKMLRWRTQHPL IS IVNGILIDLPTPSNISYLWNFGSLLGACLGIQLITGIFLAMHYCSDVSLAFDS ISHILR
--ESPNKMLRVRTQHPL IS IVNGILIDLPAPSNISYLWNFGSLLGTCLGIQLITGIFLAMHYCSDVSLAFDS ISHILR
--ESPSKMLRVRTQHPLLS IVNGILVDLPAPSNISYLWNFGSLLGTCLVIQLITGI FLAMHYCPDVNLAFDSVSHILR
--ESPSKMLRIRTQHPL IS IVNGIWVVDLPAPTNISYLWNFGSLLGACLY IQLMTG I FLAMHYCPDVNLAFDSWSHILR
--ESPNKMLRIRTQHPL IS IVNGWLWVDLPAPSNISYLWNFGSLLGACLY IQLMTG I FLAMHY CADVNLAFDSVSHILR
--ESPNKMLRIRTQHPL IS IVNGILVDLPAPSNISYLWNFGSLLGLCLXIQLITGIFLAMHYCSDVSLAFDS ISHILR
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Canservation

Complex 1V genes (cox 1,2 and 3)

The studied species possess almost the shortest cox1 genes among octocorals (Table 7). The
nucleotide sequence variation is due to 37 transition-transversion events in different positions
throughout the gene sequence. Some of these positions contribute to amino acid variations
forming a non-synonymous substitutions. As a result, amino acids with uncharged groups are
replaced with amino acid with hydrophobic or charged groups. Most of the nucleotide variations
fall outside the Folmer region (29-736 bp positions region used for barcoding) leaving it
relatively conserved. The amino acid sequence remains conserved, but some heterogeneity is
found at the 3’-end (Fig.9). Sequences in both species lack 5 terminal amino acid residues,

which is not common for other species.

29



Figure 9. 3’-heterogeneity in the protein alignment of cox1 gene.

4?0 5?0 5%0 Salw

aleyonium_digitatum_coxl YEALAAERPFKGWATSPNSLEWSLSSPPAFHTYNELPFVYQRK -LSHGDDLMNI 1 =mms- oo e oo e oo oo - - 527
primnoa_resedaeformis_coxl YEALAAERPFKGWSTSPMSLEWSLSSPPAFHTYNELPFVYQRK-LSHGDDLN I | == - - mm e oo o oo o 527
sinularia_peculiaris_coxl YEALAAERPFEGWSTSPGSLEWSLSSPPAFHTYMNELPFVYQRK -LSHGDDLM I | mssm - oo m e m oo e o e oo o - - 527
narella_hawaiinensis_coxl YEALAAERPFKEWSTSSGSLEWSLDSPPAFHTYNELPFVYQSK-LSHGDDLMN I ISTLLL - - - ---------mon--- 532
paraminabea_aldersladei_coxl YEALAAERPFEGWS TAPGSLEWSLSSPPAFHTYMNELPFWYKGE -LIPGDTSY I 1S-1GD------------------ 531
scleronephthya_gracillimum_coxl YEALAAERPFKGWATSPGSLEWSLSSPPAFHTYMNELPFVYQRE - LSHGDDLMI ISTLLL - ---------n-n-on - 532
dendronephthya_castanea_coxl YEALAAERPFKGWSTSPGSLEWSLSSPPAFHTYNELPFVYQRK-LSHGDDLMNI ISTLLL - - --------ommn-on - 532
dendronephthya_gigantea_coxl YEALAAERPFKGWSTSPGSLEWSLSSPPAFHTYNELPFVYQRK-LSHGDDLNI ISTLLL - - - === -nmmmmnmn-n 532
dendronephthya_mollis_coxl YEALAAERPFKGWSTSPGSLEWSLSSPPAFHTYNELPFVYQRK-LSHGDDLMNI ISTLLL - - - - --- - oo oo - 532
dendronephthya_suensoni_coxl YEALAAERPFKGWSTSPGSLEWSLSSPPAFHTYNELPFWYQRK-LSHGDDLMN I ISTLLL - - - - -------------- 532
junceella_fragilis_coxl YEALAAERPFKGWSASPTSLEWSLDSPPAFHTYNELPFWYQSS -MSLEN- - -t mm oo oo oo o - 522
keratoisidinae_coxl YEALAAERPFKSWSTASSSLEWSLGSPPAFHTYNELPFVYQSK-LSPGDDLMNI ISTLLL - - --------nmmnmoo- 532
echinogorgia_complexa_coxl YEALAAERPFKGWSTSPGSLEWSLSSPPAFHTYNELPFVYQRK-LSHGDDLMN I ISTLLL - - -----mmmommmn 532
euplexaura_crassa_coxl YEALAAERPFKGWSTSPGSLEWSLSSPPAFHTYNELPFVYQRK-LSPGDDLNI ISTLLL - - ----nmmmnmmnnnn 532
pseudopterogorgia_bipinnata_coxl YEALAAERPFEGWSTSRGSLEWSLSSPPAFHTYNELPFVYQRK-LSHGDDLMI ISTLLL------------------ 532
acanella_eburnea_coxl YEALAAERPFKEWSTAASSLEWSLGSPPAFHTYNELPFVYQSK-FSPGDDLNI ISTLL = - - -------n-mmmn oo 531
sibogagorgia_cauliflora_coxl FEALAAERPFEGWS TAPGSLEWSLSSPPAFHTYNELPFVYQSK-LSHGDDLHI ISTLLL - - - - - - - -mnmm-oo- 532
briareum_asbestinum_coxl YEALAAERPFEGWSASPSSLEWSLCSPPAFHTYNELPFVYQSK-LSHGDDLHW [ 222t - oo oo e oo o 527
corallium_elatius_coxl YEALAAERPFEGWSTAPGSLEWSLSSPPAFHTYNELPFVYQSK-LSHGDDLHI ISTLLL- - --------onmn-oo- 532
corallium_konojoi_coxl YEALAAERPFEGWSTAPGSLEWSLSSPPAFHTYNELPFWVYQSK-LSHGDDLHI ISTLLL------------------ 532
corallium_rubrum_coxl YEALAAERPFEGWSTAPGSLEWSLSSPPAFHTYNELPFVYQSK-LSHGDDLHI ISTLLL - - - - - - - -ommm oo - 532
paracorallium_japonicum_coxl YEALAAERPFEGWS TAPGSLEWSLSSPPAFHTYNELPFVYQSK-LSHGDDLHI ISTLLL - - ----n - mmmmnmnn 532
heliopora_coerulea_coxl YEALAAERPFNGWSTSPSSLEWSLSSPPAFHTYNELPFVYQSK-LSPGDDLHI ISTLLLWPWGVYKATCSSNTCKAL 550
stylatula_elongata_coxl YEALAAERPFKGWOASSTSLEWSLCSPPAFHTYNELPFWYYQSENLEN - - camaim s m o e e o oo o 521
renilla_muelleri_cox] YEAFAAERPFKGWQASSTSLEWSLESPPOFHTYNELPFYYQSSMLSNE R EEEmmEEE- - o e e e e o o 521

Consensus YEALAAERPFKGWSTSPGSLEWSLSSPPAFHTYNELPFWVYQSK-LSHGDDLNI ISTLLL - - ----nmnmnmmnnnn

Conservation i I

Incomplete termination codon found in COI gene sequences in both genomes indicating that

this region undergoes polyA restoration (RNA editing) in order to be a functional mRNA.

The cox2 contains 11 variable positions in the nucleotide sequence that reside mainly in the
230-700 bp region of the gene. Several gaps are introduced in the nucleotide alignment of cox2
gene. They represent differences often found in the sequences of the Isidinae family species
and other distantly related octocorals. However, most of the substitutions are synonymous and
only two amino acids are different between A. digitatum and P. resedaeformis. Three other
amino acids residues differ in the studied species from the other representatives of octocorals

while the overall amino acid sequence is unchanged.

The cox3 has 24 variable nucleotide positions and each contributes to amino acid sequence
change. Eight amino acid residues are different in the studied species and most of variation is

represented by changing amino acid with hydrophobic group on those with positive.

Full alignments can be examined in the Appendix E.
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Table 7. Length variability in Complex 1V genes

Alcyonium digitatum 1582 762 786
Primnoa resedacformis 1582 762 786
Acanella eburnea 1597 762 786
Antillogorgia bipinnata 1597 762 786
Briareum asbestinum 1582 762 786
Corallium elatius 1597 762 786
Corallium konojoi 1597 762 786
Corallium rubrum 1597 762 786
Dendronephthya castanea 1597 762 786
Dendronephthya gigantea 1597 762 786
Dendronephthya mollis 1597 762 786
Dendronephthya suensoni 1597 762 786
Echinogorgia complexa 1597 762 786
Euplexaura crassa 1597 762 786
Junceella fragilis 1569 762 786
Keratoisidinae sp. BAL 208-1 1597 762 786
Narella hawaiinensis 1597 762 786
Paracorallium japonicum 1597 762 786
Paraminabea aldersladei 1596 762 786
Scleronephthya gracillimum 1597 762 786
Sibagogorgia cauliflora 1597 762 786
Sinularia peculiaris 1582 762 786
Hefopora coerulea 1653 762 819
Renilla muelleri 1566 762 786
Stylatula elongata 1566 762 786

Complex V genes (atp6 and atp8)

The atp6 nucleotide sequence has a little nucleotide variability of 19 positions and gaps
introduced by C. rubrum and P. japonicum. The amino acid sequence shows more conservation.
Only 5 amino acids are variable and are replaced by amino acids with different side chain group

only once.

The atp8 gene sequences are highly similar between Alcyonium digitatum, Primnoa
resedaeformis and other octocoral species and differ with 3 amino acids. Length in both
Complex V genes is highly conserved inside octocorals (Table 8).
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Full alignments can be examined in the Appendix E.

Table 8. Length variability in Complex V genes

Alcyonium digitatum 708 218
Primnoa resedacformis 708 218
Acanella eburnea 714 218
Antillogorgia bipinnata 708 219
Briareum asbestinum 708 218
Corallium elatius 708 218
Corallium konojoi 708 218
Corallium rubrum 708 218
Dendronephthya castanea 708 218
Dendronephthya gigantea 708 218
Dendronephthya mollis 708 218
Dendronephthya suensoni 708 218
Echinogorgia complexa 708 218
Euplexaura crassa 708 218
Junceella fragilis 708 218
Keratoisidinae sp. BAL 208-1 717 218
Narella hawaiinensis 708 218
Paracorallium japonicum 708 218
Paraminabea aldersladei 708 218
Scleronephthya gracillimum 708 218
Sibagogorgia cauliflora 708 218
Sinufaria peculiaris 708 218
Heiopora coerulea 708 218
Reniila muelleri 708 218
Stylatula elongata 708 218
muts

This gene has the greatest variability in both nucleotide, protein alignments and size, as seen in
the presented alignments. Sequencing revealed that Alcyonium digitatum possesses one of the
shortest mutS genes among octocorals - 2943 bp (the shortest mutS genes are 2937 in Narella
and 2940 in) and 2970 bp in P. resedaeformis.
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Several gaps presented in the nucleotide sequence brought by distantly related species. Number

of variable nucleotide positions is 115. The amino acid sequence is also more variable than in

other genes. A. digitatum amino acid sequence in mutS gene is shorter than those of P.

resedaeformis and 52 amino acid positions are variable (Fig.10) and thus represent interesting

features of mutS gene in studied species. Protein annotation revealed differences in the length

of helices and sheets in the secondary structure (Appendix F) though overall structures remains

recognizable in all octocorals.

Function of this gene is still putative and its description is addressed in the Discussion section.

Full alignments can be examined in the Appendix E together with predicted secondary structure

scheme.

alcyonium_digitaturn_muts

primnoa_resedaeformis_muts
sinularia_peculians_muts
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladsi_muts
scleronephthya_gracillimum
dendronephthya_castanes
dendronephthya_gigantea
dendronephthya_mollis_mutS
dendronephthya_suensoni_muts
junceella_fragilis_muts
keratoisidinze_muts
echinogorgia_complexa
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acanella_sburnea_mutS
sibogagorgia_cauliflora_mutS
briareum_asbestinum_muts
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_muts
corallium_rubrum_muts
paracorallium_japonicumn_muts
heliopora_coerulea_muts
stylatula_elongata_mutS
renilla_muelleri_muts
Consensus
Conservation

muts
muts
muts

muts

Fig. 10. An example of a variable region in mutS protein alignment in octocorals.
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This group of genes is expected to have the most conserved nucleotide sequence throughout the

mitogenome since their function is crucial to the organellar translation machinery. Multiple

alignments support these expectation in general but several interesting features are discovered

at the same time.
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Length variation in rns is 28 nucleotides between A. digitatum and P. resedaeformis. Nucleotide
sequences are very similar with only one region with pronounced variation (720-740 bp
position). Several gaps are introduced into the alignment by N. hawaiinensis and B. asbestinum
highlighting distance between species. Sequence of A. digitatum has several deletions in

different regions across the sequence.

Fig. 11. A region of the sequence variability in rns.

20 40 &0 20
[ i | [
aleyonium_digitatum_rns CCACACTACTCCTTTGACCTTGGGGAGT T TATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCTGAAT - - - --- - -------- 71
primnoa_resedasformis_rns CCACACTACTCCTTTGACCTTGGGGAGTC TATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCTGAAT - -------------- 71
sinularia_peculiaris_rms CCACACTACTCCTTTGACCTTGGGGAGTCTATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCTGAAT - - - - - - - - - - - - - - -
narella_hawaiinensis_rns [£----- - - - TCCTTTGACCTTGGGEAGTC TATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCTGTACTATGEGGGCCCCTGAL 77
paraminabea_aldersladei_rns C-ACACTACTCCTTTGACCT T GGGGAGTC TATAAGGCAATATGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCC CATA- - - - - - - - - - - - - - - - 69
scleronephthva_gracillimum_rns = - - - - -« -2 acmlanmammammammm s s st s s s s s s s s s s s e s e s e e -
dendronephthya_castanea_rns §----- - - -EEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEE - - - - ---------- - - -
dendronephthya_mollis_rns = - - - = - - - -0 oo oo s s m s s m s s s e n s s s m s s m e n s s m s s e m s s s s s e e -
dendronephthya_gigantea_rns = - - - - - - - -lm s msmmm s smm s s s m s s s s s e s s m s s m s s s s e e e -
dendronephthya_suensoni_rms C-------- TCCTTTGACCTTGGGGAGTATATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCTGAGTC ------------ -~ 64

junceella_fragilis_rns = - - - - - - - -[smmmlmmmm s m s s s s s s s s s e s e e -
keratoisidinas_rns C-------- TCCTTTGACCT T GGGGAGTC TATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCTGTA- - - - - - - - == ---- - 62
echinogorgia_complexa
suplexaura_crassa
pseudopterogorgia_bipinnata

[ - e -
LT e =1l e e e e e e -
[ - - e e e e e e -

acanella_eburnea rms C-------- TCCTTTGACCT T GGEGGAGTC TATAAGGCAATATGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCTGTA- - - - - - - - - - - - - - -~ 62
sibagogorgia_cauliflora_rms C-------- T-- -TTGACCTTGGGGAGTC TATAAGGCAATGTGT TCTTCTAATACATGCAAGGCCCCGTACTATG - - - - - - - - - - - 64
briareum_asbestinum_rns = - - - - - - - - mmmEEm e m R e e e e s e e e e e - s e e -

corallium_elatius_rms C-------- TCCTTTGACCT TGGGGAG TC TATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCCGTACTATG - - - - -~ - - - - - &7
coralliurn_konojoi_rns C----- - - - TCCTTTGACCTTGGGGAGTC TATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACAT GCAAGGCCCCGTACTATG - - - - - - - - - - - 67
corallium_rubrum_rns C-------- TCCTTTGACCTTGGGGAGTC TATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCCGTACTATG - - - - - - - - - - - 67
paracorallium_japonicum_rms C----- --- TCCTTTGACCT T GGGGAGTC TATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCCGTACTATG --------- - - 67
heliopora_coerulea_rms CCACACTACTCCTTTGACCTTGGGGAGTC TATAAGGCAACGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCT - -AT - -------------- 69
stylatula_elongata_rns CCACACTACTCCTTTGACCTTGGGGAGTTTATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCTATCA - - - ------------ 71
renilla_muelleri_rms CCACACTACTCCTTTGACCTTGGGGAGTTTATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCETGAT - - - ------------ 71

Consensus C-------- TCCT T TGACCT TGGGGAGTC TATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACAT GCAAGGCCCTGTA- - - - - - - - - - = - - - - -

Conservation S T —— |

Despite of expected level of similarity, nucleotide sequences of rnl possess interesting features.
First, there are several large gaps of 25-60 nucleotide positions in different regions of the gene.

As it is presented in the alignment, these gaps brought mainly by distantly related species.
There are frequently occurred nucleotide positions that are deleted in the A. digitatum sequence.

A. digitatum has the shortest rnl sequence among the octocorals (1937 bp), and those

corresponding gene in P. resedaeformis is 1948 bp.

tRNA f-Met sequence is highly conserved among octocorals. Only one nucleotide difference is
found between (in the anticodon arm) in P. resedaeformis and A. digitatum, which is also

reflected in a highly secondary structures (Fig.12).
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Figure 12. Predicted secondary structure of tRNA f-Met in the studied species
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In general, variabilities in the gene sequences are mainly located in the 5’-end or 3’-end
heterogeneities. These differences are by transitions - transversions events, as well as insertions
and deletions. Most variations in nucleotide sequences include mutS, cob and nd2 genes. The
longest gene is mutS in both mitogenomes. In P. resedaeformis it is 2970 bp and in A. digitatum,
is 2943 bp and is the shortest mutS gene sequenced among octocorals. The shortest gene in the
mitogenomes is atp8 subunit, which is 216 bp long in both newly sequenced genomes and also
in all sequenced octocorals up to date. Gene length variation is most apparent in nd2 and mutS

genes while other gene sequences remain more stable.

Codon usage is almost the same in both species with ATG as a start codon and TAA or TAG
as a stop codon. The only protein coding sequence where stop codons are not the same is cob
gene. Here, TAA is the stop codon in A. digitatum and TAG in P. resedaeformis. Codon usage

in all other protein-coding genes is the same in both genomes (Table 5).

Overall genome organization is highly compact in both species - all genes are involved in
oxidative phosphorylation (except mutS which origin and function is still under the discussion)
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and are essential for performing key biochemical processes in the mitochondrion. A comparison
of nucleotide sequences in coding regions revealed surprising level of similarity between A.
digitatum and P. resedaeformis and a significant correlation with those of octocorals. Gene
order matches Ancestral class (Table 9).

Table 9. Gene order classes in Octocorallia. The studied species are not followed by accession

numbers.
Name Classification Size, nt |Geneorder class |Accession
number

Aleyonium digitatum Alcyonacea;Alcyoniina; Alcyoniidae; Aleyonium 18790 | Ancestral

Primnoa resedaeformis Alcyonacea; Calcaxonia; Primnoidae; Primnoa 18726 | Ancestral

Acanelia eburnea Alcyonacea; Calcaxonia; Isididae; Acanella 18616 | Keratoisidinae NC_011016
Antilogorgia bipinnata Alcyonacea; Holaxonia; Gorgoniidae; Antillogorgia 18733 | Ancestral NC_008157
Briareum asbestinum Alcyonacea; Scleraxonia; Briareidae; Briareum 18632 | Ancestral NC_008073
Coraflium elatius Alcyonacea; Scleraxonia, Corallidae; Corallium 18969 | Konojoi NC_022804
Coraliium konajoi Alcyonacea; Scleraxonia; Corallidae; Corallium 18969 | Konojoi NC_015406
Corallium rubrum Alcyonacea; Scleraxonia;, Corallidae; Corallium 18915 | Konojoi NC_022864
Dendronephthya castanea Alcyonacea; Alcyoniina; Nephtheidae; Dendronephthya 18907 | Ancestral NC_023343
Dendronephthya gigantea Alcyonacea; Alcyoniina; Nephtheidae; Dendronephthya 18842 | Ancestral NC_013573
Dendronephthya mollis Alcyonacea; Alcyoniina; Nephtheidae; Dendronephthya 18844 | Ancestral NC_020456
Dendronephthya suensoni Alcyonacea; Alcyoniina; Nephtheidae; Dendronephthya 18851 | Ancestral NC_022809
Echinogorgia complexa Alcyonacea; Holaxonia; Paramuriceidae; Echinogorgia 19445| Ancestral NC_020457
Euplexaura crassa Alcyonacea; Holaxonia; Plexauridae; Euplexaura 18647 | Ancestral NC_020458
Junceelia fragilis Alcyonacea; Calcaxonia; Ellisellidae; Junceella 18724 | Ancestral NC_024181
Keratoisidinae sp. BAL 208-1 | Alcyonacea, Calcaxonia, Isididae; unclassified Isididae 18923 | Keratoisidinae NC_010764
Narella hawaiinensis Alcyonacea; Calcaxonia; Primnoidae; Narella 18838 | Ancestral NC_026192
Faracorallium japonicum Alcyonacea; Scleraxonia;, Corallidae; Paracorallium 18913 | Japonicum NC_015405
FParaminabea aldersiadei Alcyonacea; Alcyoniina; Alcyoniidae; Paraminabea 19886 | Ancestral NC_018790
Scleronephthya gracillimum | Alcyonacea, Alcyoniina, Nephtheidae; Scleronephthya 18950 | Ancestral NC_023344
Sibagogorgia caulifiora Alcyonacea; Scleraxonia, Paragorgiidae; Sibagogorgia 19030|Return to ancestral [NC_026193
Sinufaria peculiaris Alcyonacea;Aleyoniina; Alcyoniidae; Sinularia 18742 | Ancestral NC_018379
Heiopora coerulea Helioporacea; Helioporidae; Heliopora 18957 | Ancestral MNC_020375
Renilla muelieri Pennatulacea; Sessiliflorae; Renillidae; Renilla 18643 | ancestral NC_018378
Stylatula elongata Pennatulacea; Subselliflorae; Virgularidae; Stylatula 18733 | Ancestral NC_018380

IGR structure

Most intergenic regions (IGRs) show length and sequence similarity between A. digitatum and

P. resedaeformis, but still several interesting features are noted.

First, igr-1 is zero nucleotides in length which appears as highly conserved feature among the

octocorals and shared by both A. digitatum and P. resedaeformis. Another example of
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resemblance in the intergenic region structure is igr-10. This region is in fact negative in both

genomes (13 nt overlap between 3’-end of nd2 and 5’-end of nd5 genes) and octocorals studied.

Then, the largest IGR is igr-11, separate nd5 and nd4. In A. digitatum it is 239 bp and in P.

resedaeformis it consists of only 97 bp.

Mitotranscriptome

Mito - transcriptome sequencing gave different output for A. digitatum and P. resedaeformis.
This may be because of different kits for rRNA depletion were used. Sequencing of P.
resedaeformis resulted in low coverage (48 times and less) but a lot of transcripts of different
genes gave nearly whole-mitogenome coverage. Most mapped transcripts correspond to
ribosomal RNA subunits and cox genes (Fig.13). Some partial transcripts of cob, nd2 and 2

subunits are also present though these are fragmented and scarce.
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Figure 13. Transcriptome sequence mapping of the P. resedaeformis mitogenome

Sequencing of the A. digitatum mito-transcriptome resulted in 130 times coverage. rns, rnl

genes and some parts of cox1 and nd5 map the most of the transcripts (Fig. 14).
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Figure 14. Transcriptome sequence mapping of A. digitatum mitogenome

Molecular cloning

Sequencing, assembly and annotation revealed a region of high variability. Though the gene
sequence has no frame shifts, it was subjected to molecular cloning procedures with the
intention of amplifying by genetically transformed E.coli and further verification by Sanger

sequencing.

Transformation reaction was successfully performed and resulted in white colonies of
genetically modified E.coli. Insertion of mutS gene was experimentally proved by PCR. Sanger
sequenced fragments are in the range of 700 - 1000 bp. Mapping of fragments (see Fig. 15) on
corresponding genomes gives strong support for lon Torrent sequenced mitogenomes and this

highly variable region, particularly.
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Figure 15. An example of mapping of cloned and Sanger sequenced fragments of mutS gene on

the mitogenome of P. resedaeformis. Products cover 5’-end and 3’-end of the gene sequence.
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Phylogenetic analysis

1. Dataset 1: concatenated multiple alignments of mutS gene

2. Dataset 2: concatenated multiple alignments of re-annotated protein-coding sequence
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Figure 16. Phylogenetic tree based on dataset 1: distance between mutS gene sequences in
octocorals.
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Figure 17. Phylogenetic tree based on dataset 2: distance between re-annotated protein coding
sequences in octocorals.
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As can be seen from the Figure 16, distance in the nucleotide sequence of mutS gene between

P. resedaeformis and A. digitatum is small, suggesting that these species are related.

Figure 17 represents strong support for previous tree, where the studied species are grouped

together. Tree topology is apparently similar, but branch lengths are changed.
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Discussion

Octocoral mitogenomes

Two new mitogenomes of the octocoral species A. digitatum and P. resedaeformis were
assembled and annotated based on the sequenced data produced by the current study. They were
found to correspond closely in size, gene arrangement and gene sequences with previously
sequenced octocorals. We explored sequence features of the two novel mitogenomes in

comparison with other available octocoral mitogenome sequences.

We found a relatively low level of nucleotide variations among octocoral species in most of
protein coding genes and rRNA genes. Such scant variability is in the line with several findings
of recent studies. Most studies agree there is a result of a general tendency for mitogenome size
reduction within Metazoa (Bernt et al., 2013; Osigus et al., 2013), economically organized

mitogenomes are especially pronounced in Octocorallia.

Another plausible reason for the low level of variability could be the presence of an active mutS
gene. The MutS gene seems to be a specific and obligatory gene for all octocoral mitochondrial
genomes. Actively expressed mutS gene seems to prevent mutations by DNA mismatch repair,
which would slow down evolutionary rates of the mitogenome in general. Based on the
complete octocoral mitogenome sequences published so far, mutS seems to be actively
expressed in all species.

Both origin and function of this gene are still under the discussion. However, in a
comprehensive study researchers compared amino acid sequences of octocoral, bacterial and
viral mutS-family proteins. As a result, horizontal gene transfer and non-eukaryotic origin of
this gene was proposed. Functional gene product was strongly suggested by the authors due to
the presence of all required domains and a deduced protein structure that indicates involvement
in mismatch repair (Bilewitch and Degnan, 2011).

Paradoxically, this gene is also the most variable within the class harboring more nucleotide
and amino acid variation that the remaining protein coding genes among octocorals. Thus, the
mutS sequence has been shown to evolve faster than other parts of mitogenome of octocorals
(France and Hoover, 2001; van der Ham et al., 2009). Strong positive selection for continued
presence of mtMuts gene in the mitogenome deduced as an explanation of this phenomenon
(Bilewitch and Degnan, 2011).

41



In the studied species, mutS gene also possess notable variability. The sequence of this gene in
A. digitatum is almost the shortest within the class and differs significantly from the

corresponding region in P. resedaeformis.

Another variable part of the mitogenomes is the nd2 gene sequence. As it was presented in the
alignments, this region is also an example of outstanding variability expressed in large 5’-
heterogeneous part of the gene. It is also obvious from the alignment that the studied species
are close in this sequence to more distantly related species - H. coerulea, S. elongata and R.
muelleri. The protein alignment reflects these differences. The rest of the gene sequence is

recognizable within the set of octocoral species.

These variable gene sequences are interesting topic for future research. Here, a gene product
variability and structure can be studied within the class. Sequencing of several species of
Alcyonium and Primnoa can be applied for studying gene sequence mobility and protein

structure variability and function within the family.

Furthemore, our finding is the shortest cox1 genes that also possess incomplete termination
codon T. It was documented in most species from Alcyonacea family in this region and seems
to be common in these organisms (cox1 octocoral papers). Incomplete termination codon
indicates posttranscriptional modifications such as polyA restore. Unfortunately, no transcript
were sequenced from this region of the sequence. Therefore, it is a feature to be determined in

further investigations.

In addition to previous findings, IGR structure and gene sequences are very similar in
Alcyonacea family and remain relatively conserved within the class. Total sizes presented in
the Results are within the common range (414 to 957 bp) of intergenic spacers for octocorals
(McFadden et al., 2010). An interesting feature observed in the studied mitogenomes is the igr-
11 of A. digitatum. This igr is among the most variable regions in the intergenic space of
octocoral mitochondrion. In A. digitatum demonstrates a distinguished size that exceeds the
length of igr-11 in closely related species twice. Curiously, this region in P. resedaeformis does

not show such deviation from congeneric species.

An interesting feature which could be detected here is a presence of repeated sequences that
are pervasive across Metazoa mitogenomes (Nardi et al., 2012). They are believed to contribute
to frequent appearance of mutation. Author, however, mentions, that a tendency to possess

repeated sequences is met in groups with more flexible mitogenome lengths. Thus, they could
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be expected in the mitogenomes of Hexacorallia rather than Octocorallia. Test of repeated
sequences was not carried out, but described feature of A. digitatum is interesting to investigate

thoroughly.

It would also be useful to explore igr content closely for the purpose of detection a replication
origin. Though replication origin is not well documented in Cnidarians (Bernt et al., 2013), it
is believed to reside in the igr-17 that separates cox2 and cox1 genes (Uda et al., 2011), where
authors found a hairpin-forming sequence. Therefore, screening for secondary structure can

lead to detection of this region.

Gene overlaps represent another remarkable feature of octocoral intergenic architecture and are
believed to prevent rearrangement events (Brugler and France, 2008). Indeed, it was observed
in igr-10 that can serve as an example of such features. This region is highly consistent within
octocoral mitogenomes and “holds” nd2 and nd5 genes together by 13 nucleotides overlap. As
a result, nd2 and nd5 genes are placed together in all mitogenomes within octocorals despite of
gene order class. It is reflected in the overall mitogenome organisation where rearrangements

do not change this region.

Evolutionary rates of octocoral genomes are suggested to be 5 times slower than rates of nuclear
genome (Chen et al., 2009). Furthermore, when it comes to comparison with another groups of
animals, a 50-100 times slower rates of mtDNA in octocorals are suggested (Hellberg, 2006).
Lower evolutionary rates of mitochondrial protein coding genes are equilibrated by higher
tendencies for gene rearrangements in the mitogenome (Uda et al., 2011). These rearrangements
reflect evolutionary history of this phylum which is expressed in gene segments shuffling and
duplication (Figueroa and Baco, 2014; Park et al., 2012). Given events are believed to appear
at several times, with ancestral class as an initial state and konojoi and japonicum classes as
variations of those. A new trend - return to ancestral state - was also described in mitogenome
of S. cauliflora. Our investigations allow to define sequenced mitogenomes as matching

Ancestral gene order class (Figueroa and Baco, 2014).

Nucleotide sequence alignment of both ribosomal RNA subunits show expected level of
similarity. However, as presented in the alignments, sequences still possess regions with gaps
and dissimilarities. Nucleotide variations are abundant in these genes, and this information can
be successfully used for phylogenetic reconstructions. The use of rRNA genes in phylogenetic
analyses is discussed in the next chapter.
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Octocorallia. tRNA retention is documented within Cnidaria (Beagley et al., 1995; Flot et al.,
2008). Within Octocorallia only tRNA fMet complement is presented in mitogenomes and
obligatory for all representatives. This transfer RNA contains formyl-methionine - a start-codon
that initiates translation of protein-coding genes. Other tRNAs are imported in the

mitochondrion space by cytosolic transportation.

Mitotranscriptome sequencing revealed actively expressed genes. Genes with high coverage
are validating annotation. However, coverage and quality of reads are moderate. This can be
caused by Kits used for the library preparation. More specific and sensitive isolation protocols
and kits can be suggested for successful extraction of non-degraded RNA and library
preparation process.

In the end, our data is in the line with previous knowledge and main tendencies of taxa of
interest, although curious details revealed. There are also several suggestions that can improve

further studies.

Mitochondria enrichment protocols can be proposed for more successful output from mtDNA
extraction procedures. Dense sampling could also help in creation of representative dataset.
Here, sampling for suborder and family representatives will highlight the reason of deviation
from common patterns. Moreover, this strategy would allow detailed phylogenetic analyses and
improve currently unresolved taxa. Particularly, sampling and mitogenome sequencing of
species from Helioporacea, Pennatulacea and other groups will increase the resolution of
analyses. Sampling of specimens of A. digitatum and P. resedaeformis would promote detecting
of SNPs, selective sweeps, haplotype diversity and population structure characteristics.

Phylogenetic assays

Anthozoan subclasses have diverged 500 million years ago and are clearly separated in
phylogenetic trees (Kayal et al., 2013). No intermediate groups between Octocorallia and
Hexacorallia documented. Application of NGS revealed differences in the mitogenome content
of this subclasses (Emblem et al., 2014). However, some nodes still remain unresolved in
cnidarian tree of life and, particularly in octocorals (Park et al., 2011). Anthozoan phylogeny is
an example of such group and its origin has also been questioned since mitogenome content

became uncovered.
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Paraphyly of this group was suggested by (Park et al., 2012). This study exploits large data set
of protein coding genes and concludes that Octocorallia is rather a sister taxa to Medusozoa and
Hexacorallia is likely to be divergent (Kayal et al., 2013). Osigus et al. (2013) also suggest
Octocorallia to be a sister group to monophyletic Medusozoa and Hexacorallia grouping outside
or together with sponges (Demospongiae and Homoscleromorpha). These recent studies exploit
comprehensive datasets based on protein-coding sequeces of all (or nearly all) genes. This

approach is beneficial.

Some studies suggest phylogenetic inferences based on one or several genes (Morris et al.,
2012). However, this strategy is not successful. As was discussed earlier, octocoral
mitogenomes are very special in their invariability. Because of these specific features of
octocoral mitogenomes, it is not completely correct to use single gene sequence or even a
combination of them, as was shown by McFadden et al. (2011). “Octocoral barcoding” based
on coxl+mtMutS+igrl was suggested by the authors in the attempt of applying barcoding
approach in this group of animals. A combination of genes was used since the cox1 gene
sequence is insufficiently variable in octocorals, and the mutS gene sequence is too variable,
oppositely. This approach would be suitable in the absence of complete mitogenome sequences,
but it would not reflect the whole set of relationships between species. Since more molecular
data become available, the use of phylogeny inferences based solely on one (or few) gene

sequence become incorrect.

Re-annotated and consequently concatenated mitogenomes are advantageous for the use in
revealing phylogenetic relationships (Kayal et al., 2013). Although, higher levels of
phylogenetic require an addition of rRNA genes and, in some cases, sequences of intergenic

regions.

Nuclear genes are also used in the phylogenetic reconstructions. In Sanchez et al. (2003) 18S
rRNA was added to mitochondrial 16S rRNA coding sequence. Different branching patterns
were observed in the resulting trees, though topology was recognizable in general. This could
be a result of an influence of different rates of sequence evolution in either genomes, as was
discussed earlier. Despite in the given study phylogenetic analysis is based on a single gene
sequence, usefulness of combining nuclear and mitochondrial gene sequences was shown.
Involvement of nuclear genes would facilitate the phylogenetic analyses, but requires nuclear

gene sequences and experience in interpretation of phylogenetic analyses.
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In our analyses, A. digitatum and P. resedaeformis were used in the phylogenetic analyses and
are grouped together in both phylogenetic trees. High bootstrap value gives strong support for
the results. It is a remarkable result since species belong to the two different families —
Alcyoniina and Calcaxonia. It was suggested in Sanchez et al. (2003), these families could be
polyphyletic, based on 16S sequences. However, if more coding sequences were used, the
resulted phylogenetic analysis would be more robust. A good strategy for resolving
phylogenetic uncertainties is to involve a combination of protein coding genes, ribosomal RNA

subunits sequences, and intergenic regions. This can be an interesting topic for further studies.

Moreover, if more sequenced mitogenomes of Calcaxonia were available, it would significantly
improve phylogenetic tree resolution. Therefore, further studies are crucially important for

adequate conclusions.
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Appendix A

Nucleic acid extraction protocols

DNA extraction protocols

Urea protocol

1) Add 500 pl tissue Tissue lysis buffer in MagNalyser tube
2) Add small piece of tissue (half a pea or smaller)

3) Homogenize

4) Add 20 pl (20 mg/ml) proteinase K

5) Incubate in 55°C 1-2 hours.

6) Transfer homogenate to new Eppendorf tube

7) Add 500 pl of phenol/chloroform (basic pH), vortex well to mix
8) Spin 10000 rpm 10 min, transfer water phase to new tube

9) Do the extraction (add another portion of phenol-chloroform) again until the layer between the
two phases is almost clear (first time it is often white and fat)

10) Extract one time with chloroform/isoamyl (same volume as the waterphase), vortex and spin

11) Transfer water phase again, precipitate the DNA in the water phase by adding 2,5x volume of
100% EtOH and 1/10 volume 3M NaAc, mix

12) Put in -20 °C freezer for 1 hour
13) Spin down in cold centrifuge 13000 rpm 30 min.

14) Wash the pellet with 1 ml 70% EtOH (several times if much salt, pipet up-down, vortex, spin
10 min 4 °C 13 rpm)

15) Rehydrate the pellet in 20 pl clean water or LowTE. Keep in -20 freezer

RNA extraction protocols

Standard TRIzol protocol, originally modified for cod, MG group ()

1. 500-700 pl Trizol in MagNalyser tube

2. Add small piece of tissue (half a pea or smaller)

3. Homogenize until fully homogenized

4. Add 0,2 x volume of cold chloroform, incubate on ice for 20 min, shake occasionally
5. Centrifuge at 4°C 20 min 9000 rpm

6. Transfer water phase to a new Eppendorf tube
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7. Precipitate RNA by adding 1x volume of cold isopropanol, incubate at 4 °C for 1 hour

8. Centrifuge at 13000 rpm for 30 min

9. Remove supernatant carefully, wash with 1 ml cold 80% EtOH, centrifuge 5 min at 13000 rpm.

10. Remove all EtOH with a pipette carefully

11. Leave to dry for a few minutes and resuspend in water (20 pl or wanted volume).

Appendix B
PCR primers

Table Al contains primers used in this study. Primers were used for amplification in PCR and

sequencing by Sanger method. Primers constructed by Aase Emblem, UiN. Forward primers

named F and reverse primers named as R, respectively.

Name Sequence (5’->3’), length Vol for | GC- Use  for
100\umol | content, | PCR/
% sequencing

Pre mutS_F CTGCCATGAGTGGGCATAGTC(21) | 233 57.1 P/S

Pre mutS R GACTATGCCCACTCATGGCAG (21) | 302 57.1 P

Pre COI_F GCAGTGGACATGGCCATATTCAG | 279 52.2 P/S
(23)

Pre COIL R CTGAATATGGCCATGTCCACTGC 288 52.2 P/S
(23)

Pre ND4 F GGAGTTCTCACCTCAACTAG (20) | 326 50 P/S

Pre ND4 R CTAGTTGAGGTGAGAACTCC(20) 282 50 P/S

Pre ND4L_F CTGTCGCAGCTGCCGAGTCTGC(2 | 261 68.2 P/S
2)

Pre ND4L_R GCAGACTCGGCAGCTGCGACAG(2 | 282 68.2 P/S
2)

Pre CytB_F GCTATCCCTTATGTAGGCACAG(2 | 314 50 P/S
2)

Pre CytB_R CTGTGCCTACATAAGGGATAGC 256 50 P
(22)

Pre ND1 F GCCCGGGCATCGTACTAGCTG(21) | 340 66.7 P

Pre ND1 R CAGCTAGTACGATGCCCGGGC(21) | 300 66.7 P

Pre CO2 F GTCAGTGTTCCGAGCTATGTG(21) | 342 52.4 P/S

Pre CO2 R CACATAGCTCGGAACACTGAC(21) | 247 52.4 P

Pre CO3_F CAGTAACARGGGCACATCACGC(2 | 292 54.5 P
2)

Pre CO3_R GCGTGATGTGCCCATGTTACTG(22 | 352 54.5 P/S
)
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Pre ND5 _F CTCCATAGCATCTGGCAACC(20) | 258 55 P/S
Pre ND5 R GGTTGCCAGATGCTATGGAG(20) | 326 55 P/S
Pre ND2 F GCGCTAAGATAGTAGCCCTG(20) | 334 55 P
Pre ND2 R CAGGGCTACTATCTTAGCGC(20) | 294 55 P/S
Oct SSUL F | GACCTTGGGGAGTCTATAAG(20) | 383 50 P/S
Oct SSUL R | CTTATAGACTCCCCAAGGTC(20) | 328 50 P
Oct SSU2 F | GGCAGCAGTAGAGAATCTTG(20) | 368 50 P/S
Oct SSU2 R | CAAGATTCTCTACTGCTGCC(20) | 406 50 P
Oct SSU3 F | GCATTAGGCGTTAAAGTATG(20) | 442 40 P
Oct SSU3 R | CATACTTTAACGCCTAATGC(20) | 407 40 P/S
Oct SSU4_ F | CAAGTTAAGGATACGAGACGC(21 | 255 476 P/S
)
Oct SSU4 R | GCGTCTCGTATCCTTAACTTG(21) | 421 476 P
Oct_Met F GAGTTGAACCTACATAACCAG(21) | 372 42.9 P
Oct Met R CTGGTTATGTAGGTTCAACTC(21) | 367 42.9 P/S
Oct LSUL F | GAGATTCCGTACGTAGCGG(19) 342 57.9 P/S
Oct LSUL R | CCGCTACGTACGGAATCTC(19) 430 57.9 P
Oct LSU2 F | CTTGGATGAGCTGTGGTTAGC(21) | 313 524 P/S
Oct LSU2 R | GCTAACCACAGCTCATCCAAG(21) | 312 52.4 P/S
Oct LSU3_F | CACTGAATGAGCTAGGAAACC(21 | 328 476 P/S
)
Oct LSU3 R | GGTTTCCTAGCTCATTCAGTG(21) | 348 476 P
Oct LSU4 F | CGTAATCAACTTCTGGCTGCTGC( | 350 52.2 PIS
23)
Oct LSU4 R | GCAGCAGCCAGAAGTTGATTACG | 341 52.2 P/S
(23)
Pri ND2 F ACCGTTACTAAGTGCAGTCGG(21) | 386 52.4 P
Pri ND2 R TCCGACTGCACTTAGTAACGG(21) | 371 52.4 P/S
Pri ND2b F | AGGCAGATGGATAGAGTCCG(20) | 381 55 P/S
Pri ND2b R | TCGGACTCTATCCATCTG(20) 387 55 P/S
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Successful primer combinations

Table A2 contains successful combinations of PCR primers and lists the reactions whose

products were subjected to Sanger sequencing.

Species Primer F Primer R Sanger sequenced product

P. resedacformis |PremutSF PreND2R DNA+PreND2R

P. resedaeformis |mutS F PreND4LR DNA-+PreND4LR

P. resedaeformis |CytBF PreND4LR DNA-+PreND4LR

P. resedaeformis |PreCOI F PreND5R DNA-+PreND5R

P. resedaeformis |PreCOIF PreND4LR DNA+PreND4LR

P. resedaeformis |PreCO2F PreCOIR DNA+PreCOIR

P. resedacformis |PreCOII F Pre COIII R

P. resedaeformis |PreND4F PreND4L F DNA+PreNDA4L F

P. resedactormis |PreNDSF PreCO III R

P. resedaetormis |PreND4LF PreND2R

P. resedaeformis |PreND4LF PreND4R

P. resedaeformis |LSU1 F LSU4R DNA+LSUIF, DNA+LSU4R
P. resedaeformis |LSU3F PriND2bR DNA+LSU3F

P. resedaeformis |SSUI1 F LSU4R DNA+SSU1 F

P. resedactormis |LSUA4F MetR

P. resedaeformis |SSU2F MetR DNA+SSU2F

P. resedaeformis |SSU4F SSU3R DNA+SSU4F, DNA+SSU3R
P. resedaeformis |PriND2bF LSU3R

P. resedaeformis |SSUIF LSU4R

A. digitatum OctLSU2F OctND2R DNA+OctLSU2F, DNA+OctND2R
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PCR primers used for cloning

Table A3 includes primers used for molecular cloning. Primers are based on the lonTorrent
assembled mitogenome regions. They were constructed by A. Emblem and ordered from

Eurofins Genomics.

Name Sequence (5°->3’), length Vol for | GC- Use  for
100\pmol content, | PCR/
% cloning
Pr MutS F | ACGTGGTACAATTGCTGTTC(21) | 308 45 P/C
Pr MutS F2 | CTGTCGCAGCTGCCGAGTCTG(21) | 317 66.7 P/C
Pr_ MutS R | TCCTCATAGTCTAGTAAGATG(21) | 312 38.1 P/C
Pr_MutS_R2 | CGCTATCGCTCGCCGCT(21) 303 714 P/C
Appendix C
Sequencing run summary on P. resedaeformis DNA
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Sequencing run summary on P. resedaeformis cDNA

Run Summary
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Sequencing run summary on A.digitatum DNA

Run Summary
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Sequencing run summary on A.digitatum cDNA

Run Summary
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Appendix D

Alcyonium digitatum mitogenome sequence

ATGAACAAATATCTTACACGTTGGCTATTTTCTACTAATCATAAGGATATAGGTACTTTAT
ATTTACTATTTGGTGCTTTTTCTGGAATGGCGGGGACAGCTTCGAGTATGTTAATACGGCT
AGAACTGTCAGCTCCAGGTAGTATGTTAGGGGATGATCATCTATATAATGTAATTGTGAC
ATCACATGCTTTATTAATGATTTTCTTCCTGGTAATGCCAGTAATGATTGGAGGATTCGGA
AATTGGTTTGTACCAATTATGATTGGTGCACCCGATATGGCCTTTCCTAGATTAAACAATA
TTAGTTTCTGGTTATTACCCCCTGCTCTAATACTATTAGTTGGTTCTATGTTTGTGGAACAA
GGGGCAGGTACAGGCTGGACCGTTTATCCCCCACTATCAAGCATTCAAGCCCATTCAGGG
GGAGCAGTGGATATGGCTATATTTAGTCTACATCTAGCTGGTGTATCTTCCATTTTAAGTT
CTATCAACTTTATAACTACTATAATTAACATGAGGGTTCCTGGTATGAGTATGCATAGACT
ACCTCTATTCGTATGGTCTGTATTAATTACAACAATATTGTTATTATTATCTTTACCAGTGT
TAGCTGGTGCAATTACAATGTTATTGACAGATAGAAATTTTAATACAACATTCTTTGACCC
TGCGGGAGGAGGAGATCCTATTTTATTCCAGCACTTATTCTGGTTTTTCGGACATCCTGAA
GTCTATATATTAATTTTACCAGGATTTGGTATGGTATCTCAAATTATCCCAACATTTTCTG
CTAAACAACATATTTTTGGTTATTTAGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATTGCAGTATT
AGGATTTATTGTTTGGGCCCACCATATGTTCACCGTTGGTATGGATGTCGATACTCGTGCC
TACTTTACTGCCGCCACTATGATTATTGCTGTTCCTACTGGAATTAAGATATTTAGCTGGC
TAGCTACTATATATGGGGGAAGCCTACGGCTTGATACACCTATGTTGTGGGCTATTGGGT
TTGTCTTCCTATTTACCATTGGTGGTTTAACTGGAGTTATATTAGCTAATAGTTCATTAGAT
ATAGCATTACACGATACTTATTACGTAGTAGCTCACTTCCATTACGTGTTATCTATGGGGG
CCATATTTGCTATATTTGGGGGTTACTACTATTGGTTTGGTAAAATTACAGGTTATAGTTA
TAATGAATTATACGGTAAGATCCATTTCTGGATTATGTTTATTGGAGTTAATTTAACTTTC
TTCCCCCAACATTTCTTGGGTTTAGCCGGATTACCTAGAAGATACTCGGATTTCCCTGATG
CCTATCAAGATTGGAACTTAATTAGTTCTTGCGGAGCTGTAGTGGCTCTAGTAGGAATTAT
ATGGTTCATATACTTGTCTTATGAGGCATTAGCAGCCGAAAGACCATTTAAAGGCTGGGC
AACTTCGCCTAACTCGTTAGAGTGGTCTTTATCTTCTCCGCCTGCTTTTCATACTTATAATG
AATTACCGTTTGTCTATCAGCGTAAATTGAGTCATGGGGATGATTTAAATATTATTTCCAC
ACTACTCCTTTGACCTTGGGGAGTTTATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCC
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CTGAATAGGGTCCTACTGGTGAGGATAAAACGAGATATCTCGTTGACGTATTAGAATAGG
TGGGATAGTGGCCCACCTGGTCGAAGATGCGTAGTATAGCCACACTTTCACTGAAACAAG
GGGAAGACATTTTGGCAGCAGTAGAGAATCTTGTGCAATGGGTAAACGCTTGACACAGG
GTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTAAACTTAGAGGCCCA
GTTTTTATTTCGCATTAGGCGTTAAAGTATGTAGTGAAGCATGAGAATAAAGTAAGGCCA
ACCTCTTGGTAGCGGTAAAATGTTTGAAGCAAGAGTGGAAGTCCGAAGGTGGAGACTCCT
TACTCCGTTCATGTACATCTTCATGAAATACGAAAGCTTGGATAGTAAACAGGATTAGAT
ACCCTGGTAGTCCTCGCCCTAAACTTATACAATAGCTTTATTAGCAAATAACCTTATTGTA
TGCCTGAATACTATGATCGCAAGATTGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGTTTGAA
TCAGAGGAGCGTGTAATTTAATACGATGATCCGCGTGTCACCTCACCTTTCCTTGAAAGC
GGACTACCTTTATGGGTAGTCCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTCAGGATAACAATAA
ATGTTATCCTTAACCCTATTATGGATTAAGTCAGGTGTCATGGTCTTTATGGAAAGGGATA
TTATGCGCTACATTCTCCTATACAATATCACATTAAATTAGGAGGCGGCGATTCTCTGAAA
CGGGAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGGGAAGTAGAGCGTTCCGGTGAATTTTAA
CCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACACCCCAC
GCGGGGTTATCCCTCCTTTTCGAGAATGGGTAAGTCGTAACATAGTAAGGGTAAGGGAAC
TTGTTCTTGGGCCAAGTTATGCGTTCAATACGTACTTGGCCGCCTCGTAATTAGGATATGA
GTACTATTATTTCAATTATCTTTAAAACGCTTGCAATAATAATACCTCTATTAGTGGCTAT
AGCTTATTTAACTTTAGCAGAAAGAAAGGTAATAGGGTATATGCAAGCACGAAAAGGAC
CTAATGTAGTTGGTGTTTATGGACTATTACAGCCTTTAGCTGACGGATTAAAGTTATTCAC
TAAAGAGATGGCTATTCCCAATCATGCTAATCTGTCGGTTTATATTGTAGCCCCGATTCTA
TCGCTTACTTTAGCTTTTTTGGCTTGGGGGGTTATTCCTTTTAGCCCCGGTATTGTACTAGC
TGATATTAATGTTGGTATCTTATACATCTTTGCTGTCAGTTCTATAGGGGTGTATGCTATTT
TAATGTCTGGTTGGGGAAGTAATTCTAAATATGCATTCTTAGGGGCTATCAGAGCAGCAG
CTCAAATGATTAGCTATGAAGTGTGTATAGGGCTTATTTTAATATCAGTAATATTATGTGC
AGGTTCTCTTAATATCACTCAGATTGTTTTAGCTCAAGCCGAAATTTGGTATATAATACCT
TTATTTCCAGCTGCTTTAATGTTTTTTGCTTCGGCATTAGCTGAAACTAATCGGGCTCCTTT
TGATCTTACCGAGGGAGAATCAGAATTAGTATCTGGATATAATGTAGAATATTCTAGTAT
GTCATTTGCCCTATTCTTTTTAGCTGAATATGGCCATATTATTCTAATGAGCTGTTTGATAA
GTTTATTGTTTTTAGGTGGTTGGACACCTTTTACAGGAATTCTAGGAATGGGTTGCTTAGC
CCTTAAAACTACCGCAGTAGTGTTCGCATTTGTGTGGGTACGAGCTTCTTTCCCTAGAATG
AGATATGACCAACTTATGTATCTATTATGGAAGTCTTACTTACCTTTCAGTCTTGGTTTAA
TCGTTTTAGTTTCTGGCCTGTTGATAGGTTTAGATGCAGTGCCTTGCTAGCATTTAGGGAG
TACCCTATATTGGGTTGATGTACACAAGCTTCCTGAGCGCATGCATATGGAATCACCAAA
CAAAATGTTACGAATAAGAACTCAACATCCAATACTCTCTATTGTGAATGGGGTACTGGT
TGATCTGCCAGCCCCCTCTAATATTAGTTATTATTGGAATTTCGGTTCTTTGTTAGGACTTT
GTTTAGCTATTCAATTGATTACCGGAATATTCTTAGCTATGCATTATTGCCCTGACGTTAG
CTTAGCTTTTGACTCAATTTCCCATATTTTAAGAGACGTTAATTATGGTTTTATGTTAAAGT
ATATTCATGCTAATGGAGCTTCATTATTCTTTCTCTGTGTATATATACACATGGGTAGAGG
GCTCTATTATGGGAGCTACATGAAAATGGACGTTTGGAATATAGGGGTTATAATTTACGC
AGTGATGATGATAACAGCCTTTTTAGGGTATGTATTACCTTGGGGACAAATGTCCTTTTGG
GGAGCCACAGTTATAACTAACTTTTGTTCTGCTATACCCTATATAGGAACAGATATTGTTC
AGTGGATTTGGGGAGGATTTAGTGTATCTAACGCAACTCTTACTCGTTTCTTCTCTTTACA
TTATCTTTTTCCTTTTCTTATAATTGCATTAGCCTTATTACATATTATTAGTTTACACACAG
CTGGGTCAAATAATCCTTTGGGGATTGACTCTAATATAGACAAAGTTACCTTTCATGTTTA
TTATACTTATAAGGACTTGTTTGGTATGATGGTACTTAGCACTATTTTAGTTATATATTGTT
ATTTTATGCCTAATGTATTAGGTGATCCTGAAAATTTCATTCAAGCTAATCCTTTGGTAAC
TCCTGTTCATATACAACCAGAATGGTACTTCTTATTCGCATACGCCATACTACGCTCTATA
CCCAACAAGCTTGGGGGGGTCTTGGCTATGGCATTTAGTATCTTGGTGTTATTTTTATTGC
CCTTTGTTCATACTAGTAAATTAAGAGCTTTAACATTTAGGCCCTTAGGTAAAATAGCATT
TTGGTTTTTAGTAGCTGATTTTGTTTTATTAACTTGGTTAGGAGCTAATGCAGTAGAGGAG
CCGTATATTATGATTGGTCAATTTGCTTCTGTATACTACTTTTGCTACTTCTTAGTATTGAT
CCCCTTGTTAGGGTGGGTAGAAACCAAATTGCTCCGCATGAAGTAATAAAGGTCTTGTTG
GCCGAAGTGAAATATGAATAATCTATTTATGATATTCTCCTTAGGAATAGTTGGAGCTAG
TCTTATGGTTATATCTACCCCGAATCCTGTTTATTCAGTATTCTGGTTAGTTATTGCCTTTG
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TTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCGTTGGGATTAGACTATATAGGCTTAATATTTATAAT
TGTCTATGTGGGGGCTATCGCTATTTTATTCCTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCC
AATAAGGTAGATTCTCAAGATCACTCGCATTTTTTACCTGTAGGATTATCTGTTATATTCC
TATTTTATAGTTTACTAACCAATAGCCCTAAATATATCAACAATCCTGTTATAGGATCTAG
AACTAACATTGGGGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAATTAGTATTAATT
GCTAGTTTGGTGCTACTAGTCGCTATGATAGGGGCTATATTATTAGCTAAGCAGCCAAAT
TCACCTTTTTtATATAATTCCCATGGTGAATCATTACGTAGTAGGCAAGATCTCTTCCTACA
AATCAGCAGAGAGCACCTTTAGGTGCCTTCTGGCCAAGTGCTAAGGCACGTCTCCGCTTA
GGAACATGGAGAGGAATATGGAGTTCAAAGGAATACTAATACTACTTATCGTTAGCGGA
ACATTATCAATTCTAATTTTAGGGGCATCTTATCTATTAGGATATAAACAACCTGATATGG
AAAAAGTGTCGGTCTATGAGTGTGGGTTTGATCCTTTTGATAACCCGGGGAATCCCTTCTC
TGTTAGATTTTTCTTAATTGGTATCTTGTTTTTAATATTTGATCTTGAAATATCTTTTTTATT
TCCCTGGGCTGTCACATATATGGGCTTACCTTTATTTGGATATTGGGTTGTTATGTTATTTT
TATTTATCTTAACTTTAGGGTTAATTTATGAGTGGATAGAAGGAGGCTTAGAGTGGGAAA
ACTAGCCCCTAATTGTATAGCGCATGTCCTATTTAATATTATCAATTGTCATCTTATTAAT
CGGAATCTTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGCTAATGTGTGTAGAG
CTAGTTTTACTGGCTTCTACTATTTTGCTTCTATTTGAGTCTCGTGTGCTCTATACGCTTTTT
GGTCAAATTTTTGCGATTGTGATTCTAACTGTCGCAGCTGCCGAGTCTGCTATCGGTTTAG
CCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATTGCTGTTCGAGCCTTAAATTTATT
AAGAGGTTAACTCCTATTTCAAAATGAACCAGATCCCTATGCAATATTTCAACTTAGCGG
AGGAGAATTATTCTAAGTATGGGTTATCAGTAATCCAGCTTATCCAAATTGGTAAGTTCT
ATGAACTTTGGCATGAGCCCAATACTCCTAGCAGGCAACAAGCATACTCTCAAACCGAGT
TATTAGCTGAGTCATCCATGCGAAGTCGGCCTTTGGGGGTAACGCCCCCCATTGAACAAG
TTGCCTCGTTACTTGATATGAGAATAATATTACCCGGCAAAAGATCTTTGCTTCAAATGGG
GTTTCCAACTTATTCCCTTAATAATCATCTAAGCACCTTGTTGGATAAAGGTTGGACTGTT
ATAGTTATCGATGAATTAGTCACTGGTAAATCCGGGCCAAAACAACGCGCAGTATCTCAG
GTTTATTCTCCTAGTTGTAATTTAGAGGACTGTTCGGAGTTATCCTATGTGTTATCAATTTA
TTTTTCTCAAGACGACTTATTAGGTATTACTTTATTCTCAGCCATGAACGGGCATAGTATA
ATGTTTCCTGTCTCTTGGGCGGACAGGGATAAAGTAGCCCGTTTATTAATCAGTTATCGTA
TTAGAGAAATAGTAATTTGGGCAAACTCGGGGGCCGTCTCAGAGATTTTAATATATAATT
TATTAATTGGTTATAATTTATTCCCCTCTGAACCCAATGCTAAAATTGAGGTTATGGGGGA
AGTAATAAACAATTTACCGTGTTATTTATCTTATAGGTACGAAAATAATAATAAGGAGTG
GCTTTTGCTCCATATTTATATGGGCATTAACGCAGAGTGGTTTAACAAAAATTATCAAGA
ATATACCCTTAGTAAGATATTTCAAAGTACTTGAGCAGAAAATGTTAATCAGGCAAATCT
AATTAGCCTTTTAGGAGTATTACAATTTATTAAAGATCGAAATCCTAATCTTATTAAGAAT
CTTCAACTTCCCGAGTGTTATAATTCTGTTGTTAGCCCCCTAAATTTAATACTATGTAATC
GAGCAGAATATCAATTGGACTTATTGCCTAAGAGGGGGAAACTGGGTGGTTTACTTAGTC
TAGTTGATTACTGTTCTACTGCAATGGGTAAAAGATTACTTAAATTCAGACTTCTTAACCC
CATTACAGATCATTCTGAATTAAATCTTCGTTATGAGGAGATTGCTACATTTAAACAATTA
TATAACAAGAAAATATTTGACAATTCCGAGTTAAAACACATTAAAGATTTATCTTCTTTAC
ATCGTCAGTGAACAATATGTGCCTCGAGTGATACTACCTTGCCACCTAAAAAGTTAAGTC
AAATTTACCATTCTTATTTGTCTGCTAATCAACTAATAAGTAAATTAACAAATAATATTCA
ATTACCCCCTTTAGTCGTGCCCCAATTAGAATTGCTAATTGAGGAAATAGGTCGAATTTTC
CAGACAGATAATCTTTTAGGTGATTTTAAAGACGTATTACAGCCAACTGATAATCTAACT
AACTTCTTTGTACAACAACAAACTTTAAAGGCCCAACTTACAGAGTGGGGCGAACAGACT
TCAAATATTGTGTTTCAAGATACAATTTCTATCAAAGCTGAATATTTTAATAAAGAGGCTt
ATGCCTTCTCTATTTTATCTAAAAAGTTAACTAAGTTAGAACAATATATGCCTGATAATTC
AATTATGATATTGGGTAAAAGAGGAAGCCACCATATAATTACTAGTCCCACTATTCATAA
AGTATCAATTGAATTAAATTTATTAGAAGAGCAAATTAATACTTATGTCAAACAGACTTA
TAACCGGGAACTTAAAAGATTATATTTCAGTTATTCTGAGCTGTTTTTACCCTTAGAAAAT
ATGATTTCTAGATTAGATGTTGCATTAAGCGGGGCTATTGCGGCTATTAAATTCAATTATA
CTAAACCTTGCTTAATACTAACTAAATCCCACCAGCCCCAACAAACCAAGGGGTTAATAG
AAGCAATTAACCTGCGACACCCATTAGTAGAACAGTTAAACACTCAAGAAGAATGTGTA
GCTCATAATATTAGTTTAGAGGATAAGGGAATGTTAATATTCTCAGTAAaTGGTGCGGGC
AAATCTACTTTACTTAGAGCAATTGGAGTCAACGTAATCTTAGCTCAAGCAGGAATGTAT
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GTAGCTGCAGATTCATTTAGGTTAAGACCTTATCACTATTTAATTACTCGTATTTTAGGGG
GGGATGATCTTCATAAAGGCCAAGGTACTTTTGAGGTCGAAATGAGAGATCTTTCAACTA
TATTAAAGCTAGCTAATTATAACAGTCTAATATTGGGGGACGAAATTTGTCATGGAACAG
AAGTTAGTTCAGGAGCAGCAATATTAGCTGCAACAATTGAAAGATTAACAGCTGCACAA
ACTAGTTTTGTTCTTTCTACTCATCTACATCAAGTTTGTTCTTTAATTGATTCACCAGTTCG
GTACTATCATTTATCTGTTATTCAACAAGAAGATTTGGGCCTAATTTATGAACGTAAATTG
AAGCCTGGACCCGGGCCCTCTCAATATGGCATTGAAGTTATGGGCCACATAATTAATGAT
AAAAAATTTTATACAAGTGCTTTGAAATATCGTAAACTCATTAACTGGGAGCCACCATCC
CGAAGTGAGTCTAGTTCTTTAACAGTTTTCCGTCCCTCTAAATATAATGCTCGAGTTTTTA
TTGATTCGTGTGAAATATGCGGGGCTCCAGCGGAGGCTATCCACCACATTCAACCTAAGA
ATCAACTAAAAAATCAACCCAAGAAATTATGTAATAGAAGGTCTAACTTGGTGCCCGTCT
GCTCAAGCTGTCATTTAGATATTCATAGAAATAAGATCTCTATTTTAGGTTGGAGGGGGA
CCCCAGGACATAAGAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTGGATAGTGGAACTG
AGTAAAGTCTAGGGTCTATCGGTAAGGACGTGAAATACGAAATAACAAGGGAGAGACTT
TGAACTTGTTTATCCTAACTGAAAAGGGTAAATTGAATAGTTAATTGAAACATCTTACTA
GACTATGAGGAATACATCAACTGAGATTCCGTGCGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGAAT
TGTCTCAAACAGATAATTAAGATGATTGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTAT
AGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGACTTAGAATTGGTTCTAAAAGTTACCTTTTGCATAAT
GGGCCTGCAAGACAAAATTTGGCAAGCTTAAGTAGTAAATGAAGGCGTAGTGAAAGCAA
GAGAAAAACTCGTCAGTCAAATTACCCGAAACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGC
TATGCTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAA
ATACTAGTCGAACTTGGATAGCTGGTTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCGCGCAGG
TTATTCGCCCCCAAACCCGGGGGCCTGAATTACTGGTGTAGTAAGACTATGGCGATAAGG
CCTCTAGTCAAGAGGGTAAGCCCTAACCAGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGT
ATAAAGAGGGTTCAACTTAGACAAACAGGAAGTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGTACAG
GAAAACGTAAAAGTTCACTGAATGAGCTAGGAAACTCTAAGAATTAAGGCGGCTAAATC
TGTAACTGAAATTCTGGAAGCCAGAATGCAACCGTAAGGAAGTATCAACTGGCTTGGTAG
TAGAGCGTTCTGTAGGCACGATACGTGCACACCTCGTGAGATAAACAGAAGTGATAATGC
AGGCATGAGTAGTACAAGATTCATTCCCAAATAATATATACAGCTTCTAAGGGCATTACG
CCCGATGATTATAATTCTTGTACCTGTTCAGGAAAAATATTATGGTACGAAGTACCTTTAA
CTGTTATTTATGGGACTTAGATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCAAAATAAG
ATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGCTAAAGGTTACTGAAGTATAGAGGGTG
AATTCTGCCCAATGGTTGTATAGTGAAACTGAGGACTAACGTCTAAAGCGAAACCCAACT
GAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATAAATAGCCAATTAATTGTT
GGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGATCTTACTGTCTCAAGAGAAAAGCCGATGAAATT
ATAGTTGTAGTGAAGATACTACATAAACATTGTAAGACGAAAAGACCCTATCGAGCTTTA
CTGGATACCGATAGCGTTAACTTAAAATGATCGATATAAGTATCCTAATTTTGAGTTAAT
AATTTTTGTTGGTAGGACAGTTTAGTTGGGGCGACTACCTTTGAATAAGAAACGAAGGCG
AGCTTATGGTATACAAAGCTATCACATTAGCCTGACAGTGAGGGGGACATCCCTAGCTGG
CACAAGGACAAGTCCTATGTGGGCGATAATGACCCGATATTATTGTCCAAAATAAATATC
GAAAGCGGATAAAAGCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATATTGTCGGAGAGTTCTTATC
GAGGACAGTGTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCTGGTGCTGTAGAAGGTACC
TTAGGTTGGTCTGTTCGACCATGAAAACCGTACATGATTTGAGTTCAGAGCGTGGTGACA
CAGCTCGGTTTCTATCTACAATGTTCAATCCCAACTTTTCTGAGTCCTAGTACGCAAGGAA
TGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATAGGCCCCATCGACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGC
AAAGAAGGAAAACAAAGGGTTTAGGGATTAATAAGGTTCACGAAAGTGACCTTCTCATA
TACCATGTGGGTGCATAGCCCCTGGTATACTATGGAATTAACACTAGGGCTCATCATACT
AATAGTGTTGACGTATGGATTAAAGGCCCCGACTTTAAGATTAGCTATGCTACTTGCGGG
TGCTGTGGGGGCTGCTGGGCTATTAGCTGAGCCCCATCTACTATGTTGGACACAGGCTAT
TAAGATGTTGGTGATGCTTAGTGGGTTAGCTATACTATGTATGCTGGACCATCGAACATC
GCATCGATCAAGCTCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAATTTATTACTTATTGGGT
CAACAAATTTACTTTCTATATATTTAGCATTAGAAATGCAAACATTATGTATGTTTATCTT
AGTGGCTTATAATAAAAACTCATTGTTATCGGCAGAAGCTGGGCTGAAATACTTCGTGTT
AGGGGCACTATCTTCGGGGTTATTCCTGTTTGGTTGCGCCTTAATTTATGGCTCCACCGGA
GAGTTTGACCTTCAATTTATTCGTATGAGTATAGTATCTTATGGAACATTAGCTGGTAAGT
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GTCTTATTACTATTTCATTGTTATTTAAAGTATCTGCAGCCCCATTTCATATGTGGGCCCCC
GATGTATATGAAGGGGCTCCAACTTGGGTAGCTGCGCTATTATCTATCGTGCCTAAATTG
GGTGTACTAGCCATTATAGTACAAATAGGCTTAAATGAAATGGGGTTATTAATAGCTGGA
TTAATCTCTTTGATTGTCGGGGCTATAGGAGCTTTAAATCAAACTCGAATAAAAAGACTA
CTAGCTTATAGTGGGATAAGCCATATGGGGTTTGTGTTGCTTGGAATAGCTATTGGGTCTA
TAGAAAGTCTTCAGGCGAGTTTAATGTATATAGGTGCCTATATAATAACTCAAGTACTAC
TTTGGTCTATAGTACTAATTATATCTCCTAAAAGAGATATGCTTATTGAATTTAGTGGTGT
TTCAAGATTAAACCCAATGTTAGCATTAGCATTAGCTACAGGTTTATTGTCTACTGCAGGG
ATTCCCCCTTTAATTGGGTTTTTAACTAAGTGGTATATTATCTTAGCAGCTGTTGGTCAAG
GCTACTATCTTAGCGCTTTAATAGCTTTAGTCTGTTCCGTGATAGCTGGAGTTTATTACCTT
AGATTAGTTAAAATTATGTTTTATCAACCTTTGTCGACGCCTTTAGTAATAACAAATATAC
TAAATTCTCCCGCATCGGAGGAAACGGGTTTAGGCAAGGCAATATTAATAGGGGCAAGC
TTATATTTAGTATTAACAATTATAGTATGTCCTAGTTTGTTCTTTCAGTTAACACATTTGAT
TATTTTAGATTTATTCCCATGTATCTTCTAGTTATATTAATACCGTTACTAAGTGCAGTCGG
AAGCGGACTAGGGGGTCGCTATTTAGGCAGAAAGGGGGCTGGCTTGTTAAGTTCTGTGTT
GGTTCTCGCCAGTAGCCTTCTCTCTTTTGTATTATGTTATGAAATCCTTATTAATGGGTCTA
CAGTATATATAGAGTTAGGCAGATGGATAGAGTCAGATTTACTAATAACTAACTTTGGCT
TACAATTTGATATGGTAACAGCTGTAATGTTAATAGTAGTAACCACAATTAGCGGGTTAG
TTCATGTCTATTCTACAAGTTATATGAGGGAAGACCCCCATTTACCTAGATTCATGAGCTA
TCTGTCTCTATTTACCTTTTTTATGTTAGTTTTAGTTACTAGTAATAATTATGTGCAATTAT
TTATTGGTTGGGAAGGTGTTGGTTTATGTTCTTACTTATTAATTAACTTTTGGTTTACCCGT
ATACAAGCTAACAAGGCGGCAATTAAGGCAATGTTAATAAATAGAATAGGAGACATAGG
ATTAATGCTAGCTATTATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTATTAGATTACTGTAGTTTA
TTCCCCGCTTTATCACCATCTTCAGCTTGTACTTGGATTTGTATATTACTAACTATAGGGG
CCGTAGGAAAATCTGCCCAATTAGGGTTACATACTTGGTTGCCCGATGCTATGGAGGGTC
CCACACCTGTTTCGGCCCTAATTCACGCAGCAACAATGGTAACAGCAGGAGTATTTTTAA
TCATAAGATCAGCTCCTCTTTTTGATTACTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGTTTAAT
TGGCTCCTTAACTGCTTTCTTTGCAGCCACAGTAGGATTAGTCCAATCAGATATAAAAAA
AGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAACTAGGATACATGGTAATGGCTTGTGGTACTTAT
AGCTCTCTAAGTAGTTTATATCACCTACTAACTCATGCTTTCTTTAAGGCCTTATTATTCTT
AGGGGCAGGCTCAATAATTCATGCTCTTTTAGATGAACAAGATCTTAGGAAGATGGGGGG
AATAATCCGGGGCTTACCTCTAACATATGTATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTAGCT
GGTTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATATTAGAATTAACTTATAATA
GTTATTGTTTAATATCTATTTATTGGTTAGCTTCAATTACAGCCTTCTTAACTGCTTTTTAT
TCATTCCGATTAATATACTTAAGTTTTGTGGCTAAGCCTAATTTAACACGTATAAGCGCAC
AGCACTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTATTGGGTCCTTTATTAGTATTAGCAATAGGGA
GTATCTTAGTTGGTTATTTCGCTCAAAATATGGTGTTTGCGCCAGGTATACGTCCCTTACC
GCTTGTGCCCACAATAGTCTCTTTAGCACCAGTTATTATGTCCGTAACAGGGATATTACTA
GTGTTTATACTTCGTCCATATATTATCTATTATATTACACGTCCTAGCATATATGGTTTCTT
ATTTTATGCCTGGGAGTTTAATCAAATAGCAAATTATTATATTGGAAGCACAGTTTGGAA
GTTTGGCCATATTGTCTCTTATCGTACTATAGATAGGGGGATTTTAGAGATTTTAGGCCCC
ACTGGAATAGCCCAATTCATGGTTGATAGAACTAAAGAGTTAAGCAGTTTACAATCTGGT
TTATTATTTAATTATGCATTAATGATATTAGTTGGAACAGCTATTGCACTTAAGTACTTAG
TCCTAATTTAGACGTATGAAGAAAACCAGAAATTTTTATATAACTTATTGTAGATGAATA
TTAGCTTTTTTATTGTGCCACCCTATAATATTTAGAGTAATAGGTGTAGTTATATGTGTGTT
AATGTTTATAGTTGCAATAATGATACATCGTATGTATTTAGTCGGCATAATGGGCGGCTC
ATGCGGGAGTATACCCCCGCCGAGTTTGCGGCGAGCAACTGGGTAGCGGACGCTGAGGT
TCTATAATTATGATATTAGCTAGTGTTATAGGCTCTATCTTAATAAGTATAATAATAATAG
CATTAATTCCAAGGGAAAATAGTATGAAACTACGCCAGCAAGCGTTAGAGTGGTCTCTGA
TTACATTTGCTCTTTCTATTTTATTATTAGTTAACCTTCATCAAGAGGCTCAATTTCAACAG
ATAATAGAATTCAATTGGGTAAGTACAATAGGTTGGTTTGAAGGTTCTCCTATATTGTTTG
CTATTGACGGGATCTCTATATTTTTTATTGTATTAAGTACTTTATTAACACCAATTTGTATT
TTAGTAAGTTGGAATAGTATTAAGTTTCTTCTCAAGGAGTTTATTATGTGCCTTTTAGGTA
TGGAATTATTATTAATTGGGGTATTCTCAACATTAGATCTGTTAATATTTTATGTGTTATTT
GAGAGCATATTAATACCTATGTTCTTAATAATAGGAGTATGGGGAGCTCGGGCAGAGAA
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GATAAAAGCTGCCTATTATTTCTTCTTTTATACTTTAGTTGGTTCAGTATTAATGTTACTTA
GCATAGCGGTTATTTATAGGATAACAGGTACAACTGACTATTTATCTTTAACTAACATCCA
GATTGATAGTAACATTCAAATTTGGTTATTTATAGGTTTCTTCCTTAGTTTAGCAGTTAAG
ATACCAATGATACCCTTTCATATATGGTTGCCTCTTGCGCATGTTGAGGCTCCTGTAGCTG
GTTCAGTGATTCTAGCTGGAATATTATTAAAATTAGGGGGCTATGGATTCATTCGATTCGC
TTGGCCCCTTTTCCCCGAAGCAACAGAGTATTTAGCGCCAATCATACTAACGTTATCATTA
ATAGCAGTGATATATGGGAGTTTAACTACTTGTAGACAGGTAGATGCGAAACGTTTGATA
GCCTATTCCTCGGTAGCTCATATGGGAATAGTGACAATAGGTTTATTTACTCATACGATGG
AGGGCTTAATAGCCTCCATATTCTTAATGATAGCTCATGGAGTGGTTAGCCCCGCTTTATT
TATAGCAGTAACGTTGCTCTATGAGAGGCATCATACAAGGTTAATTAGATATTATAGGGG
AGTAGTTATGACTATGCCTCTATTTTCTATAATATTTATGGTGTTTACTTTGGCTAATATTG
CTGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGTTGGAGAGTTTTTATCCTTAGTAGCTGCTTTTTCTACT
AGTACATCATTAGGTATTCTTACCTCAACTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTAT
ATTTATATAATAGAATTTGTTTTGGGCAACTTTCTCCATACTTAATATTTTCGAGAGATAT
TAATAGACGAGAGTTTAATGGGCAATTACCGCTAATAGTAGCTATTGTATTATTGGGGAT
AGTTCCATACCCCTTAATCGAGTTAGTTCGTGTATGTTTACCTAGATTTTTATAATTTTCCT
CTTTACTGTACCTACTTGGTTTATATGTGTGTATATTTATTTTTAATAGTGGTAGGGGCAG
GAGTTGAACCTGCATAATCAGATTATGAGTCTGAGAACTTACCGTTAGTTGACCCTACAA
GCTGAGCTTAGCTAAGCACTATGTACCATGGTCGGGCTAAGAGCCCCACCAGTAAATACA
TACATATAAAAACAACCAAACTACATCTACAAAATGCCAATACCAACTAGCAGCCTCAA
AACCAAAATGATGATGACGAGTATAGTGATAACCTATTAGTCTAGCTAAACATACAGTCA
AAAATATAGTTCCAATTATAACATGAAAACCATGAAAACCTGTGGCCATAAAAAAGGTT
GAACCATATACGGAGTCTGAGATTGTAAAAGGCGCTTCGTAATACTCCATAGCTTGTAGG
GCTGTAAACTGAACCCCAAGTATTACGGTACAAGTAAGTGATTGTATGGCTTCTAATCTTT
GTCCGCTAACTATGGCGTGATGTGCCCATGTAACTGTTGCTCCTGAACTAAGTAATATAG
CTGTATTTAATAGGGGCACAGAAAATGGGTCTAACACTTCTATACCAACAGGAGGCCAAA
CAGCCCCCAATTCTATAGTGGGAGATAAACTACTGTGAAAGAAAGCCCAAAAGAACGCA
AAAAAGAAGCAAACTTCAGAAGTAATAAAAAGGATCATACCATATCTTAATCCTCTTTTT
ACTCTTTGAGTATGGAGTCCTTGAAAAGTGGCTTCTCTAATAACATCTCTCCACCAAACAA
ACATTGTTAATATTAATACTATTGCCCCTAAATACATTATCCATGTATAACTATAATGAAA
ATATAATACTGAGCCTACTGTAATCAGTAGTGCCCCAATTGCCCCTGTATAAGGCCATGG
ACTAGGATCCACTAAATGATAAGGGTGATAAGCCTTACTCATGCTCCCCCGCGGGGAATC
GAGCGGGACTAATACTCCTACCCAACAATTATTATAAGTATGGGTTAATGTAAATTTAGA
GTATCATTTATGTATATGGTAGTTAACAGACAAAATACATATGCTTGAATCAGAGCCACG
GCAATTTCTAGTATAGTTATAAAAACCATTACTAATATTGGGGCTAAGCTTAATACTAAC
ATTCCATTACTAATCATTGCAAACCCAAAACTTGCTAATATAGCAAATAAAAGGTGCCCA
GCCGATAAATTAGCAGCTAATCGAACACCTAAAGAGACTGCCCGGGAAAGATAGCTAAC
TGTTTCAATTATAACTAATAGAGGGGCTAATAATAAAGGAGCCCCAGTAGGCATCATCAT
TGAGGCAAAGTTCCAACGGTATTGTGTTATCCCCAATATTGTTACTGCTATTAAAATAGAT
AAACTTAACCCGAAAGTAACAACAATGTGGGCAGTTGGAGTAAATACATAGGGAAATAG
ACCTAACAGATTTAATCCAGCAATAAACGTAAATAGGGTTATAATAAGAGTAAAATATTG
AGTTCCCTTATTAGCTGTAGAATCTTTTACTAATCCTAAAAAGTGGGTATAAAGAATCTCT
TGTATGGCCTGCAATCTTGTAGGTATTAATTTATATGAACAACTTCCTATTAATATTACAC
TAAATAGGATAAGCATCATAATAGAAGAATTAGTAATTATCCCCCCAATTATCCGAACTA
CATTAAATTGATCAAAGAAAGAAGCTGACATATTGAATATATGTAGGAATGGGCCTATCT
GCGGAGGATATCTTGTAGTATAGCATATGCTCGATTAACCCCGAGTCCCTTAATAGGGGC
TGCCCCCTCTTCCTGTAGTATACTTCTTATACGTAAATTATTTTGAATTTTAGGTAAAATA
AATAAACTCATAATACTATAAAGTGCTAACAAGATTATTAATGTCCAGCTATATTGAGTT
AAATAAGCGGTTATATCTAAGTGAGGCATTATTCGATGATTAAAAGATCTCTAAAGATCA
TCACATAATGAAGATAGCCAGCTGATATATTTATCCATGCTAACGGCTTCTATAACAATG
GGCATAAAAGAGTGATTAGCGCCACATAACTCGGAACATTGACCATAAAATAATCCCGG
TCTTTTAGCTAAAAATCCGGTTTGATTAAGACGTCCAGGCACAGCATCCATTTTCATAGCT
AATGAAGGTACAGCAAATGAGTGAAGCACATCTGCCCCAGTAACTAAAACTCTTACATA
AGTATCAACAGGAACAACCATTCTATTGTCAACCTCTAATAGTCGGAGATCGCCGGGTTC
AAGGTCACTTGTAGGTATCATGTAAGAATCAAATTCTAAGGTACTATCTTCACCTAAAGT
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AGTTTGATAGTCTGAATACTCATAAGACCAATACCATTGATGACCTATGGCTTTTACTGTC
ACACCGGGTTCTACTATCTCATCCATCAAATAAAGTAGTTTCAAAGAAGGGAATGCTATA
AACACTAATATAATTGCTGGAATTATAGTCCAAACAATCTCTATTGTAACTCCTTCTATAA
GATAGCGATGATAAGCTTGGCCTGTTAATCCTCTTATAATTAACCATAATACAGCTGTTAT
AATAATAATTAAAATAAACATAATTTGGTTGTGAAGAAATAGAATCTCTTCCATAACAGG
ACTAGCAGCATCTTGGAAGCTTAGTTGAAACGGCTCAGCCGCGTCACGTAGGAGCGAGG
CCTCTAATAATGCATTAAATGGAGTTTTCATTCTTCTCTAGCCCTGTTACTTTGCTGACAC
ACCCAAAAGCTTTCCCAATTCGTATACGCCCAGAGTGTTCTTACCTACTTTAGATTACTTT
TAATCTAGAGTAAGC

Primnoa resedaeformis mitogenome sequence

ATGAACAAATATCTTACACGTTGGCTATTTTCTACTAATCATAAGGATATAGGTACTTTAT
ATTTAATATTTGGTGCTTTTTCTGGGATGGCGGGGACAGCTTCGAGTATGTTAATACGGCT
AGAACTGTCAGCTCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATGTAATTGTAAC
AGCACATGCCTTATTAATGATTTTCTTCCTGGTAATGCCAGTAATGATTGGAGGATTCGGA
AATTGGTTTGTACCACTTATGATTGGTGCACCCGATATGGCCTTTCCTAGATTAAACAATA
TTAGTTTCTGGTTATTGCCCCCTGCTCTAATACTATTAGTTGGTTCTATGTTTGTGGAACAA
GGGGCAGGTACAGGTTGGACCGTTTATCCCCCACTAGCAAGCATACAAGCCCATTCAGGG
GGAGCAGTGGATATGGCTATATTTAGTCTACATCTAGCTGGTATATCTTCCATTTTAAGTT
CTATCAACTTTATAACTACTATAATTAACATGAGGGTTCCTGGTATGAGTATGCATAGATT
ACCTCTATTCGTATGGTCTGTATTAATTACAACAATATTGTTATTATTATCTTTACCAGTGT
TAGCTGGTGCAATTACAATGTTATTGACAGATAGAAATTTTAATACAACATTCTTTGACCC
TGCGGGAGGAGGAGATCCTATTTTATTCCAGCACTTATTCTGGTTTTTTGGCCATCCTGAA
GTCTATATATTAGTTCTACCAGGATTTGGTATGGTATCTCAAATTATACCCACATTTTCTG
CTAAACAACATATTTTTGGTTATTTAGGTATGGTCTATGCTATGGTTTCTATTGGAGTATT
AGGGTTTATTGTTTGGGCCCACCATATGTTCACTGTTGGTATGGATGTCGATACTCGTGCC
TACTTTACTGCTGCCACTATGATTATTGCTGTTCCTACTGGAATTAAGATATTTAGCTGGC
TAGCTACTATACATGGGGGAAGCCTACGGCTTGATACACCTATGTTGTGGGCTATTGGGT
TTGTCTTCCTATTTACCATTGGTGGTTTAACTGGAGTTATATTAGCTAATAGTTCATTAGAT
ATAGCATTACACGATACTTATTACGTAGTAGCTCACTTCCATTATGTGTTATCTATGGGGG
CCATATTTGCTATATTTGGGGGATACTACTATTGGTTCGGTAAAATTACAGGTTATAGTTA
TAATGAATTATACGGTAAGATCCATTTCTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTAACTTTC
TTCCCCCAACATTTCTTGGGCTTAGCCGGATTACCTAGAAGATACTCGGATTTCCCTGATG
CTTATCAAGATTGGAACTTAGTTAGTTCTTGCGGAGCTATAATGGCCCTAGTAGGAATTAT
ATGGTTCATATACTTGTCTTATGAGGCATTAGCAGCCGAAAGACCATTTAAGGGCTGGTC
AACTTCGCCTAACTCGTTAGAGTGGTCTTTATCTTCTCCGCCTGCTTTTCATACTTATAATG
AATTACCGTTTGTCTATCAGCGTAAATTGAGTCATGGGGATGATTTAAATATTATTICCAC
ACTACTCCTTTGACCTTGGGGAGTCTATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCC
CTGAATAAGGGTCCTACTGGTGAGGATAAAACGGAGATTATCTCGGTTGACGTATTAGAA
TAGGTGGGATAGTGGCCCACCTGGTCGAAGATGCGTAGTATAGCCACACTTTCACTGAAA
CAAGGGGAAGACATTTTGGCAGCAGTAGAGAATCTTGTGCAATGGGTAAACGCTTGACA
CAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTAAACTTAGAGG
CCCAGTTTTTATTTCGCATTAGGCGTTAAAGTATGTAGTGAAGCATGAGAATAAAGTAAG
GCAAACCTCTTGGTAGCGGTAAAATGTTTGAAGCAAGAGTGGAAGTCCGAAGGTGGAGA
CTCCTTACTCCGTTCATGGCATATCTTCATGAAATACGAAAGCTTGGATAGCAAACAGGA
TTAGATACCCTGGTAGTCCTTGCCCTAAACTTATACAATAGCTTTATTAGCAAATAACCTT
ATTGTATGCCTGAATACTATGATCGCAAGATTGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTG
TTTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATACGATGATCCGCGTGTCACCTTACCTTTCCTTG
AAAGCGGACTATCTTTTGTAGGTAGTAGCCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTCAGGAT
AACAATAAATGTTATCCTTAACCCTATTATGGATTAAGTCAGGTGTCATGGTCTTTATGGA
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AAGGGATATTATGCGCTACATTCTCCTATACAATATACACAGTAAATTAGGAGGCGGAGA
TTCTCTGAAACGGGAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGGGAAGTAGAGCGTTCCGG
TGAATTCTAACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGA
GACGCCCCGCTGCGGGGTTATCCCTCCTTTTCGAGAATGGGTAAGTCGTAACATAGTAAG
AGTAAGGGAACTTGTTCTTGGGCCAAGTGCGCGTTCAATACGTACTTGGCCGCCCTCCGT
AATTAGGATGATGAGTACTATTATTTCAATTATCTTTAAAACGCTTGCAATAATAATACCT
CTATTAGTGGCTATAGCTTATTTAACTTTAGCAGAAAGAAAGGTATTAGGGTATATGCAA
GCACGAAAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTTTATGGAATATTACAGCCTTTAGCTGACGGA
TTAAAGTTATTCACTAAAGAGATGGCTATTCCCAATCATGCTAATCTGCCGGTTTATATTG
TAGCCCCGATTCTATCGCTTACTTTAGCTTTTTTGGCTTGGGGGGTTATTCCTTTTAGCCCC
GGTATTGTACTAGCTGATATTAATGTTGGTATCTTATACATCTTTGCTGTCAGTTCTATAG
GGGTGTATGCTATTTTAATGTCTGGTTGGGGAAGTAATTCTAAATATGCATTCTTAGGGGC
TATCAGAGCAGCAGCTCAAATGATTAGCTATGAAGTGTGTATAGGGCTTATTTTAATATC
AGTCATATTATGTGCAGGTTCTCTTAATATCACGCAGATTGTTTTAGCTCAAGCCGAAATT
TGGTATATAATACCTTTATTTCCCGCTGCTTTAATGTTTTTTGCTTCGGCATTAGCTGAAAC
TAATCGGGCTCCTTTTGATCTTACCGAGGGAGAATCAGAATTAGTATCTGGATATAATGT
AGAATATTCTAGTATGTCATTTGCCCTATTCTTTTTAGCTGAATACGGCCATATTATTCTA
ATGAGCTGTTTGATAAGTTTATTGTTTTTAGGTGGTTGGACACCTTTCACAGGAATTCTAG
GAATGGGTTGCTTAGCCCTTAAAACTACCGCAGTAGTATTCGCATTTGTGTGGGTGCGAG
CTTCTTTCCCTAGAATGAGATATGACCAACTTATGTATCTATTATGGAAGTCTTACTTACC
TTTCAGTCTTGGTTTAATCGTTTTAGTTTCTGGCCTGTTGATAGGTTTAGATGCAGTGCCTT
GCTAGCATTTAGGGAGATACCCCGATATTGGGGTTGATGTACACAAGTTTCCTGAGCGCA
TGCATATGGAATCACCAAACAAAATGTTACGAATAAGAACTCAACATCCACTACTCTCTA
TTGTGAATGGGGTACTGGTTGATCTGCCAACCCCTTCTAATATTAGTTATTATTGGAATTT
CGGTTCTTTGTTAGGACTTTGTTTAGCTATTCAATTGATTACCGGAATATTCTTAGCTATGC
ATTATTGCCCTGACGTTAGCTTAGCTTTTGACTCAATTTCCCATATTTTAAGAGACGTTAA
TTATGGTTTTATGTTAAAGTATATTCATGCTAATGGAGCTTCATTATTCTTTCTCTGTGTAT
ATATACACATGGGGAGAGGACTCTATTATGGGAGCTACATGAAAATGGACGTTTGGAAT
ATAGGGGTTATAATTTACGCAGTGATGATGTTAACAGCCTTCTTAGGGTACGTATTACCTT
GGGGACAAATGTCCTTTTGGGGAGCCACAGTTATTACTAACTTTTGTTCTGCTATACCCTA
TATAGGAACAGATGTTGTTCAGTGGATTTGGGGAGGATTTAGTGTATCTAACGCGACTCT
TAATCGTTTCTACTCTTTACATTATCTTTTTCCTTTTCTTATAGTTGGATTAGGCGTATTAC
ATATTCTTAGTTTACACACAGCTGGGTCAAATAATCCTTTAGGGATTGACTCTAATATAGA
CAAAGTTACCTTTCATGTTTATTATACTTATAAGGATCTGTTTGGTATGATGGTACTTAGC
ACTATTTTAGTTATATATTGTTATTTTCTGCCTAATATATTAGGTGATCCTGAAAATTTCAT
TCAAGCTAATCCTTTGGTAACTCCTGTTCATATACAACCAGAATGGTACTTCTTATTCGCA
TACGCCATACTACGCGCTATACCCAACAAGCTTGGGGGGGTTTTGGCTATGGCATTTAGT
ATTTTGGTGTTATTTTTATTGCCTTTTGTTCATACTAGTAAATTAAGAGCTTTAACATTTAG
GCCTTTAGGTAAAATAGCATTTTGGTTTTTAGTGGCTGATTTTATTTTATTAACTTGGTTAG
GAGCTAATGCAGTAGAGGAGCCTTATATTATGGTTGGTCAATTTGCTTCTTTATATTACTT
TTGCTACTTCTTAGTATTGATCCCCTTGTTAGGGTGGGCTGAAACCAAATTGCTTCGCATG
AAGTAGTATAAGAGATAGTATAGGTCATTGTTGGCCAAAGTGAAATATGAATAGTCTATT
TATGATATTCTCCTTAGGAATAGTTGGAGCTAGTCTTATGGTTATATCTACCCCGAATCCT
GTTTATTCAGTATTCTGGTTAGTTATTGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCGTT
GGGATTAGACTATATAGGCTTAATATTTATAATTGTCTATGTAGGGGCTATCGCTATTTTA
TTCCTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTAGATTCTCAAGATCACTCGC
ATTTTTTACCTGTAGGATTATCTGTTATATTCCTATTTTATAGTTTACTAACCAATAGCCCT
AAATATATCAACAATCCTGTTATAGGATCTAAAACTAACATTGAGGCAATTGGAAGTCAT
CTTTATACAACTTATTATGAATTAGTATTAATTGCTAGTTTGGTGCTACTAGTCGCTATGA
TAGGGGCTATATTATTAGCTAAGCAGCCAAATTCACCTTTTTTATATAATTCCCATAGTGA
ATCATTACGTAGTAGGCAAGATCTCTTCCTACAAATCAGCAGAGAGCACCTTTAGGTGCC
TTCTGGCCAAGTGCTTACGCACGTCTCCGCTTAGGAACATGGAGTTCAAAGGAATACTAA
TACTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTCTAATTTTAGGGGCATCTTATCTATTAGG
ATATAAACAACCCGATATGGAAAAAGTGTCAGTCTATGAATGTGGGTTTGATCCTTTTGA
TAACCCGGGGAATCCCTTCTCCGTTAGATTTTTCTTAATTGGTATCTTGTTTTTAATATTTG
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ATCTTGAAATATCTTTTTTATTTCCCTGGGCTGTCACATATATGGGTTTACCTTTATTTGGA
TACTGGGTTGTTATGTTATTTTTATTTATCTTAACTTTAGGGTTAATTTATGAGTGGATAGA
AGGAGGCTTAGAGTGGGAAAACTAGCCTCTAATTGGTATAGCGCATGTCCTATTTAATAT
TATCAATTGTCATCTTATTAATCGGAATCTTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAAT
TATTATGCTAATGTGTGTAGAGCTAGTTTTACTGGCTTCTACTATTTTGCTTCTATTTGAAT
CTCGTGTGCTCTATACGCTTTTTGGTCAAATTTTTGCGATTGTTATTCTAACTGTCGCAGCT
GCCGAGTCTGCTATCGGTTTAGCCATTATGGTTAATTATTACCGTTTACGTGGTACAATTG
CTGTTCGAGCCTTAAATTTATTAAGAGGTTAACTCCTAATTAAAAATGAACCAGATCCCT
ATGCAATATTTCAACTTAGCGGAGGAGAATTATTCTAAGTATGGGTTATCAGTAATCCAG
CTTATCCAGATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATGAGCCCGATACTTCTAGTAGGCAAC
AAGCATACTCTCAAGCTGAGTTATTAGCTGAATCATCCATGCGAAGTCAGCCTTTGGGGG
TAACGCCCCCCATTGAACAAGTTGCCTCATTACTTGATATGAGAATAATATTGCCCGGTA
AAAGATCTTTGCTTCAAATGGGGTTTCCAATTTATTCCCTTACTACTCATCTAAGCACCTT
ATTGGATAAAGGTTGGACTGTTATAGTTATCGATGAATTAGTCACTGGTAAATCTGGGCC
AAAACAACGTGCAGTATCTCAGGTTTATTCTCCTAGTTGTAATTTAGAGGACTGTTCGGA
GTTATCTTATGTGTTATCAATTTATTTTTCGCAAGACGACTTACTAGGTATTACTTTATTTT
CAGTTATGAATGGGCATAGTATAATGTTTCCTGTCTCTTGGACGGACAGGGATAAAGTAG
CCCGATTATTAATCAATTATCGTATTAGAGAAATAGTAATTTGGGCCAACTCGGGAGCCG
GCTCAGAGATTTTAATAAATAAAATATATAATTTATTAATTGGTTGGAATTTATTTCCCTC
TGAACCCAATGCTAAAATAGAGGTTATGGGAGAAGCACTAACCAACTTGCCGTGTTATTT
ATCTTATAGGTACGAAAATAATAATAAGGAGTGGCTTTTGCTCCATATTTATATGGGCATT
AATGCAGAGTGGTTTAACAAAAATTATCAAGAATATACCCTTAGTAAGATATTTCAAAGT
ACTTGAACAGAAAATGTTAATCAGGTAAATCTAATTAGCCTTTTAGGAGTATTACAATTT
ATTAAAGATCGAAATCCTAATCTTATTAAGAATCTTCAACTTCCCGAATGTTATAATTCTG
TTGTTAGCCCCCTAAATTTAATACTATGTAATCGAGCAGAATATCAATTGGACTTATTACC
TAAGAGGGGGAAACTGGGTGGTTTACTTAGTCTGGTTGATTACTGTTCTACTGCAATGGG
TAAAAGACTACTCAAATTTCGACTTCTTAACCCTATTACAGATCATTCTGAATTAAATCTT
CGTTATGAGGAGATTGCTACATTTAAACAATTACTTGACAAGAAAATATTTGACAATTCC
GAGTTAAAACACATTAAAGATTTATCTTCTTTACATCGTCAATGGGCAATATGTGCCTCGA
GTGATACTACCTTGCCACCTAAAAAGTTAAGTCAAATCTATCATTCTTATTTGTTTGCTAA
TCAACTAATAAGTAAATTAATAAATAATAAATGAATTAATATTCAATTACCCCCTTCAGTT
GGGCCCCAATTAGAATTGCTAATTGAGGAAATAGGCCGAGTTTTCCAGGCAGATAATCTT
TTAGGTGATTTTAAAGACGTATTACAGCCAACTGATAATCTAACTAACTTCTTTGTACAAC
AACAAACTTTAAAGGCCCAACTTACAGAGTGGGCGGAACAGACTTCAAATATTGTGTTTC
AAGATACAATTTCTATCAAAGCTGAATATTTTAATAAAGAGGGTTATGCCTTCTCTATTTT
ACCTAAAAAGTTAATCAAGTTAGAACAATATCTGACTAATGCCTCTATATCTGATAATTC
AATTATGATATTGGGTAAAAGAGGAAGCCACCATATAATTACTAGTCCCGCCATTCATAA
AGTATCAATCGAATTAAATTTATTAGAAGAGCAAATTAATACTTATGTCAAACAGACTTA
TAACCGGGAACTTAAAAGATTATATTTCAGTTATTCTGAGTTGTTTTTGCCCTTAGTAAAT
ATGATTTCTAGATTAGATGTTGCATTAAGCGGGGCTATTGCGGCTATTAAATTCAATTATA
TTAAACCTTGTTTAATACTAGCTAAATCCCAACAAACCAAGGGTTTAATAGAAGCAATTA
ACCTACGACACCCATTAGTAGAACAGTTAAACACTCAAGAAGAATGTGTAGCTCATAATA
TTAGTTTAGAAGATAAGGGGATGTTAATATTCTCAGTAAATGGTGCAGGCAAATCTACTT
TACTTAGAGCAATTGGAGTTAACGTAATCTTAGCTCAAGCAGGAATGTATGTAGCTGCAG
ATTCATTTAGGTTAAGACCTTATCATTATTTAATTACTCGGATTTTAGGGGGAGATGATCT
TCATAAAGGCCAAGGTACTTTTGAGGTCGAAATGAGAGATCTTTCAACTATATTAAAGCT
AGCTAATTATAACAGTTTGATATTAGGGGACGAAATTTGTCATGGAACAGAAGTTAGTTC
AGGAGCAGCAATATTAGCTGCAACAATTGAAAGATTAACAGCTGCACAAACTAGTTTCGT
TCTTTCTACTCATCTACATCAAGTTTGTTCTTTAATTGATTCACCAGTTCGGTACTATCATT
TATCTGTTATTCAACAAGAAGATTTGGGGCTAATTTATGAACGTAAATTGAAACCTGGAC
CAGGGCCCTCTCAATATGGCATTGAAGTTATGGGCCACATAATTAATGATAAAAAATTTT
ATACAAGTGCTTTGAAATATCGTAAACTTATTAATTGGGAGCCGTCATCCCGAAGTGAGC
CTAATTCTTTAACAGTTTTCCGTCCTTCTAAATATAATGTTCGAGTTTTTATTGATTCGTGT
GAAATATGCGGAGCTCCAGCGGAGGCTATCCACCACATTCAACCTAAGAATCAACTTAAA
AGTCAACCCAGTAAATTATGTAATAGAAGGTCTAACTTGGTGCCAGTTTGTTCAAGCTGT
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CATTTAGATATTCATAGAAATAAGATCTCTATTTTAGGTTGGAAGGGGACCCCAGGACAT
AAGAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGATAGTGGAACTGAGTAAAGTCTA
GGGTCTATCGGTAAGGACGTGAAATACGAAATAACAAGGGAGAGACTTTGAACTTGTTT
ATCCTAACTGAAAAGGGTGAATTGAATAGTTAATTGAAACATCTTACTAGACTATGAGGA
ATACATCAACTGAGATTCCGTGCGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGGAATTGTCTCAAAC
AGATAATTAAGATGATTGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTATAGAGAAAGT
ACCGTGAGGGAAAGACTTAGAATTGGTTCTAAAAGTTACCTTTTGCATAATGGGCCTGCA
AGACAAAATTTGGCAAGCTTAAGTAGTAAATGAAGGCGTAGTGAAAGCAAGAGAAAAAC
TCGTCAGTCAAATTACCCGAAACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTATGCTGACC
GAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAGTCG
AACTTGGATATAGCTGGTTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCGCCCCACGTTGATTCG
CCCCCAAACCCGGGGGCTTGAATTACTGGTGTAGTAAGACTATGGCGATAAGGCCTCTAG
TCAAGAGGGGTAAGCCCTAACCAGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAA
GAGGGTTCAACTTAGACAAACAGGAAGTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGTACAGGAAAA
CGTAAAAGTTCACTGAATGAGCTAGGAAACTCTAAGAATTAAGGCGGCTAAATCTGTAAC
TGAAATTCTGGAAGCCAGATGGCAACCGTAAGGAAGTATCAACTGGCTTGGTAGTAGAG
CGTTCTGTAAGCACGGTACGTGCACACCTCGTGAGATAAACAGAAGTGATAATGCAGGC
ATGAGTAGTACAAGATTCATTCCCAAATAAATATATACAGCTTCTAAGGGCATTACGCCC
GATGGATTATAATTCTTGTACCTGTTCAGGAAAAATATTATGGTACGAAGTACCTTCAACT
GTTATTTATGGGACTTAGATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCAAAATAAGAT
CTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGCTAAAGGCTACTGAAGTATAGAGGGTGAA
TTCTGCCCAATGGTTGTATAGTGAAACTGAGGACTAACATCTAAAGCGAAACCCAACTGA
ATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATAAATAGCCAATTAATTGTTGG
CGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTCTTACTGTCTCAAGAGAAAAGCCGATGAAATTAT
AGTTGTAGTGAAGATACTACATAAACATTGTAAGACGAAAAGACCCTATCGAGCTTTACT
GGATACCGATAACGTTGACTTAAAATGATCGATACTAAGTATCCTAATTTTGAGTTAATA
ATTTTTGTTGGTAGGACAGTTTAGTTGGGGCGACTACCTTTGAATAAGAAACGAAGGCGA
GCTTATGGTATACAAAGCTAATCACATTAGCCTGACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGG
CACAAGGACGACGTCCTATGTGGGCGATAATGACCCGATATGATTGTCCAAAATAAATAT
CGAAAGCGAATAAAAGCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATATTGTCGGAGAGTTCTTATC
GAGGACAGTGTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCTGGTGCTGTAGAAGGTACC
TTAGGTTGGTCTGTTCGACCATGAAAACCGTACATGATTTGAGTTCAGAGCGTGGTGACA
CAGCTCGGTTTCTATCTACAATGTTCAATCCCAACTTTTCTGAGTCCTAGTACGCAAGGAA
TGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATAGGCCCCATCGACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGC
AAAGAAGGAAAACAAAGGGTTTAGGGATTAATAAGGTGCACTTTCGTGGCACCTTCTCAT
ATACCATGTGGGTGCATAGCCCCTGGTATACTATGGAATTAACACTAGGGCTCATCATAC
TAATAGTGTTGACGTATGGATTAAAGGCCCCGACTTTAAGATTAGCTATGCTACTTGCGG
GTGCTGTGGGGGCTGCTGGGCTATTAGCTGAGCCCCATCTACTATGTTGGACACAGGCTA
TTAAGATGTTGGTGATGCTAAGTGGATTAGCTATACTATGTATGCTGGACCATCGAACAT
CGCATCGATCAAGCTCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAATTTATTACTTATTGGG
TCAACAAATTTAATTTCTATATATTTAGCATTAGAAATGCAAACATTATGTATGTTTATCT
TAGTGGCTTATAATAAAAACTCATTGTTATCGGCAGAAGCTGGGCTGAAATACTTCGTGT
TAGGGGCACTATCTTCGGGGTTATTCCTGTTTGGTTGCGCCTTAATTTATGGCTCTACAGG
AGAACTTGAACTTCAATTTATTCGTATGAGTATAGTATCTTATGGAACATTAGCTGGTAAG
TGTCTTATTACTATTTCATTGTTATTTAAAGTATCTGCAGCCCCGTTTCATATGTGGGCCCC
CGATGTCTACGAAGGGGCTCCAACTTGGGTAGCTGCGCTATTATCTATTGTGCCTAAATTG
GGCGTACTAGCTATTATAGTACAAATAGGCTTAAATGAAATGGGGCTATTAATAGCTGGA
TTAATCTCTTTGATTGTCGGGGCTATAGGAGCTTTAAATCAAACTCGAATAAAAAGACTA
TTAGCTTATAGTGGGATAAGCCATATGGGGTTTGTGTTACTTGGAATAGCTATTGGGTCTA
TAGAAAGTCTTCAGGCGAGTTTAATGTATATAGGTGCCTATATAATAACTCAAGTATTAC
TTTGGTCTATAGTACTAATTATATCTCCTAAAAGAGACATGCTTATTGAGTTTAGTGGTGT
TTCAAGATTAAACCCAATGTTAGCATTAGCATTAGCTACAGGTTTATTATCTACTGCAGGA
ATTCCCCCTTTAATTGGGTTTTTGACTAAATGGTATATTATCTTAGCAGCTGTTGGTCAAG
GCTACTATCTTAGCGCTTTAATAGCTTTAGTCTGTTCCGTGATAGCTGGAGTTTATTACCTT
AGATTAGTTAAAATTATGTTTTATCAACCTTTGTCGACGCCTTTAGTAATAACAAATATAC
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TAAATTCTCCACGTGGTAATGTAGCATCGGAGAAAACGGGTTTAGGCAAAGCAATATTAA
TAGGGGCAAGCTTATATTTAGTATTAACAATTATAGTATGTCCTAGTTTGTTCTTTCAGTT
AACACATTTGATTATTTTAGATTTATTCCCATGTATCTTCTAGTTATATTAATACCGTTACT
AAGTGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGTCGCTATCTAGGCAGAAAGGGGGCTGGCTTGT
TAAGTTCTGTGTTGGTTCTCGCCAGTAGTTTCCTCTCTTTTGTCTTATGTTATGAAATCCTT
ATTAATGGGTCTACAGTATATATAGAGTTAGGCAGATGGATAGAGTCCGATTTACTAATA
ACTAATTTTGGTTTACAATTTGATATGGTAACAGCTGTAATGTTAATAGTAGTAACCACAA
TTAGCGGGCTAGTTCATGTCTATTCTACAAGTTATATGAGGGAAGACCCTCATTTACCTAG
ATTTATGAGCTATCTGTCTCTATTTACCTTTTTTATGTTAGTTTTAGTTACTAGTAATAATT
ATGTGCAATTATTTATTGGTTGGGAAGGTGTTGGTTTATGTTCTTACTTATTAATTAACTTT
TGGTTTACCCGTATACAAGCTAATAAGGCGGCAATTAAGGCAATGTTAATAAATAGAATA
GGAGACATAGGATTAATGCTAGCTATTATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTATTAGAT
TACTGTAGTTTGTTTCCCGCTTTATCACCATCTTCAGCTTGTACTTGGATTTGTATATTATT
AACTATAGGGGCCGTAGGAAAATCTGCCCAATTAGGGTTACATACTTGGTTGCCTGATGC
TATGGAGGGCCCCACACCTGTTTCAGCCCTAATTCACGCAGCAACAATGGTAACAGCAGG
AGTATTTTTAATTATAAGATCAGCTCCTCTTTTTGATTACTCTCCAACTGCAACTATTATCG
TGGGCTTAATTGGCTCCTTAACTGCTTTCTTTGCAGCTACAGTAGGATTAGTCCAATCGGA
TATAAAAAAAGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAACTAGGATACATGGTCATGGCTTGT
GGTACTTATAGCTGTATAAGTAGTTTATATCACCTACTAACTCATGCCTTCTTTAAGGCCT
TATTATTCTTAGGGGCAGGTTCAATAATTCATGCTCTTCTAGATGAACAAGATCTTAGGAA
GATGGGGGGAATAATTCGGGGCCTACCTTTAACATATGTGTTAATGTTGATTGGTTCATTG
TCTTTAGCTGGTTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATATTAGAATTAAC
TTATAATAGTTATTGTTTAATATCTATTTATTGGCTAGCCTCAATTACAGCCTTCTTAACTG
CTTTTTATTCATTCCGATTAATATACTTAAGTTTTGTGGCTAAGCCTAATTTAACACGTATA
AGCGCACAACACTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTATTGGGTCCTTTATTAGTATTAGCA
ACAGGGAGTATCTTAGTTGGTTATTTTGCTCAAAATATGGTGTTTGCGCCAGGTATACGTC
CCTTACCGCTTGTGCCCACAATAGTCTCTTTAGCACCAGTTATTATGTCCGTAACAGGGAT
ATTACTAGTGTTTATACTTCGTCCGTATATTATCTATTATATTACACGCCCGAGCATATAT
GGTTTCTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAATCAAATAGCAAATTATTATATTGGAAGCACAG
TTTGGAAGTTCGGCCATATTGTCTCTTATCGTACTATAGATAGAGGGATTTTAGAGATTTT
AGGCCCCACTGGAATAGCCCAATTCATGGTTGACAGAACTAAAGAGTTAAGCAGTTTACA
ATCTGGGTTATTATTTAATTATGCATTAATGATATTAGTTGGAACAGCTATTGCACTTAAG
TACCTAGTCGTAAATTAGAAACAGGATGAAGGAAAGTTCTTTTCCAAGTCCGAAGTAATC
TCCTAAGATAGGAGAAAACTAGCCGCAGGGTAGTGGTTGGTAATTATATATTAATATGAT
ATTAGCTTGTATAGTGGGCTCTATATTAATAAGTATAGTAATAATAGCATTAATTCCAAG
GGAAAATAGTATGAAACTACGCCAGCAAGCGTTAGAGTGGTCTCTGATTACATTTGCTCT
TTCTATTTTATTATTAGTTAACCTTCATCAAGAGGCTCAATTTCAACAGATAATAGAATTC
AATTGGGTAAGTACAATAGGTTGGTTTGAAGGTTCTCCTGTATTGTTTGCTATTGACGGGA
TCTCTATATTTTTTATTATATTAAGTACTTTATTAACACCAATTTGTATTTTAGTAAGTTGG
AATAGTATTAAGTTTCTTCTCAAGGAGTTTATTATGTGCCTTTTAGGTATGGAATTATTAT
TAATTGGGGTGTTCTCAACATTAGATCTGTTAATATTTTATGTGTTATTTGAGAGCATATT
AATACCCATGTTCTTAATAATAGGAGTATGGGGAGCTCGGGCAGAGAAGATAAAAGCTG
CCTATTATTTCTTCTTTTATACTTTAGTTGGTTCAATATTAATGTTACTTAGCATAGCAGTT
ATTTATAGGATAACAGGTACAACTGATTATTTATCTTTAACTAATATTCAGATTGATAGTA
ACATTCAAATTTGGTTATTTATAGGTTTCTTCCTTAGTTTAGCAGTTAAGATACCAATGAT
ACCTTTTCATATATGGTTGCCTCTTGCGCATGTTGAGGCCCCTTTAGCTGGTTCAGTGATT
CTAGCTGGAATATTATTAAAATTAGGGGGTTATGGATTCATTCGATTCGCTTGGCCTCTTT
TCCCCGAAGCAACAGAGTATTTAGCACCAATCATACTAACGTTATCATTAATAGCAGTAA
TATATGGGAGTTTAACTACTTGTAGACAGGTAGATGCGAAACGTTTGATCGCCTATTCTTC
GGTAGCTCATATGGGAATAGTAACAATAGGTTTATTTACTCATACTATGGAAGGCTTAAT
AGCCTCTATATTCTTAATGATAGCTCATGGAGTGGTTAGCCCCGCTTTATTTATAGCAGTA
ACATTGCTCTATGAGAGGCATCATACAAGGTTAATTAGATATTATAGGGGAGTAGTTATG
ACTATGCCTCTATTTTCTATCATATTTATGGTGTTTACTTTGGCTAATATTGCTGTTCCTCT
TAGTTGTAACTTTGTTGGAGAATTTTTATCTTTAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCAC
TAGGTATTCTCACCTCAACTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTATATAA

67



TAGAATTTGTTTTGGGCAACTTTCTCCGTACTTAATATTTTCGAGAGATATTAATAGACGA
GAGTTTAATGGGCAATTACCGCTAATAGTAGCTATTGTATTATTGGGGATCGTTCCATACC
CCCTGATCGAGTTAGTTCGTGTATGTTTGCCTAGATTTTTATAATTTTCCTCTTTCCTGTAC
CTACTTGGTTTATATGTGTGTATCTATTTTGTTTTTAATAGTGGTAGGGGCAGGAGTTGAA
CCTGCATAATCAGATTATGAGTCTGGGAACTTACCGTTAGTTGACCCTACAAGCTGAGCT
TAGCTAAGCACTATGTACCATGGCGGGCTAAGAGCCCCACCAGTAAATACATACATATAA
AAACAACCAAACCACATCTACAAAATGCCAATACCAACTAGCGGCCTCAAAACCAAAAT
GATGATGACGAGTATAGTGATAACCTATTAGTCTAGCTAAACATACAGTCAAAAATACAG
TTCCAATTATAACATGAAAACCATGAAAACCTGTGGCCATAAAAAAGGTTGAACCATATA
CGGAGTCTGAGATTGTAAAAGGCGCTTCGTAATACTCCATAGCTTGTAGGGCTGTAAACT
GAGCCCCAAGTATTACGGTACAAGTAAGTGATTGTATGGCTTCTAATCTTTGTCCGCTAAC
TATGGCGTGATGTGCCCATGTAACTGTTGCTCCTGAACTAAGTAATATAGCTGTATTTAAT
AGGGGCACAGAAAATGGGTCTAGCACTTCTATACCAACAGGAGGCCAAACAGCGCCCAA
TTCTATAGTAGGAGATAAGCTACTATGAAAGAAAGCCCAAAAGAACGCAAAAAAGAAGC
AAACTTCAGAAGTAATAAAAAGGATCATACCATATCTTAATCCTCTTTTTACTATTTGAGT
ATGGTGCCCTTGAAAAGTGGCCTCTCTAATAATATCTCTCCACCAAACAAACATTGTTAAT
ATTATTACTATTACCCCTAAATACATTATCCATGTGTAACTATAATGAAAATATAATACTG
AGCCTACTGTAACCAGTAGTGCCCCAATTGCCCCTGTATAAGGCCATGGACTAGGATCCA
CTAAATGATAAGGGTGATAAGCCTTACTCATGGCTCCCCGGCGGGGAATCGAGCGGAGA
CTAATACTCCTACCCAACAATTATTATAAGTATGGGTTAATGTAGATTTAGAGTATCATTA
ATGTATATGGTAGTTAACAGACAAAATACATATGCTTGAATCAGAGCCACGGCAATTTCT
AGTATGGTTATAAAGACCATTACTAATATTGGGGCTAAGCTTAATACTAACATTCCATTA
CTAATCATTGCAAACCCAAAACTTGCTAATATAGCAAATAAAAGGTGCCCAGCCGATAAA
TTAGCAGCTAATCGAACACCTAAAGAGATTGCCCGGGAAAGATAGCTAACTGTTTCAATT
ATAACTAATAGAGGGGCCAATAATAAAGGAGCCCCACTAGGCATCATCATTGAAGCAAA
GTTCCAACGGAATTGTGTTATCCCCAATATTGTTACTGCTATTAAAATAGATAAACTTAGC
CCGAAAGTAACAACAATATGGGCAGTTGGAGTAAATACATAGGGAAATAGACCTAATAG
ATTTAATCCAGCAATAAACGTAAATAGGGTTATAATAAGAGTAAAATATTGAGTTCCCTT
ATTAGCTGTAGAATCTTTTACTAACCCTAAAAAGTGGGTATAAAGAATCTCTTGTATAGC
CTGCAATCTTGTAGGTATTAATTTATATGAACAACTTCCTATTAATATTACACTAAATAGG
ATAAGCATTATAAGAGAAGAATTAGTAATTATCCCCCCAATTATCCGAACTACATTAAAT
TGATCAAAGAAAGAAGCTGCCATATTGAATATATGTAGGAATGGGCCTATCTGCGGAGTA
TATCTTGTAGTATAACATATGCTCGATCAACCCCGAGTCCCTTACTAGGGGCTGCCCCCTC
TTCCTGTAGTATACTTCTTATACGTAAATTATTTTGAATTTTAGGTAAAATAAATAAACTC
ATAATACTATAAAGTGCTAACAAGATTATTAATGTCCAGCTATATTGAGTTAAATAAGCG
GTTATATCTAAGTGAGGCATTATTTGATAGTAAAAGATCTTCTAAAGATCATCACATAAT
GAAGATAGCCAGCTGATATATTTATCCATGCTAACGGCTTCTATAACAATGGGCATAAAA
GAGTGATTAGCGCCACATAACTCGGAACATTGACCATAAAATAATCCCGGTCTTTTAGCT
AAAAATCCGGTTTGATTAAGACGTCCAGGCACAGCATCCATTTTCATAGCTAATGAAGGT
ACAGCAAATGAGTGAAGCACATCTGCGCCTGTAACTAAAACTCTTACATAAGTATCAACA
GGAACAACCATTCTATTGTCAACCTCTAATAGTCGGAGATCGCCGGGTTGAAGGTCACTT
GTAGGTATCATGTAAGAATCAAATTCTAAGGTACTATCTTCACCTAAAGTAGTTTGATAG
TCTGAATACTCATAAGACCAATACCATTGATGACCTATGGCTTTTACTGTTACACCGGGTT
CTACTATCTCATCCATCAAATAAAGTAGTTTCAAAGAAGGGAATGCTATAAACACTAATA
TAATTGCTGGAATTATAGTCCAAACAATCTCTATTGTGACTCCTTCTATAAGATAGCGATG
ATAAGCTTGACCTGTTAGTCCTCTTATAATTAACCATAATACAGCTGTTATAATAATAATT
AAAATAAACATAATTTGGTTATGAAGGAATAGAATCTCTTCCATAACAGGACTAGCAGCA
TCTTGGAAGTTTAGTTGAAATGGCTCAGCCGCGTCACGTAGGAGCGAGGCCTCTAATAAT
GCATTAAATGGAGTTTTCATTCTTCTCTAGCCCTGTTACTTTGCTGACACCCCAAAAGCTT
TCCCAATTCCGTATATACGGCCCCAAGAGTGTTCTCACCTACTTTAGATTACTTTTAATCT
AGAGTAAGC
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Appendix E

Multiple nucleotide alignments of protein coding and rRNA genes of A. digitatum, P.
resedaeformis and all available complete mitochondrial genome

Atp6 gene

alcyonium_digitatum_atp&
primnoa_resedasformis_atps
sinularia_peculiaris_atpé
narella_hawaiinensis_atpé
paraminabea_aldersladei_atpé
scleronephthya_gracillimum_atps
dendronephthys_castanea_atp&
dendronephthya_gigantea_atps
dendronephthya_mollis_atpé
dendronephthya_suensoni_atpé
junceella fragllls atps
keratoisidinae_atp&
echinogorgia_complexa_atpé
euplexaura_crassa_atpé
pseudnpterogorgia_bi_pinnata:atpﬁ
acanella_sburnea_atps
sibagogergia_cauliflora_atps
corallium_elatius_atps
corallium_konaojoi_atps
corallium_rubrum_atp&
paracorallium_japonicum_atps
briareum_asbestinum_atp&
heliopora_coerulea_atps
stylatula_elongata_atpé
renilla_muelleri_atps
calicogorgia_atp6 rev
Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_atps
primnoa_resedasformis_atps
sinularia_peculiaris_atpé
narella_hawaiinensis_atps
paraminabea_aldersladei_atps
scleronephthya_gracillimum_atpa
dendronephthya_castanza_atpé
dendronephthya_gigantea_atpé
dendronephthva_rollis_atp&
dendronephthya_suensoni_atps
junceella_fragilis_atp&
keratoisidinas_atps
echinogorgia_complexa_atps
euplexaura_crassa_atps
pseudopterogoragia_bipinnata_atps
acanella_eburnea_atps
sibagogorgia_cauliflora_atpé
corallium_elatius_atp&
corallium_konojoi_atps
corallium_rubrum_atps
paracorallium_japonicum_atpé
briareum_asbestinum_atpé
heliopora_coerulea_atps
stvlatula_elongata_atps
renilla_muelleri_atpa
calicogorgia_atp6 rev
Consensus

Conservation

20 40 ] 20
I I | I

GTCAGCTTCTTTCTTTGATCAATTTAATGTAGT T CGGATAATTGGGGGEATAATTACTAATTCTTCTATTATGATG
GGCAGCTTCTTTCTTTGATCAATTTAATGTAGTTCGGATAATTGGGEEGEATAATTACTAATTCTTCTCTTATAATG
GGCAGCTTCTETTITTTGATCAATTTAATGTAGTTCGGATAATTGGGGGTATAATTACTAATTCTTCTATTATGATG
GGCAGCTTCTTTCTTTGATCAGTTTAATGTAGTTCOGATAATTGGAGGAATAATTACTAATTCTTCTATTATGATG
GGCAGCTTCTTTCTTCGATCAGTTTAATGTAGT T GGCATAATTGGAGGTATAATTACTAATTCTTCTATTATGATG
GGCAGCTTCTTTCTTTGATCAATTTAATGTAGT TCGGATAATTGGGGGGEATAATTACTAATTCTTCTCTTATGATG
GGCAGCTTCTTTCTTTGATCAATTTAATGTAGTTCGGATAATTGGGEGEATAATTACTAATTCTTCTCTTATGATG
GGCAGCTTCTTTCTTTGATCAATTTAATGTAGTTCGGATAATTGGGEGEATAATTACTAATTCTTCTCTTATGATG
GGCAGCTTCTTTCTTTGATCAATTTAATGTAGTTCOGATAATTGGGEGEATAATTACTAATTCTTCTCTTATGATG
GGCAGCTTCTTTCT T TGATCAATTTAATGTAGTTCGCATAATTGGGEGEATAATTACTAATTCTTCTCTTATGATG
GGCAGCTTCTTTCTTTGATCAATTTAATGTAGTTCGGATAATTGGTGGAATAATTACTAATTCTTCTATTATGATG
ATGTATAACATGGCAGCTTCTTTCTTTGATCAGTTTAATGTAGTTCGGATAATTGGAGGAATAATTACTAATTCTTCTATTATGATG
GGCAGCTTCTTTCTTTGATCAGTTTAATGTAGTTCGGATAATTGGGEGEATAATTACTAATTCTTCTATTATGATG
GGCAGCTTCTTTCTTTGATCAGTTTAATGTAGTTCOGATAATGEGGGEGTATAATCACTAATTCTTCAATTATGATG
GGCAGCTTCTTTCTTTGATCAGTTTAATGTAGT T CGGATAATTGGGGGTATAATTACTAATTCTTCTATTATGATG
ATA---GTCATGGCAGCTTCTTTCTTTGATCAGTTTAATGTAGTTCOGATAATTGGAGGAATAATTACTAATTCTTCTATTATGATG
GGCTGCTTCTTTCTTCGATCAGTTTAATGTAGTTCGGATAATTGGAGGAATAATTACTAATTCTTCTATTATGATG
GGCAGCTTCTTTCTTCGATCAGTTTAATGTAGTTCGGATAATTGGAGGAATAATTACTAATTCTTCTCTTATAATG
GGCAGCTTCTTTC T TCGATCAGTTTAATGTAGTTCGGATAATTGGAGGAATAATTACTAATTCTTCTCTTATAATG
GGCAGCTTCTTTCTTCGATCAGTTTAATGTAGTTCGGATAATTGGAGGAATAATTACTAATTCTTCTATTATGATG
GGCAGCTTCTTTCTTCGATCAGTTTAATGTAGTTCGGATAATTGGAGGAATAATTACTAATTCTTCTATTATGATG
GGCAGCTTCTTTITTTGATCAGTTTAATGTAGTTCGGATAATTGGGEGAATAATTACTAATTCTTCTATTATGATG
GGCAGCTTCTTTCTTTGATCAATTTAATGTAGTTCGGATAATCGGGGGAATAATTACTAATTCTTCTATTATGATG
GGCAGCTTCTTTCT T TGATCAGTTTAATGTAGTTCGGATAATTGGTGGAATAATCACTAATTCTTCTCTTATGATG
GGCAGCTTCTTTCTTTGATCAGTTTAATGTAGT T CGGATAATTGGTGGAATAATTACTAACTCTTCTATTATGATG
GGCAGCCTCATTTITTTGACCAGTTTAATGTAGTACGGATAATTGGGGGTATAATCACTAATTCTTCTATTATGATG
-GGCAGCTTCT TTCTTTGATCAGTTTAATGTAGT TCGGATAATTGGGGGAATAATTACTAATTCTTCTATTATGATG

100 120 140 160
| [ | |
CTTATCCTATTTAGTGTAATATTAATAGGAAGT TGTTCATATAAATTAATACCTACAAGATTGCAGGCCATACAAGAGATTCTTTAT
CTTATCCTATTTAGTGTAATATTAATAGGAAGT TGTTCATATAAATTAATACCTACAAGATTGCAGGCTATACAAGAGATTCTTTAT
CTTATCCTATTTAGT GTAATATTAATAGGAAGT TGTTCATATAAATTAATACCTACAAGATTGCAGGCTATACAAGAAATTATTTAT
CTTATC CTATTAGC T GTAGTATTAATAGGAAGT TGTTCGTATAAACTAATACCTACAAGATTGCAGTCTATACAAGAGATTGTTTAT
CTTATCCTATTAAGCATAGTATTAATAGGAAGT TGTTCATATAAACTAATACCTTCAAGAGTGCAGTCTACACAAGAAATTGTATAT
CTTATTCTATTAAGTGCAATATTAATAGGAAGT TGTTCATATAAATTAATACCTACAAGATTGCAGGCTATACAAGAGATTGTTTAT
CTTATTCTATTAAGTGCAATATTAATAGGGAGT TGTTCATATAAATTAATACCTACAAGATTGCAGGCTATACAAGAGATTGTTTAT
CTTATTCTATTAAGTGCAATATTAATAGGGAGT TGTTCATATAAATTAATACCTACAAGATTGCAGGCTATACAAGAGATTGTTTAT
CTTATT CTATTAAGTGCAATATTAATAGGGAGT TGTTCATATAAATTAATACCTACAAGATTGCAGGCTATACAAGAGATTGTTTAT
CTTATTCTATTAAGTGCAATATTAATAGGGAGT TGTTCATATAAATTAATACCTACAAGATTGCAGGCTATACAAGAGATTGTTTAT
CTTATCCTATTAAGCGTAATATTAATAGGAAGT TGTTCATATAAACTAATACCTACAAGATTGCAGTCTATACAAGAGATTGTTTAT
CTTATCCTATTAGCTGTAGTATTAATAGGAAGT TGTTCGTATAAACTAACACCCACAAGATCGCAGTCTATACAAGAGATTGTTTAT
CTTATC CTAT T TAGT GTAATATTAATAGGAAGT TGTTCATATAAATTAATACCCACAAGATTGCAGGCTATACAAGAGATTGTTTAT
CTTATC CTATTTAGT GTAATATTAATAGGAAGT TGTTCGTATAAATTAATACCTACAAGATTGCAGGCCATACAAGAGATTGTTTAT
CTTATCCTATTTAGTGTGATATTAATAGGAAGC TGTTCATATAAGTTAATACCTACAAGATTGCAGGCTATACAAGAAATTGTTTAT
CTTATCCTATTAGCTGTAGTATTAATAGGAAGT TGTTCGTATAAACTAATACCTACAAGATTGCAGTCTATACAAGAGATTGTTTAT
CTTATCCTATTAAGCGTAGTATTAATAGGAAGT TGTTCGTATAAACTAATACCTACAAGATCACAGTCTACACAAGAGETTGTATAT
CTTATC CTATTAAGCGTAGTATTAATAGGAAGT TGTTCATATAAACTAATACCTACAAGATTACAGTCTACACAAGAGETTGTATAT
CTTATCCTATTAAGCGTAGTATTAATAGGAAGT TGTTCATATAAACTAATACCTACAAGATTACAGTCTACACAAGAGGTTGTATAT
CTTATCCTATTAAGCGTAGTATTAATAGGAAGT TGTTCATATAAACTAATACCTACAAGATTACAGTCTACACAAGAGEGTTGTATAT
CTTATCCTATTAAGCGTAGTATTAATAGGAAGT TGTTCATATAAACTAATACCTACAAGATTGCAGTCTACACAAGAGETTGTATAT
CTTATCCTATTTAGCGTAATAC TAATAGGAAGT TGTTCATATAAACTAATACCTACAAGATTGCAATCTATACAAGAGATTGTTTAT
CTTATC CTATTATGT GTAGTATTAATAGGAAGT TGETCATATAAACTAATACCTACAAGACTACAATCTACACAAGAGATTGTTTAT
CTTATCCTATTAAGCGCAATATTAATAGGAAGT TGTTCATATAAACTAATACCTACAAGATTGCAGTCTACACAAGAGATTGTTTAC
CTTATTTTATTAAGCGCAATATTAATAGGAAGT TGTTCATATAAACTAATACCTACAAGATTACAATCTACACAAGAAATTGTTTAT
TTAATTTTACTTAGT I TTATT TTAATAGGAAGT TCTACATATAAATTAATACCAGCGAGAACGCAGGCAATACAAGAAATAGTTTAT
CTTATCCTATTAAGT GTAATATTAATAGGAAGT TGTTCATATAAACTAATACCTACAAGATTGCAGTCTATACAAGAGATTGTTTAT
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ACCCACTT T TTAGGAT TAGTAAAAGAT TCTACAGC TAAT AAGGGAACTCAATATTTTACTCTTATTATAACCCTATTTACGTTTATT
ACCCACTTT TTAGGG T TAGTAAAAGAT TCTACAGC TAAT AAGGGAACTCAATATTTTACTCTTATTATAACCCTATTTACGTTTATT
ACCCACTTT TTAGGAT TAGTAAAAGAT TCTACAGC TAAT AAGGGAACTCAGTATTTTACTCTTATTEGTAACTTITATTTACGTTTATT
ACTCACTTC T TAGGA T TAGTGAAAGAT TCGACAGC TAAT AAGGGGAT TCAATAT T TTACTCTTATTATAACTCTGTTTATGTTTATT
ACCCACTTCT TAGGAT TAGT TAAAGATGC TACAGC TAAT AAGGGGACCCAATATTTTCCCCTTATTATAACTTITGTTTACATTTATT
ACCCACTT T TTAGAA T TAGTAAAAGAT TCTACAGC TAAT AAGGGAAC TCAGTAT T TTACTCTTATTATAACCCTATTTGCGTTTATT
ACCCACTT T TTAGAAT TAGTAAAAGACTC TACAGC TAAT AAGGGAAATCAGTATTTTACTTTTATTATAACCCTATTTGCGTTTATT
ACCCACTT T TTAGAAT TAGTAAAAGACTC TACAGC TAAT AAGGGAACTCAGTATTTTACTTITTATTATAACCCTATTTGCGTTTATT
ACCCACTT T TTAGAAT TAGTAAAAGACTC TACAGC TAAT AAGGGAAATCAGTATTTTACTTTTATTATAACCCTATTTGCGTTTATT
ACCCACTTT TTAGAA T TAGTAAAAGAT TCTACAGC TAAT AAGGGAAATCAGTAT T TTACTTITTATTATAACCCTATTTGCGTTTATT
GCCCACTTCTTGGGAT TAGTGAAAGAT TCTACAGC TAAT AAGGGAACTCAGTAT T TTACTCTTATTATAACTCTGTTTATGTTTATT
ACCCACTTCTTAGGATTAGTGAAAGAT TCGACAGC TAAT AAGGGGACTCAATATTTTACTCTTATTATAACTCTATTTGTGTTTATT
ACCCACTT T TTAGGAT TAGTAAAAGAT TCGACAGC TAAT AAGGGAACTCAATATTTTACTTTTATTATTACCCTATTTACGTTTATT
ACCCACTT T TTAGGAT TAGTAAAAGAT TCTACAGC TAAT AAGGGAACTCAATATTTTACTCTTATTATTACCCTATTTACGTTTATT
ACTCACTT T TTAGGA T TAGTAAAAGAT TCTACAGC TAAT AAGGGAACTCAATAT T TTACTCTTATTATAACCCTATTTACGTTTATT
ACCCACTTCT TAGGAT TAGTGAAAGAT TCTACAGC TAAT AAGGGGACTCAATATTTTACTCTTATTATAACTCTATTTGTGTTTATT
ACCCACTTCTTAGGATTAGT TAGAGATACTACCGC TAAT AAGGGGAC TCAATAT T TTACTCTTATTATAACTTITGTTTACGTTTATT
ACCCACTTCTTGGGATTGGTTAGAGATTCTACAGC TAAT AAGGGGACACAATATTTTACTCTTATTATAACTTITGTTTACGTTTATT
ACCCACTTCTTGGGATTGGTTAGAGAT TCTACAGC TAAT AAGGGGACACAATATTTTACTCTTATTATAACTTITGTTTACGTTTATT
ACCCACTTCTTAGGATTAGTTAGAGAT TCTACAGC TAAT AAGGGGACTCAATATTTTACTCTTATTATAACTTITGTTTACGTTTATT
ACCCACTTCTTAGGAT TAGT TAGAGAT TCTACAGC TAAT AAGGGGACTCAATATT TTACTCTTATTATAACTTITGTTTACGTTTATT
ACCCACTTCTTAGGATTAGT TAAAGAT TCTACAGC TAAT AAGGGAACTCAATATTTTACTCTTATTATAACTCTGTTTACGTTTATT
ACCCACTTCTTAGGATTAGTAAAAGAT TCTACAGC TAAT AAGGGGACTCAATATTTTACTCTTATTATAACTCTGTTTACGTTTATT
ACCCACTTCTTAGGGC TAGTTAAAGACTC TACAGC TAAT AAGGGTACTCAATATTTTACTCTTATTATAACTCTGTTTACGTTTATT
ACCCACTTCTTAGGATTAGT TAAAGAT TCTACAGC TAAT AAGGGTACTCAATATTTTACTCTTATTATAACTCTGTTTGTGTTTATT
ACCCACTT T TTAGAAT TAGTAAGAGAT TCGACAGC TAAT AAGGGGACACAATATTTCACTTTAATTATAACCCTTTTTACTTTTATT
ACCCACTTCTTAGGA T TAGTAAAAGAT TCTACAGC TAAT AAGGGAAC TCAATATT TTACTCTTATTATAACTCTATTTACGTTTATT
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CCTGGATTAAATCTG T TAGGTC TAT T TCCCTATGTATTTACTCCAACTGCCCACATTGTTGTTACTTTCGGGTTAAGTTTATCTATT
GCTGGATTAAATCTAT TAGGTCTAT T TCCCTATGTAT T TACTCCAACTGCCCATATTGTTGTTACTTTCGGGETAAGTTTATCTATT
GCT GGATTAAATCTG T TAGGTC TAT T TCCCTATGTAT T TACTCCTACTGCCCATATTGTTGTTACTTTCGGGTTAAGTGTATCTATT
GCTGGATTAAATCTGT TEGGEC TAT T TCCCTATGTAT T TACCCCAACTGCCCATATTATTGTTACTTTCGGATTAAGTTTETCTATT
CCTGGATTAAATCTG T TAGGTC TATTTCC T TATGTATTTACCCCAACTGCCCACATTGTTATTACTTTTIGGATTAAGTTTATCTATT
GCTGGACTAAATCTGTTAGGTC TATTTCCCTATGTATTTACCCCAACTGCCCATATTGTTATTACTTTCGGGETAAGTTTATCTATT
GCTGGACTAAATCTG T TAGGTC TATTTCCTTATGTGTTTACCCCAACTGCCCATATTGTTATTACTTTCGGGETAAGTTTATCTATT
GCTGGACTAAATCTGT TAGGTCTAT T TCCTTATGTGT TTACCCCAACTGCCCATATTGTTATTACTTTCGGGCTAAGTTTATCTATT
GCTGGACTAAATCTGTTAGGTC TAT T TCCTTATGTGT TTACCCCAACTGCCCATATTGTTATTACTTTCGGGCTAAGTTTATCTATT
GCTGGACTAAATCTG T TAGGTCTATTTCCTTATGTGTTTACCCCAACTGCCCATATTGTTATTACTTTCGGGETAAGTTTATCTATT
CCTGGATTAAATCTGE TAGGTC TE TTTCCC TATGTATTTACCCCAACTGCCCATATTATTGTTACCTTCGGGECTAAGTCTATCTATT
GCTGGATTAAATCTGTTCGGECTATTTCCCTATGTATTTACCCCAACTGCCCATATTATTGTTACTTTCGGATTAAGTTTATCTATT
GCTGGATTAAATCTGT TGGGTC TAT T TCCCTATGTAT T TACCCCAACTGCCCATATTGTTATTACTTTTIGGE TTAAGTTTATCTATT
T GGATTAAATCTAT TAGGTC TATTECCCTATGTATTTACCCCAACTGCCCATATTGTTATTACTTTCGGGTTAAGTTTATCTATT
GETGGATTAAAT T TGT TAGGTC TAT T TCCCTATGTAT T TACCCCAACTGCCCATATTGTTGTTACTTTCGGGTTAAGTTTATCTATT
GCTGGATTAAATCTGTTTGGECTATTTCCCTATGTATTTACCCCAACTGCCCATATTATTGTTACTTTCGGATTAAGTTTATCTATT
GCTGGATTAAATCTG T TAGGTATATTTCCTTATGTATTCACCCCAACTGCCCACATTGTTATTACTTTCGGATTAAGTTTATCTATT
CCTGGATTAAATCTG T TAGGTATATTTCCTTATGTATTTACCCCAACTGCCCACATTGTTATTACTTTCGGGTTAAGTTTATCTATT
GCTGGATTAAATCTGT TAGGTATAT T TCCTTATGTAT T TACCCCAACTGCCCACATTGTTATTACTTTCGGGTTAAGTTTATCTATT
GCT GGAATAAATCTG T TAGGTATATTTCCTTATGTATTTACCCCAACTGCCCACATTGTTATTACTTTCGGATTAAGTTTATCTATT
GCTGGATTAAATCTG T TAGGTATATTTCCTTATGTATTTACCCCAACTGCCCACATTGTTATTACTTTCGGATTAAGTTTATCTATT
GCTGGEE CTAAATCTG T TAGGTC TAT T TCCC TATGTATTTACCCCAACTGCCCATATTGTTGTTACTTTCGGATTAAGTTTTTCTATT
GCTGGATTAAATCTG T TAGGTC TATTTCCCTATGTATTTACCCCAACTGCTCATATTGTTGTTACTTTCGGATTAAGTTTATCTATT
GCTGGATTAAATCTGEC TAGGTCTATTTCCCTATGTATTTACTCCAACTGCTCATATTGTTATTACTTTTGGGTTAAGTTTATCTATT
GCT GGATTAAAT T TGE TAGGTC TAT T TCCC TATGTAT T TACTCCAACTGCCCATATTATTATAACTTTCGGGETAAGTCTGTCTATT
GETGGT TTAAATCTGT TAGGTC TAT T TCCCTATGTAT T TACCCCTACTGCCCATATTGTTATCACTTTTIGGGCTTAGTCTTTCTATT
GCTGGATTAAATCTGTTAGGTCTATTTCCCTATGTATTTACCCCAACTGCCCATATTGTTATTACTTTCGGGTTAAGTTTATCTATT
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TTAATAGCAGTAACAATATTGGGGATAACACAATACCGTTGGAACTTTGCECTCAATGATGATGCCTACTGGGGCTCCTTTATTATTA
TTAATAGCAGTAACAATATTGGGGATAACACAATTCCGTTGGAACTTTGCTTCAATGATGATGCCTAGTGGGGCTCCTTTATTATTG
TTAATAGCAGTAACAATATTGGGGATAACACAATACCGTTGGAACTTTGCT TCAATGATGATGCCTAGTGGGGCTCCETTAATATTA
TTAATGG CAGTGACAATACTGGGGATTATACGATTCCGT TGGAACTTTGCTTCAATGATGATGCCTAGTGGAGCTCCTTTATETTTG
TTAATAGCAGTAACAATATTGGGGATAACACAATTICCGT TGGAACTTTGCTTCAATGATGATGCCTAGTGGAGCTCCTTTAGCATTA
TTAATAGCAGTAACAATATTGGGTATAACACAATACCGTTGGAACTTTGCTTCAATGATGATGCCTAGCGGGGCTCCTTTATCATTA
TTAATAGCAGTGACAATATTGGGTATAACACAATACCGTTGGAACTTTGCTTCAATGATGATGCCTAGEGGGGCTCCTTTATCATTA
TTAATAGCAGTGACAATATTGGGTATAACACAATACCGTTGGAACTTTGCTTCAATGATGATGCCTAGCGGGGCTCCTTTATECATTA
TTAATAGCAGTGACAATATTGGGTATAACACAATACCGT TGGAACTTTGCT TCAATGATGATGCCTAGCGGGGCTCCTTTATCATTA
TTAATAGCAGTGACAATATTGGGTATAACACAATACCGT TGGAACTTTGCTTCAATGATGATGCCTAGCGGGGCTCCTTTATCATTA
TTAATAGCAGTAACAATATTGGGGATAACACAGTTCCGETGGAACTTTGCCTCAATGATGATGCCTAGTGGGGCCCCTTTATTATTA
TTAATGG CAGTAACAATAT TGGGGATAACACGATTCCGT TGGAACTTTGCTTCAATGATGATGCCTAGTGGAGCTCCTTTATTATTA
TTAATAGCAGTAACAATATTGGGGATAACACAATACCGTTGGAACTTTGCTTCAATGATGATGCCTAGTGGGGCTCCTTTATTATTA
TTAATAGCAGTAACAATATTGGGGATAACACAATACCGTTGGAACTTTGCTTCAATGATGATGCCTAGTGGGGCTCCTCETATTATTA
TTAATAGCAGTAACAATATTGGGGATAACACAATACCGTTGGGAT TATGCTTCAATGATGATGCCTAGTGGGGCTCCECTATTATTA
TTAATGGCAGTAACAATATTGGGGATAACACGATTCCGT TGGAACTTTGCTTCAATGATGATGCCTAGTGGAGCECCTTTATTATTA
TTAATTGCAGTAACAATATTGGGGATTACACAATTCCGT TGGAACTTTGCT TCAATGATGATGCCTAGTGGAGCTCCTTTAGTATTA
TTAATAGCAGTAACAATACTGGGAATAACACGGTTICCGTTGGGACTTTGCTTCAATGATGATGCCTAGTGGAGCTCCTTTAGTATTA
TTAATAGCAGTAACAATACTGGGAATAACACGGTTICCGT TGGGACTTTGCTTCAATGATGATGCCTAGTGGAGCTCCTTTAGTATTA
TTAATAGCAGTAACAATATTGGGGATAACACAGTTICCGT TGGAACTTTGCTTCAATGATGATGCCTAGTGGAGCTCCTTTAGTATTA
TTAATAGCAGTAACAATATTGGGGATAACACAGTTICCGT TGGAACTTTGCTTCAATGATGATGCCTAGTGGAGCTCCTTTAGTATTA
TTAATAGCAGTGACAATATTGGGGATAACACAATTCCGTTGGGACTTTGCT TCAATGTTGATGCCTAGTGGAGCTCCTTTAGCATTA
TTAATAGCAGTAACAATATTGGGGATAACACAATTICCGETGGAACTTTGCT TCAATAATGATGCCTAGTGGAGCY CCTTTAATATTA
TTAATAGCAGTAACAATATTGGGGATAACACAATACCGT TGGAACTTTGCTTCAATGATGATGCCTAGTGGAGCTCCTTTATTATTG
TTAATAGCAGTAACAATATTGGGAATTACACAGTACCGT TGGAACTTTGCTTCAATGATGATGCCTAGTGGGGCTCCTTTATTATTG
TTAATAGCGGTGACTATATTGGGAATAACACTACACCGTGGGAACTTTGCTTCAATGATGATGCCTAGTGGGGCTCCTETGATTTTA
TTAATAGCAGTAACAATATTGGGGATAACACAATNC CGT TGGAACTTTGCT TCAATGATGATGCCTAGTGGGGCTCCTTTATTATTA
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CCCCC T CTATTAGT TATAAT TGAAACAGTTAGC TATCTTTCCCGGGLAGTCTCTTTAGGTGTTCGATTAGC TGCTAATTTATCGGCT
CGCCCCTCTATTAGT TATAAT T GAAACAGT TAGC TATCT T TCCCGGGLAATCTCTTTAGGTGTTCGATTAGCTGCTAATTTATCGGCT
GCCCCTCTATTAGTAT TEAT TGAAACACTTATCTATTTTTCCCGAGCACTCTCTTTAGGTGTTCGATTEGCTGCTAATTTATCGGCT
GCCCCCCTATTAGT TATAAT TGAAACAATTAGCTATAT T TCCAGGGCAATCTCTTTAGGTGTTCGATTAGCTGCTAATTTATCTGCT
GCCCCCGCATTAGT TE TAAT TGAAACACTTAGC TATATTTCCAGGGCAATCTCTTTAGGTGTTCGATTAGCTGCTAATTTATCTGCT
GCCCCGCTATTAGTGATAAT TGAAACAGTTAGCTATCTTTCCCGGGCAATCTCETTGGGTGTECGATTAGCGGCTAATTTGTCTGCT
CGCCCC G CTATTAGT TATAAT T GAAACGG T TAGC TATCT T TCCCGGGLAATT TCCTTAGGTGTTCGATTAGCEGGCTAATTTATCTGCT
GCCCCGCTATTAGTTATAATTGAAACGGTTAGCTATCTTTCCCGGGCAATTTCCTTAGGTGTTCGATTAGCGGCTAATTTATCTGCT
CGCCCC G CTATTAGT TATAAT T GAAACGG T TAGC TATCT T TCCCGGGLAATT TCCTTAGGTGTTCGATTAGCEGGCTAATTTATCTGCT
GCCCCGBCTATTAGTTATAAT T GAAACGGTTAGCTATCTTTCCCGGGCAATT TCETTAGGTGTTCGATTAGCGGCTAATTTATCTGCT
GCCCCCCTATTAGT TE TAAT TGAAACAATTAGCTATAT T TCTAGGGCAATCTCTTTAGGTGTTCGATTAGCTGCTAATTTATCTGCT
GCCCCTTTATTAGT TATAAT T GAAACAATTAGC TATATT TCCCGGGCAATCTCCTTAGGTGTTCGATTAGCTGCTAATTTATCTGCT
GCCCCCTTATTAGT TATAAT TGAAACAGTTAGCTATCTTTCCCGGGCAATCTCTTTAGGTGTTCGATTAGCTGCTAATTTATCTGCT
CGCCCCTCTATTAGT TATAAT T GAAACAGT TAGC TATCT T TCCCGGGLAATCTCTTTAGGTGTTCGATTAGCTGCTAATTTATCTGCC
CGCCCCTCTE T TAGT TATAAT T GAAACAGT TAGC TATCTTTCTCGAGCAATCTCTTTEGGTGTTCGATTAGCTGCTAATTTATCTGCT
GCCCCCTTATTAGT TATAAT TGAAACAATTAGCTATATTTCCCGGGCAATCTCECTTAGGTGTTCGATTAGCTGCTAATTTATCTGCT
CGCCCCCGTATTAGT TATAAT T GAAACAAT TAGC TATAT T TCCAGGGCAGTCTCTTTEGGTGTTCGATTAGCTGCTAATTTATCTGCT
GCCCCCGTATTAGT TATAAT TGAAACAATTAGCTATGTATCCAGGGCAGTCTCTTTAGGTGTTCGATTAGCTGCTAATTTATCTGCT
CCCCCCETATTAGT TATAAT T GAAACA AT TAGC TATGTATCCAGGGCAGTCTCTTTAGGTGTTCGATTAGC TGCTAATTTATCTGCT
GCCCCCGCATTAGTTATAAT T GAAACAATTAGCTATATT TCCAGGGCAGTCTCTTTAGGTGTTCGATTAGCTGCTAATTTGTCTGCG
CCCCCCETATTAGT TATAAT T GAAACA AT TAGC TATAT T TCCAGGGCAGTCTCTTTAGGTGTTCGATTAGC TGCTAATTTGTCTGCG
CGCCCCC CTATTAGT T TCAAT TGAAACAC T TAGC TATAT T TCCCGGGLAATCTCTTTAGGTATTCGATTAGCTGCTAATTTATCTGCT
GCTCCY TTATTAGTTE TAAT T GAAACAAT TAGCTATATT TCCAGGGCAATCTCTTTAGGTGTTCGATTAGCYGCTAATCETATCTGCT
GCCCCCCTATTAGT TE TAATCGAAACAATTAGCTATCTTTCTAGGGCCGTCTCTTTAGGTGTTCGATTAGCTGCTAATTTATCTGCA
GCCCCACTGTTAGT TE TAAT TGAGACAATTAGT TATCTTTCTAGGGCCGTT TCTTTAGGTGTTCGATTEGCTGCTAATTTATCTGCA
GCACCTCTATTAGTACC TAT TGAAACTCTCAGCTATATTTCTCGGGCGATCTCTTTGGGTGTTCGATTAGCTGCTAATGTATCTGCT
GCCCCCCTATTAGT TATAAT T GAAACAATTAGCTATCTTTCCCGGGLAATCTCTTTAGGTGTTCGATTAGCTGCTAATTTATCTGCT
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GGG CACCTT T TAT T TGC TATAT TAGCAAGT TTTGGGTTTGCAATGATTAGTAATGGAATGTTAGTATTAAGCTTAGCC CCAATATTA
GGG CACCTT T TAT T TGC TATAT TAGCAAGT TTTGGGTTTGCAATGATTAGTAATGGAATGTTAGTATTAAGCTTAGCCCCAATATTA
GGGCACCTTTTAT T TGCTATATT TGCAAGTTTTGGGTTTGCAATGATTAGT AATGGAATGTTAGTATTAAGCTTAGCCCCAATATTA
GGGCACCTTTTAT T TGCTATATTAGCAAGTTTTGGGTTTGCAATGATTAGT AATGGAATGTTAGTATTAAGCTTAGGC CCAATATTA
GGACACCTT TTAT T TGC TATAT TAGCAAGTTTTGGGTTTGCAATGATTAATAATGGAATGTTAGTATTAAGCTTAGGTCCAATATTA
GGG CACCTTTTAT T TGCTATATTAGCAAGTTTTGGGTTTGCAATGATTAGTAATGGAATGTTAGTTTTAAGCTTAGCCCCAATATTA
GGACACCTT TTAT T TGC TATAT TAGCAAGTTTTGGGTTTGCAATGATTAGTAATGGAATGTTAGTCTTAAGCTTAGCCCCAATATTA
GGACACCTT TTAT T TGC TATAT TAGCAAGTTTTGGGTTTGCAATGATTAGTAATGGAATGTTAGTCTTAAGCTTAGCCCCAATATTA
GGACACCTT TTAT T TGC TATAT TAGCAAGT TTTGGGTTTGCAATGATTAGTAATGGAATGTTAGTCTTAAGCTTAGCC CCAATATTA
GGACACCTT T TAT T TGC TATAT TAGCAAGT TTTGGGTTTGCAATGATTAGTAATGGAATGTTAGTTITTAAGCTTAGCCCCAATATTA
GGTCACCTTCTAT T TGCTATATTAGCAAGTTTTGGGTTTACAACGATTAAT AACGGAATGTTATTATTAAGCTTAGGC CCAATATTA
GGEGCACCTTTTAT T TGCTATATTAGCAAGTTTCGGGTTTGCAATGATTAGT AATGGGATGTTAGTATTAAGCTTGGGC CCAATATTA
GGGCACCTTTTAT T TGCTATATTGGCAAGTTTTGGGTTCGCAATGATTAGT AATGGAATGTTAGTTTTAAGCTTAGCCCCAATATTA
GGGCACCTTTTAT T TGCTATATTAGCAAGTTTTGGGTTCGCAATGATTAGT AATGGAATGTTAGTTITTAAGCTTAGCCCCAATATTA
GGACACCTT TTAT T TGC TATAT TAGCAAGTTTTGGGTTCGCAATGATTAGTAATGGAATGTTAGTTITTAAGCTTAGCCCCAATATTA
GGG CACCTT T TAT T TGC TATAT TAGCAAGT TTTGGGT TTGCAATGATTAGTAATGGGATGTTAGTATTAAGCTTGGGC CCAATATTA
GGACACCTT TTAT T TGC TATAT TAGCAAGTTTTGGGTTTGCAATGATTAGTAATGGAATGCTAGTATTAAGCTTAGGC CCAATATTA
GGACACCTT TTAT T TGCTATAT TAGCAAGTTTTGGGTTTGCAATGATTAGTAATGGAATGTTAGTATTAAGCTTAGGC CCAGTATTA
GGACACCTT T TAT T TGC TATAT TAGCAAGT TTTGGGTTTGCAATGATTAGTAATGGAATGTTAGTATTAAGCTTAGGC CCAGTATTA
GGACACCTT T TAT T TGC TATAT TAGCAAGT TTTGGGTTTGCAATGATTAGTAATGGAATGTTAGTATTAAGCTTAGGC CCAATATTA
GGG CACCTTTTAT T TGC TATATTAGCAAGT TTTGGGTTTGCAATGATTAGT AATGGAATGTTAGTATTAAGCTTAGGC CCAATATTA
GGG CACCTT TTAT T TGCTATATTAGCAAGT TTTGGGTTTGCAATGATTAAT AATGGAATGTTAGTATTAAGCTTAGGC CCAATATTA
GGG CACCTTY TAT T TGC TATAT TAGCAAGTTTTGGGTTTGCAATGATTAGTAATGGAATGTTAGTATTAAGCTTAGGC CCAATATTA
GGTCACCTT T TAT T TGC TATAT TAGCAAGT TTTGGGTTTACAATGATTAATAATGGAATGTTAGTATTAAGCTTAGGTCCAATATTA
GGTCACCTT T TAT T TGC TATAT TAGCAAGT TTTGGGTTTACAATGATTAATAATGGAATGTTATTATTAAGCTTAGGC CCAATATTA
GGACACCTTTTAT T TGC TATAT TAGCTAGT TTTGGGTTCGC TATGATTAGTAAAGGTATGCTAGTCTTAAGCTTGGCC CCAATATTA
GGGCACCTT TTAT T TGC TATATTAGCAAGT TTTGGGTTTGCAATGATTAGTAATGGAATGTTAGTATTAAGCTTAGGC CCAATATTA

£ s=0 s00
I 1 I
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GTAATGGT T TTTATAACTATACTAGAAATTGCCGTGGCTCTGATTCAAGCATATGTATTTTGTCTGTTAACTACCATATACATAAAT
GTAATGGTCTTTATAACCATACTAGAAATTGCCGTGGCTCTGATTCAAGCATATGTATTTTGTCTGTTAACTACCATATACATTAAT
GTAATGGT T TTTATAACTATACTAGAAATTGCTGTGGCCTTAATTCAAGCATATGTATTTTGTCTGTTAACTACTATATACATTAAT
GTAATGGT T TTTATAACTTTACTAGAGATTGCCGTGGCCTTGATTCAAGCATATGTATTTTGTCTGTTAACTGCCATATACATTAAT
ATAATGGT T T T TATAACT T TAC TAGAGATTGCCGTGGCCCTGETTCAAGCATATGTATTTTGTCTGTTAACTGCCATATACATTAAT
CTAATGGT T T T TATAACT T TAC TAGAAATTGCCGTGGCCCTGATTCAAGCATATGTATTTTGTTITGTTAACTACCATATACATTAAT
CTAATGGT T T T TATAACT T TAC TAGAAAT TGCCGTGGCCTTGAT TCAAGCATATGTATTTTGTTTACTAACTACCATATACATTAAT
CTAATGGT T T T TATAACT T TAC TAGAAAT TGCCGTGGCCTTGAT TCAAGCATATGTATTTTGTTTACTAACTACCATATACATTAAT
CTAATGGTT TTTATAACTTTACTAGAAATTGCCGTGGCCTTGATTCAAGCATATGTATTTTGT TTACTAACTACCATATACATTAAT
CTAATGGTT TTTATAACTTTACTAGAAATTGCCGTGGCCTTGATTCAAGCATATGTATTTTGT TTACTAACTACCATATACATTAAT
CTAATGGTCTTTATAACTTTACTAGAGATCGCCGTGGCCCTGATTCAAGCATATGTATTTTGTCTGTTAACTGCTATATACATTAAT
CTAATGGTTTTTATAACTTTACTAGAGATTGCCGTGGCCTTGATTCAAGCATATGTATTTTGTCTGTTAACTGCCATATACATTAAT
CTAATGGT T T T TATAACT T TACTAGAAATTGCCGTGGCCTTGATTCAAGCATATGTATTTTGTCTGTTAACTACCATATACATTAAT
CTAATGGT T T T TATAACT T TACTAGAAATTGCCGTGGCCCTGATTCAAGCATATGTATTTTGTCTGTTAACTACCATATACATTAAT
CTAATGGT T T T TATAACT T TAC TAGAAATTGCTGTGGCT T TAATTCAAGCATATGTATTTTGCCTGTTAACTACTATATACATTAAT
CTAATGGT T TTCATAACT T TACTAGAGATTGCCGTGGCCTTGATTCAAGCATATGTATTTTGTCTGTTAACTGCCATATACATTAAT
GTAATGGTT TTTATAACTGTACTAGAGATTGCCGTGGCCTTGATTCAAGCATATGTATTTTGTCTGTTAACTGCCATATACATTAAT
CTAATGGTATTTATCACTGTACTAGAGATTGCCGTGGCCTTGATTCAAGCATATGTATTTTGTCTGTTAACTGCCATATACATTAAT
GTAATGGTATTTATCACTGTACTAGAGATTGCCGTGGCCTTGATTCAAGCATATGTATTTTGTCTGTTAACTGCCATATACATTAAT
GTAATGGTTTTTATTACTGTACTAGAGATTGCCGTGGCCCTGATTCAAGCATATGTATTTTGTCTGTTAACTGCCATATACATTAAT
CTAATGGT T TTTATTACTGTAC TAGAGATTGCCGTGGCCCTGATTCAAGCATATGTATTTTGTCTGTTAACTGCCATATACATTAAT
CTAATGGT T T T TATAACT T TAC TAGAAATTGCCGTGGCCTTGATTCAAGCATATGTATTTTGTATGTTAACTGCCATATACATTAAT
CTAATGGT T T T TATAACT T TAC TAGAGATTGCCGTGGCT T TGATTCAAGCATATGTATTTTGTCTGTTAACTGCTATATACATTAAT
GTAATGGTCT T TATAACT T TACTAGAGATTGCCGTGGCCTTGATTCAAGCATATGTATTTTGTCTGTTAACTGCCATATACATTAAT
CTAATGGTCT T TATAACT T TAC TAGAGATCGCCGTAGCT T TGAT TCAAGCATATGTATTTTGTCTGTTAACTGCCATATACATTAAT
CTEATGAT T T T TAT TACT T TGC TAGAAATAGCAGTTGCTATGATTCAAGCT TATGTT TTTTGTCTTITTAACTGTCATTTACATAAAT

GTAATGGT T TTTATAACTTTACTAGANATTGCCGTGGCCTTGATTCAAGCATATGTATTTTGTCTGTTAACTGCCATATACATTAAT
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GATACTCTAAATTTACATTAA
GATACTCTAAATCTACATTAA
GATAGTCTAAATCTACATTAA
GATACTCTAAATCTACATTAA
GATACTCTAAATCTACATTAA
GATACTCTAAATCTACATTAA
GATACTCTAAATCTACATTAA
GATACTCTAAATCTACATTAA
GATACTCTAAATCTACATTAA
GATACTCTAAATCTACATTAA
GATACCCTAAATCTACATTAA
GATACTCTAAATCTTCATTAA
GATACTTTAAATCTACATTAG
GATACTCTAAATCTACATTAA
GATACTCTAAATCTGCATTAA
GATACTCTAAATCTTCATTAA
GATACTCTAAATCTACATTAA
GATACTCTAAATCTACATTAA
GATACTCTAAATCTACATTAA
GATACTCTAAATCTACATTAA
GATACTCTAAATCTACATTAA
GATACTCTAAATCTACATTAA
GATACTCTAAATCTACATTAA
GATAGTCTAAATCTACATTAA
GATAGTTTAAATCTACATTAA
GATTCTCTTTCACTACATTAA
GATACTCTAAATCTACATTAA

708
708
708
708
708
708
708
708
708
708
708
717
708
708
708
714
708
708
708
708
708
708
708
708
708
708

Conservation

71

600
600
600
600
600
600
600
600
600
600
600
609
600
600
600
606
600
600
600
600
600
600
600
600
600
600

887
6387
6387
6387
6387
6387
6387
6387
687
687
687
696
687
687
687
693
68T
68T
68T
68T
687
687
687
6387
687
687



Atp8 gene

alcyonium_digitaturn_atps
primnoa_resedaeformis_stp8
sinularia_peculiaris_stpd
narella_hawaiinensis_atp8
paraminabea_aldersladei_atp8
scleronephthya_gracillimum_stpa
dendronephthya_castanea_stp2
dendronephthva_gigantea_stps
dendronephthya_mollis_stp@
dendronephthya_suensoni_stp2
junceella_fragilis_stp8
keratoisidinas_atp8
echinogorgia_complexa_atps
euplexaura_crassa_stp8
pseudopterogorgia_bipinnata_stps
acanella_sburnea_stpd
sibagogrgia_cauliflora_stpa
briareum_asbestinum_stpa
corallium_elatius_atp8
corallium_konojoi_stps
corallium_rubrum_stp8
paracorallium_japonicum_atp8
heliopora_coerulea_stpd
stylatula_elongata_atp@
renilla_muelleri_stps
Consensus

Conservation

alcyonium_digitaturn_atpd
primnoa_resedaeformis_atpd
sinularia_peculiaris_stpd
narella_hawaiinensis_atp8
paraminabea_aldersladei_atp8
scleronephthya_gracillimum_stpd
dendronephthya_castanea_atp2
dendronephthva_gigantea_stps
dendronephthya_mollis_stp@
dendronephthya_suensoni_stpd
junceella_fragilis_stp8
keratoisidinae_atp8
echinogorgia_complexa_stps
euplexaura_crassa_atpd
pseudopterogorgia_bipinnata_stps
acanella_sburnea_stpd
sibagogrgia_cauliflora_stpa
briareum_asbestinum_stpd
corallium_elatius_atp8
corallium_konojoi_stps
corallium_rubrum_stp8
paracorallium_japonicurn_stps
heliopora_coerulea_atpd
stylatula_elongata_atp@
renilla_muelleri_stps
Consensus

Conservation

aloyonium_digitaturn_atp2
primnoa_resedaeformis_atp3
sinularia_peculiaris_atpd
narella_hawaiinensis_atpd
paraminabea_aldersladei_atp3
scleronephthya_gracillimumn_atp2
dendronephthya_castanea_atps
dendronephthya_gigantza_atpd
dendronephthya_mollis_atps
dendronephthva_suensaoni_atp3
junceella_fragilis_atp3
keratoisidinae atpd
echinngnrgia_cornplexa:atpﬁ
euplexaura_crassa_atps
pseudopterogorgia_bipinnata_atpd
acanella eburnea atpd
sibagngrgia;Eauhﬂnra:atpS
briareun_asbestinum_atps
_elatius_atpd
corallium_kenojoi_atpd
corallium_rubrurm_atps
paracorallium_japonicurn_atp®
heliopora_coerulea_atps
stylatula elongata atpd
renilla_muelleri_atpa

corallium

20 40 &0 20
I 1 | I

ATGCCTCACTTAGAT ATAACCGCTTAT TTAACT CAATATAGCTGGACATTAATAATCTTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTA
ATGCCTCACTTAGATATAACCGCTTAT TTAACT CAATATAGCTGGACATTAATAATCTTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTA
ATGCCTCAT TTAGAT ATAACTGCTTAT TTAACTCAATATAGCTGGACATTAATAACCTTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTA
ATGCCTCACTTAGATATAACTGCTTAT TTAACT CAATATAGCTGGACATTAATAACCTTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTG
ATGCCTCACTTAGAT ATAACCGCCTAT TTAACT CAATATAGCTGGACATTAATAACCTTGTTAACACTTTATAGTATTATGGGTTTG
ATGCCTCACTTAGAT ATAACTGCTTAT TTAACT CAATATAGCTGGACATTAATAATT TTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTA
ATGCCTCACTTAGAT ATAACTGCTTAT TTAACT CAATATAGCTGGACACTAATAATT TTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTA
ATGCCTCACTTAGAT ATAACTGCT TAT TTAACTCAATATAGCTGGACACTAATAATT TTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTA
ATGCCTCACTTAGATATAACTGCTTAT TTAACT CAATATAGCTGGACACTAATAATT TTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTA
ATGCCTCACTTAGAT ATAACTGCTTAT TTAACT CAATATAGCTGGACACTAATAATT TTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTA
ATGCCTCACTTAGATATAACTGCTTAT TTAACT CAATATAGCTGGACATTAATAACCTTATTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTA
ATGCCTCACTTAGAT ATAACTGCTTAT TTAACT CAATATAGCTGGACATTAATAATCTTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTG
ATGCCTCACCTAGAT ATAACCGCTTAT TTAACT CAATATAGCTGGACATTAATAATT TTGTTAGCACTTTATAGTGTTATGAGTTTA
ATGCCTCACTTAGATATAACTACTTAT TTAACT CAATATAGCTGGACATTAATAATCTTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTG
ATGCCTCACTTAGAT ATAACTGCTTAT TTAACTCAATATAGCTGGACATTAATAATCTTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTA
ATGCCTCACTTAGATATAACTGCTTAT TTAACT CAATATAGCTGGACATTAATAATT TTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTG
ATGCCTCACTTAGATATAACCGCCTAT TTAACT CAATATAGCTGGACATTAATAACCTTGTTAGCACTTTATAGTACTATGAGTTTA
ATGCCTCACTTAGAT ATAACTGCTTAT TTAACT CAATATAGCTGGACATTAATAATCTTGTTAGCACTTTATAGTGTTATGAGTTTG
ATGCCTCACTTAGATATAACCGCCTAT TTAACTCAATATAGCTGGACATTAATAACCTTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTG
ATGCCTCACTTAGAT ATAACCGCCTAT TTAACTCAATATAGCTGGACATTAATAACCTTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTG
ATGCCTCACTTAGATATAACCGCCTAT TTAACT CAATATAGCTGGACATTAATAACCTTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTG
ATGCCTCACTTAGAT ATAACCGCCTAT TTAACT CAATATAGCTGGACATTAATAACCTTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTG
ATGCCTCACTTAGATATAACTGCCTACTTAACT CAATATAGCTGGACATTAATAATCTTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTG
ATGCCTCACTTAGATATCACTGCTTAT TTAACT CAATATAGCTGGACATTAATAACCTTGTTAGCTCTTTATAGTATTATGAGTTTG
ATGCCTCACTTAGAT ATAACTGCTTAT TTAACTCAATATAGCTGGACATTAATAACCTTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTG
ATGCCTCACTTAGAT ATAACTGCTTAT TTAACTCAATATAGCTGGACATTAATAATCTTGTTAGCACTTTATAGTATTATGAGTTTG

120 140
1 1
TTTATTTTACCTAAAATTCAAAATAAT TTACGT ATAAGAAGTATACTACAGGAAGAGGGGGCAGCCCCTATTAAGGGACTCGGGGTT
TTTATTTTACCTAAAATTCAAAATAAT TTACGT ATAAGAAGTATACTACAGGAAGAGGGGGCAGCCCCTAGTAAGGGACTCGGGEGTT
TTTATTTTACCTAAAAT TCAAAATAACTTACGT ATAAGAAGTATACTACAGGAAGAGGGGTCAGCCCCTAGTAAGGGACTCGGGEGTT
TATATTTTACCTAAAATTCAGAATAACTTACGT ATAAGAAGTATATTACAGGAAGAGGGGGCAGCCCCCAGTAGGGGGCTCGGGEGTT
TTTATTTTACCTAAAATT CAGAATAACTTACGTATAAGAAGTATATTACAGGAAGAGGGGGCAGCCCCCAGTAGGGGGCTCGGAGTT
TTTATTTTACCTAAAATTCAAAATAAT TTACGT ATAAGAAGTATACTACAGGAAGAGGGGGCAGCCCCTAGTAAGGGACTCGGGEGTT
TTTATTTTACCTAAAATTCAAAATAAT TTACGT ATAAGAAGTATACTACAGGAAGAGGGGGCAGCCCCTAGTAAGGGACTCGGGEGTT
TTTATTTTACCTAAAAT TCAAAATAAT TTACGT ATAAGAAGTATACTACAGGAAGAGGGGGCAGCCCCTAGTAAGGGACTCGGGGTT
TTTATTTTACCTAAAATTCAAAATAAT TTACGT ATAAGAAGTATACTACAGGAAGAGGGGGCAGCCCCTAGTAAGGGACTCGGGEGTT
TTTATTTTACCTAAAAT TCAAAATAAT TTACGT ATAAGAAGTATACTACAGGAAGAGGGGGCAGCCCCTAGTAAGGGACTCGGGGTT
TATATTTTACCTAAAATTCAGAATAACTTACGT ATAAGAAGTATACTACAGGAAGAGGGGGCETCCCTTAGTAAAGGACTCGGGEGTT
TATATTTTACCTAAAATTCAGAATAACTTACGTATAAGAAGTATATTACAGGAAGAGGGGGCAGCCCCCAGCAAGGGGCTCGGGEGTT
TTTATTTTGCCTAAAATTCAAAATAAT TTACGT ATAAGAAGTATACTACAGGAAGAGGGGGCAGCTCCTAGTAAGGGACTCGGGGTL
TTTATTTTACCTAAAATTCAAAATAAT TTACGT ATAAGAAGTATACTACAGGAAGAGGGGGCAGCCCCTAGTAAGGGACTCGGGGTE
TTTATTTTACCTAAAAT TCAAAATAACTTACGT ATAAGAAGTATACTACAGGAAGAGGGGGCAGCTCCTAGTAAGGGACTCGGGEGTT
TATATTTTACCTAAAATTCAGAATAACTTACGTATAAGAAGTATATTACAGGAAAAGGGGGCAGCCCCCAGCAAGGGGCTCGGEGTT
TTTATTTTACCTAAAATT CAGAATAACTTACGTATAAGAAGTATATTACAGGAAGAGGGGGCAGCCCCCAGTAAGGGGCTCGGEETT
TTTATTTTACCTAAAATTCAGAATAACTTACGTATAAGAAGTATATTACAAGAAGAGGGGGCAGCCCCTAGTAAGGGGCATGGGEGTT
TTTATTTTACCTAAAATTCAGAATAACTTACGTATCAGAAGTATATTACAGGAAGAGGGGGCAGCCCCCEGTAAGGGGCTCGGEGTT
TTTATTTTACCTAAAAT TCAGAATAACTTACGT ATCAGAAGTATATTACAGGAAGAGGGGGCAGCCCCCGETAAGGGGCTCGGGEETT
TTTATTTTACCTAAAATTCAGAATAACTTACGTATAAGAAGTATATTACAGGAAGAGGGGGCAGCCCCCGETAAGGGGCTCGGGEGTT
TTTATTTTACCTAAAAT TCAGAATAACTTACGT ATAAGAAGTATATTACAGGAAGAGGGGGECAGCCCCCEGETAAGGGGCTCGGGEETT
TTTATTTTACCTAAAATTCAGAATAACTTACGCATAAGAAGTATATTACAGGAAGAGGGGGCAGCCCCTAGTAAGGGGCTCGGGEGTT
TATATTTTACCTAAAATTCAGAATAACTTACGT ATAAGAAGTATACTACAGGAAGAGGGGGCATCCCCTAGTAAGGGGCTCGGGEGTT
TATATTTTACCTAAAAT TCAGAATAACTTACGT ATAAGAAGTATACTACAGGAAGAGGGGGCCTCCCTTAGTAAGGGGCACGGGEGTT
TTTATTTTACCTAAAATTCAGAATAACTTACGT ATAAGAAGTATACTACAGGAAGAGGGGGCAGCCCCTAGTAAGGGGCTCGGGEETT

100 160
| |

Conservation 1

120 200
| |

AATCGAGCATATGCTATACTACAAGATATCCTCCGCAGATAG - -
GATCGAGCATATGTTATACTACAAGATATACTCCGCAGATAG - -
AATAGAGCATATGCTATATTACAAGATATACTCCGTAAATAA - -
AATAGAGCATATACTATACTACAAGATATACTCCATAGATAG - -
AATAAAGCACATGCTATACTACAAGATATACTTCATAGATAG - -
AATCGAGCATATGCTATACTACAAGATATACTCCGTAGATAG - -
AATCGAGCATATGCTATACTACAAGATATACTCCGTAGATAG - -
AATCGAGCATATGCTATACTACAAGATATACTCCGTAGATAG - -
AATCGAGCATATGCTATACTACAAGATATACTCCGTAGATAG - -
AATCGAGCATATGCTATACTACAAGATATACTCCGTAGATAG - -
AATAAAGCATATACTATACTACAAGATATACTCCATAGATAG - -
AATAGAGCATATACTATATTACAAGATATACTCCATAGATAG - -
AATCGAGCATATGCTATACTACAAGATATACTCCGTAGATAA - -
AATCGAGCATATGCTATACTACAAGATATACTCCGTAGATAG - -

AATCGAGCATATGCTATACTACAAGATATACTCCGTAGATAAGC
AATAGAGCATATACTATATTACAAGATATACTCCATAGATAG - -
AATAAAGCATATGCTATACTACAAGATATACTCCATAGATAG - -
AATAAAGCATATGCTATACTACAAGATATACTCCATAAATAGGC
AATAAAGCATACGCTATACTACAAGATACACTCCATAGATAG - -
AATAAAGCATACGCTATACTACAAGATACACTCCATAGATAG - -
AATAAAGCATATGCTATACTACAAGATATACTCCATAGATAG - -
AATAAAGCATATGCTATACTACAAGATATACTCCATAGATAG - -
AATAGAGCATATACTATACTACAAGATATACTCCATAGATAG - -
AATAGAGCATACACTCTGCTACAAGATATACTCCACAAATAA - -
AATAGAGCATACACTTTATTACAAGATATTCTTCATAARAATAG - -

AATAGAGCATATGCTATACTACAAGATATACTCCATAGATAG - -

Consensus

72

174
174
174
174
174
174
174
174
174
174
174
174
174
174
174
174
174
174
174
174
174
174
174
174
174

21a
216
216
21a
21a
21a
216
216
216
21a
21a
216
216
216
218
21a
21a
218
216
21a
21a
21a
21a
216
21a



Cox1 gene

alcyonium_digitatum_cox1
primnoa_resedaeformis_cox1
sinularia_peculiaris_cox1
narella_hawaiinensis_cox1
paraminabea_aldersladei_cox1
scleronephthva_gracillimum_cox1
dendronephthva_castanea_coxl
dendronephthva_gigantea_cox1
dendronephthya_mollis_cax1
dendronephthyva_suensoni_caxl
junceella_fragilis_cax1
keratoisidinas_cox1
echinogorgia_complexa_coxl
euplexaura_crassa_coxl
pseudopterogorgia_bipinnata_cax1
acanella_sburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_cax1
briareum_asbestinum_cox1
corallium_elatius_cax1
corallium_konojoi_cox1
corallium_rubrum_cax1
paracorallium_japonicum_caxl
heliopora_coerulea_cox1
stylatula_elongata_coxl
renilla_muelleri_coxl
Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_cox1
primnoa_resedaeformis_caxl
sinularia_peculiaris_coxl
narella_hawaiinensis_cox1
paraminabea_aldersladei_cox1
scleronephthva_gracillimum_cox1
dendronephthva_castanea_coxl
dendronephthva_gigantea_cox1
dendronephthya_mollis_cax1
dendronephthya_suensoni_caxl
junceella_fragilis_cax1
keratoisidinas_cox1
echinogorgia_complexa_coxl
cuplexaura_crassa_coxl
pseudaopterogorgia_bipinnata_caxl
acanella_sburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_cox1
briareurn_ashestinum_cox1
corallium_elatius_cax1
corallium_konojoi_cox1
corallium_rubrum_cox1
paracorallium_japonicum_cox1
heliopora_coerulea_coxl
stylatula_elongata_cox1
renilla_muelleri_coxl
Consensus

Conservation

slevonium_digitatum_coxl
primnoa_resedasformis_coxl
sinularia_peculiaris_coxl
narella_hawaiinensis_cox1
paraminabea_aldersladei_coxl
scleronephthya_gracillimum_coxl
dendronephthya_castanea_coxl
dendronephthva_gigantea_coxl
dendronephthya_mollis_cox1
dendronephthya_suensoni_coxl
junceeils_fragilis_coxl
keratoisidinae_coxl
echinogorgia_complexa_coxl
euplexaura_crassa_coxl
pseudopterogorgia_bipinnata_coxl
acanella_sburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_coxl
briareur_asbestinum_coxl
corallium_elatius_coxl
corallium_konaojoi_coxl
corallium_rubrum_coxl
paracoralliom_japonicum_coxl
heliopora_coerulea_coxl
stylatula_elongata_coxl
renilla_muelleri_coxl
Consensus

Conservation

alcyenium_digitatum_coxl
primnoa_resedaeformis_coxl
sinularia_peculiaris_coxl
narella_hawaiinensis_coxl
paraminabea_aldersladei_coxl
scleronephthya_gracillimum_coxl
dendronephthya_castanea_coxl
dendronephthya_gigantea_coxl
dendronephthya_mollis_coxl
dendronephthya_susnsoni_coxl
junceella_fragilis_coxl
keratoisidinas_coxl
echinogorgia_complexa_coxl
euplexaura_crassa_coxl
pseudopterogorgia_bipinnata_coxl
acanella_eburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_coxl
briareum_asbestinum_coxl
corallium_elatius_coxl
corallium_konojoi_coxl
caralliurm_rubrum_coxl
paracorallium_japonicum_coxl
heliopora_coerulea_coxl
stylatula_elongata_coxl
renilla_muelleri_cox1
Consensus

Conservation

20 40
] 1 I

AT GAACAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAAT CATAAGGATATAGGTACTTTATATTTACTATTTGGTGCTTTTTCTGE
ATGAACAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAAT CATAAGGATATAGGTACT TTATATTTAATATTTGGTGCTTTTTCTGG
AT GAACAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAAT CATAAGGATATAGGTACT TTATAT TTACTATTTGGTGCTTTTTCTGG
ATGAACAAATATCTTACACGTTGGCTATTTTCTACTAATCACAAGGATATAGGTACTTTATATTTACTATTTGGGGCTTTTTCTGG
ATGAACAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAAT CATAAGGATATCGGTACTTTATATTTACTATTTGGAGCTTTTTCCGSE
ATGAACAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAATCATAAGGATATAGGTACTTTATATTTACTATTTGGTGCTTTTTCTGG
AT GAACAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAAT CATAAGGATATAGGTACT TTATAT TTACTATTTGGTGCTTTTTCTGG
ATGAACAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAATCATAAGGATATAGGTACTTTATATTTACTATTTGGTGCTTTTTCTGG
ATGAACAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAAT CATAAGGATATAGGTACTTTATATTTACTATTTGGTGCTTTTTCTGSE
AT GAACAAATATCTTACACGT TGGCTAT T TTCTACTAAT CATAAGGATATAGGTACT TTATAT TTACTATTTGGTGCTTTTTCTGG
AT GAACAAATATCTTACACGT TGGCTAT T TTCTACTAATCATAAGGATATAGGTACT TTATAT TTACTATTTGGGEGCTTTCTCEGG
ATGAACAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAATCATAAGGATATAGGTACTTTATATTTACTATTTGGAGCTTTTTCTGG
ATGAACAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAAT CATAAGGATATAGGTACTTTATATTTACTATTTGGTGCTTTTTCTGSE
ATGAACAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAATCATAAGGATATAGGTACCTTATAT TTACTATTTGGTGCTTTTTCTGG
ATGAACAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAAT CATAAGGATATAGGTACTTTATATTTACTATTTGGTGCTTTTTCTGSE
ATGAACAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAATCATAAGGATATAGGTACTTTATATTTACTATTTGGAGCTTTTTCTGG
ATGAATAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAAT CATAAGGATATCGGCACTTTATATTTACTATTCGGAGCTTTTTCCGSE
ATGAACAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAATCATAAGGATATAGGTACT TTATAT TTACTATTTGGTGCTTTTTCTGG
ATGAATAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAACCATAAGGATATCGGCACTTTATATTTACTATTTGGAGCATTTTCEGSE
ATGAATAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAACCATAAGGATATCGGCACTTTATATTTACTATTTGGAGCATTTTCEGG
ATGAATAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAAT CATAAGGATATCGGCACTCTATATTTACTATTTGGAGCTTTTTCCGSE
ATGAATAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAATCATAAGGATATCGGCACTCTATAT TTACTATTTGGAGCTTTTTCEGG
ATGAACAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAAT CATAAGGATATAGGTACTTTATATTTATTATTTGGGGCTTTTTCTGSE
AT GAACAAATATCTTACACGT TGGCTAT T TTCTACTAAT CATAAGGATATAGGTACT TTATAT TTACTATTTGGGEGCTTTTTCTGG
ATGAACAAATATCTTACACGT TGGCTATTTTCTACTAAT CATAAGGATATAGGTACTTTATATTTACTATTTGGGGCTTTTTCTGSE
ATGAACAAATATCTTACACGTTGGCTATTTTCTACTAATCATAAGGATATAGGTACTTTATATTTACTATTTGGTGCTTTTTCTGG
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AAT GG GGG GACAGCTTCGAGTATGTT AATACGGC TAGAACTGTCAGCTCCAGGTAGTATGTTAGGGGATGATCATCTATATAATG
GATGGCGGGGACAGCTTCGAGTATGTTAATACGGC TAGAACTGTCAGCTCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATG
AAT GG AGG GACAGC TTCGAGTATGTT AATACGGC TAGAACTGTCCGC TCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATTTATATAATG
AATGGCGGGGACAGCTTCGAGTATGTTAATACGGCTAGAGCTGTCAGCTCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATG
AATGGCGGGGACAGCTTCGAGTATGTT AATACGGC TAGAACTGTCAGCTCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAACG
GATGGC GGG GACAGCTTCAAGTATGTTAATACGGC TAGAACTGTCCGC CCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATG
AT GG GGG GACAGC TTCAAGTATGT T AATACGCC TAGAACTGTCCGC CCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATG
GATGGCGGGGACAGCTTCAAGTATGTTAATACGECCTAGAACTGTCCGCCCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATG
GATGGCGGGGACAGCTTCAAGTATGTTAATACGCCTAGAACTGTCCGC CCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATG
GATGGC GGG GACAGCTTCAAGTATGTTAATACGCCTAGAACTGTCCGC CCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATG
AT GG CGGE GACAGC TTCGAG TATGT T AATACGGT TAGAGC TG T CAGC TCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATG
AATGGCGGGGACAGCTTCGAGTATGTTAATACGGC TAGAACTGTCAGCTCCGGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATG
GATGGCGGGGACAGCTTCAAGTATGTTAATACGGCTAGAACTGTCAGCCCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATG
GATGGCGGGGACAGCTGCAAGTATGTTAATACGGC TAGAACTGTCAGCTCCAGGTAGTATGATAGGAGATGATCATCTATATAATG
AAT GG GGG GACAGC TTCAAGTATGT T AATACGGC TAGAACTGTCAGC TCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATG
AATGGCGGGGACAGCTTCGAGTATGTTAATACGGT TAGAACTGTCAGCTCCGGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATG
AATGGCGGGGACAGCCECGAGTATGTTAATACGGC TAGAACTGTCAGCTCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATG
GATGGCCGGAACAGCTTCGAGTATGETAATACGGC TAGAACTGTCAGCTCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATG
AATGGC GGG GACAGCTTCGAGTATGTTAATACGGC TAGAACTGTCAGC TCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATG
AATGGCGGGGACAGCTTCGAGTATGTTAATACGGC TAGAACTGTCAGCTCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATG
AATGGCGGGGACAGCTTCGAGTATGTTAATACGGC TAGAACTGTCAGCTCCGGGCAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATG
AATGGCGGGGACAGCTTCAAGTATGTTAATACGGCTAGAACTGTCAGCTCCGGGCAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATG
AATGGCAGGGACAGCTTCGAGTATGTTAATACGGC TAGAACTGTCAGCTCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATTITATATAATG
AATGGCAGGGACAGCTTCGAGTATGTTAATACGACTAGAGC TATCAGCTCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATTTATATAATG
AATGGCAGGGACAGCTTCGAGTATGT T AATAAGACTAGAGC TATCGGC TCCAGGTAGTATGTTAGGAGACGATCATCTATATAATG
AATGGCGGGGACAGCTTCGAGTATGTTAATACGGCTAGAACTGTCAGCTCCAGGTAGTATGTTAGGAGATGATCATCTATATAATG
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TAATTGTGACATCACATGCT T TATTAATGATTTTCTTCCTGGTAATGC CAGTAATGATTGGAGGATTCGGAAATTGGTTTGTACCA
TAATTGTAACAGCACATGCET TATTAATGATTT TCTTCC TGGTAATGC CAGTAATGATTGGAGGATTCGGAAATTGGTTTGTACCA
TAAT TG TAACATCACATGCT T TATTAATGAT T T TCTTCCTAGTAATGC CAGTAATGATCGGAGGATTCGGAAATTGGTTTGTGLCA
TGETTGTGACATCACATGCTTTATTAATGATTTTCTTCCTGGTAATGC CAGAAATGATCGGGGGATTCGGAAATTGGTTTGTACCA
TGATTGTGACAGCACATGCTETATTAATGATTTTCTTCCTGGTAATGC CAGTAATGATTGGGGGATTCGGAAATTGGTTTGTGCCA
TGATTGTAACATCACATGCTTTATTAATGAT T T TCTTCCTGGTAATGC CAGTAATGATAGGGGGATTCGGAAATTGGTTTGTACCA
TGATTGTGACATCACATGCT T TATTAATGATTTTCTTCCTGGTAATGC CAGTAATGATAGGGGGATTCGGAAATTGGTTTGTGCCA
TGATTGTGACATCACATGCT T TATTAATGATTT TCTTCC TGGTAATGC CAGTAATGATAGGGGGATTCGGAAATTGGTTTGTGCCA
TGATTGTGACATCACATGCTTTATTAATGATTTTCTTCCTGGTAATGC CAGTAATGATAGGGGGATTCGGAAATTGGTTTGTGCCA
TGATTGTGACATCACATGCT T TATTAATGAT T T TCTTCCTGGTAATGC CAGTAATGATAGGGGGATTCGGAAATTGGTTTGTGCCA
TGATTGTAACATCACATGCTTTATTAATGATTTTCTTCCTGGTAATGC CAGTATTGATTGGGGGATTCGGAAATTGGTTTGTACCA
TEE TTGTAACATCACATGCTT TATTAATGATTT TCTTCC TGGTAATGC CAGTAATGATTGGGGGATTCGGAAATTGGTTTGTGCCA
TEETTGTAACATCACATGCT T TATTAATGATT T TCTTCC TGGTAATGC CAGTAATGATTGGGGGATTCGGAAATTGGTTTGTGCCA
T T TG TAACATCACATGCT T TATTAATGATET TCTTCC TG G TAATGC CAGTAATGATTGGAGGATTCGGAAATTGGTTTGTGCCA
TGATTGTAACAGCACATGCTTTATTAATGATTTTCTTCCTGGTAATGC CAGTAATGATTGGGGGATTCGGAAATTGGTTTGTGCCA
TG TTGTAACATCACATGCTTTATTAATGATTTTCTTCCTGGTAATGC CAGTAATGATTGGGGGATTCGGAAATTGGTTTGTGLC CA
TGATTGTAACAGCACATGCTTTATTAATGATTTTCTTCCTGGTAATGC CAGAAATGATTGGGGGATTCGGAAATTGGTTTGTGCCA
TGATTGTAACAGCACATGCTECTATTAATGATTTTCTTCCTGGTAATGC CAGTAATGATTGGGGGATTCGGAAATTGGTTTGTACCA
TGATCGTAACAGCACATGCT T TATTAATGATTT TCTTCC TGGTAATGC CAGTAATGATTGGGGGATTCGGEAATTGGTTTGTGCCA
TGATC G TAACAGCACATGCTTTATTAATGAT T T TCTTCCTGGTAATGL CAGTAATGATTGEGGGATTCGGEAATTGGTTTGTGLCA
TAAT TG TAACAGCACATGCTTTATTAATGAT T T TCTTCCTGGTAATGC CAGTAATGATTGGGEGGATTCGGAAATTGGTTTGTGC CA
TGATTGTAACAGCACATGCTTTATTAATGATTTTCTTCCTGGTAATGC CAGTAATGATTGGGGGATTCGGAAATTGGTTTGTGCCA
TGATTGTAACATCACATGCTTTATTAATGAT T T TCTTCCTGGTAATGC CAGTACTAATTGGGGGATTCGGAAATTGGTTTGTACCA
TGATTGTAACAGCACATGCT T TATTAATGATTTTCTTCATGGTAATGCCTATCTTGATTGGAGGATTCGGAAATTGGTTTGTACCA
TAATTGTAACAGCACATGCTTTATTGATGAT T T TCTTCATGGTAATGCCTATCCTGATTGGAGGATTCGGGAATTGGTTTGTACCA

TGATTGTAACATCACATGCTTTATTAATGATTTTCTTCCTGGTAATGC CAGTAATGATTGGGGGATTCGGAAATTGGTTTGTGCCA
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ATTATGAT TGGTGCACCCGATATGGCCTTTCCTAGAT TAAACAATATTAGT TTCTGGTTATTACCCCCTGCTCTAATACTATTAGT
CTTATGAT T GGE TG CACC CGATAT GG CCTTTCCTAGAT TAAAC AATATTAGT TTCTGGETTATTGCCCCCTGCTCTAATACTATTAGT
ATTATGATTGGTGCGCCTGATATGGCCTTTCCTAGATTAAACAATATTAGT TTCTGGTTATTACCACCTTCTCTAATACTATTGGT
ATTATGATTGGTGCACCTGATATGGCT TTTCCTAGATTAAACAATATCAGT TTCTGGTTATTACCGCCTTCTCTAATACTATTGGT
ATTATGAT T GG TGCACCCGATATGGCCTTTCCTAGAT TAAACAATATTAGT TTCTGGTTGTTACCGCCTTCTCTAATACTATTGAC
ATTATGATTGGTGCGCCCGATATGGCCTTTCCTAGAT TAAACAATATCAGT TTCTGGTTATTGCCGCCETCTCTAATACTATTGGT
ATTATGAT TGGTGCGCCCGATATGGCCTTTCCTAGAT TAAACAATATCAGT TTTTGGTTATTACCGCCTTCTCTAATACTATTGGT
ATTATGATTGGTGCGCCCGATATGGCCTTTCCTAGATTAAACAATATCAGT TTTTGGTTATTACCGCCTTCTCTAATACTATTGGT
ATTATGATTGGTGCGCC CGATATGGCCTTTCCTAGAT TAAAC AATATCAGT TTTTGGTTATTACCGCCTTCTCTAATACTATTGGT
ATTATGATTGGTGCGCCCGATATGGCCTTTCCTAGATTAAACAATATCAGT TTTTGGTTATTACCGCCTTCTCTAATACTATTGGT
ATCATGAT T GG TG CACC TGATATGGCCTTTCCTAGAT TAAACAATATCAGT TTCTGGTTATTACCGCCTTCTCTAATACTATTGGT
ATTATGAT TGGTGCACC TGATATGGCT TTTCCTAGAT TAAACAATGTCAGT TTCTGGTTATTACCGCCTTCTCTAATACTATTGGT
AT TATGAT T GGe GG e G e CGATATGGCCTTTCCTAGAT TG AAC AATATCAGT TTCTGGTTATTACCACCTTCTTTAATACTATTGGE
ATTATGATTGGTGCACCCGATATGGCCTTTCCTAGATTAAACAATATCAGT TTCTGGTTATTACCACCTGCTCTAATACTATTGGT
ATTATGATTGGTGCGCCCGATATGGCCTTTCCT AGATTA AATAATATCAGT TTCTGGTTATTACCACCTTCTTTAATACTATTGGE
ATTATGATTGGTGCACCTGATATGGCT TTTCCT AGAT TAAACAATATCAGT TTCTGGTTATTACCGCCTTCTCTAATACTATTGGT
ATTATGATTGGTGCACCCGATATGGCCTTTCCCAGAT TAAACAATATTAGT TTTTGGTTATTACCGCCTTCTCTATTACTATTGAC
ATTATGAT TGGTGCACCCGATATGGCT TTTCCTAGAT TAAACAATATCAGT TTCTGGTTATTACCACCTTCTCTAATCCTATTGGE
ATTATGATTGGTGCACCCGATATGGCCTTTCCCAGATTA AAC AATATTAGT TTTTGGTTATTACCGCCTTCTCTTATACTACTGAC
ATTATGAT T GG TGCACC CGATATGGCCTTTCCCAGAT TA AAC AATATTAGT TTTTGGTTATTACCGCCTTCTCTTATACTACTGAC
ATTATGATTGGTGCACCCGATATGGCCTTTCCCAGATTAAACAATATTAGT TTTTGGTTATTACCGCCTTCTCTAATACTATTGAC
ATTATGAT TGGTGCACCCGATATGGCCTTTCCCAGAT TAAACAATATTAGT TTTTGGTTATTACCGCCTTCTCTAATACTATTGAC
ATTATGATTGGTGCACCTGATATGGCCTTTCCTAGAT TAAACAATATCAGT TTCTGGTTATTACCGCCECTCTCTAATACTATTAGT
AT AT GAT T GE TG CACC TGATATGGCCTTTCCTAGAT TAAAC AATATCAGT TTCTGGTTATTACCACCTTCTCTAATACTATTGAC
ATTATGATTGGTGCACCTGATATGGCCTTTCCTAGATTAAACAATATCAGT TTCTGGTTACTACCACCTTCTTTAATCECTATTGAC
ATTATGATTGGTGCACCCGATATGGCCTTTCCTAGATTAAACAATATCAGT TTCTGGTTATTACCGCCTTCTCTAATACTATTGGT
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alowonium_digitatum_coxl
primnoa_resedasformis_coxl
sinularia_peculiaris_coxl
narella_hawaiinensis_coxl
paraminabea_aldersladei_coxl
scleronephthya_gracillimum_coxl
dendronephthya_castanea_coxl
dendronephthya_gigantea coxl
dendronephthya_mollis_cox1
dendronephthya_susnsoni_coxl
junceella_fragilis_coxl
keratoisidinae_coxl
echinogorgia_complexa_coxl
euplexaura_crassa_coxl
pseudopterogorgia_bipinnata_coxl
acanella_eburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_coxl
briareum_asbestinum_cox1
corallium_elatius_coxl
corallium_konaojoi_coxl
corallium_rubrum_coxl
paracorallium_japonicum_coxl
heliopora_coerulea_coxl
stylatula_elongata_coxl
renilla_muelleri_cox1
Consensus

Conservation

alowonium_digitatum_coxl
primnoa_resedasformis_coxl
sinularia_peculiaris_coxl
narella_hawaiinensis_coxl
paraminabea_aldersladei_coxl
scleronephthya_gracillimum_cox1
dendronephthya_castanea_coxl
dendronephthya_gigantea coxl
dendronephthya_mollis_cox1
dendronephthyva_suensoni_coxl
junceella_fragilis_coxl
keratoisidinae_coxl
echinogorgia_complexa_coxl
euplexalra_crassa_coxl
pseudopterogorgia_bipinnata_cox1
acanella_eburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_coxl
briareum_asbestinum_coxl
corallium_elatius_coxl
corallium_konojoi_coxl
corallium_rubrum_coxl
paracerallium_japenicum_coxl
heliopora_coerulea_coxl
stylatula_elongata_coxl
renilla_muelleri_coxl
Consensus

Conservation

aloyonium_digitatum_cox1
primnoa_resedasformis_coxl
sinularia_peculiaris_coxl
narella_hawaiinensis_coxl
paraminabea_aldersladei_coxl
scleronephthya_gracillimum_cox1
dendronephthya_castanea_coxl
dendronephthya_gigantea_coxl
dendronephthiva_mollis_coxl
dendranephthya_suensoni_coxl
junceella_fragilis_coxl
keratoisidinae_coxl
echinogorgia_complexa_coxl
euplexaura_crassa_coxl
pseudopterogorgia_bipinnata_coxl
acanella_sburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_coxl
briareum_asbestinum_coxl
corallium_elatius_coxl
corallium_konojoi_coxl
corallium_rubrum_coxl
paracorallium_japonicurn_coxl
heliopora_coerulea_coxl
stvlatula_elongata_coxl
renilla_muelleri_cox1
Consensus

Conservation

aloyonium_digitatum_cox1
primnoa_resedasformis_coxl
sinularia_peculiaris_coxl
narella_hawaiinensis_coxl
paraminabea_aldersladei_coxl
scleronephthya_gracillimum_cox1
dendronephthya_castanea_coxl
dendronephthva_gigantea_coxl
dendronephthiva_mollis_coxl
dendranephthya_suensoni_coxl
junceella_fragilis_coxl
keratoisidinas_coxl
echinogorgia_complexa_coxl
euplexaura_crassa_coxl
pseudopterogorgia_bipinnata_coxl
acanella_sburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_coxl
briareum_asbestinum_coxl
corallium_elatius_coxl
corallium_konojoi_coxl
corallium_rubrum_coxl
paracorallium_japonicum_coxl
heliopora_coerulea_coxl
stylatula_elongata_coxl
renilla_muelleri_cox1
Consensus

Conservation
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TEETTCTAT G T T TG T GGAACA AGGGGCAGGTACAGGCTGEGACCEGTTTATCCCCCACTATCAAGCATTCAAGCCCATTCAGGEGEGAG
TEETTCTATGTT TG T GGAACA AGGGEGCAGGTACAGGTTEGACCEGTTTATCCCCCACTAGCAAGCATACAAGCCCATTCAGEGEGAG
TEGETTCTATGTT TG T GGAACA AGGGGCAGGTACAGGCTGGAC CATTTATCCCCCACTATCAAGCATTCAAGCCCATTCAGGGGGAG
TEGETTCTATGTT TG T GGAACA AGGGGCAGGTACAGGCTGGACCEGTTTATCCCCCATTAGCAAGTATTCAAGCTCATTCAGGGGGAG
TEGETTCTATGTT TG T GGAACA AGGGGCAGGTACAGGT TG GAC CATTTATCCCCCATTAGCAAGTEGTTCAAGCTCATTCAGGGGGAG
TEGETCTATGTTTGTGGAACAAGGGGCAGGCACAGGCTGGACCEGTTTATCCCCCACTATCAAGCATTCAAGCCCATTCAGGGGGAG
TGGETCTATGTTTGTGGAACAGGGGGCAGGGACAGGCTGGACCGTTTATCCCCCACTATCAAGCATTCAAGCCCATTCAGGGGGAG
TGGETCTATGTTTGTGGAACAGGGGGCAGGGACAGGCTGGACCGTTTATCCCCCACTATCAAGCATTCAAGCCCATTCAGGGGGAG
TGGETCTATGTTTGTGGAACAGGGGGCAGGGACAGGCTGGACCGTTTATCCCCCACTATCAAGCATTCAAGCCCATTCAGGGGGAG
TGGETCTATGTTTGTGGAACAGGGGGCAGGGACAGGCTGGACCGTTTATCCCCCACTATCAAGCATTCAAGCCCATTCAGGGGGAG
CEGCTCTATGTT TG T GGAACA AGGEGCAGGTACAGGCTGGACCATTTACCCCCCATTAGCAAGTATTCAAGCTCATTCAGGAGGGG
TEGETTCTATGTT TG T GGAACA AGGGGCAGGTACCGGCTGEGAC CATTTATCCCCCATTAGCAAGTATTCAAGCTCATTCCGGGGGAG
TEGETTCTATGTT TG T GGAACA AGGGGCAGGAACAGGCTGGACCEGTTTATCCCCCACTATCAAGCATTCAAGCCCATTCEGGEGGGAG
TEGETCTATGTTTGTGGAACA AGGGGCAGGTACAGGCTGGACCEGTTTATCCCCCACTAGCAAGCATTCAAGCCCATTCCGEGGGAG
TGGTTCTATGTTTGTGGAACAGGGGGCAGGTACAGGCTGGACCATTTATCCCCCACTAGCAAGCATTCAAGCCCATTCAGGGGGAG
TGGTTCTATGTTTGTGGAACAAGGGGCAGGTACCGGCTGGACCATTTATCCCCCATTAGCAAGTATTCAAGCTCATTCAGGGGGAG
TGGTTCTATGTTTGTGGAACAAGGGGCAGGTACAGGTTGGACCATTTATCCCCCATTAGCAAGTGTTCAGGCCCATTCAGGGGGAG
TGGTTCTATGTTTGTGGAACAAGGGGCAGGTACAGGCTGGACCATTTATCCTCCATTAGCAGGCATTCAAGCTCATTCAGGGGGAG
TEGETTCTATGTT TG T GGAGCA AGGGGCAGGTACAGGT TG GACCEGTTTATCCCCCATTAGCAAGTEGTACAGGCCCACTCAGGGGGAG
TEGETTCTATGTT TG T GGAGCA AGGGGCAGGTACAGGT TG GACCEGTTTATCCCCCATTAGCAAGTEGTACAGGCCCACTCAGGGGGAG
TEGETTCTATGTT TG T GGAACA AGGGGCAGGTACAGGT TG GAC CATTTATCCCCCATTAGCAAGTEGTTCAGGCCCATTCEGGEGGGAG
TEGETTCTATGTTTGTGGAACA AGGGGCAGGTACAGGT TG GAC CATTTATCCCCCATTAGCAAGTGTTCAGGCCCATTCEGGEGGGAG
AGGTTCTATGTTTGTGGAACAAGGGGCAGGTACAGGTTGGACCATTTATCCCCCGTTATCAGGTATTCAAGCTCATTCAGGGGGAG
CGGTTCTATGTTTGTGGAACAAGGGGCAGGTACAGGTTGGACCATTTATCCCCCATTAGCAAGTATTCAAGCCCATTCCGGGGGAG
CGGTTCTATGTTTGTAGAACAAGGGGCAGGTACAGGTTGGACCATTTATCCCCCATTAGCTAGTATTCAAGCTCATTCAGGGGGAG
TGGTTCTATGTTTGTGGAACAAGGGGCAGGTACAGGCTGGACCATTTATCCCCCATTAGCAAGTATTCAAGCCCATTCAGGGGGAG
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CAGTGGATATGGCTATATTTAGTC TACATCTAGC TGGTGTATCTTCCATT T TAAGTTCTATCAACTTTATAACTACTATAATTAAC
CAGTGGATATGGCTATAT T TAGTC TACATCTAGC TGGTATATCTTCCATTT TAAGTTCTATCAACTTTATAACTACTATAATTAAC
CAGTGGATATGGCTATATTTAGTC TACATC TAGCAGGTGTATCTTCCATT T TAAGTTCTATTAACTTTATAACTACTATAATTAAC
CAGTGGACATGGCCATATTCAGT TTACATCTAGC TGGGETATCTTCCATT T TAAGTTCTATTAATTTTATAACTACTATAATTAAC
CCGTGGACATGGCCATATTCAGT TTACATCTAGC TGGGGTATCTTCCATTT TAAGCTCTATTAACTTTATAACTACTATAATTAAC
CAGTGGATATGGCTATATTTAGT TTACATC TAGC TGGTGTATCTTCCATT T TAAGTTC TATTAACTTTATAACTACTATAATTAAC
CAGTGGATATGGCTATATTTAGT TTACATC TAGC TGGTGTATCTTCCATT T TAAGTTC TATTAACTTTATAACTACTATAATTAAC
CAGTGGATATGGCTATATTTAGT TTACATC TAGC TGGTGTATCTTCCATT T TAAGTTC TATTAACTTTATAACTACTATAATTAAC
CAGTGGATATGGCTATATTTAGT TTACATC TAGC TGGTGTATCTTCCATT T TAAGTTC TATTAACTTTATAACTACTATAATTAAC
CAGTGGATATGGCTATATTTAGT TTACATCTAGC TGGTGTATCTTCCATTT TAAGTTCTATTAACTTTATAACTACTATAATTAAC
CAGTGGACATGGCCATATTCAGT TTACATCTAGC TGGGETATCTTCCATTTTAAGTTCTATTAACTTCATAACTACTATAATTAAT
CAGTGGACATGGCCATATTCAGT TTACATCTAGC TGGGETATCTTCCATTT TAAGTTCTATTAACTTTATAACTACTATAATTAAC
CAGTGGATATGGCTATATTTAGT TTACATCTAGC TGGTGTATCTTCCATTT TAAGTTCTATTAACTTTATAACTACGATTATTAAC
CAGTGGATATGGCTATATTTAGT TTACATC TAGC TGGTATATCTTCCATT T TAAGTTC TATTAACTTTATAACTACTATAATTAAC
CAGTGGATATGGCTATATTTAGT TTACATC TAGC TGGTGTATCTTCCATT T TAAGTTC TATCAACTTTATAACTACTATAATTAAC
CAGTGGACATGGCCATATTCAGT TTACATC TAGC TGGGGTATCTTCCATT T TAAGTTC TATTAACTTCATAACCACTATAATTAAC
CCGTGGACATGGCCATATTCAGTTTACATC TAGC TGGGG TATCTTCCATCT TAAGECTC TATTAACTTTATAACTACTATAATTAAC
CAG TG GACATGGCCATATTCAGT TTACATCTAGC TGG GG TATCTTCCATT T TAAGTTCTATTAACTTTATAACTACTATAATTAAC
TG GACATGACCATATTCAGT TTACATCTAGC TGGGGETE TCTTCCATCCTAAGTTCTATTAACTTTATAACTACTATAATTAAC
TG GACA TG CCATATTCAGT TTACATCTAGC TGGGGE TE TCTTCCATCCTAAGTTCTATTAACTTTATAACTACTATAATTAAC
LG TGGACATGGCCATATTTAGT TTACACCTAGC TGGGT TATCTTCCATTTTAAGTTCTATTAACTTTATAACTACTATAATTAAT
G TGGATATGGCCATATTCAGT TTACACCTAGC TGGGT TATCTTCCATTT TAAGTTCTATTAACTTTATAACTACTATAATTAAC
CAGTGGACATGGCCATATTCAGT TTACATCTAGC TGGGGTCTCTTCTATT T TAAGTTCTATTAACTTTATAACTACTATAATTAAT
CAGTGGACATGGCCATATTCAGT TTACATCTAGC TGGGETATCTTCCATTT TEAGTTCTATTAACTTTATAACTACTATAATTAAC
CAGTGGACCTAGCCATATTCAGC TTACATCTAGC TGGGETATCTTCCATTT TAAGTTCTATTAATTTTATAACTACTATAATTAAC
CAGTGGACATGGCCATATTCAGTTTACATC TAGC TGGGGTATCTTCCATT T TAAGTTCTATTAACTTTATAACTACTATAATTAAC
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ATGAGGGTTCCTGGTATGAGT ATGCATAGACTACCTCTATTCGTATGGTCTGTATTAATTACAACAATATTGTTATTATTATCTTT
ATGAGGGTTCCTGGTATGAGTATGCATAGATTACCTCTATTCGTATGGTCTGTATTAATTACAACAATATTGTTATTATTATCTTT
ATGAGGGTTCCTGGTATGAGT ATGCAT AGATTACCTCTATTCGTATGGETCTGTATTAATTACTACAATATTIGTTATTATTATCTTT
ATGAGGGTTCCTGGTATGACTATGCATAGATTACCTCTATTCGTETGGETCTGTATTAGTTACTACTATATTGTTATTATTATCTTT
ATGAGGGTTCCTGGTATGAGTATGCATAGATTACCCCTATTTIGTATGGETCTGTATTAATTACTACTATATTIGTTATTATTATCTTT
ATGAGGGTTCCTGGTATGAGT ATGCATAGATTGCCCTTATTTIGTATGGTCTGTATTAGTTACTACAATATTATTATTATTATCTTT
ATGAGGGTTCCTGGTATGAGTATGCATAGATTGCCCCTATTTIGTETGGTCTGTATTAATTACTACAATATTGTTATTATTATCTET
ATGAGGGTTCCTGGTATGAGT ATGCAT AGATTGCCCCTATTTIGTE TGGTCTGTATTAATTACTACAATATTIGTTATTATTATCTET
ATGAGGGTTCCTGGTATGAGTATGCATAGATTGCCCCTATTTIGTETGGETCTGTATTAATTACTACAATATTGTTATTATTATCTET
ATGAGGGTTCCTGGTATGAGTATGCATAGATTGCCCCTATTTIGTETGGETCTGTATTAATTACTACAATATTIGTTATTATTATCTET
ATGAGGGTTCCTGGTATGAGT ATGCATAGACTACCTCTATTCGTGTGETCTGTATTAATTACTACTATATTGCTATTATTGTCTTT
ATGAGGGTTCCTGGTATGAGTATGCATAGATTACCTCTATTCGTATGGTCTGTATTAGTTACTACTATATTGTTATTATTATCTTT
ATGAGGGTTCCTGGTATGAGT ATGCATAGATTACCTTITATTTIGTATGGTCTGTATTAATTACTACAATATTGTTATTATTATCTTT
ATGAGGGTTCCTGGTATGAGTATGCACAGATTACCTCTATTTGTATGGTCTGTATTAGTTACTACAATATTGTTATTATTATCTTT
ATGAGGGTTCCTGGTATGAGT ATGCATAGATTACCTCTATTTIGTATGGTCAATATTAATTACTACAATATTIGTTATTATTATCTTT
ATGAGGGTTCCTGGTATGAGT ATGCATAGATTACCTCTATTCGTATGETCTGTATTAGTTACTACTATATTGGTATTATTATCTTT
ATGAGAATTCCTGGTATGAGTATGCATAGACTACCTCTGTTCGTATGGETCAGTATTAATTACTACTATACTGTTACTATTATCTAT
ATGAGGGTTCCTGGTATGAGT ATGCACAGATTACCTCTATTCGTATGETCTGTATTAATTACTACTATATTGTTATTGTTATCTTT
ATGAGAATTCCTGGTATGAGCATGCATAGATTACCTCTATTCGTATGGTCAGTATTGATTACTACAATACTATTATTGTTATCTET
ATGAGAATTCCTGGTATGAGCATGCATAGATTACCTCTATTCGTATGGETCAGTATTGATTACTACAATACTATTATTGTTATCTET
ATGAGAATTCCTGGTATGAGTATGCATAGATTACCTCTATTTGTATGGETCTGTATTAGTTACTACTATACTGTTATTATTATCTET
ATGAGAATTCCTGGTATGAGTATGCATAGATTACCTCTATTTIGTATGGETCTGTATTAGTTACTACTATACTGTTATTATTATCTET
ATGAGGGTCCCTGGTATGAGT ATGCATAGATTACCTCTATTCGTATGGTCTGTATTAATTACTACTATATTGTTATTATTATCTTT
ATGAGGGTTCCTGGTATGAGCATGCATAGATTACCTCTATTCGTATGGTCTGTATTAATTACTACTATATTGCTATTATTGTCTTT
ATGAGAGTTCCTGGCATGAGT ATGCATAGATTACCTTITATTCGTATGGTCTGTATTAATTACTACTATCTTGCTATTATTATCTTT

ATGAGGGTTCCTGGTATGAGT ATGCATAGATTACCTCTATTCGTATGGTCTGTATTAATTACTACAATATTGTTATTATTATCTTT
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ACCAGTETTAGCTGG TGCAAT TACAATGTTAT TGACAGATAGAAATTTTAATACAACATTCTTTGACCCTGCGGGAGGAGGAGATC
ACCAGTGTTAGCTGG TGCAAT TACAATGTTATTGACAGATAGAAATTTTAATACAACATTCTTTGACCCTGCGGGAGGAGGAGATC
A CCAGTETTAGC T GG TGCAAT TACAAT GT TAT TGACAGATAGAAATTTTAATACAACATTCTTTGACCCTGLGGEGAGGGGGAGATC
ACCAGTATTAGC GGG GG CAAT TACAATGTTAT T GACAGATAGGAATTTTAATACAACATTCTTTGACCCTGCAGGAGGGGGAGATC
GCCAGTATTAGCGGG TGCAAT TACAATGT TAT T GACAGATAGAAACTTTAATACAACATTCTTTGATCCTGCGGGEGGAGGAGALCT
ACCAGTETTAGCTGG TGCAAT TACAATGTTAT T AACAGATAGAAATTTTAATACAACATTCTTTGACCCTGOGGGAGGAGGAGATC
ACCAGTGTTAGCTGG TGCAAT TACAATGTTATTAACAGATAGAAATTTTAATACAACATTCTTTGACCCTGCGGGAGGGGGAGATC
ACCAGTETTAGCTGG TGCAAT TACAATGTTAT T AACAGATAGAAATTTTAATACAACATTCTTTGACCCTGCGGGAGGGGGAGATC
ACCAGTGTTAGCTGG TGCAAT TACAATGTTATTAACAGATAGAAATTTTAATACAACATTCTTTGACCCTGCGGEGAGGGGEGAGATC
ACCAGTETTAGCTGG TGCAAT TACAATGT TAT T AACAGATAGAAATTTTAATACAACATTCTTTGACCCTGCGGEGAGGGGGAGATC
GCCAGTATTAGCGGGGGCAAT CACAATGT TG T TGACAGATAGAAATTTTAATACAACATTCTTTGACCCTGCAGGAGGGGGAGALT
ACCAGTATTAGC GGG TGCAAT TACAATGTTATTGACAGATAGGAATTTTAATACAACATTCTTTGACCCTGCAGGAGGGGGAGATC
ACCAGTETTAGCTGG TGCAAT TACAATGT TG T TGACAGACAGGAATTTTAATACAACATTTITTTGACCCTGCGGGAGGAGGAGATC
ACCAGTGTTAGCTGG TGCAAT TACAATGTTAT T GACAGATAGAAATTTTAATACAACATTCTTTGACCCTGCGGEGAGGAGGAGATC
ACCAGTETTAGCTGG TGCAAT TACAATGT TAT T GACAGATAGAAATTTTAATACAACATTTITTTGACCCTGCGGEGAGGAGGAGATC
ACCAGTATTAGCGGGTGCAAT TACAATGTTAT T GACAGATAGGAATTTTAATACAACATTCTTTGACCCTGCAGGAGGGGGAGATC
CCCAGTATTAGCGGG TGCAAT TACAATGT TAT T AACAGATAGAAATTTTAATACAACATTCTTTGATCCTGCGGGTGGAGGGEGGELCC
ACCAGTATTAGCAGGCGCAAT CACAATGTTAT T GACAGATAGAAATTTTAACACAACATTCTTTGACCCTGOGGGAGGAGGAGATC
ACCAGTATTAGCGGG TGCAAT TACAATGTTATTAACAGATAGAAATTTTAATACAACATTCTTTGATCCTGCGGGAGGGGGGGALCT
A CCAGTATTAGC GGG TGCAAT TACAATGT TAT T AACAGATAGAAATTTTAATACAACATTCTTTGATCCTGCGGGAGGGGGGGALCT
ACCAGTATTAGCGGG TGCAAT TACAATGTTATTAACAGATAGAAATTTTAATACAACATTCTTTGATCCTGCGGEGAGGGGEGGEGALCT
ACCAGTATTAGCGGG TGCAAT TACAATGT TAT T AACAGATAGAAATTTTAATACAACATTCTTTGATCCTGCGGEGAGGGGGEGALCT
ACCAGTATTAGCGGG TGCAAT CACAATGTTAT TGACAGATAGGAATTTTAATACAACATTCTTTGACCCTGCAGGAGGGGGAGATC
ACCAGTATTAGCAGGTGGAAT AACCATGTTATTGACAGATAGAAATTTTAATACAACCTTCTTTGACCCTGCGGEGAGGGGGAGATC
ACCAGTATTAGC AGGGGGAAT TACCATGTTAT T AACAGATAGAAATTTTAATACAACATTCTTTGACCCTGCAGGECGGGGGAGATC
ACCAGTATTAGCNGG TGCAAT TACAATGTTAT TGACAGATAGAAATTTTAATACAACATTCTTTGACCCTGCGGGAGGGGGAGATC
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aloyonium_digitatum_coxl
primnoa_resedasformis_coxl
sinularia_peculiaris_coxl
narella_hawaiinensis_coxl
paraminabea_aldersladei_coxl
scleronephthva_gracillimum_cox1
dendronephthya_castanea_coxl
dendronephthya_gigantea_coxl
dendronephthya_mollis_cox1
dendronephthva_suensoni_coxl
junceella_fragilis_coxl
keratoisidinae_coxl
echinogorgia_complexa_coxl
euplexaura_crassa_coxl
pseudopterogorgia_bipinnata_coxl
acanella_sburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_cox1
briareum_asbestinum_coxl
corallium_elatius_coxl
corallium_konojoi_coxl
corallium_rubrum_cox1
paracorallium_japonicum_coxl
heliopora_coerulea_coxl
stvlatula_elongata_cox1
renilla_muelleri_coxl
Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_cox1
primnoa_resedasformis_coxl
sinularia_peculiaris_coxl
narella_hawaiinensis_coxl
paraminabea_aldersladei_coxl
scleronephthya_gracillimum_cox1
dendronephthya_castanea_coxl
dendronephthya_gigantea_coxl
dendronephthva_mollis_cox1
dendronephthya_suensoni_coxl
junceella_fragilis_cox1
keratoisidinae_coxl
echinogorgia_complexa_coxl
euplexaura_crassa_coxl
pseudopterogorgia_bipinnata_coxl
acanella_sburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_coxl
briareum_asbestinum_coxl
corallium_elatius_coxl
corallium_konojoi_coxl
corallium_rubrum_cox1
paracorallium_japonicum_coxl
heliopora_coerulea_coxl
stvlatula_elongata_cox1
renilla_muelleri_coxl
Consensus

Conservation

alevonium_digitatum_cexl
primnoa_resedaeformis_coxl
sinularia_peculiaris_cox1
narella_hawaiinensis_cox1
paraminabea_aldersladei_coxl
scleronephthya_gracillimum_coxl
dendronephthva_castanea_coxl
dendronephthya_gigantea_coxl
dendronephthya_maollis_cox1
dendronephthya_suensoni_coxl
junceella_fragilis_coxl
keratoisidinae_coxl
echmngnrgla_cnmplexa:(oxl
cuplexaura_crassa_coxl
pseudopterogorgia_bipinnata_coxl
acanella_sburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_coxl
briareum_asbestinum_cox1
corallium_glatius_coxl
corallium_konojoi_cox1
corallium_rubrum_coxl
paracorallium_japonicum_cox1
heliopora_coerulea_coxl
stylatula_elongata_coxl
renilla_muelleri_cox1
Consensus

Conservation

alevonium_digitatum_cexl
primnoa_resedaeformis_coxl
sinularia_peculiaris_cox1
narella_hawaiinensis_coxl
paraminabea_aldersladei_coxl
scleronephthya_gracillimum_coxl
dendronephthva_castanea_coxl
dendronephthya_gigantea_coxl
dendronephthya_maollis_cox1
dendronephthva_suensoni_coxl
junceella_fragilis_coxl
keratoisidinae_cox1
echinogorgia_complexa_cox1
cuplexaura_crassa_coxl
pseudopterogorgia_bipinnata_coxl
acanella_sburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_coxl
briareum_asbestinum_cox1
corallium_glatius_coxl
corallium_konojoi_coxl
corallium_rubrum_coxl
paracorallium_japonicum_cox1
heliopora_coerulea_coxl
stvlatula_elongata_coxl
renilla_muelleri_cox1
Consensus

Conservation
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CTATTTTAT TCCAGCACTTAT TCTGGT TT T TEGGACATCCTGAAGTCTATATATTAATTTTACCAGGAT TTGGTATGGTATCTCAA
CTATTTTAT TCCAGCACTTATTCTGGT TTTTTGGECATCCTGAAGTCTATATATTAGTTCTACCAGGATTTGGTATGGTATCTCAA
CCATTTTAT TCCAACAT T TAT TCTGGT TT T TTGGACATCC TGAAGTCTATATATTAATTCTACCAGGAT TTGGTATGGTATCTCAA
CEATTTTAT TCCAGCACTTAT TCTGGT TT T TTGGGCACCCCGAAGTCTATATATTAATTCTACCGGGAT TTGGTATTGTATCTCAA
CAATTTTAT TCCAGCACTTATTCTGGT TTTTTGGGCATCCCGAAGTCTATATCTTAATTCTGCCAGGATTTGGTATGGTATCTCAA
CTATTTTAT TCCAGCACTTATTTITGGT T T T T TGGACATCCTGAAGTCTATATATTAATTCTACCAGGATTTGGCATGGTATCTCAA
CTATTTTAT TCCAGCACTTATTTITGGT TTTTTGGACATCCTGAAGTCTATATATTAATTCTCCCAGGATTTGGTATGGTATCTCAA
CTATTTTAT TCCAGCACTTATTTITGGT TTTTTGGACATCCTGAAGTCTATATATTAATTCTCCCAGGATTTGGTATGGTATCTCAA
CTATTTTAT TCCAGCACTTATTTITGGT TT T T TGGACATCCTGAAGTCTATATATTAATTCTCCCAGGATTTGGTATGGTATCTCAA
CTATTTTAT TCCAGCACTTATTTITGGT TT T TTGGACATCCTGAAGTCTATATATTAATTCTECCCAGGAT TTGGTATGGTATCTCAA
CTATTTTAT TCCAGCACCTAT TCTGGT TT T T TGGGCACCCOGAAGTCTATATATTAATTCTGCCGGGATTTGGTATTGTATCTCAA
CTATTTTAT TCCAGCACTTAT TCTGGT TT T T TGGGCACCCTGAAGTATATATATTAATTCTGCCGGGATTTGGTATTGTATCTCAA
CTATTTTAT TCCAGCACTTAT T I TGGT TT T TTGGACATCCTGAAGTTITATATATTAATTTTGCCAGGAT TTGGTATGGTATCTCAA
CTATTTTAT TCCAGCACTTATTTITGGT TT T TTGGACATCCTGAAGTCTATATATTAATTTTACCAGGATTTGGTATGGTATCTCAA
CTATTTTAT TCCAGCACTTAT T I TGGT TT T TTGGACACCCTGAAGTCTATATATTAATTTTACCAGGAT TTGGTATGGTATCTCAA
CTATTTTAT TCCAGCACTTAT TCTGGT TT T TTGGGCACCCTGAAGTCTATATATTAATTCTGCCGGGAT TTGGTATTGTATCTCAA
CAATTTTAT TCCAGCACTTATTCTGGT TT T TTGGGCATCCTGAAGTCTATATATTAATTTTGCCAGGATTTGGTATGGTATCTCAA
CAATTTTATTCCAGCACTTATTCTGGT TT T T TGGACACCCOGAAGTCTATATATTAATTCTGCCGGGATTTGGTATCATATCTCAA
CAATCTTAT TCCAGCACTTATTCTGGT TT T TTGGGCATCCTGAAGTCTATATATTAATTTTGCCAGGATTTGGTATGGTATCTCAA
CAATCTTAT TCCAGCACTTATTCTGGT TT T TTGGGCATCCTGAAGTCTATATATTAATTTTGCCAGGATTTGGTATGGTATCTCAA
CAATTTTAT TCCAGCACCTATTCTGGT TT T T TGGACATCCTGAAGTCTATATATTAATTTTGCCAGGATTTGGTATGGTATCTCAA
CAATTTTAT TCCAGCACCTAT TCTGGT TT T TTGGGCATCCTGAAGTCTATATATTAATTTTGCCAGGAT TTGGTATGGTATCTCAA
CTATTTTAT TCCAGCATTTAT TCTGGT TT T T TGGGCATCCTGAAGTCTATATATTAATTCTGCCGGGATTTGGTATCATATCTCAA
CTATTTTAT TCCAGCACCTAT TCTGGT TT T TEGGGCACCCTGAAGTCTATATATTAATTCTACCGGGATTTGGTATTATATCTCAA
CTATTTTAT TCCAGCATCTAT TCTGGT TE T TTGGGCATCC TGAAGTATATATATTAATTCTGCCGGGAT TTGGTATTGTATCTCAA
CTATTTTAT TCCAGCACTTATTCTGGT TT T T TGGNCATCCTGAAGTCTATATATTAATTCTGCCAGGATTTGGTATGGTATCTCAA
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ATTATCCCAACATTTTCTGCTAAACAACATATTTTTGGT TATTTAGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATTGCAGTATTAGGATT
ATTATACCCACATTT TCTGCT AAACAACATATTTTTGGTTATTTAGGTATGGTCTATGCTATGGTTTCTATTGGAGTATTAGGGTT
ATTATACCCACATTT TCTGCT AAACAACATATTTTTGGTTATTTAGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATTGGAGTATTAGGATT
ATTATACCCACATTTTCTGCTAAACAGCAGATTTTTGGTTATTTAGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATTGGTATATTAGGATT
ATTATTCCCACATTT TCTGCT AAACAGCATATT TTTGGT TATTTAGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATTGGAGTATTAGGATT
ATTATACCCACATT T TCTGCTAAACAACATATT TTTGGTTATTTGGGTATGGTCTATGCCATGATTTCTATTGGAGTATTAGGATT
ATTATACCCACATT T TCTGCT AAACAACATATT TTTGGT TATTTAGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATTGGAGTATTAGGATT
ATTATACCCACATT T TCTGCT AAACAACATATT TTTGGT TATTTAGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATTGGAGTATTAGGATT
ATTATACCCACATTT TCTGCT AAACAACATATTTTTGGTTATTTAGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATTGGAGTATTAGGATT
ATTATACCCACATT T TCTGCT AAACAACATATT TTTGGT TATTTAGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATTGGAGTATTAGGATT
ATTGETACCTACATT T TCTGCT AAACAGCATATTTTTGG T TATTTGGGTATGGTATATGCTATGATTTCTATTGGAGTATTAGGATT
ATTATACCCACCTTETCTGCT AAACAGCATATTTTTGGTTATTTAGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATTGGAATATTAGGATT
ATTATACCCACATTTTCTGCTAAACAACATATTTTTGGT TATTTAGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATTGGAGTATTAGGATT
ATTATACCCACATTT TCTGCT AAACAACATATTTTTGGTTATTTAGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATTGGAGTATTAGGATT
ATTATACCCACATTT TCTGCT AAACAACATATTTTTGGTTATTTAGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATTGCAGTATTAGGATT
ATTATACCCACCTTETCTGCTAAACAGCATATT TTTGGT TATTTAGGTATGGTATATGCTATGATTTCTATTGGAATATTAGGATT
ATTATCCCCACATT T TCTGCT AAACAGCAGATT TTTGGT TATTTGGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATCGGAATATTAGGATT
ATTATACCTACATTETCEGCTAAACAGCATATT TTCGGCTATTTAGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATTGGAGTATTAGGATT
ATTATCCCCACATT T TE TG T AAACAGCATAT T TTTGGT TATTTGGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATCGGAATATTAGGATT
ATTATCCCCACATT T TCTGCT AAACAGCATATT TTTGGT TATTTGGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATCGGAATATTAGGATT
ATTATCCCCACATTT TCTGCT AAACAGCATATTTTTGGTTATTTGGGCATGGTCTATGCTATGATTTCTATCGGAATATTAGGATT
ATTATCCCCACATT T TCTGCT AAACAGCATATT TTTGGT TATTTGGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATCGGAATATTAGGATT
ATTATACCTACATT T TCTGCT AAACAGCATATTTTTGGT TATTTAGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATTGGAGTATTAGGATT
ATTATACCTACATTT TCTGCT AAACAACATATTTTTGGTTATTTAGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATTGGAATATTAGGGTT
ATTGTACCTACATT T TCTGCTAAACAGCATATT TTTGGCTATTTAGGTATGGTCTATGCCATGATTTCTATTGGAATATTAGGATT
ATTATACCCACATTT TCTGCT AAACAGCATATTTTTGGTTATTTAGGTATGGTCTATGCTATGATTTCTATTGGAGTATTAGGATT
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TATTGTTTGGGCCCACCATATGTTCACCGTTGGTATGGATGTCGATACTCGTGCCTACTTTACTGCCGCCACTATGATTATTGCTG
TATTGTTTGGGCCCACCATATGTTCACTGTTGGTATGGATGTCGATACTCGTGCCTACTTTACTGCTGCCACTATGATTATTGCTG
TATTGTTTGGGCTCACCATATGTTCACTGTTGG TATGGATGTAGATACTCGTGCCTACTTTACTGCCGCTACCATGATAATTGCTG
TATTGTTTGGGCCCATCATATGTTTACCGTTGGGATGGATGTTIGATACTCGTGCCTACTTTACTGCAGCCACTATGATTATTGCTG
TATTGTTTGGGCCCATCATATGTTCACCGTTGGTATGGATGTTGATACTCGTGCCTACTTTACTGCAGCCACTATGATTATTGCTG
TATTGTTTGGGCCCACCACATGTTCACCGTTGGTATGGATGTTGATACTCGTGCCTACTTTACTGCCGCCACTATGATTATTGCTG
TATTGTTTGGGCCCACCATATGTTCACCGTTGGTATGGATGTCGATACTCGTGCCTACTTTACTGCTGCCACTATGATTATTGCTG
TATTGTTTGGGCCCACCATATGTTCACCGTTGGTATGGATGTCGATACTCGTGCCTACTTTACTGCTGCCACTATGATTATTGCTG
TATTGTTTGGGCCCACCATATGTTCACCGTTGGTATGGATGTCGATACTCGTGCCTACTTTACTGCTGCCACTATGATTATTGCTG
TATTGTTTGGGCCCACCATATGTTCACCGTTGGTATGGATGTCGATACTCGTGCCTACTTTACTGCTGCCACTATGATTATTGCTG
TATTGTTTGGGCTCATCATATGTTCACCGTTGGTATGGATGTCGATACTCGEGCCTACTTCACTGCAGCCACTATGATTATTGCTG
TATTGTTTGGGCCCATCATATGTTCACCGTTGGTATGGATGTTGATACTCGTGCCTACTTTACTGCAGCCACTATGATTATTGCGG
TATTGTTTGGGCCCACCATATGTTCACCGTTGG TATGGATGTCGATACTCGTGCCTACTTTACTGCECGCCACTATGATTATTGCETG
TATTGTTTGGGCCCACCATATGTTCACCGTTGGTATGGATGTCGATACTCGTGCCTACTTCACTGCCGCCACTATGATTATTGCTG
TATTGTTTGGGCCCACCATATGTTTACCGTTGG TATGGATGTCGATACTCGTGCCTACTTTACTGCTGCCACTATGATTATTGCTG
TATTGTTTGGGCCCATCATATGTTCACCGTTGGTATGGATGTTGATACTCGTGCCTACTTTACTGCAGCCACTATGATTATTGCTG
TATTGTTTGGGCTCATCATATGTTCACCGTTGG TATGGATGTCGATACTCGTGCCTACTTTACTGCAGCCACCATGATTATTGCETG
TATTGTTTGGGCTCATCATATGTTCACCGTTGG TATGGATGTCGATACTCGTGCCTACTTTACTGCAGCCACTATGATTATTGCETG
TATTGTTTGGGCTCATCATATGTTTACCGTTGGTATGGATGTCGATACTCGTGCCTACTTTACTGCAGCCACTATGATTATTGCTG
TATTGTTTGGGCTCATCATATGTTTACCGTTGGTATGGATGTCGATACTCGTGCCTACTTTACTGCAGCCACTATGATTATTGCTG
TATTGTTTGGGCTCATCATATGTTCACCGTTGGTATGGATGTCGATACCCGTGCCTACTTTACTGCAGCCACTATGATTATTGCTG
TATTGTTTGGGCTCATCATATGTTTACCGTTGG TATGGATGTCGATACCCGTGCCTACTTTACTGCAGCCACTATGATTATTGCTG
TATTGTCTGGGCTCATCATATGTTCACCGTTGG TATGGATGTTIGATACTCGTGCCTACTTTACTGCAGCCACTATGATTATTGCTG
TATTGTTTGGGCTCATCATATGTTCACTGTTGGTATGGATGTCGATACTCGTGCCTACTTCACTGCAGCCACTATGATTATTGCTG
TATTGTTTGGGCTCATCATATGTTCACTGTTGGTATGGATGTCGATACTCGTGCCTACTTCACTGCAGCTACTATGATTATTGCTG
TATTGTTTGGGCCCATCATATGTTCACCGTTGGTATGGATGTCGATACTCGTGCCTACTTTACTGCAGCCACTATGATTATTGCTG
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TTCCTACTGGAATTAAGATAT TTAGCTGGC TAGC TACTATATATGGGGGAAGCCTACGGCTTGATACACCTATGTTGTGGGCTATT
TTCCTACTGGAATTAAGATAT TTAGCTGGCTAGC TACTATACATGGGGGAAGCCTACGGCTTGATACACCTATGTTGTGGGCTATT
TACCTACTGGAATTAAGATAT TTAGCTGGC TAGC TACTATATATGGGGGAAGCCCACGGCTTGATACACCTATGTTGTGGGCTATT
TTCCCACCGGGATTAAGATAT TTAGCTGGT TAGCTACTATATATGGGGGAAGCCCGCGACTTGAGACACCTATGTTATGGGCTATT
TTCCCACCGGAATTAAGATAT TTAGCTGGCTAGCTACTATATATGGGGGAAGCCCGCGGCTTGATACCCCTATGTTGTGGGCTATT
TTCCCACCGETATTAAGATAT TTAGCTGGCTAGCTACTATATATGGGGGAAGCTTGCGGCTCGATACACCTATGTTGTGGGCTATC
TTCCTACCGGTATTAAGATAT TTAGCTGGC TAGC TACTATATATGGGGGAAGCCTGCGGCTTGATACACCTATGTTGTGGGCTATT
TTCCTACCGGTATTAAGATAT TTAGCTGGC TAGC TACTATATATGGGGGAAGCCTGCGGCTTGATACACCTATGTTGTGGGCTATT
TTCCTACCGGTATTAAGATAT TTAGCTGGCTAGCTACTATATATGGGGGAAGCCTGCGGCTTGATACACCTATGTTGTGGGCTATT
TTCCTACCGGTATTAAGATAT TTAGCTGGCTAGCTACTATATATGGGGGAAGCCTGCGGCTTGATACACCTATGTTGTGGGCTATT
TACCCACTGGTATTAAGATAT TTAGCTGGCTAGCTACTATATATGGGGGAAGCCCGCGGCTTGATACCCCTATGTTGTGGGCTATT
TTCCCACCGGGATTAAGATAT TTAGCTGGTTAGC TACTATATATGGGGGAAGCCCGCGACTTGATACACCTATGTTATGGGCTATT
TTCCTACTGGCATTAARATAT TTAGT TGGTTAGCTACTATATATGGGGGAAGCCTACGGCTTGATACACCTATGTTGTGGGCCATT
TTCCTACTGGGATTAAGATAT TTAGTTGGT TAGC TACTATATATGGGGGAAGCATACGGCTTGAGACACCCATGTTGTGGGCTATT
TTCCTACTGGGATAAAGATAT TTAGTTGGTTAGCTACCATATATGGGGGAAGCCTGCGGCTTGAGACACCTATGTTGTGGGCTATT
TTCCCACCGGGATTAAGATAT TTAGCTGGT TAGC TACTATATATGGGGGAAGCCCGCGACTTGATACACCTATGTTATGGGCTATT
TTCCCACCGGGATTAAGATAT TTAGCTGGCTAGC TACTATATATGGGGGAAGCCCGCGGCTTGACACCCCTATGTTGTGGGCTATT
TTCCCACTGGGATTAAGATAT TTAGCTGGCTAGC TACTATATATGGGGGAAGCTTACGGCTTGATACACCTATGTTGTGGGCAATT
TTCCCACCGGAATTAAGATAT TTAGCTGGCTAGCTACTATATATGGGGGAAGCCCGCGGCTTGACACCCCTATGTTGTGGGCTATT
TTCCCACCGGAATTAAGATAT TTAGCTGGC TAGC TACTATATATGGGGGAAGCCCGCGGCTTGACACCCCTATGTTGTGGGCTATT
TTCCCACCGGGATTAAGATAT TTAGCTGGC TAGC TACTATATATGGGGGAAGCCCGCGGCTTGACACCCCTATGTTGTGGGCTATT
TTCCCACCGGGATTAAGATAT TTAGCTGGCTAGC TACTATATATGGGGGAAGCCCGCGGCTTGACACCCCTATGTTGTGGGCTATT
TTCCCACCGGGATTAAGATAT TTAGCTGGTTAGCTACTATATACGGAGGAAGCCCGCGGCTTGATACGCCTATGTTATGGGCTATT
TTCCCACCGGGATTAARATAT TTAGCTGGCTAGC TACTATATATGGGGGAAGTCTACGGCTTGATACCCCTATGTTGTGGGCTATA
TTCCCACTGGAATTAAGATET TTAGT TGGT TAGC TACTATATATGGGGGAAATCTACGGCTTGAAACACCTATGTTGTGGGCTATA
TTCCCACCGGGATTAAGATAT TTAGCTGGCTAGCTACTATATATGGGGGAAGCCTGCGGCTTGATACACCTATGTTGTGGGCTATT
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narella_hawaiinensis_coxl
paraminabea_aldersladei_coxl
scleronephthya_gracillimum_cox1
dendronephthya_castansa_coxl
dendronephthya_gigantea_coxl
dendronephthya_mallis_cox1
dendronephthva_suensoni_coxl
junceella_fragilis_coxl
keratoisidinaes_coxl
echinogorgia_complexa_coxl
euplexaura_crassa_coxl
pseudopterogorgia_bipinnata_cox1
acanella_sburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_cox1
briareum_asbestinum_coxl
corallium_elatius_coxl
corallium_konojoi_coxl
corallium_rubrum_cox1
paracorallium_japonicum_coxl
heliopora_coerulea_coxl
stvlatula_elongata_cox1
renilla_muelleri_cox1
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alcyonium_digitatum_coxl
primnoa_resedasformis_cox1
sinularia_peculiaris_cox1
narella_hawaiinensis_coxl
paraminabea_aldersladei_cox1
scleronephthya_gracillimum_cox1
dendronephthya_castanea_coxl
dendronephthya_gigantea_coxl
dendronephthya_mallis_cox1
dendronephthya_suensoni_coxl
junceella_fragilis_cox1
keratoisidinas_coxl
echinogorgia_complexa_cox1
euplexaura_crassa_coxl
pseudopteragorgia_bipinnata_coxl
acanella_sburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_coxl
briareum_asbestinum_cox1
corallium_elatius_cox1
corallium_konojoi_cox1
corallium_rubrum_cox1
paracorallium_japonicum_coxl
heliopora_coerulea_coxl
stvlatula_elongata_cox1
renilla_muelleri_cox1
Consensus

Conservation

alovonium_digitatum_cox1
primnoa_resedasformis_coxl
sinularia_peculiaris_coxl
narella_hawaiinensis_coxl
paraminabea_aldersladei_coxl
scleronephthya_gracillimum_cox1
dendronephthya_castanea_coxl
dendronephthya_gigantea_coxl
dendronephthva_mollis_cox1
dendronephthya_susnsoni_coxl
junceella_fragilis_cox1
keratoisidinae_coxl
echinogorgia_complexa_coxl
euplexaura_crassa_coxl
pseudopterogorgia_bipinnata_coxl
acanella_sburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_coxl
briareum_asbestinum_coxl
corallium_elatius_coxl
corallium_konaojoi_coxl
corallium_rubrum_cox1
paracorallium_japonicum_coxl
heliopora_coerulea_coxl
stylatula_elongata_coxl
renilla_muelleri_cox1
Consensus

Conservation

alovonium_digitatum_cox1
primnoa_resedaeformis_coxl
sinularia_peculiaris_coxl
narella_hawaiinensis_coxl
paraminabea_aldersladei_coxl
scleronephthya_gracillimum_cox1
dendronephthya_castanea_cox1
dendronephthya_gigantza_coxl
dendronephthva_mollis_cox1
dendronephthya_suensoni_coxl
junceella_fragilis_cox1
keratoisidinas_coxl
echinogorgia_complexa_coxl
euplexaura_crassa_coxl
pseudopterogorgia_bipinnata_cox1
acanella_sburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_coxl
briareum_asbestinum_coxl
corallium_elatius_cox1
corallium_konaojoi_coxl
corallium_rubrum_cox1
paracorallium_japonicum_coxl
heliopora_coerulea_coxl
stylatula_elongata_coxl
renilla_muelleri_coxl
Consensus
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GGGTTTGTCTTCCTATTTACCATTGGTGGTTTAACTGGAGT TATATTAGCT AATAGT TCATTAGATATAGCATTACACGATACTTA
GGETTTGTETTCCTATTTACCATTGGTGGTTTAACTGGAGTTATATTAGCTAATAGT TCATTAGATATAGCATTACACGATACTTA
GGETTTGTGTTCCTATTTACCATAGGTGGTTTAACTGGAGTTATATTAGCTAATAGT TCATTAGATATAGCATTACATGATACTTA
GGG TTTGTG TTC T TAT T TACCATTGGTGGTTTAACTGGAGT TATATTAGCT AATAGT TCCTTAGATATAATGTTACACGATACTTA
GGETTTGTATTTTTAT T TACCATTGGTGGTTTAACTGGAGTTATATTAGCTAATAGT TCATTAGATATAATGTTACACGACACTTA
GGCTTCGTGTTCCTCTTTACCATTGGTGGTTTAACTGGAGTTATATTAGCT AATAGT TCATTAGATATAGCACTACACGATACTTA
GGECTTCGTG TTCETAT T TACCATTGGTGGTTTAACTGGAGT TATATTAGCT AATAGT TCATTAGATATAGCACTACACGATACTTA
GGCTTCGTGTTCCTATTTACCATTGGTGGTTTAACTGGAGTTATATTAGCTAATAGT TCATTAGATATAGCACTACACGATACTTA
GGCTTCGTG TTCETAT T TACCATTGGTGGTTTAACTGGAGT TATATTAGCT AATAGT TCATTAGATATAGCACTACACGATACTTA
GGCTTCGTGTTCCTATTTACCATTGGTGGTTTAACTGGAGTTATATTAGCTAATAGT TCATTAGATATAGCACTACACGATACTTA
GGGTTTGTATTCTTATTTACCATTGGTGGTTTAACTGGAGTTATATTAGCTAATAGT TCATTAGATGTAATGTTACACGATACTTA
GGG TTTGTG T T T T TAT T TACCAT TGG GG TTTAACTGGAGT TATATTAGCT AATAGT TCCTTGGATATAATGTTACACGATACTTA
GGGETTTGTGTTTCTAT T TACCATTGGTGGTTTAACTGGAGT TATATTAGCTAATAGT TCATTAGATATAGCATTACACGATACTTA
GEETTTGTG TTCETATT TACCATTGGTGGTTTAACTGGAGT TATATTAGCT AATAGT TCATTAGATATAGCTTTACACGATACTTA
GGETTTGTGTTCCTAT T TACCTTAGGT GG T TTAACTGGAGT TATATTAGCTAATAGT TCATTAGATATAGCATTACACGATACTTA
GGG TTTGTGTTTTTATTTACCATTGGCGGTTTGACTGGAGTTATATTAGCT AATAGTTCCTTGGATATAATGTTACACGATACTTA
GGG TTTGTATTCT TAT T TACCAT TGGAGGTTTAACTGGAGT TATACTAGCT AATAGT TCATTAGATATAATGTTACACGACACTTA
GGGTTTGTGTTCTTATTTACCATTGGTGGTTTAACTGGAGTTATATTAGCTAATAGT TCATTAGATATAATGTTACACGATACTTA
GGG TTTGTATTCTTATTTACCATTGGTGGTTTAACCGGAGTTATATTAGCT AATAGT TCATTAGATATAATGTTACACGACACTTA
GGETTTGTATTCTTAT T TACCATTGGTGGTTTAACCGGAGT TATATTAGCTAATAGT TCATTAGATATAATGTTACACGACACTTA
GGG TTTGTATTCTTATTTACCATTGGTGGTTTAACCGGAGT TATATTAGCT AATAGT TCATTAGATATAATGTTACACGACACTTA
GEGETTTGTATTCT TATTTACCATTGGTGGTTTAACCGGAGTTATATTAGCT AATAGT TCATTAGATATAATGTTACACGACACTTA
GGETTTGTGTTCTTAT T TACTATTGGCGGTTTAACTGGGEGTTATATTAGCTAATAGT TCATTAGATATAATGTTACATGATACTTA
GGG TTTGTATTCTTATTTACCATTGGTGGTTTAACAGGAGTTATATTAGCT AATAGT TCATTAGATGTAATGTTACACGATACTTA
GGATTTATATTTITTAT T TACCATTGGTGGTTTAACAGGAGTTATATTAGCTAATGEGT TCATTAGACGTGGTATTACACGATACTTA
GGETTTGTGTTCTTATTTACCATTGGTGGTTTAACTGGAGTTATATTAGCTAATAGT TCATTAGATATAATGTTACACGATACTTA
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TTACGTAGTAGCTCACTTCCATTACGTGTTATCTATGGGGGCCATATTTGCTATATT TGGEGGGTTACTACTATTGGTTTGGTAAAA
TTACGTAGTAGCTCACTTCCATTATGTGTTATCTATGGGGGC CATATTTGCTATATT TGGEGGGATACTACTATTGGTTCGGTAAAA
TTATGTAGTAGCTCACTTCCATTACGTGT TATCTATGGGAGCTGTATTTGCTATATT TGGAGGATACTACTATTGGTTCGGTAAAA
TTATGTAGTAGCTCACTTCCATTACGTGTTATCTATGGGGGC CATATTTGCCATATT TGGAGGATACTACTATTGGTTCGGTAAAA
TTATGTAGTAGCTCACTTCCATTACGTGCTATCTATGGGGGCTATATTTGCCATATT TGGGGGATACTACTATTGGTTCGGTAAAA
TTATGTAGTAGC TCACT TCCATTATGTGT TATCTATGGGGGCCATATTTGCTATATT TGGEGGATACTACTATTGGTTCGGTAAAA
TTATGTAGTGGCTCACTTCCATTATGTGTTATCTATGGGGGC CATATTTGCTATATT TGGAGGATACTACTACTGGTTTGGGAAAA
TTATGTAGT GGC TCACTTCCATTATGTGT TATCTATGGGEGGCCATATTTGCTATATT TGGAGGATACTACTACTGGTTTGGGAAAA
TTATGTAGTGGCTCACTTCCATTATGTGTTATCTATGGGGGCCATATTTGCTATATT TGGAGGATACTACTACTGGTTTGGGAAAA
TTATGTAGTGGCTCACTTCCATTATGTGTTATC TATGGGGGC CATATTTGCTATATT TGGAGGATACTACTACTGGTTTGGGAALA
TTATGTAGTAGC TCACT TCCATTACGTGL TAT CTATGGGEGGCCEGTATTTGCCATATT TGGEGGATTCTACTATTGGTTCGGTAAAA
TTATGTAGTAGCTCACTTCCATTACGTGETATC TATGGGGGC CATATTTGCTATATT TGGAGGATACTACTATTGGTTCGGTAAAA
TTATGTAGTAGC TCACTTCCATTATGTGT TATCTATGGGGGLCATATTTGCTATATT TGGEGGATACTACTATTGGTTTGG TAAAA
TTATGTAGTAGCCCACT TCCATTATGTGT TATCTATGGGGGCCATATTTGCTATATT TGGEGGATACTACTATTGGTTCGGTAAAA
TTATGTAGTAGCTCACTTCCATTATGTGTTATCTATGGGGGCTATATTTGCTATATT TGGGGGATACTACTATTGGTTTGGTAAAA
TTATGTAGTAGC TCACT TTCATTACGTGC TATCTATGGGGGCCATATTTGCTATATT TGGAGGATACTACTATTGGTTCGGTAAAA
TTATGTAGTAGCTCACTTCCATTACGTATTATCTATGGGGGC CATATTTGCCATATT TGGAGGATACTACTATTGGTTCGGTAALA
TTATGTAGTAGCTCACTTCCATTACGTGC TATCTATGGGGGCCGTATTTGCTATATT TGGAGGATACTACTATTGGTTCGGTAAAA
TTATGTAGTAGCTCACTTCCATTACGTGTTATC TATGGGGGC CATATTTGCCATATT TGGAGGATACTACTATTGGTTCGGTAAGA
TTATGTAGTAGCTCACTTCCATTACGTGTTATCTATGGGGGC CATATTTGCCATATT TGGAGGATACTACTATTGGTTCGGTAAGA
TTATGTAGTAGCTCACTTCCATTACGTGT TATCTATGGGGGCCATATTTGCCATATT TGGAGGATACTACTATTGGTTCGGTAAAA
TTATGTAGTAGCTCACTTCCATTACGTGTTATCTATGGGGGC CATATTTGCCATATT TGGAGGATACTACTATTGGTTCGGTAAAA
TTATGTAGTAGCTCATTTCCATTACGTGTTATCTATGGGGGCCGTATTTGCCATATT TGGAGGATACTACTATTGGTTCGGTAAAA
TTATGTAGTAGCCCACTTCCATTACGTGTTATC TATGGGGGCCGTATTTGCTATATT TGGGGGATTCTACTATTGGTTCGGGAALA
TTATGTAGTAGCTCATTTTCATTATGTGTTATCTATGGGGGCCGTATTTGCTATATT TGCGGGATTCTACTATTGGTTTGG TAAAA
TTATGTAGTAGCTCACTTCCATTACGTGTTATCTATGGGGGC CATATTTGCTATATT TGGAGGATACTACTATTGGTTCGGTAAAA
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TTACAGGTTATAGTTATAATGAATTATACGGTAAGATCCATTTCTGGATTATGTTTATTIGGAGTTAATTTAACTTTCTTCCCCCAA
TTACAGGTTATAGTTATAATGAATTATACGGTAAGATCCATTTCTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTAACTTTCTTCCCCCAA
TTACAGGTTATCGTTATAATGAATTATACGGTAAGATCCATTTCTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTAACCTTCTTCCCCCAG
TTACAGGTT TTAGT TATAATGAGTTATATGGTAAGATCCATTTCTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTAACTTTCTTCCCCCAA
TTACAGGTT TTAGCTATAATGAGTTATATGGTAAAATCCATTTCTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTAACTT TCTTCCCCCAA
TCACAGGTTATAGTTATAATGAATTATACGGTAAGATCCATTTCTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTAACTT TCTTTCCCCAA
TTACAGGTTATAGTTATAATGAATTATACGGTAAGATCCATTTCTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTAACTTTCTTCCCCCAA
TTACAGGTTATAGTTATAATGAATTATACGGTAAGATCCATTTCTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTAACTTTCTTCCCCCAA
TTACAGGTTATAGTTATAATGAATTATACGGTAAGATCCATTTCTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTAACTTTCTTCCCCCAA
TTACAGGTTATAGTTATAATGAATTATACGGTAAGATCCATTTCTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTAACTTTCTTCCCCCAA
TTACAGGTT TTAGT TATAATGAATTATATGGTAAGATCCACTTCTGGATTATGTTTGTCGGAGTTAATTTAACTT TCTTCCCCCAA
TTACAGGTTTTAGT TATAATGAGTTATATGGTAAGATCCATTTCTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTAACTTTCTTCCCCCAA
TTACAGGTTATAGGTATAATGAGTTATACGGCAAGATCCATTTTTGGATTATGTTTATAGGAGTTAATTTAACTT TITTCCCCCAA
TTACAGGTTATAGTTATAATGAATTATACGGTAAGATCCATTTCTGGATTATGTTTATTIGGAGTTAATTTAACTT TCTTCCCCCAA
TAACAGGTTATAGTTATAATGAATTATACGGTAAGATCCACTTCTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTAACTTTCTTCCCCCAA
TTACAGGTTTTAGT TATAATGAGTTATATGGTAAGATACATTTTTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTAACTTTCTTCCCCCAA
TTACAGGTT TTAGCTATAATGAGTTATATGGTAAAATCCATTTCTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATCTAACTTTCTTCCCCCAG
TTACAGGTT TTAGT TATAATGAGTTATATGGTAAGATCCATTTCTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTAACTTTCTTCCCCCAA
TTACAGGTT TTAGCTATAATGAGTTATACGGTAAAATTCATTTTTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTGACTT TCTTCCCCCAA
TTACAGGTTTTAGCTATAATGAGTTATACGGTAAAATTCATTTTTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTGACTTTCTTCCCCCAA
TTACAGGT T TTAGCTATAATGAGTTATATGGTAAAATCCATTTTTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTAACTT TCTTCCCCCAA
TTACAGGTT TTAGCTATAATGAGTTATATGGTAAAATCCATTTTTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATCTAACTTTCTTCCCCCAA
TTACAGGCT TTAGT TATAATGAGTTATATGGTAAAATCCATTTCTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTAACTTTCTTCCCCCAA
TTACAGGCT TTAGT TATAATGAATTATATGGTAAGATCCATTTCTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTAACTTTCTTCCCCCAA
TCACAGGTTATAGTTATAACGAACTATACGGTAAGATCCATTTCTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTAACTT TCTTCCCCCAA
TTACAGGT T TTAGT TATAATGAATTATACGGTAAGATCCATTTCTGGATTATGTTTATCGGAGTTAATTTAACTTTCTTCCCCCAA
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CATTTCTTGGGT TTAGCCGGATTACCTAGAAGATACTCGGATTTCCCTGATGCCTATCAAGATTGGAACTTAATTAGTTCTTGCGG
CATTTCTTGGGC TTAGCCGGATTACCTAGAAGATACTCGGATTTCCCTGATGCTTATC AAGATTGGAACTTAGTTAGTTCTTGCGG
CATTTCTTGGGTTTAGCCGGATTACCTAGAAGATACTCGGATTTCCCTGATGCTTATC AAGATTGGAACTTAGTTAGTTCTTGCGG
CATTTCTTGGGTTTAGCTGGETTGCCTAGAAGATACTCCGATTTCGCTGATGCTTATC AAGATTGGAACTTAGTTAGTTCTGEGCGG
CATTTCTTGGGE TTAGC TGGATTACCTAGAAGATACTCCGATTTCGCTGATGCTTATCGAGATTGGAACTTAGTTAGTTCTETCGG
CATTTTITTGGGTTTAGCCGGATTACCTAGAAGATACTCGGATTTTCCTGATGCCTATC AAGATTGGAACTTAGTGAGTTCTTGCGG
CATTTTTTGGGTTTAGCCGGATTACCT AGAAGATACTCGGATTTTCCTGATGCCTATCAAGATTGGAACTTAGTGAGTTCTTGCGG
CATTTTITTGGGT T TAGCCGGATTACCTAGAAGATACTCGGATTTTCCTGATGCCTATC AAGATTGGAACTTAGTGAGTTCTTGCGG
CATTTTITTGGGT T TAGCCGGATTACCTAGAAGATACTCGGATTTTCCTGATGCCTATC AAGATTGGAACTTAGTGAGTTCTTGCGG
CATTTTITTGGGTTTAGCCGGATTACCTAGAAGATACTCGGATTTTCCTGATGCCTATCAAGATTGGAACTTAGTGAGTTCTTGCGG
CATTTCTTGGGTTTAGC TGGG TTACCTAGAAGATACTCCGATTTCGCTGATGCTTATCAAGATTGGAACTTAGTTAGTTCTTGCGG
CATTTCTTGGGTTTAGCTGGETTGCCTAGAAGATACTCCGATTTCGCTGATGCTTATC AAGATTGGAACTTAGTTAGTTCTTGCGG
CATTTCTTGGGETTAGCCGGATTACCCAGAAGATACTCGGATTTCCCTGATGCTTACC AAGATTGGAACTTAGTTAGTTCTTGCGG
CATTTCTTGGGTTTAGCCGGATTACCTAGAARATACTCGGATTTTCCTGATGCTTACCAAGATTGGAACTTAGTTAGTTCTTGCGG
CATTTCTTGGGTTTAGCCGGATTACCTAGAAGATACTCGGATTTCCCTGATGCTTACCAAGATTGGAACTTAGTTAGTTCTTGCGG
CATTTCTTGGGTTTAGCTGGETTGCCTAGAAGATACTCCGATTTCGCTGATGCTTATC AAGATTGGAACTTAGTTAGTTCTTGCGG
CATTTCTTGGGE TTAGC TGGATTACCTAGAAGATACTCCGATTTTGCTGATGCTTATCAGGATTGGAACTTAGTGAGTTCTTGCGG
CATTTCTTGGGTTTAGCTGGGTTACCTAGAAGATACTCCGATTTCGCTGATGCTTATCAAGATTGGAACTTAGTTAGTTCTTGCGG
CATTTCTTGGGC TTAGCCGGATTACCT AGAAGATACTCCGATTTTGCTGATGCCTATCAGGGTTGGAACTTAGTAAGCTCTTGCGG
CATTTCTTGGGC TTAGCCGGATTACCTAGAAGATACTCCGATTTTGCTGATGCECTATCAGGETTGGAACTTAGTAAGCTCTTGCGG
CATTTCCTGGGC TTAGC TGGATTACCTAGAAGATACTCCGATTTTGCTGATGCTTATCAGGAT TGGAATTTAGTAAGTTCTTGCGG
CATTTCCTGGGC TTAGCTGGATTACCTAGAAGATACTCCGATTTTGCTGATGCTTATCAGGATTGGAACTTAGTAAGTTCTTGCGG
CATTTCTTGGGTTTAGCTGGG TTACCTCGAAGATACTCCGATTTCGCTGATGCTTACCAAGATTGGAACTTAGTTAGTTCTTGCGG
CATTTCTTGGGC TTAGCTGGETTACCCAGAAGATACTCCGATTTCCCTGATGCTTATC AAGATTGGAACTTAGTTAGTTCTTGCGG
CATTTCTTGGGC TTAGCTGGETTACCTAGAAGATACTCTGATTTCCCTGATGCTTATCAAGACTGGAACTTAGTTAGTTCCTGCGG
CATTTCT TGGGT T TAGCCGGATTACCT AGAAGATACTCCGATTTCCCTGATGC TTATC AAGAT TGGAACTTAGTTAGTTCTTGCGG
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alcyonium_digitatum_cox1
primnoa_resedaeformis_coxl
sinularia_peculiaris_coxl
narella_hawaiinensis_coxl
paraminabea_aldersladei_cox1
scleronephthya_gracillimum_coxl
dendronephthva_castanea_coxl
dendronephthya_gigantea_coxl
dendronephthva_mollis_coxl
dendronephthya_suensoni_coxl
junceella_fraailis_cox1
keratoisidinas_coxl
echinogorgia_complexa_coxl
euplexaura_crassa_coxl
pseudopterogorgia_bipinnata_coxl
acanella_sburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_coxl
briareum_asbestinum_cox1
corallium_elatius_coxl
corallium_konojoi_coxl
corallium_rubrum_coxl
paracorallium_japonicum_coxl
heliopora_coerulea_coxl
stylatula_elongata_cox1
renilla_muelleri_cox1
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alcyonium_digitatum_cox1
primnoa_resedasformis_cox1
sinularia_peculiaris_coxl
narella_hawaiinensis_coxl
paraminabea_aldersladei_coxl
scleronephthya_gracillimum_coxl
dendronephthya_castanea_coxl
dendronephthya_gigantea_coxl
dendronephthva_mollis_cox1
dendronephthva_suesnsoni_coxl
junceella_fragilis_coxl
keratoisidinas_coxl
echinogorgia_complexa_coxl
euplexaura_crassa_coxl
pseudopterogorgia_bipinnata_coxl
acanella_sburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_coxl
briareum_asbestinum_cox1
corallium_elatius_coxl
corallium_konojoi_cox1
corallium_rubrum_coxl
paracorallium_japonicum_coxl
heliopora_coerulea_coxl
stylatula_elongata_coxl
renilla_muelleri_cox1
Consensus

Conservation

aleyonium_digitatum_coxl
primnoa_resedasformis_coxl
sinularia_peculiaris_coxl
narella_hawaiinensis_coxl
paraminabea_aldersladei_coxl
scleronephthya_gracillimurm_coxl
dendronephthya_castanea_coxl
dendronephthya_gigantea_coxl
dendronephthya_mollis_coxl
dendranephthya_suensani_coxl
junceella_fragilis_cox1
keratoisidinas_coxl
echinogorgia_complexa_coxl
euplexaura_crassa_coxl
pseudopterogorgia_bipinnata_coxl
acanella_eburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_coxl
briareum_asbestinum_coxl
corallium_elatius_coxl
corallium_konojoi_coxl
corallium rubrurm_coxl
paracorallium_japenicum_coxl
heliopora_coerulea_coxl
stylatula_slongata_coxl
renilla_muelleri_coxl
Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_coxl
primnoa_resedasformis_coxl
sinularia_peculiaris_coxl
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scleronephthya _gracillimum_coxl
dendronephthya_castanea_coxl
dendronephthya_gigantea_coxl
dendronephthya_mollis_coxl
dendronephthya_susnsani_coxl
junceella_fragilis_coxl
keratoisidinae_coxl
echinogorgia_complexa_coxl
euplexaura_crassa_coxl
pseudopterogorgia_bipinnata_coxl
acanella_sburnea_coxl
sibagogorgia_cauliflora_coxl
briareum_asbestinum_coxl
corallium_elatius_coxl
corallium_konejoi_coxl
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AGCTGTAGTGGCTCTAGTAGGAATTATATGGTTCATATACTTGTCTTATGAGGCATTAGCAGCCGAAAGACCATTTAAAGGLCTGGG
AGCTATAATGGCCCTAGTAGGAATTATATGGTTCATATACTTGTCTTATGAGGCATTAGCAGCCGAAAGACCATTTAAGGGCTGGET
AGCTGTAATAGCTCTGGTAGGAATTATATGGTTCATATACTTGTCTTATGAGGCATTAGCAGCCGAAAGACCATTTGAGGGTTGGET
AGCTATAATAGCACTAGTAGGAATTATGTGGT T TATATACTTGACTTATGAAGCATT AGCGGCCGAAAGACCATTTAAGAGTTGGET
AGCTATAATAGCCCTAATAGGAGTTATATGGT T TATATACTTATCTTATGAAGCATTAGCAGCCGAAAGACCATTTGAGGGCTGGET
AGCTGTAATAGCCCTAGTAGGAATTATATGGTTCTTATACTTGTCTTATGAGGCACTGGCAGCCGAAAGACCATTTAAGGGGTGGGE
GGCTGTAATAGCCCTAGTAGGAATTATATGGTTCTTATACTTGTCTTATGAGGCACTGGCAGCCGAAAGACCATTTAAGGGGTGGET
GGCTGTAATAGCCCTAGTAGGAATTATATGGTTETTATACTTGTCTTATGAGGCACTGEGCAGCCGAAAGACCATTTAAGGGGETGGET
GGECTGTAATAGCCCTAGTAGGAATTATATGGTTCTTATACTTGTCTTATGAGGCACTGGCAGCCGAAAGACCATTTAAGGGGTGGET
GGCTGTAATAGCCCTAGTAGGAATTATATGGTTCTTATACTTGTCTTATGAGGCACTGGCAGCCGAAAGACCATTTAAGGGGETGGET
AGCTGTAATAGCACTAATAGGAATTATATGGTTTGTATACTTGACTTATGAGGCATTAGCAGCCGAAAGACCATTTAAGGGTTGGT
AGCTATAAT AGCACTAATAGGAATTATATGGT T TATATACTTGACTTATGAAGCATT AGCAGCCGAAAGACCEGTTTAAGAGTTGGET
AGCTGTAATAGCTCTAGTAGGAATTATATGGT T TATATACTTGTCTTATGAGGCACTAGCAGCCGAAAGACCATTTAAGGGTTGGT
AGCTGTAATAGCCCTAGTAGGAATTATATGGT T TATATACTTATCTTATGAGGCACT AGCAGCCGAAAGACCATTTAAGGGTTGGET
AGCTGTAATAGCTCTAGTAGGAATTATATGGTTEGTCTACTTAACTTATGAGGCACTAGCAGCTGAAAGACCATTTGAGGGTTGGET
AGCTATAATAGCACTAATAGGAATTATATGGTTTATATACTTGACTTATGAAGCATTAGCAGCCGAAAGACCGTTTAAGAGTTGGT
AGCTATAATAGCCCTAATAGGAGTTATATGGT T TATATACTTATCCTTTGAAGCATT AGCAGCCGAAAGACCATT TGAGGGTTGGET
AGCTGTAATAGCACTAATAGGAATTATGTGGTTTATCTACTTGTCTTATGAAGCATTAGCAGCCGAAAGACCATTTGAGGGTTGGT
AGCTATAATAGCCCTAATAGGAGTTATATGGTTTATATACCTATCTTATGAAGCATTAGCAGCCGAAAGACCATTTGAGGGLETGGT
AGCTATAATAGCCCTAATAGGAGTTATATGGT T TATATACCTATCTTATGAAGCATTAGCAGCCGAAAGACCATTTGAGGGCTGGET
AGCTATAATAGCCCTAATAGGAGTTATATGGTTTATATACTTATCTTATGAAGCATTAGCAGCCGAAAGACCATTTGAGGGGTGGT
AGCTATAATAGCCCTAATAGGAGTTATATGGT T TATATACTTATCTTATGAAGCATTAGCAGCCGAAAGACCATT TGAGGGGETGGET
AGCTGTAATAGCACTAGTAGGAATTATATGGT T TATATACTTGTCTTATGAAGCACTAGCAGCCGAAAGACCATTTAATGGTTGGET
GGCTATAATAGCACTAATAGGAATTATGTGGTTTATATTCTTGACTTATGAGGCATTAGCAGCCGAAAGACCATTTAAGGGTTGGE
AGCTATTATAGCACTAGTAGGAATTATGTGGT T TATATTCTTGACTTATGAGGCATTTGCAGCCGAAAGGCCATTTAAAGGATGGE
AGCTGTAATAGCCCTAGTAGGAATTATATGGT T TATATACTTGTCTTATGAGGCATTAGCAGCCGAAAGACCATTTAAGGGTTGGET
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CAACTTCGCCTAACTCGTTAGAGTGGTCTTTATCTTCTCCGCCTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTCTATCAGCGT
CAACTTCGCCTAACTCGTTAGAGTGGTCTTTATCTTCTCCGC CTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTCTATCAGCGT
CAACTTCGCC TGGCTC AT TAGAGTGGTCTTTATCTTCTCCGC CTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTCTATCAGEGT
CAACTTCGTCTGGCTCGTTAGAATGGTCTTTAGATTCTCCGC CTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTCTATCAGAGT
CAACTGECGCC TEGCTCGTTAGAGTGGTC T TTAAGTTCTCCGC CTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCATTTGTCTATAAGGGG
CAACTTCGCC TEGCTCGTTAGAGTGGTC T TTATC T TCTCCGC CTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTTITATCAGEGT
CAACTTCGCCTGGCTCGTTAGAATGGTCTTTATCTTCTCCGCCTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTTTATCAGCGT
CAACTTCGCC TGGCTCGT TAGAATGGTCTTTATC T TCTCCGC CTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTTITATCAGEGT
CAACTTCGCCTGGCTCGTTAGAATGGTCTTTATCTTCTCCGCCTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTTITATCAGCGT
CAACTTCGCCTGGCTCGTTAGAATGGTCTTTATCTTCTCCGCCTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTTITATCAGEGT
CAGCTTCACCTACTTCAT TAGAGTGGTCTTTAGATTCTCCGCCTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTCTATCAGAGTC
CAACTGCGTCTAGCTCGTTAGAGTGGTCTTTAGGTTCTCCGCCTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTCTATCAGAGT
CAACTTCGCC TEGCTCGTTAGAATGGTCTTTATCTTCTCCGCCTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCATTTGTTITATCAGEGT
CAACTTCGCCTGGCTCGTTAGAATGGTCTTTATCTTCTCCGC CTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTTTATCAGCGT
CAACTTCGCGTGGCTCGTTAGAATGGTCTTTATCTTCTCCGCCTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTTTATCAGEGT
CAACTGCGGCTAGCTCGT TAGAGTGGTCTTTAGGTTCTCCGC CTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTCTATCAGAGT
CAACGGCGCCTGGCTCGTTAGAGTGGTCTTTAAGTTCTCCGCCTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTCTATCAGAGT
CAGCTTCGCCTAGCTCGTTAGAGTGGTCTTTATGTTCTCCGCCTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTCTATCAGAGT
CAACTGCGCCTGGCTCGTTAGAGTGGTCTTTAAGTTCTCCGC CTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTCTATCAGAGT
CAACTGCGCCTGGCTCGTTAGAGTGGTCTTTAAGTTCTCCGCCTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTCTATCAGAGT
CAACTGCGCCTGGCTCGTTAGAGTGGTCTTTAAGTTCTCCGC CTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTCTATCAGAGT
CAACTGCGCCTGGCTCGTTAGAGTGGTCTTTAAGTTCTCCGC CTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTCTATCAGAGT
CAACTTCACCTAGCTCATTAGAGTGGTCTTTATCTTCTCCGCCTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTATATCAGAGT
AAGCTTCGTCTACTTCATTAGAGTGGTCTTTATGCTCTCCGC CTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTCTATCAGAGC
AAGCTTCATCTACTTCATTAGAGTGGTCTTTATGTTCTCCGCCTGATTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTTITATCAGAGE
CAACTTCGCC TGGCTCGTTAGAGTGGTCTTTATCTTCTCCGCCTGCTTTTCATACTTATAATGAATTACCGTTTGTCTATCAGAGT
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AAATTCGAGTCATGGGGATGAT TTAAATATTATTT
AAATTGAGTCATGGGGATGAT TTAAATATTATTT
AAATTCGAGTCATGGGGATGAT TTAAATATTATTT
AAATTCGAGT CATGGGGATGAT TTAAATATTATTTCCACACTACTCCTTT
GAATTGATTCCTGGGGATACTTCCTATATTATTTCCAT -TGEGGGATTAA
AAATTAAGTCATGGGGATGAT TTAAATATTATTTCCACACTACTCCTTT
AAATTAAGT CATGGGGATGAT TTAAATATTATTTCCACACTACTCCTTT
AAATTAAGT CATGGGGATGAT TTAAATATTATTTCCACACTACTCCTTT
AL TTAAGT CATGGGGATGAT TTAAATATTATTTCCACACTACTCCTTT
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AAATTGAGTCCTGGGGATGAT TTAAATATTATTTCCACACTACTCCTTT
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AAATTGAGTCATGGGGATGATTTACATATTATTTCCACACTACTCCTTT
AAATTGAGT CATGGGGATGATTTACATATTATTTCCACACTACTCCTTT
AAATTGAGTCATGGGGATGAT TTACATATTATTTCCACACTACTCCTTT
AAATTGAGT CATGGGGATGATTTACATATTATTTCCACACTACTCCTTT
AAATTGAGT CETGGGGATGAT TTACATATTATT TCCACACTACTCCTTTGACCTTGGEGGAGTCTATAAGGCAACGTGTTCTTCTAA
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Cox2 gene

aloyonium_digitatum_cox2
primnoa_resedasformis_cox2
sinularia_peculiaris_cox2
narella_hawaiinensis_cox2
paraminabea_aldersladei_cox2
scleronephthya_gracillimum_cox2
dendronephthya_castanea_cox2
dendronephthya_gigantea_cox2
dendronephthya_mollis_cox2
dendronephthya_suensoni_cox2
junceella_fragilis_cox2
keratoisidinae_cox2
echinogorgia_complexa_cox2
euplexatra_crassa_cox2
pseudopterogargia_bipinnata_cox2
acanella_sburnea_cox2
sibagogorgia_cauliflora_cox2
briareum_asbestinum_cox2
corallium_elatius_cox2
corallium_kenojoi_cox2
corallium_rubrum_cox2
paracorallium_japonicum_cox2
heliopora_coerulea_cox2
stylatula_elongata_cox2
renilla_muelleri_cox2
Consensus

Conservation

aloyonium_digitatum_cox2
primnoa_resedaeformis_cox2
sinularia_peculiaris_cox2
narella_hawaiinensis_cox2
paraminabea_aldersladei_cox2
scleronephthyva_gracillimum_cox2
dendronephthya_castanea_cox2
dendronephthya_gigantea_cox2
dendronephthya_mollis_cox2
dendronephthya_suensoni_cox2
junceella_fragilis_cox2
keratoisidinae_cox2
echinogorgia_complexa_cox2
euplexaura_crassa_cox2
pseudopterogoragia_bipinnata_cox2
acanella_sburnea_cox2
sibagogorgia_cauliflora_cox2
briareum_asbestinum_cox2
corallium_elatius_cox2
corallium_konojoi_cox2
corallium_rubrum_coxz
paracorallium_japonicum_cox2
heliopora_coerulea_cox2
stvlatula_elongata_cox2
renilla_muelleri_cox2
Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_cox2
primnoa_resedasformis_cox2
sinularia_peculiaris_cox2
narella_hawaiinensis_cox2
paraminabea_aldersladei_cox2
scleronephthya_gracillimum_cox2
dendronephthya_castanea_cox2
dendronephthya_gigantea_cox2
dendronephthva_mallis_cox2
dendronephthva_suensoni_cox2
junceella_fragilis_cox2
keratoisidinae_cox2
echinogorgia_complexa_cox2
euplexaura_crassa_cox2
pseudopterogorgia_bipinnata_cox2
acanella_sburnea_cox2
sibagogorgia_cauliflora_cox2
briareum_asbestinum_cox2
corallium_elatius_cox2
corallium_konojoi_cox2
corallium_rubrum_cox2
paracorallium_japonicum_cox2
heliopora_coerulea_cox2
stylatula_elongata_cox2
renilla_muelleri_cox2
Consensus

Canservation

aleyonium_digitatum_cox2
primnoa_resedaeformis_cox2
sinularia_peculiaris_cox2
narella_hawaiinensis_cox2
paraminabea_aldersladei_cox2
scleronephthya_gracillimum_cox2
dendronephthya_castanea_cox2
dendronephthya_gigantea_cox2
dendronephthya_mollis_cox2
dendronephthva_suensoni_cox2
junceella_fragilis_cox2
keratoisidinae_cox2
echinogorgia_complexa_cox2
euplexaura_crassa_cox2
pseudopterogorgia_bipinnata_cox2
acanella_eburnea_cox2
sibagogorgia_cauliflora_cox2
briareum_asbestinum_cox2
corallium_elatius_cox2
corallium_konajoi_cox2
corallium_rubrum_cox2
paracorallium_japonicum_cox2
heliopora_coerulea_cox2
stylatula_elongata_cox2
renilla_muelleri_coxz
Consensus

Conservation
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ATGAAAACTCCATTTAATGCATTATTAGAGGCCTCGCTCC TACGTGACGCGGC TGAGCCEGTTTCAACTAAGCTTCCAAGATGCTGCT
ATGAAAACTCCATTTAATGCATTATTAGAGGCCTCGCTCCTACGTGACGCGGC TGAGCCATTTCAACTAAACTTCCAAGATGCTGCT
AT GAAAA T CCAATTAATGCATTAT TAGAGG CCTCGLTCC TACGTGACGLGGLTGAGCCATTTCAACTAAGCTTCCAAGATGCTGCT
AT GAAAACTCCAATTAATGCATTATTAGAGGCCTCACTCC TACGTGACGTGGC TGAGCCATTTCAACTAGGCTTCCAAGATGCTGCT
ATGAAAACTACAATTAATGCATTATTAGEGGCCTCGCTCC TACGTGACGTGGC TGAGCCATTTCAACTAAGCTTCCAAGATGCTGCT
ATGAAAACTCCAATTAATGCATTATTAGAGGCCTCGCTCCTACGTGACGCGGC TGAGCCATTTCAACTAAGCTTCCAAGATGCTGET
ATGAAAACTCCAATTAATGCATTATTAGAGGCCTCGCTCC TACGTGACGCGGC TGAGCCATTTCAACTAAGCTTCCAAGATGCTGCT
ATGAAAACTCCAATT AATGCATTATTAGAGGCCTCGCTCC TACGTGACGCGGC TGAGCCATTTCAACTAAGCTTCCAAGATGCTGCT
ATGAAAACTCCAATTAATGCATTATTAGAGGCCTCGCTCC TACGTGACGCGGC TGAGCCATTTCAACTAAGCTTCCAAGATGCTGCT
ATGAAAACTCCAATTAATGCATTATTAGAGGCCTCGCTCCTACGTGACGCGGCTGAGCCATTTCAACTAAGCTTCCAAGATGCTGCT
ATGAAAACTCCAATT AATGCATTATTAGAGGCCTCGCTCC TACGTGACGCGGC TGAGCCATATCAACTAGGCTTCCAAGATGCEGCT
ATGAAAACTCCAATTAATGCATTATTAGAGGCCTCGCTCC TACGTGACGCGGC TGAGCCATTTCAACTAGGCTTCCAAGATGCTGCT
ATGAAAACTCCAATTAATACATTATTAGATGCCTIGCTCCTACGTGACGCGGCTGAGCCATTCCAACTAAGCTTCCAAGATGCTGCT
ATGAAAACTCCAATTAATGCATTATTAGAGGCT TCGCTCCTACGTGACGCGGCTGAGCCATTTCAACTAAGCTTCCAAGATGCTGCT
ATGAAAACTCCAATTAATGCATTATTAGAGGCCTCGCTCC TACGTGACGCGGC TGAGCCATATCAACTAAGCTTCCAAGATGCTGCT
ATGAAAACTCCAATTAATGCATTATTAGAGGCCTCGCTCCTACGTGACGCGGCTGAGCCATTTCAACTAGGCTTCCAAGATGCTGCT
ATGATAACTCCAATTAATGCATTATTAGAGGCCTCGCTCCTACGTGACGTGGCTGAGCCATTTCAACTAAGCTTCCAGGATGCTGCT
ATGAAAACTCCAATT AATGCATTATTAGAGGCCTCGCTTC TACGTGACGTGGL TGAGCCATTTCAACTAAGCTTCCAAGATGCTGCT
ATGATAACTCCAGTTAATGCATTATTAGAGGCCTCGCTCCTACGTGACGTGGC TGAGCCATTTCAACTAAGCTTCCAGGATGCTGCT
ATGATAACTCCAGTTAATGCATTATTAGAGGCCTCGCTCCTACGTGACGTGGCTGAGCCATTTCAACTAAGCTTCCAGGATGCTGCT
ATGATAACTCCAGTTAATGCACTATTAGAGGCCTCGCTCC TACAT GACGTGGL TGAGCCATTTCAACTAAGCTTCCAGGATGCTGCT
ATGATAACTCCAGTTAATGCACTATTAGAGGCCTCGCTCCTACGTGACGTGGC TGAGCCATTTCAACTAAGCTTCCAGGATGCTGCT
ATGAAAACTCCAATTAATGCATTATTAGAGGCCTCGCTCCTACGEGACGTGGCTGAGCCATTTCAACTTGGCTTCCAAGATGCTGCT
ATGAAAACTCCAATT AATGCATTATTAGAGGTCTCGCTTC TACGTGACATGCECTGAGCCTTATCAACTAAGCTTCCAAGATGCTGCT
AT GAAAACTCCATTTAATGCATTATTAGAGGCCTCGCTCC TACGTGACGTGTCTGAGCCTTATCAACTAAGCTTCCAAGATGCTGCT
ATGAAAACTCCAATTAATGCATTATTAGAGGCCTCGCTCCTACGTGACGCGGC TGAGCCATTTCAACTAAGCTTCCAAGATGCTGCT
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AGTCCTGT TATGGAAGAGATTCTATTTCTTCACAAC CAAATTATGTTTATT TTAATTATTATTATAACAGCTGTATTATGGTTAATT
AGTCC TG T TATGGAAGAGATTCTATTECTTCATAAC CAAATTATGTTTAT T TTAATTATTATTATAACAGCTGTATTATGGTTAATT
AGTCC TG T TATGGAAGAGATTCTATTCCT TCAT AAC CAAATTATGTTTAT T TTAATTATTATTATAACAACTGTATTATGGTTAATT
AGTCC TG T TATGGAAGAGAT TC TATTECT TCAT AAC CAAATTATGTTTAT T TTAATTATTATTATAACAGCTGTATTATGGTTAATT
AGTCCTGTTATGGAAGAGAT T TTATTTCTTCATAAC CAAATTATGTTTATT TTAATTGTTATTATAACAGTTGTATTATGGTTGATT
AGTCC TG T TATGGAAGAGATTC TGTTECTACAT AAC CAAATTATGTTTAT T TTAATTATTATAATAACAGCTGTATTGTGGTTAATT
ACTCC TG T TATGGAAGAGAT T TTGT T TCTACAT AAC CAAATTATGTTTAT T TTAATTATTATAATAACAACTGTATTGTGGTTGATT
AGTCCTGTTATGGAAGAGAT T TTGTTTCTACAT AAC CAAATTATGTTTAT T TTAATTATTATAATAACAACTGTATTGTGGTTGATT
AGTCCTGTTATGGAAGAGAT T TTGTTTCTACAT AACCAAATTATGTTTATT TTAATTATTATAATAACAACTGTATTGTGGTTGATT
ACTCC TG T TATGGAAGAGAT T TTGTTTCTACAT AAC CAAATTATGTTTAT T TTAATTATTATAATAACAACTGTATTGTGGTTGATT
AGTCC TG T TATGGAAGAGAT TCTATTCCT TCAT AAC CAAATTATGTTCAT T TTAATTATTATTATAACAGCTGTATTATGGTTAATT
AGTCCTGTTATGGAAGAGATTC TATTCCTTCATAACCAAATTATGTTTATT TTAATTATTATTATAACAGCTGTATTATGGTTAATT
AGTCCTGTTATGGAAGAAAT T TTATTTCTTCAT AACCAAATTATGTTTATT TTAATTATTATTATAACAGCTGTATTATGGTTGATT
AGTCC TG T TATGGAAGAGAT T TTAT T TCT TCAT AAC CAAATTATGTTTAT T TTAATTATTATTATAACAGCTGTATTATGGTTAATT
AGTCCTGTTATGGAAGAGATTC TATTCCTTCATAACCAAATTATGTTTATT TTAGTTATTATTATAACAACTGTATTATGGTTAATT
AGCCCTGTTATGGAAGAGAT T TTATTCCTTCAT AACCAAATTATGTTTATT TTAATTATTATTATAACAGCTGTATTATGGTTAATT
AGTCCTGTTATGGAAGAGAT T TTATTTCTTCAT AACCAAATTATGTTTATT TTAATTGTTATTATAACAGTTGTATTGTGGTTAACT
AGTCCTGTTATGGAAGAARATTC TATTCCTTCATAACCAGATTATGTTTATT TTAATTACCATTATTACAGTTGTATTATGGTTAATT
AGTCCTGTTATGGAAGAGAT T TTATTTCTCCAT AACCAAATTATGTTTATT TTAATTGTTATTATAACAGTTGTATTGTGGTTAATT
AGTCC TG T TATGGAAGAGAT T TTATTTCTCCAT AAC CAAATTATGTTTATT TTAATTGTTATTATAACAGTTGTATTGTGGTTAATT
AGTCCTGT TATGGAAGAGAT T TTATTTCTTCAT AAC CAAATTATGTTTATT TTAATTGTTATTATAACAGTTGTATTGTGGTTAATT
AGTCCTGTTATGGAAGAGAT T TTATTTCTTCAT AACCAAATTATGTTTATT TTAATTGTTATTATAACAGTTGTATTGTGGTTAATT
AGTCC TG T TATGGAAGAGATTCTATTECTTCATAACCAAATTATGTTTATT TTAATTATTATTATTACAACTGTATTATGGTTAATT
AGTCC TG T TATGGAAGAGATTCTATTCCT TCAT AAC CAAATTATGTTTAT T TTAGT TATTATTATAACAGCTGTATTATGGTTAATT
AGTCC TG T TATGGAAGAGAT TC TATTTCT TCAT AAC CAAATTATGTTTAT T TTAATTATTATTATGACAGTTGTGTTATGGTTAATT
AGTCCTGTTATGGAAGAGAT T TTATTTCTTCAT AACCAAATTATGTTTATT TTAATTATTATTATAACAGCTGTATTATGGTTAATT
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ATAAGAGGATTAACAGGC CAAGCTTATCATCGCTATCTTATAGAAGGAGTTACAATAGAGATTGTTTGGACTATAATTCCAGCAATT
ATAAGAGGACTAACAGGT CAAGCTTATCATCGCTATCTTATAGAAGGAGTCACAATAGAGATTGTTTGGACTATAATTCCAGCAATT
ATAAGAGGATTAACAGGC CAAGCTTATCATCGCTATCTTATAGAAGGAGT CACAATAGAGATTGTTTGGACTATAATTCCAGCAATT
ATAAGGGGATTGACAGGC CAAGCTTATCATCGCTATCTCGTAGAAGGAGCCACAATAGAGATTGTTTGGACCATAATTCCAGCAATT
CTAAGAGGATTAACAGGL CAAGE T TATCATCGC TATCTTGTAGAAGGAGT CACAATAGAGATTGTTTGGACCATAATTCCAGCAATT
ATAAGAGGATTAACAGGC CAAGC T TATCATCGC TATCTTAT TGAGGGEGT CACGATAGAAATTGTTTGGACTATAATACCGGCAGTT
ATAAGAGGATTAACAGGC CAAGE TTATCATCGC TATCTTAT TGAGGGEGTTACGATAGAAATTGTTTGGACTATAATACCGGCAGTT
ATAAGAGGATTAACAGGC CAAGC T TATCATCGCTATCTTATTGAGGGEGTTACGATAGAAATTGTTTGGACTATAATACCGGCAGTT
ATAAGAGGATTAACAGGC CAAGCTTATCATCGCTATCTTATTGAGGGGGTTACGATAGAAATTGTTTGGACTATAATACCGGCAGTT
ATAAGAGGATTAACAGGC CAAGC TTATCATCGC TATCTTATTGAGGGEGTTACGATAGAAATTGTTTGGACTATAATACCGGCAGTT
ATAAGAGGAATAACAGGT CAAGC TTAT TATCGC TATCT TG TAGAAGGAGCCACAATAGAGATTGTTTGGACTATAATTCCAGCAATT
CTAAGGGGETTGACAGGC CAAGCTTATCATCGCTATCTTGTAGAAGGAACCACAATAGAGATAGTTTGGACCATAATTCCAGCAATT
ATAAGAGGATTAACAGGC CAAGCCTATCATCGCTATCTTATAGAAGGAGT CACAATAGAGATTGTTTGGACTATAATTCCAGCAGET
ATAAGAGGATTAACAGGC CAAGCTTATCATCGCTATCTTATAGAGGGAGT CACAATAGAGATTGTTTGGACTATAATTCCAGCAGET
ATAAGAGGATTGACAGGC CAAGCTTATCATCGCTATCTTATAGAAGGAGT CACAATAGAGATTGTTTGGACTATAATTCCAGCAGET
ATAAGGGGGTTGACAGGC CAAGCTTATCATCGCTATCTTGTAGAAGGAACCACAATAGAGATAGTTTGGACCATAATTCCAGCAATT
CTAAGAGGATTAACAGGC CAAGL T TATCATCGC TATCT TGTAGAAGGAGT CACAATAGAGATTGTTTGGACCATAATTCCAGCAATT
ATAAGAGGATTGACAGGT CGAGLC TATCATCGC TATCT TG TAGAAGGEGCCACAATAGAAATTGTTTGGACCATAATTCCAGCAATT
GTAAGAGGATTAACCGGC CAAGCTTACCATCGCTATCTTGTAGAAGGAGTCACAATAGAGATTGTTTGGACCATAATTCCAGCAATT
GTAAGAGGACTAACAGGC CAAGCTTACCATCGCTATCTTGTAGAAGGAGTCACAATAGAGATTGTTTGGACCATAATTCCAGCAATT
CTAAGAGGATTAACAGGL CAAGLC TATCATCGC TATCT TG TAGAAGGAGT CACAATAGAGATTGTTTGGACCATAATTCCAGCAATT
CTAAGAGGATTAACAGGL CAAGLC TATCATCGC TATCT TGTAGAAGGAGT CACAATAGAGATTGTTTGGACCATAATTCCAGCAATT
ATAAGEGGATTGACAGGL CAAGT T TATCATCGC TATCT TG TAGAAGGAGCTACAATAGAGATTGTTTGGACCATAATTCCAGCAATT
GTTAGGGGATTAACAGGTAAAGCCTATCATCGCTATCTTGTAGAAGGAGCCACAATAGAGATTGTTTGGACTATAATCCCAGCAATT
GTTAGGGCATTAACAGGTAAAGCCTATCATCGCTATCTTGTAGAAGGAGCTACAATAGAGATTGTTTGGACTATAATCCCAGCAATT
ATAAGAGGATTAACAGGC CAAGCTTATCATCGC TATCTTGTAGAAGGAGT CACAATAGAGATTGTTTGGACTATAATTCCAGCAATT
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ATATTAGTGTTTATAGCATTCCCTTCT TTGAAACTACT T TATTTGATGGATGAGATAGTAGAACCCGGTGTGACAGTAAAAGCCATA
ATATTAGTGTTTATAGCATTCCCTTCT TTGAAACTACTTTATTTGATGGATGAGATAGTAGAACCCGGTGTAACAGTAAAAGCCATA
ATATTAGTGTTTATAGCATTCCCTTCT TTAAAACTACTTTATTTGATGGATGAGGTAGTAGAACCCGGTGTGACAGTAAAAGCCATA
ATATTAGTG T T TATAGCATTCCCTTCT TTGAAACTACT T TAT T TGATGGATGAAGTAGTAGAGCCAGGT GTGACAGTAAAAGCCATA
ATATTAGTG T T TATAGCATTCCCTTCT TTGAAACTACT T TATTTAATGGATGAAATAGTAGAACCAGGTGTGACAGTAAAAGCCATA
ATATTAGTGTT TATAGCATTCCCTTCT TTGAAACTACT T TAT T TGATGGAT GAGATAGTAGAGCCCGGTGTGACAGTAAAAGCCATA
ATACTAGTGTTTATAGCATTCCCTTCT TTGAAACTACT T TATTTGATGGATGAGATAGTAGAACCCGGTGTGACAGTAAAAGCCATA
ATAC TAGTG T T TATAGCAT TCCCTTCT TTGARAACTACT T TAT T TGATGGATGAGATAGTAGAACCCGGTGTGACAGTAAAAGCCATA
ATAC TAGTG T T TATAGCAT TCCCTTCT TTGARAACTACT T TAT T TGATGGATGAGATAGTAGAACCCGGTGTGACAGTAAAAGCCATA
ATAC TAGTG T T TATAGCATTCCCTTCT TTGARAACTACT T TAT T TGATGGATGAGATAGTAGAACCCGGTGTGACAGTAAAAGCCATA
ATATTAGTGTT TATAGCATTCCCTTCT TTGARAACTACTT TATTTGATGGATGAAGTAGTAGAACCAGGT GTAACAGTAAAAGCCATA
ATATTAGTGTTTATAGCATTCCCTTCT TTGAAACTACTTTATTTGATGGATGAAGTAGTAGAACCAGGTGTGACAGTAAAAGCCATA
ATATTAGTCTTTATAGCATTCCCTTCT TTGAAACTACTTTATTTGATGGATGAGATAGTAGAACCCGGTGTGACAGTGAAAGCCATA
ATATTAGTGTTTATAGCATTCCCTTCT TTGAAACTACTTTATTTGATGGATGAGGTAGTAGAACCCGGTGTGACAGTAAAAGCCATA
ATATTAGTGTTTATAGCATTCCCTTCT TTGAAACTACTTTATTTAATGGATGAGATAGTAGAACCCGGTGTGACAGTAAAAGCCATA
ATATTAGTGTTTATAGCATTCCCTTCT TTGAAACTACT T TATTTGATGGATGAAGTAGTAGAACCAGGTGTGACAGTAAAAGCCATA
ATATTAGTGTTTATAGCATTCCCTTCT TTGAAACTACT T TATTTAATGGATGAAATAGTAGAACCAGGTGTGACAGTAAAAGCCATA
ATATTAGTGTTTATAGCATTCCCTTCT TTGAAACTACT T TATTTGATGGATGAAATTGTAGAACCAGGTGTGACAGTAAAAGCTATA
ATATTAGTGTTTATAGCATTCCCTTCT TTGAAACTACT T TATTTAATGGATGAAATAGTAGAACCAGGTGTGACAGTAAAAGCCATA
ATATTAGTG T T TATAGCATTCCCTTCT TTGAAACTACT T TATTTAATGGATGAAATAGTAGAACCAGGT GTGACAGTAAAAGCCATA
ATATTAGTG T T TATAGCATTCCCTTCT TTGAAACTACT T TATTTAATGGATGAAATAGTAGAACCAGGT GTGACAGTAAAAGCTATA
ATATTAGTG T T TATAGCATTCCCTTCT TTGAAACTACT T TATTTAATGGAT GAAATAGTAGAACCAGGTGTGACAGTAAAAGCCATA
ATATTAGTGTTTATAGCATTTCCTTCT TTGAAACTACT T TATTTGATGGATGAAATAGTAGAACCAGGT GTAACAGTAAAAGCCATA
ATATTAGTGTT TATAGCATTCCCTTCT TTGAAACTACT T TATTTAATGGATGAAGTAGTAGACCCAGGTGTGACAGTAAAAGCCATA
ATATTAGTGTT TATAGCATTTCCTTCT TTGAAACTACT T TATTTAATGGATGAAGTAGTAGAGCCAGGTGTGACAGTAAAAGCCATA
ATATTAGTGTTTATAGCATTCCCTTCT TTGAAACTACTTTATTTGATGGATGAAATAGTAGAACCAGGTGTGACAGTAAAAGCCATA
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alevenium_digitatum_cox2
primnoa_resedaeformis_cox2
sinularia_peculiaris_cox2
narella_hawaiinensis_cox2
paraminabea_aldersladei_cox2
scleronephthya_gracillimum_cox2
dendronephthya_castanea_cox2
dendronephthva_gigantea_cox2
dendronephthya_mollis_cox2
dendronephthya_suenseni_cox2
junceella_fragilis_cox2
keratoisidinas_cox2
echinogorgia_complexa_cox2
euplexaura_crassa_cox2
pseudopterogorgia_bipinnata_cox2
acanella_sburnea_cox2
sibagogorgia_cauliflora_cox2
briareum_asbestinum_cox2
corallium_elatius_cox2
corallium_konojoi_cox2
corallium_rubrum_cox2
paracarallium_japonicum_cox2
heliopora_coerulea_cox2
stylatula_elongata_cox2
renilla_muelleri_cox2
Consensus

Conservation

alcwonium_digitatum_cox2
primnea_resedasformis_cox2
sinularia_peculiaris_cox2
narella_hawaiinensis_cox2
paraminabea_aldersladei_cox2
scleronephthva_gracillimum_cox2
dendronephthya_rastanea_cox2
dendronephthya_gigantea_cox2
dendronephthya_mollis_cox2
dendronephthya_suensoni_cox2
junceella_fragilis_cox2
keratoisidinae_cox2
echinagorgia_complexa_cox2
euplexaura_crassa_cox2
pseudopterogorgia_bipinnata_cox2
acanella_eburnea_cox2
sibagogorgia_cauliflora_cox2
briareum_asbestinum_cox2
corallium_elatius_cox2
corallium_konojoi_cox2
corallium_rubrum_cox2
paracarallium_japonicum_cox2
heliopora_coerulea_cox2
stvlatula_elongata_cox2
renilla_muelleri_cox2
Consensus

Conservation

alevonium_digitatum_cex2
primnoa_resedasformis_cox2
sinularia_peculiaris_cox2
narella_hawaiinensis_cox2
paraminabea_aldersladei_cox2
scleronephthya_gracillimum_cox2
dendronephthva_castanea_cox2
dendronephthya_gigantea_cox2
dendronephthva_mollis_cox2
dendronephthva_suensoni_cox2
junceella_fragilis_cox2
keratoisidinas_cox2
echinogorgia_complexa_cox2
euplexaura_crassa_cox2
pseudopterogorgia_bipinnata_cox2
acanella_sburnea_cox2
sibagogorgia_cauliflora_cox2
briareum_asbestinum_cox2
corallium_elatius_cox2
corallium_konojoi_cox2
corallium_rubrum_cox2
paracorallium_japonicum_cox2
heliopora_coerulea_cox2
stvlatula_elongata_cox2
renilla_muelleri_cox2
Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_cox2
primnoa_resedasformis_cox2
sinularia_peculiaris_cox2
narella_hawaiinensis_cox2
paraminabea_aldersladei_cox2
scleronephthya_gracillimum_cox2
dendronephthya_castanea_cox2
dendronephthya_gigantea_cox2
dendronephthya_mollis_cox2
dendronephthya_suensoni_cox2
junceella_fragilis_cox2
keratoisidinae_cox2
echinogorgia_complexa_cox2
euplexaura_crassa_cox2
pseudopteregorgia_bipinnata_cox2
acanella_sburnea_cox2
sibagogorgia_cauliflora_cox2
briareum_asbestinum_cox2
corallium_elatius_cox2
corallium_konojoi_cox2
corallium_rubrum_cox2
paracorallium_japonicum_cox2
heliopora_coerulea_cox2
stylatula_elongata_cox2
renilla_muelleri_cox2
Consensus

Conservation

100
]

GETCAT CAATGGTAT TGGTCT TATGAG TAT TCAGACTATCAAACTACTTTAGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGATTCTTACATG
GGTCATCAATGGTATTGGTCT TATGAGTATTCAGACTATCAAACTACTTTAGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGATTCTTACATG
GETCAT CAATGGTAT TGGTCT TATGAG TAT TCAGAT TATCAAACTACCTTAGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGATTCTTACATG
GETCAT CAATGGTAT TGGTCT TATGAG TAC TCAGAT TATCAAATTACCTTAGGTGAAGATAGTACCCTAGAATTTGATTCTTATATG
GETCAT CAATGGTAT TGGTC T TATGAATAT TCAGACTATCAAACTACCTGAGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGATTCTTATATG
GOTCATCAATGGTAT TGGTCTTATGAGTATTCAGACTATCAAACTACTTTAGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGATTCTTACATG
GETCAT CAA TG TAT TG G T T TATGAG TAT TCAGACTATCAAACTACCTTAGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGATTCTTACATG
GETCAT CAATGGTAT TG T T TATGAG TAT TCAGACTATCAAACTACCTTAGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGATTCTTACATG
GETCAT CAATGGTAT TGGTCT TATGAG TAT TCAGACTATCAAACTACCTTAGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGATTCTTACATG
GETCAT CAATGGTAT TGGTCT TATGAGTATTCAGACTATCAAACTACCTTAGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGATTCTTACATG
e CAT CAA TG TAT TGGETCT TATGAG TAT TCAGACTATCAAACT ACCTTAGGEGAAGATAGCACCTTAGAATTTGATTCTTATATG
GETCAT CAATGGTAT TG TCT TATGAG TAC TCAGACTATCAAACT AACTCAAGTGAAGATAGTACCCTGGAATTCGATTCTTATATG
GETCAT CAATGGTACTGGTCT TATGAG TAC TCAGAC TATCAAACTACCTTAGGTGAAGATAGTACCCTAGAATTTGACTCTTACATG
GETCATCAATGGTACTGGTCT TATGAGTATTCAGACTATCAAACTACCTTAGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGATTCTTACATG
GOTCATCAATGGTATTGGTCT TATGAGTATTCAGACTATCAAACTACCTTAGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTEGACTCTTACATG
GETCAT CAATGGTAT TGGTCT TATGAG TAC TCAGACTATCAAACT AACTCAAGTGAAGATAGTACCCTGGAATTTGATTCTTATATG
GECCAT CAATGGTAT TG T T TATGAG TAT TCAGACTATCAAACTACCTTEGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGATTCTTATATG
GETCATCAATGGTAT TGGTCT TATGAGTATTCAGATTATCAAACTACCTTAGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGATTCTTATATG
GGCCATCAATGGTACTGGTCT TATGAGTATTCAGACTATCAAACTACCCCGGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGATTCTTATATG
GGCCATCAATGGTACTGGTCT TATGAGTATTCAGACTATCAAACTACCCCGGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGATTCTTATATG
GECCAT CAA TG TAT TEGTCE TATGAG TAT TCAGACTATCAAACTACCTTEGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGATTCTTATATG
GECCAT CAATGGTAT TGGTCC TATGAGTATTCAGACTATCAAACTACCTTEGGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGATTCTTATATG
GOTCATCAATGGTATTGGTCT TATGAGTATTCAGATTATCAAACTACTTTAGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGACTCTTATATG
GGCCATCAATGGTATTGGTCT TATGAGTATTCAGACTACCAAATTACCCCGGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGATTCTTATATG
GGCCATCAATGGTATTGGTCT TATGAGTATTCAGACTATCAAATTACCCCTGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGATTCTTATATG
GETCAT CAATGGTAT TGGTCT TATGAGTATTCAGACTATCAAACTACCTTAGGTGAAGATAGTACCTTAGAATTTGATTCTTATATG
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ATACCTACAAGTGACC TTGAACCCGGCGATCTECGACTATTAGAGGT TGACAATAGAATGGETTGTTCCTGTTGATACTTATGTAAGA
ATACCTACAAGTGACCTTCAACCCGGCGATCTCCGACTATTAGAGGTTGACAATAGAATGGTTGTTCCTEGTTGATACTTATGTAAGA
ATACCTACAAGTGATCTTCAACCCGGCGATCTECCGACTATTAGAAGTTGACAATAGAATGGTTGTTCCTATTGATACTTATGTAAGA
GTCCCTACTGC TGATC TTGAACCEGGCGATCTTCGACTATTAGAGGTTGACAATAGAATGGTTGTTCCTATTGACACTTATGTTAGA
GTGCCTACGACTGAGC TTGAACCAGGCGATCTTAGACTEGTTAGAAGTTGACAATAAAATGGTTGTTCCTGTTGATACTCATGTTAGA
ATACCTACGAGTGACC TTCAACCCGGCGATCTTCGACTATTAGAAGT TGACAATAGAATGGTTGTTCCTATTGATACTTATGTAAGA
ATACCTACGAGTGACCTTCAACCCGGCGATCTCCGACTATTAGAAGTTGACAATAGAATGGTTGTTCCTATTGATACTTATGTAAGA
ATACCTACGAGTGACCTTCAACCCGGCGATCTECCGACTATTAGAAGTTGACAATAGAATGGTTGTTCCTATTGATACTTATGTAAGA
ATACCTACGAGTGACCTTCAACCCGGCGATCTECCGACTATTAGAAGTTGACAATAGAATGGTTGTTCCTATTGATACTTATGTAAGA
ATACCTACGAGTGACC TTCAACCCGGCGATCTECGACTATTAGAAGT TGACAATAGAATGGTTGTTCCTATTGATACTTATGTAAGA
GTCCCTACTACTGAGC TTGAGC CAGGCGAT CTTCGACTATTAGAGGTTGATAATAGAATGGTTGTTCCTATTGATACTTATGTTAGA
GTCCCGACTACTGAGC TTGAACCAGGCGATCTTCGACTATTAGAGGTTGACAATAGAATGGTTGTTCCTATTGACACTTATGTTAGA
ATACCTACAAGTGACCTTCAACCCGGCGATCTTCGACTATTAGAGGTTGACAATAGAATGGTTGTTCCTATTGATACTTATGTAAGA
ATACCTACGAGTGACCTTCAACCCGGCGATCTECGACTATTAGAGGTTGACAATAGAATGGTTGTTCCTATTGATACTTATGTAAGA
ATACCTACGAGTGACC TTCAACCCGGCGATCTECGACTATTAGAGGT TGACAATAGAATGGTTGTTCCTATTGATACTTATGTAAGA
GTCCCTACTACTGAGC TTGAACCAGGCGAT CTTCGACTATTAGAGGTTGACAATAGAATGGTTGTTCCTATTGACACTTATGTTAGA
GTGCCTACGACTGAGC TTGAACCGGGCGATCTTAGACTEGTTAGAAGTTGACAATAGAGTGGTTGTTCCTATTGATACTCATGTTAGA
GTACCTACATCTGAGC TTGAACC GGG CGATCTTCGACTG TTAGAGGT TGACAATAGAATGATTGTTCCTATTGATACTCATGTTAGA
GTECCTACGAC TGAGC TCGAACC GGG CGATCTTCGACTG TTAGAAGT TGACAATAGAGTGGTGGTTCCTATTGATACTCATGTTAGA
GTECCTACGAC TGAGC TCGAACC GGG L GATCTTCGACTE TTAGAAGT TGACAATAGAGTGGTGGTTCCTATTGATACTCATGTTAGA
GTGCCTACGACCGAGC TTGAACCGGGCGATCTTCGACTGTTAGAAGT TGACAATAGGGTGGTTGTTCCTGTTGATACTCATGTTAGA
GTECCTACGACCGAGC TTGAGCC GGG L GATCTTCGACTE TTAGAAGT TGACAATAGEGTGGETTGTTCCTATTGATACTCATGTTAGA
GTACCTACG TCTGAGC TAGAACCAGGCGATCTTCGACTATTAGAAGT TGACAATAGAATGGTTGTCCCTATTGATACTTATGTTAGA
GTACCTACTAGTGACC TTGAACCAGGCGATCTTCGACTATTAGAGGT TGACAACAGAATGGTTGTTCCTETTGATACTTATGTAAGA
ATACCTACTAGTGACC TTGAGC CAGGAGAT T TTAGACTT TTAGAGGT TGACAATAGAATGGTTATTCCTGTTAACACTTATGTTAGA
GTACCTACGAGTGACCTTGAACCCGGCGATCTTCGACTATTAGAAGTTGACAATAGAATGGTTGTTCCTATTGATACTTATGTTAGA
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GTTTTAGT TACTGGGGCAGATGTGCTTCACTCATTTGCTGTACCT TCATTAGCTATGAAAATGGATGCTGTGCCTGGACGTCTTAAT
GTTTTAGT TACAGGCGCAGATGTGCTTCACTCATTTGCTGTACCT TCATTAGCTATGAAAATGGATGCTGTGCCTGGACGTCTTAAT
GTTTTAGTCACAGGCGCAGATGTGCTTCATTCATTTGCTGTACCT TCATTAGCTATGAAAATGGATGCTGTGCCTGGACGTCTTAAT
ATTCTAGTTACAGGGGCAGATGTGCTTCACTCATTTGCTGTGCCCTCATTAGCTEGTTAAAATGGACGCTGTACCTGGGCGTCTTAAT
GTTCTAGT TACTGGGGCAGATGTGCTTCACGCATTTGCTGTGCCT TCATTAGEGTATTAAAGTGGACGCTGTGCCTGGACGTCTTAAT
GTTTTAGT TACAGGCGCAGATGTGCTTCACTCATTTGCTGTACCT TCATTAGCTATTAAAATGGATGCTGTGCCTGGACGTCTTAAT
GTTTTAGT TACAGGCGCAGATGTACTTCACTCATTTGCTGTACCT TCATTAGCTATTAAAATGGATGCTGTGCCTGGACGTCTTAAT
GTTTTAGT TACAGGCGCAGATGTACTTCACTCATTTGCTGTACCT TCATTAGCTATTAAAATGGATGCTGTGCCTGGACGTCTTAAT
GTTTTAGT TACAGGCGCAGATGTACTTCACTCATTTGCTGTACCT TCATTAGCTATTAAAATGGATGCTGTGCCTGGACGTCTTAAT
GTTTTAGT TACAGGCGCAGATGTACTTCACTCATTTGCTGTACCT TCATTAGCTATTAAAATGGATGCTGTGCCTGGACGTCTTAAT
GTTCTAGTGACAGGGGCAGATGTGCTTCACTCATTTGCTGTTCCCTCACTAGCTETTAAAATGGACGCTGTGCCTGGGCGCCTTAAT
ATTCTAGTTACAGGGGCAGATGTGCTTCACTCATTTGCTGTACCT TCATTAGCTETTAAAATGGACGCTGTACCTGGACGTCTTAAT
GTTTTAGT TACAGGCGCAGAT GTGCTTCACTCATTTGCTGTGCCT TCATTAGC TATAAAAATGGATGCTGTGCCTGGACGTCTTAAT
GTTTTAGT TACAGGCGCAGATGTGCTTCACTCATTTGCTGTACCT TCATTAGCTATGAAAATGGATGCTGTGCCTGGCCGTCTTAAT
GTTTTAGT TACAGGCGCAGAT GTGCTTCACTCATTTGCTGTACCT TCATTAGCTATTAAAATGGATGCTGTGCCTGGACGTCTTAAT
ATTCTAGT TACAGGGGCAGATGTGCTTCACTCATTTGCTGTCCCT TCATTAGCTETTAAAATGGACGCTGTACCTGGGCGTCTTAAT
GTTCTAGTTACCGGGGCAGATGTGCTTCACGCATTTGCTGTGCCT TCATTAGGTATT AAAATGGACGCTGTACCTGGACGTCTTAAT
GTTTTAGTTACAGGGGCAGATGTGCTTCATTCATTTGCTGTGCCCTCATTAGGTATT AAAATGGATGCTGTGCCTGGACGTCTTAAC
GTTCTAGT TACCGGGGCAGATGTGCTTCACGCATTTGCTGTGCCT TCATTAGETATTAAAATGGACGCTGTACCTGGACGTCTTAAT
GTTCTAGT TACCGGGGCAGAT GTGCTTCACGCATTTGCTGTGCCT TCATTAGETATTAAAATGGACGCTGTACCTGGACGTCTTAAT
ATCCTCGTTACCGGGGCAGATGTGCTTCACGCATTTGCTGTGCCTTCACTAGGTATT AALMATGGACGCTGTACCCGGACGTCTTAAT
GTCCTCGTTACCGGGGCAGATGTGCTTCACGCATTTGCTGTGCCT TCACTAGGTATT AAAATGGACGCTGTACCCGGACGTCTTAAT
GTTCTAGTTACGGGGGCAGACGTGCTTCACTCATTTGCTGTACCCTCATTAGCTATT AAAATGGATGCEGTACCTGGACGTCTTAAT
GTTTTAGTCACAGGGGCAGATGTGCTTCACTCATTTGCTGTACCT TCATTAGCTATT AAAATGGACGCTGTACCTGGGCGTCTTAAT
GTCTTAGTAACAGGGGCAGATGTGCTTCACTCATTTGCTGTACCT TCATTAGCTATAAALAATGGACGCTGTACCTGGGCGTCTTAAT
GTTTTAGT TACAGGGGCAGATGTGCTTCACTCATTTGCTGTACCT TCATTAGCTATTAAAATGGATGCTGTGCCTGGACGTCTTAAT
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CAAACCGGATTTTTAGCTAAAAGACCGGGATTATTTTATGGTCAATGTTCCGAGTTATGTGGCGCTAATCACTCTTTTATGCCCATT
CAAACCGGATTTTTAGCTAAAAGACCGGGATTATTTTATGGTCAATGTTCCGAGTTATGTGGCGCTAATCACTCTTTTATGCCCATT
CAAACCGGATTTTTAGCTAAAAGACCAGGATTATTTTATGGTCAATGTTCCGAATTATGTGGCGC TAATCACTCTTTTATGCCCATT
CAAACTGGATTTTTAGT TAAAAGGCCGGGAATATTTTACGGTCAATGTTCCGAGTTATGCGGCGCTAATCACTCCTTTATGCCTATT
CAAACTGGATTTTTAGT TAAAAGGCCGGGAATATTTTATGGTCAATGTTCCGAGTTATGTGGCGCTAATCACTCCTTTATGCCTATT
CAAACCGGATTTTTAGC TAAAAGACCGGGATTATTTTATGGTCAATGTTCCGAGTTATGTGGCGCTAATCACTCTTTTATGCCCATT
CAAACCGGGTTTTTAGCTAAAAGACCGGGATTATTTTATGGTCAATGTTCCGAGTTATGTGGT GCTAATCACTCTTTTATGCCCATT
CAAACCGGETTTTTAGC TAAAAGACCGGGATTATTTTATGGTCAATGTTCCGAGTTATGTGGTGCTAATCACTCTTTTATGCCCATT
CAAACCGGETTTTTAGC TAAAAGACCGGGATTATTTTATGGTCAATGTTCCGAGTTATGTGGTGCTAATCACTCTTTTATGCCCATT
CAAACCGGATTTTTAGC TAAAAGACCGGGATTATTTTATGGTCAATGTTCCGAGTTATGTGGTGCTAATCACTCTTTTATGCCCATT
CAAACTGGATTTTTAGT TAAAAGGCCGGGAATATTTTACGGTCAATGTTCCGAGTTATGTGGCGCTAATCACTCCTTTACGCCCATT
CAAACTGGATTTTTAGT TAAAAGGCCGGGAATATTTTACGGTCAATGTTCCGAGTTATGCGGCGCTAATCATTCCTTTATGCCCATT
CAAACCGGATTTTTAGC TAAAAGACCGGGATTATTTTATGGTCAATGTTCCGAGTTATGTGGCGCTAATCACTCTTTTATGCCCATT
CAAACCGGATTTTTAGCTAAAAGACCGGGATTATTTTATGGTCAATGTTCCGAGCTATGCGGCGCTAATCACTCTTTTATGCCCATT
CAAACCGGATTTTTAGCTAAAAGACCGGGATTATTTTATGGTCAGTGTTCCGAGTTATGTGGCGCTAATCACTCTTTTATGCCCATT
CAAACTGGATTTTTAGT TAAAAGGCCGGGAATATTTTACGGTCAATGTTCCGAGTTATGCGGCGCTAATCATTCCTTTATGCCCATT
CAAACTGGATTTTTAGT TAAAAGGCCGGGAATATTTTATGGTCAGTGTTCCGAGCTATGTGGCGCTAATCATTCCTTTATGCCTATT
CAAACTGGATTTTTAGT TAAAAGACCGGGAATATTTTATGGTCAATGTTCCGAGTTATGTGGCGCCAATCACTCCTTTATGCCTATT
CAAACTGGATTTTTAGTCAAAAGGCCGGGAATATTTTATGGTCAGTGTTCCGAGCTATGTGGCGCTAATCATTCCTTTATGCCTATT
CAA A TGGATTTTTAGTCARAA AGG L CGGGAATATTTTATGGTCAGTGTTCCGAGCTATGTGGCGC TAACCATTCCTTTATGCCTATT
CAAACCGGATTTTTAGT TAAAAGGCCGGGAATATTTTATGGTCAGTGTTCCGAGCTATGTGGCGCTAATCATTCCTTTATGCCTATT
CAAACCGGATTTTTAGT TAAAAGGCCGGGAATATTTTATGGTCAGTGTTCCGAGCTATGTGGCGCTAATCATTCCTTTATGCCTATT
CAAACCGGATTTTTAGT TAAAAGGCCGGGAATATTTTATGGC CAATGTTCCGAATTATGCGGCGCTAATCATTCCTTTATGCCTATT
CAAACTGGATTTTTAGTTAAAAGACCGGGAATATTTTACGGTCAATGTTCCGAGTTATGTGGCGC TAATCACTCCTTTATGCCTATT
CAAACTGGATTTTTAGTCARAAAGACCGGGAATATTTTACGGTCAATGTTCCGAGTTATGTGGCGCTAATCACTCTTTTATGCCTATT

CAAACCGGATTTTTAGTTAAAAGACCGGGAATATTTTATGGTCAATGTTCCGAGTTATGTGGCGCTAATCACTCCTTTATGCCCATT
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alcyonium_digitatum_cox2
primnoa_resedaeformis_cox2
sinularia_peculiaris_cox2
narella_hawaiinensis_cox2
paraminabea_aldersladei_cox2
sclerenephthya_gracillimum_cox2
dendrenephthya_castanea_cox2
dendronephthya_gigantea_cox2
dendronephthya_mollis_cox2
dendrenephthya_suensoni_cox2
junceella_fragilis_cox2
keratoisidinae_cox2
echinogorgia_complexa_cox2
euplexaura_crassa_cox2
pseudopterogorgia_bipinnata_cox2
acanella_sburnea_cox2
sibagogorgia_cauliflora_cox2
briareum_asbestinum_cox2
corallium_elatius_cox2
corallium_konojoi_cox2
corallium_rubrum_cox2
paracorallium_japonicum_cox2
heliopora_coerulea_cox2
stylatula_elongata_cox2
renilla_muelleri_cox2
Consensus

Conservation

720 740
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GTTATAGAAGCCGTTAGCATGGATAAATATATCAGCTGGCTATCTTCATTATGTGATGATCTTTAG
GTTATAGAAGCCGTTAGCATGGATAAATATATCAGCTGGCTATCT TCATTATGTGATGATCTTTAG
GTTATAGAGGCCGTTAGCATGGATAGATATATCAGCTGGCTATCT TCATTATGTGCTGATCTTTAG
GTTATAGAAGCCGTTAGCAT G GATAAATATATCAGCTGGCTATCTTCATTATGTGETGATCTTTAG
GTTATAGAAGCCGTTAGCGTGGATAAATATATCAGCTGGCTATCTTCATTATATGCTGATCTTTAA
GTCATAGAGGL TG T TAGCAT G GATAAATATATCAGCTGGCTATCTTCATTATGTGCTGATCTTTAG
GTTATAGAGGC TGTTAGCATGGATAAATATATCAGCTGGCTATCTTCATTATGTGCTGATCTTTAG
GTTATAGAGGC TGTTAGCATGGATAAATATATCAGCTGGCTATCT TCATTATGTGCTGATCTTTAG
GTTATAGAGGC TGTTAGCATGGATAAATATATCAGCTGGCTATCT TCATTATGTGCTGATCTTTAG
GTTATAGAGGC TGTTAGCATGGATAAATATATCAGCTGGCTATCTTCATTATGTGCTGATCTTTAG
GTTATAGAAGCCGTTAGTATGGATAAATATATCAGCTGGCTATCT TCATTATGTGCTGATCTTTAG
GTTATAGAAGCCGTTAGCATGGATAAATATATCAGCTGGCTATCT TCATTATGTGCTGATCTTTAG
GTTATAGAAGCCGTTAGCATGGATAAATATATCAGCTGGCTATCTTCATTATGTGCTGATCTT TAA
GTCATAGAAGCCGTTAGCATGGATAGATATATCAGCTGGCTATCT TCATTATGTGCTGATCTTTAG
GTTATAGAAGCCGTTAGCATGGACAGATATATCAGCTGGCTATCT TCATTATGTGCTGATCTTTAG
GTTATAGAAGLCGTTAGCAT G GATAAATATATTAGCTGGCTATCT TCATTATGTGCTGATCTTTAG
GTTATAGAAGCCGTTAGCGTGGATAAATATATCAGCTGGCTATCT TCATTATGTGCTGATCTTTAG
GTTATAGAAGC TGTTAGCATGGATAAATATATCAGCTGGCTATCT TCATTATGTGCTGATCTTTAG
CTTATAGAAGCCGTTAGC T G GATAAATATATCAGCTGGCTATCT TCATTATGTGCTGATCTTTAG
GTTATAGAAGCCGTTAGCGTGGATAAATATATCAGCTGGCTATCT TCATTATGTGCTGATCTTTAG
GTTATAGAAGCCGTTAGCGTGGATAAATATATCAGCTGGCTATCT TCATTATGTGCTGATCTTTAG
CTTATAGAAGCCGTTAGC T G GATAAATATATCAGCTGGCTATCT TCATTATGTGCTGATCTTTAG
GTTATAGAAGCCGTTAGCATGGATAAATATATCAGCTGGCTATCTTCATTATGTGCTGATCTTTAG
GTTGTAGAAGCCGTTAGCATGGATAAATATATCAGCTGGCTATCT TCATTATGTGCTGATCTTTAG
CTT ETAGAAGL TG T TAGCAT G GATAAATATATCAGCTGGTTATCT TCATTATGTGCTGATCTTTAG
GTTATAGAAGCCGTTAGCATGGATAAATATATCAGCTGGCTATCT TCATTATGTGCTGATCTTTAG

700 760
1 |

Cox3 gene

aloyonium_digitatim_cox3
primnoa_resedasformis_cox3
sinularia_peculiaris_cox3
narella_hawaiinensis_cox3
paraminabea_aldersladei_cox3
scleronephthya_gracillimum_cox3
dendronephthya_castanea_cox3
dendronephthya_gigantea_cox3
dendronephthya_mollis_cox3
dendronephthya_suensoni_cox3
junceella_fragilis_cox3
keratoisidinas_cox3
echinogorgia_complexa_cox3
cuplexaura_crassa_cox3
pseudopterogorgia_bipinnata_cox3
acanella_eburnea_cox3
sibagogoragia_cauliflora_cox3
briareum_ssbestinum_cox3
corallium_elatius_cox3
corallium_konojoi_cox3
corallium_rubrum_cox3
paracorallum_japonicum_cox3
heliopora_coerulea_cox3
stylatula_elongata_cox3
renilla_muelleri_cox3
Consensus

Conservation

alcyonium_digitatirm_cox3
primnoa_resedasformis_cox3
sinularia_peculiaris_cox3
narella_hawaiinensis_cox3
paraminabea_aldersladei_cox3
scleronephthya_gracillimurn_cox3
dendronephthya_castanea_cox3
dendronephthya_gigantea_cox3
dendronephthya_mollis_cox3
dendronephthya_suensoni_cox3
junceella_fragilis_cox3
keratoisidinae_cox3
echinogorgia_complexa_cox3
suplexaura_crassa_coxd
pseudopterogorgia_bipinnata_cox3
acanella_sburnea_cox3
sibagogorgia_cauliflora_cox3
briareum_asbestinum_cox3
corallium_elatius_cox3
corallium_konojoi_cox3
corallium_rubrum_cox3
paracorallum_japonicum_cox3
heliopora_coerulea_cox3
stylatula_elongata_cox3
renilla_muelleri_cox3
Consensus

Conservation

20 40 &0 20
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1

TAAGGCT TATCACCCTTATCATTTAGTGGATCCTAGTCCATGGCCTTAT
- -TAAGGCT TATCACCCTTATCATTTAGTGGATCCTAGTCCATGGCCTTAT
- TAAGGCTTATCACCCTTATCATTTAGTGGATCCTAGTCCATGGCCTTAT
--TAAGGCT TATCACCCTTATCATTTAGTGGATCCTAGTCCATGGCCTTAT
--TAAGGCT TATCACCCTTATCATTTAGTAGACCCTAGTCCATGGCCTTAT
- -TAAGGCTTATCACCCTTATCATTTAGTGGATCCTAGTCCATGGCCTTAT
- -TAAGGCT TATCACCCTTATCATTTAGTGGACCCTAGTCCATGGCCTTAT
- -TAAGGCTTATCACCCTTATCATTTAGTGGACCCTAGTCCATGGCCTTAT
- TAAGGCTTATCACCCTTATCATTTAGTGGACCCTAGTCCATGGCCTTAT
- -TAAGGCT TATCACCCTTATCATTTAGTGGATCCTAGTCCATGGCCTTAT
- -TAAGGCTTATCACCCTTATCATTTAGTGGATCCTAGCCCATGGCCTTAT
--TAAGGCTTTTCACCCTTATCATTTAGTGGATCCTAGTCCATGGCCTTAT
- -TAAGGCT TATCACCCTTATCATTTAGTGGATCCTAGTCCATGGCCTTAT
- -TAAGGCTTATCACCCTTATCATTTAGTGGATCCTAGTCCATGGCCTTAT
--TAAGGCT TATCACCCTTATCATTTAGTGGATCCTAGTCCATGGCCTTAT
--TAAGGCT TATCACCCTTATCATTTAGTGGATCCTAGTCCATGGCCTTAT
- -TAAGGCTTATCACCCTTATCATTTAGTGGAACCTAGTCCATGGCCTTAT
--TAAGGCT TATCACCCTTATCATTTAGTGGATCCTAGTCCATGGCCTTAT
--TAAGGCT TATCACCCTTATCATTTAGTGGATCCTAGTCCATGGCCTTAT
- TAAGGCTTATCACCCTTATCATTTAGTGGATCCTAGTCCATGGCCTTAT
--TAAGGCT TATCACCCTTATCATTTAGTGGATCCTAGTCCATGGCCTTAT
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ACAGGGGCAATTGGGGCACTACTGATTACAGTAGGC TCAGTATTATATT T TCATTATAGTTATACATGGATAATGTATTTAGGGGCA
ACAGGGGCAATTGGGGCACTACTGETTACAGTAGGC TCAGTATTATATTTTCATTATAGTTACACATGGATAATGTATTTAGGGGTA
ATAGGCTCAATCGGGGCACTACTGATTACAGTAGGC TCAGTATTATATTTTCATTATAGTTATACATGGATAATGTATTTAGGTGCA
ATAGGCTCAATTGGGGCATTACTGATTACAGTAGGC TCAGTATTATATT TTCATTATAGTTATGCATGGATAATGTATTTAGGGGCA
ATAGGCTCAATTGGGGCTTTACTGATCACAGTTGGC TCAGTATTATATTTTCATTATAGTTATACATGGATAATGTATCTAGGTGCA
ATAGGCGCAATTGGGGC TCTACTAATTACAGTGGGC TCAGTGTTATATT TTCATTACAGTTATACATGGATAATGTATTTAGGCGCA
ATAGGCGCAATTGGGGCCCTACTAATTACAGTGGGCTCAGTGTTATATT TTCATTACAGTTATACATGGATAATGTATTTAGGCGCA
ATAGGCGCAATTGGGGCCCTACTAATTACAGTGGGCTCAGTGTTATATTTTCATTACAGTTATACATGGATAATGTATTTAGGCGCA
ATAGGCGCAATTGGGGCCCTACTAATTACAGTGGGC TCAGTGTTATATTTTCATTACAGTTATACATGGATAATGTATTTAGGCGCA
ATAGGCGCAATTGGGGCCCTACTAATTACAGTGGGCTCAGTGTTATATTTTCATTACAGTTATACATGGATAATGTATTTAGGCGCA
TTAGGCTCAATTGGGGCATTACTGATTACAGTAGGC TCAGTATTATATTTCCATTATAGTTACACATGGATAATGTATTTAGGTGCA
ATAGGCTCAATTGGGGCATTACTGATTACAGTAGGC TCAGTATTATATT TTCATTATAGC TATACATGGATAATGTATTTAGGTGCA
ACAGGCTCAATTGGGGCACTACTGOTTACAGTAGGC TCAGTATTATATTTTCATTATAGTTATACATGGATAATGTATTTAGGCGCA
ACAGGCGCAATTGGGGCACTACTGATTACAGTAGGC TCAGTATTATATTTTCATTATAGTTATACATGGATAATGTATTTAGGCGCA
ACAGGCTCAATTGGGGCATTACTGETTACAGTAGGC TCAGTATTATATT TTCATTATAGTTATACATGGATAATGTATTTAGGCGCA
ATAGGCTCAATTGGGGCATTACTGATTACAGTAGGC TCAGTATTATATTTTCATTATAGCTATACATGGATAATGTATTTAGGTGCA
ATAGGCTCAATTGGGGCATTACTGATTACAGTGGGCTCAGTATTATATTTTCATTATAGTTATACATGGATAATGTATCTAGGTGCA
ACAGGCTCAGTTGGGGCATTACTAATTACAGTAGGC TCAGTATTATATT TTCATTATAGTTATGCATGGCTAATGTATTTAGGTGCA
ATAGGCTCAATTGGGGCATTACTGATTACAGTGGGC TCAGTATTATATTTTCATTATAGTTATACATGGATAATGTATCTAGGTGCA
ATAGGCTCAATTGGGGCATTACTGATTACAGTGGGC TCAGTATTATATTTTCATTATAGTTATACATGGATAATGTATCTAGGTGCA
ATAGGCTCAATTGGGGCATTACTGATTACAGTGGGC TCAGTATTATATT T TCATTATAGTTATACATGGATAATGTATETAGGTGCA
ATAGGCTCAATTGGGGCATTACTGATTACAGTGGGC TCAGTATTATATTTTCATTATAGTTATGCATGGATAATGTATCTAGGTGCA
ACCGGCTCAATTGGGGCATTAT TGATTACAGTAGGC TCAGTATTATATT TTCATTATAGTTATACATGGATAATGTATTTAGGTGCA
TTAGGCTCAATTGGGGCATTACTGATTACAGTAGGC TCAGTGTTATATTTTCATTATAGTTATACATGGATAATGTATTTAGGTGCA
TTAGGCTCAATTGGGGCTTTACTGATTACAGTAGGC TCAGTATTATATTTTCATTATAGTTATACATGGATAATGTATTTAGGTGTA
ATAGGCTCAATTGGGGCATTACTGATTACAGTAGGC TCAGTATTATATTTTCATTATAGTTATACATGGATAATGTATTTAGGTGCA
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alcyonium_digitatim_cox3
primnoa_resedaeformis_cox3
sinularia_peculiaris_cox3
narella_hawaiinensis_cox3
paraminabea_aldersladei_cox3
scleronephthya_gracillimum_cox3
dendronephthya_castanea_cox3
dendrenephthva_gigantea_cox3
dendronephthya_mollis_cox3
dendronephthysa_susnsani_cox3
junceella_fragilis_cox3
keratoisidinas_cox3
echinogergia_complexa_cox3
euplexalra_crassa_cox3
pseudopterogorgia_bipinnata_cox3
acanella_sburnea_cox3
sibagogorgia_cauliflora_cox3
briareum_asbestinum_cox3
corallium_elatius_cox3
corallium_kenojoi_cox3
corallium_rubrum_cox3
paracorallum_japonicum_cox3
heliopora_coerulea_cox3
stylatula_elongata_cox3
renilla_muelleri_cox3

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatim_cox3
primnoa_resedasformis_cox3
sinularia_peculiaris_cox3
narella_hawaiinensis_cox3
paraminabea_aldersladei_cox3
scleronephthya_gracillimum_cox3
dendronephthya_castanea_cox3
dendronephthya, gigantea_cox3
dendronephthva_mollis_cox3
dendronephthya_suensoni_cox3
junceslla_fragilis_cox3
keratoisidinas_cox3
echinogorgia_complexa_cox3
euplexaura_crassa_cox3
pseudopterogorgia_bipinnata_cox3
scanella_eburnea_cox3
sibagogorgia_cauliflora_cox3
briareur_asbestinum_cox3
corallium_elatius_cox3
corallium_kenojoi_cox3
corallium_rubrum_cox3
paracorallum_japonicum_cox3
heliopora_coerulea_cox3
stylatula_elongata_cox3
renilla_muelleri_cox3
Cansensus

Conservation

alcvonium_digitatim_cox3
primnoa_resedasformis_cox3
sinularia_peculiaris_cox3
narella_hawaiinensis_cox3
paraminabea_aldersladei_cox3
scleronephthya_gracillimum_cox3
dendronephthya_castanea_cox3
dendronephthya_gigantea_cox3
dendronephthva_mollis_cox3
dendronephthya_suensoni_cox3
junceella_fragilis_cox3
keratoisidinas_cox3
echinogorgia_complexa_cox3
euplexaura_crassa_cox3
pseudopterogorgia_bipinnata_cox3
acanella_sburnea_cox3
sibagogorgia_cauliflora_cox3
briareum_asbestinum_cox3
corallium_elatius_cox3
corallium_konojoi_cox3
corallium_rubrum_cox3
paracorallum_japonicum_cox3
heliopora_coerulea_cox3
stylatula_elongata_cox3
renilla_muelleri_cox3
Consensus

Conservation

alcyonium_digitatim_cox3
primnoa_resedaeformis_cox3
sinularia_peculiaris_cox3
narella_hawaiinensis_cox3
paraminabea_aldersladei_cox3
scleronephthva_gracillimum_cox3
dendronephthya_castanea_cox3
dendronephthya_gigantea_cox3
dendronephthya_mollis_cox3
dendronephthya_suensoni_cox3
junceella_fragilis_cox3
keratoisidinas_cox3
echinogorgia_complexa_cox3
euplexaura_crassa_cox3
pseudopterogorgia_bipinnata_cox3
acanella_sburnea_cox3
sibagogorgia_cauliflora_cox3
briareum_asbestinum_cox3
corallium_elatius_cox3
corallium_konaojoi_cox3
corallium_rubrum_cox3
paracorallum_japonicum_cox3
heliopora_coerulea_cox3
stylatula_elongata_cox3
renilla_muelleri_cox3
Consensus

Conservation

1z0 200 zz0 240 280
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ATAGTATTAATATTAACAATGTTTGT T TGGTGGAGAGATGTTATT AGAGAAGCCACTTTTCAAGGACTCCATACTCAAAGAGTAAAA
ATAGTAATAATAT TAACAATGT TTGT T TGGTGGAGAGATATTATT AGAGAGGCCACT TTTCAAGGGCACCATACTCARATAGTAAAS
ATAACATTAATATTAACAATGT TTGT T TGGTGGAGAGATGTTATT AGAGAGGCCACTTTCCAAGGACACCATACTCAAATAGTAAAA
ATTACATTGATATTTACAATGATTGTTTGGTGGAGAGATGTTATT AGAGAGGCCACTTTCCAAGGACTTCATACTCAGAGAGTAAAL
CTTACATTAATATTAACAATGATTGT T TGGTGGAGAGATGTTATT AGAGAGGCCACT TTCCAAGGACATCATACTCAGATAGTAAGA
ATGACAATAATATTAACAATGTTTGTTTGGTGGAGAGATATTATT AGAGAAGCCACCTTCCAAGGACACCACACTCARATAGTAAAA
ATAACTATAATATTAACAATGTTTGT T TGGTGGAAAGATATTATT AGAGAAGCCACTTTCCAAGGACACCACACTCAAATAGTAAAA
ATAACTATAATATTAACAATGT TTGT T TGGTGGARAAGATATTATT AGAGAAGCCACTTTCCAAGGACACCACACTCARATAGTAAAS
ATAACTATAATATTAACAATGT TTGT T TGGTGGARAAGATATTATT AGAGAAGCCACT TTCCAAGGACACCACACTCARATAGTAAAS
ATGACAATAATATTAACAATGT TTGT T TGGTGGAAAGATATTATT AGAGAAGCCACTTTCCAAGGACACCACACTCAAATAGTAAAA
ATTACGTTGATATTAACAATGATTGT T TGGTGGAGAGATGTTATT AGAGAGGCCACTTTCCAAGGACTTCACACTCAGAGAGTAAALA
ATTACATTGATATTTACAATGATTGTTTGGTGGAGAGATGTTATT AGAGAAGCCACTTTCCAGGGACATCATACTCAGATAGTAAAA
ATAACAATAATATTTACAATGT TTGT T TGGTGGAGAGATGTTATT AGAGAAGCCACT TTCCAAGGACTTCATACTCARATAGTAAAS
ATAACAATAATATTTACAATGE TTGT T TGGTGGAGAGATATTATT AGAGAGGCCACTTTCCAAGGACACCATACTCAAGTGGTAAAA
ATAACAATAATAT T TACAATGT TTGT T TGGTGGAGAGATATTATT AGAGAGGCCACT TTCCAGGGACACCACACTCARATAGTAAAS
ATTACATTGATATTCACAATGATTGT T TGGTGGAGAGATGTTATT AGAGAGGCCACGTTCCAAGGACATCATACTCAGATAGTCAAA
ATTACATTAATATTTACAATGATTGTTTGGTGGAGAGATGTTATT AGAGAGGCCACTTTCCAAGGACTTCATACTCAGATAGTAAGA
ATTACATTAATATTAACAATGATTGT T TGGTGGAGAGATGTTATT AGAGAAGCCACTTTCCAGGGACATCACACTCAGATAGTAAAA
ATTACATTAATATTCACAATGATTGT T TGGTGGAGAGATGTTATT AGAGAGGCCACT TTCCAAGGACATCACACTCAGATAGTAAGA
ATTACATTAATATTCACAATGATTGTTTGGTGGAGAGATGTTATT AGAGAGGCCACTTTCCAAGGACATCACACTCAGATAGTAAGA
ATTACATTAATATTAACAATGATTGT T TGGTGGAGAGATGTTATT AGAGAGGCCACTTTCCAAGGACATCATACTCAGATAGTAAGA
ATTACATTAATATTAACAATGATTGT T TGGTGGAGAGATGTTATT AGAGAGGCCACTTTCCAAGGACATCATACTCAGATAGTAAGA
ATTACATTGATAATAACAATGATTGTTTGGTGGAGAGATGTTATT AGAGAGGCTACTTTCCAAGGACATCATACTCAGGTAGTAAAA
ATTACATTGATATTGACTATGATTGTT TGGTGGAGGGACGTTATT AGAGAGGCCACTTTCCAAGGACACCATACTCAGATAGTAAGA
ATTACATTGATAT T TACAATGATTGT T TGGTGGAGAGATGTTATT AGAGAAGCCACTTTTCAAGGACATCATACTCAGCTGGTAAGA
ATTACATTAATAT TAACAATGATTGT T TGGTGGAGAGATGTTATT AGAGAGGCCACT TTCCAAGGACATCATACTCAGATAGTAAAA
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AGAGGATTAAGATATGGTATGATCCTTTTTATTACTTCTGAAGTTTGCTTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGCTTTCTTTCACAGTAGT
AGAGGATTAAGATATGGTATGATCCT T TTTATTACT TCTGAAGTTTGCTTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGCTTTCTTTCATAGTAGE
AGAGGATTAAGATATGGTATGATCCT T TTTATTACT TCTGAAGT T TGT TTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGC TTTCTTTCATAGTAGE
AGAGGATTAAGATACGGGATGATCCT T TTTATTACT TCTGAAGTTTGCTTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGCCTTCTTTCATAGTAGT
AGCGAGGATTAAGATATGGTATGATCCT T TTTATTACT TCTGAAGTTTGCTTCTTTETTGCGTTCTTTTGGGCTTTCTTTCATAGTAGT
AR A GGATTAAGATAT GG TATGATCCT T TTTATTACT TCTGAAGTTTGCTTCT T T TTTGCGTTCTTTTGGGCTTTCTTCCATAGTAGT
ABAAGGATTAAGATATGGTATGATCCTTTTTATTACTTCTGAAGTTTGCTTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGCTTTCTTTCATAGTAGT
AR A GGATTAAGATATGGTATGATCCT T TTTATTACT TCTGAAGTTTGCTTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGC TTTCTTTCATAGTAGT
ABAGGATTAAGATATGGTATGATCCT T TTTATTACT TCTGAAGTTTGCTTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGCTTTCTTTCATAGTAGT
AR A GGATTAAGATATGGTATGATCCT T TTTATTACT TCTGAAGT T TGCTTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGC TTTCTTTCATAGTAGT
AGCTGGATTAAGATATGGTATGATCCT T TTTATTACT TCTGAAGTTTGCTTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGCTTTCTTTCATAGTAGE
AGAGGATTAAGATACGGTATGATCCTTTTTATTACTTCTGAAGTTTGCTTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGCTTTCTTTCATAGTAGT
AGAGGATTAAGATAT GG TATGATCCT T TTTATTACT TCTGAAGTTTGCTTCT T T TTTGCGTTCTTTTGGGCTTTCTTTCATAGTAGE
AGAGGATTAAGATATGGTATGATCCT T TTTATTACT TCTGAAGT T TGCTTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGC TTTCTTTCATAGTAGE
AGAGGATTAAGATATGGTATGATACT T TTTATTACT TCEGAAGTTTGCTTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGCTTTCTTTCATAGTAGE
AGAGGATTAAGATACGGCATGATCCT T TTTATTACT TCTGAAGTTTGCTTTITTTTTTGCGTTCTTTTGGGCTTTCTTTCATAGTAGT
AGA GGATTAAGATAT GG TATGATCCT T TTTATTACT TCTGAAGTTTGCTTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGCTTTCTTTCATAGTAGT
AGCGAGGATTAAGATATGGTATGATCCTTTTTATTACCTCTGAAGTTTGCTTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGCTTTCTTTCACAGTAGT
AGAGGATTAAGATATGGTATGATCCTTTTTATTACT TCTGAAGTTTGCTTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGCTTTCTTTCATAGTAGT
AGAGGATTAAGATATGGTATGATCCT T TTTATTACT TCTGAAGTTTGCTTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGCTTTCTTTCATAGTAGT
ACAGGATTAAGATATGGTATGATCCT T TTTATTACT TCTGAAGT T TGCTTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGCATTCTTTCATAGTAGT
AGAGGATTAAGATATGGTATGATCCT T TTTATTACT TCTGAAGTTTGCTTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGCATTCTTTCATAGTAGT
AGAGGATTAAGATACGGTATGATCCTTTTTATTACTTCTGAAGT T TGCTTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGCCTTCTTTCATAGTAGT
ACA GGATTAAGATAT GG TATGATCCT T TTTATTACT TCTGAAGTTTGCTTCT T T TTTGCGTTCTTTTGGGCTTTCTTTCATAGTAGT
AGAGGATTAAGATATGGTATGATTCTTTTTATTACTTCTGAAGTTTGCTTCTTTTTTGCATTCTTTTGGGCTTTCTTTCATAGTAGT
AGAGGATTAAGATAT GG TATGATCCTTTTTATTACTTCTGAAGTTTGCTTCTTTTTTGCGTTCTTTTGGGCTTTCTTTCATAGTAGT
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TTATCTCCCACTATAGAATTGGGGGCTGTTTGGCCTCCTGTTGGETATAGAAGTGTTAGACCCATTTTCTGTGCCCCTATTAAATACA
TTATCTCCTACTATAGAATTGGGCGCTGTTTGGCCTCCTGTTGGTATAGAAGTGCTAGACCCATTTTCTGTGCCCCTATTAAATACA
TTATCTCCTACTATAGAATTAGGAGCTGTTTGGCCCCCTGTTGGTATAGAAGTGTTAGATCCATTTTCTGTGCCCCTATTAAATACA
TTATCGCCAACTATAGAGTTAGGAGCTGTTTGGCCCCCTGTTGGETATAGAAGTGTTAGATCCEGTTTTCTGTGCCCCTATTAAATACA
TTATCACCCACTATAGAGTTAGGGGCTGTTTGGCCCCCTGTTGGETATAGAAGTGTTAGACCCATTTTCTGTACCTCTATTAAATACA
CTATCTCCCACTATAGAATTEGGGGCTGTTTGGCCTCCTGTTGGETATAGAAGTGTTAGACCCATTTTCTGTTCCCCTATTAAATACA
TTATCTCCCACTATAGAATTGGGGGCTGTTTGGCCCCCTGTTGGETATAGAAGTGTTAGACCCATTTTCTGTGCCCCTATTAAACACA
TTATCTCCCACTATAGAATTEGGGGCTGTTTGGCCCCCTGTTGGETATAGAAGTGTTAGACCCATTTTCTGTGCCCCTATTAAACACA
TTATCTCCCACTATAGAATTGGGGGCTGTTTGGCCCCCTGTTGGETATAGAAGTGTTAGACCCATTTTCTGTGCCCCTATTAAACACA
TTATCTCCCACTATAGAATTGGGGGCTGTTTGGCCCCCTGTTGGTATAGAAGTGTTAGACCCATTTTCTGTGCCCCTATTAAACACA
TTATCGCCCACTATAGAATTGGGGGCTGTTTGGCCTCCTGTTGGTATAGAAGTGTTAGACCCATTTTCTGTECCCCCTATTGAATACA
TTATCACCCACTGTAGAGTTGGGAGCTGTTTGGCCCCCCGTTGGCATAGAAGTGTTAGACCCATTTTCTGTGCCCCTATTAAATACA
CTATCTCCCAATATAGAATTGGGGGCTGTTTGGCCCCCGATTGGTGTAGAAGTGTTAGACCCATTTTCTGTGCCCCTATTAAATACA
CTATCTCCCACTATAGAATTAGGGGCTGTTTGGCCCCCGGTTGETATAGAAGTGTTAGACCCATTTTCTGTGCCCCTATTAAATACA
TTATCTCCCACTATAGAATTAGGGGCTGTTTGGCCCCCTGTTGGETATAGAAGTGTTAGACCCATTTTCTGTGCCCCTATTAAACACA
TTATCACCCACTGTAGAGTTAGGAGCTGTTTGGCCCCCTGTTGGCGTAGAAGTGTTAGACCCATTTTCTGTGCCCCTATTAAATACA
TTATCGCCCACTATAGAGTTAGGGGCGGTTTGGCCCCCTGTTGGAGTAGAGGTGTTAGACCCATTTTCTGTGCCCCTATTAAATACA
TTATCACCCACTATAGAGT TAGGGGCTGTTTGGCCCCCTGTTGGTATAGAAGTGTTAGACCCATTTTCTGTGCCTCTATTAAATACA
TTATCCCCCACTATAGAGT TAGGGGCTGTTTGGCCCCCTGTTGGTATAGAGGTGTTAGACCCATTTTCTGTGCCCCTATTAAATACA
TTATCCCCCACTATAGAGTTAGGGGCTGTTTGGCCCCCTGTTGGETATAGAGGTGTTAGACCCATTTTCTGTGCCCCTATTAAATACA
TTATCACCCACTATAGAGTTAGGGGCTGTTTGGCCCCCTGTTGGETATAGAGGTGTTAGACCCATTTTCTGTGCCCCTATTAAACACG
TTATCACCCACTATAGAGTTAGGGGCTGTTTGGCCCCCTGTTGGETATAGAGGTGTTAGACCCATTTTCTGTGCCCCTATTAAACACG
TTATCACCCACTATAGAGTTAGGGGCTGTTTGGCCTCCTGTTGGETATAGAAGTGTTAGACCCATTTTCTGTECCCCTATTAAATACA
TTATCACCTACTGTAGAGTTEGGGGCTGTTTGGCCTCCTGTTGGETATAGAGGTGTTAGACCCATTTTCTGTGCCCTTATTGAATACA
TTATCACCCACTATAGAGTTGGGGGCTGTTTGGCCTCCTGTTGGTATAGAAGTGTTAGACCCATTTTCTGTACCCCTATTAAATACA
TTATCTCCCACTATAGAGT TAGGGGCTGTTTGGCCCCCTGTTGETATAGAAGTGTTAGACCCATTTTCTGTGCCCCTATTAAATACA
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GCTATATTACT TAGT TCAGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGCGGACAAAGATTAGAAGCCATACAATCACTT
GCTATATTACT TAGT TCAGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGCGGACAAAGATTAGAAGCCATACAATCACTT
GCTATATTACTTAGT TCAGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGCGGACAAAGATTAGAAGCCATACAATCACTT
GCTATATTACTTAGT TCAGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGCGGACAGAGATTAGAAGCCATCCAATCACTT
GCTATATTGCTTAGT TCAGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGCGGACAGAGACTAGAAGCCATACAAGCACTT
GCTATATTACTTAGT TCAGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGCGGACAAAGATTAGAGGCCATACAATCACTG
GCTATATTACTTAGT TCAGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGCGGACAAAGATTAGAGGCCATACAATCACTG
GCTATATTACTTAGT TCAGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGCGGACAAAGATTAGAGGCCATACAATCACTG
GCTATATTACTTAGT TCAGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGCGGACAAAGATTAGAGGCCATACAATCACTG
GCTATATTACTTAGT TCAGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGCGGACAAAGATTAGAGGCCATACAATCACTG
GCCATATTGCTTAGT TCAGGGEGCAACAGTTACATGGGCACATCATGCCATAGTTAGCGGGCAGAGATTAGAAGCCATACAATCACTT
GCTATACTACTTAGT TCAGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGCGGACAGAGATTAGAAGCCATACAATCACTT
GCTATATTACTTAGT TCAGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGCGGACAAAGATTAGAGGCCATACAATCACTT
GCTATATTACTTAGT TCAGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGCGGACAAAGACTAGAAGCCATACAATCACTT
GCTATATTACTTAGT TCAGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGCGGACAAAGATTAGAGGCCATACAATCACTT
GCTATACTACTTAGT TCAGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGCGGACAAAGATTAGAAGCCATACAATCACTT
GCTATATTACTCAGT TCGGGAGCAACAGTCACATGGGCACATCACGCCATAGTTGGCGGACAGAGACTAGAAGCCATACAAGCACTT
GCTATATTACTCAGT TCAGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGCGGACAGAGATTAGAAGCCATCCAATCACTT
GCTATATTGCTAAGT TCGGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTGGTGGACAAAGACTAGAAGCCATACAAGCACTT
GCTATATTGCTAAGT TCGGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTGGTGGACAAAGACTAGAAGCCATACAAGCACTT
GCTATATTACTTAGT TCGGGAGCAACAGTAACATGGGCACATCACGCCATAGTTGGCGGACAGAGACTAGAAGCCATACAAGCACTT
GCTATATTACTTAGT TCGGGAGCAACAGTAACATGGGCACATCACGCCATAGTTGGCGGACAGAGACTAGAAGCCATACAAGCACTT
GCTATATTACTTAGT TCAGGGGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGCGGACAGAGATTAGAAGCCATACAATCACTT
GCTATATTACTTAGT TCAGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGCGGACAGAGAATAGAAGCCATACAAGGACTT
GCTATTCTACT TAGT TCAGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGTGGACAGAGAATAGAAGCCATACAAGGACTT
GCTATATTACTTAGT TCAGGAGCAACAGTTACATGGGCACATCACGCCATAGTTAGCGGACAAAGATTAGAAGCCATACAATCACTT
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alcyonium_digitatim_cox3
primnoa_resedaeformis_cox3
sinularia_peculiaris_cox3
narella_hawaiinensis_cox3
paraminabea_aldersladei_cox3
scleronephthya_gracillimum_cox3
dendronephthya_castanea_cox3
dendronephthva_gigantea_cox3
dendronephthya_mollis_cox3
dendronephthya_suensoni_cox3
junceella_fragilis_cox3
keratoisidinas_cox3
echinogorgia_complexa_cox3
suplexaura_crassa_cox3
pseudopterogorgia_bipinnata_cox3
acanella_sburnea_cox3
sibagegergia_cauliflora_cox3
briareum_asbestinum_cox3
corallium_elatius_cox3
corallium_konaojoi_cox3
corallium_rubrum_cox3
paracorallum_japonicum_cox3
heliopora_coerulea_cox3
stylatula_elongata_cox3
renilla_muelleri_cox3
Consensus

Canservation

aloyonium_digitatim_cox3
primnoa_resedasformis_cox3
sinularia_peculiaris_cox3
narella_hawaiinensis_cox3
paraminabea_aldersladei_cox3
scleronephthya_gracillimum_cox3
dendronephthya_castanea_cox3
dendronephthya_gigantea_cox3
dendronephthya_mollis_cox3
dendronephthya_suensoni_cox3
junceslla_fragilis_cox3
keratoisidinae_cox3
echinogorgia_complexa_cox3
euplexaura_crassa_cox3
pseudopterogorgia_bipinnata_cox3
acanella_eburnea_cox3
sibagogorgia_cauliflora_cox3
briareum_asbestinum_cox3
corallium_elatius_cox3
corallium_konojoi_cox3
corsllium_rubrum_cox3
paracorallum_japonicurm_cox3
elicpora_coerulea_cox3
stvlatula_eslongata_cox3
renilla_muelleri_cox3
Consensus

Conservation

aleyonium_digitatim_cox3
primnoa_resedasformis_cox3
sinularia_peculiaris_cox3
narella_hawaiinensis_cox3
paraminabea_aldersladei_cox3
scleronephthya_gracillimum_cox3
dendronephthya_castanea_cox3
dendronephthyva_gigantea_cox3
dendronephthya_mollis_cox3
dendronephthya_suensoni_cox3
junceella_fragilis_cox3
keratoisidinae_cox3
echinogorgia_complexa_cox3
cuplexaura_crassa_cox3
pseudopterogorgia_bipinnata_cox3
acanella_sburnea_cox3
sibagogargia_cauliflora_cox3
briareum_asbestinum_cox3
corallium_elatius_cox3
corallium_konojoi_cox3
corallium_rubrum_cox3
paracorallum_japonicum_cox3
heliopora_coerulea_cox3
stylatula_elongata_cox3
renilla_muelleri_cox3
Consensus

Conservation

alcyonium_digitatim_cox3
primnoa_resedaeformis_cox3
sinularia_peculiaris_cox3
narella_hawaiinensis_cox3
paraminabea_aldersladei cox3
scleronephthya_gracillimum_cox3
dendronephthva_castansa_cox3
dendronephthya_gigantea_cox3
dendronephthya_mollis_cox3
dendronephthva_suensoni_cox3
junceella_fragilis_cox3
keratoisidinae_cox3
echinogorgia_complexa_cox3
euplexaura_crassa_cox3
pseudopterogaorgia_bipinnata_cox3
acanella_sburnea_cox3
sibagogorgia_cauliflora_cox3
briareum_asbestinum_cox3
corallium_elatius_cox3
corallium_konojoi_cox3
corallium_rubrum_cox3
paracorallum_japonicum_cox3
heliopora_coerulea_cox3
stvlatula_elongata_cox3
renilla_muelleri_cox3
Consensus

Conservation
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ACTTGTACCGTAATACTTGGGGTTCAGTTTACAGCCCTACAAGCTATGGAGTATTACGAAGCGCCTTTTACAATCTCAGACTCCGTA
ACTTGTACCGTAATACTTGGGGE TCAGTTTACAGCCCTACAAGCTATGGAGTATTACGAAGCGCCTTTTACAATCTCAGACTCCGTA
ACTTGTACCGTAATACTTGGGATTCAATTTACAGCCCTACAAGCTATGGAGTATTACGAAGCACCTTTTACAATCTCAGACTCCGTA
ACTTGCACAGTAATACTTGGGATTCAATTTACAGCCCTACAAGCTATGGAGTATTACGAAGCGCCTTTTACAATCTCAGACTCCGTA
ACTTGCACAGTAATACTTGGGATTCAATTTACAGCCCTACAAGTTATGGAGTATTACGAAGCGCCTTTTACAATCTCAGACTCCGTA
ACTTGTACCGTAATCCTTGGAATTCAATTTACAGCCCTACAAGCTATGGAGTATTACGAAGCGCCCTTTGCAATTTCCGACTCCGTC
ACTTGTACCGTAATCCTTGGAATTCAATTCACAGCCCTACAAGCTATGGAGTATTACGAAGCGCCCTTTGCGATTTCCGACTCCGTC
ACTTGTACCGTAATCCTTGGAATTCAATTCACAGCCCTACAAGCTATGGAGTATTACGAAGCGCCCTTTGCGATTTCCGACTCCGTC
ACTTGTACCGTAATCCTTGGAATTCAATTCACAGCCCTACAAGCTATGGAGTATTACGAAGCGCCETTTGCGATTTCEGACTCCGTE
ACTTGTACCGTAATCCTTGGAATTCAATTCACAGCCCTACAAGCTATGGAGTATTACGAAGCGCCETTTGCGATTTCCGACTCCGTE
ACTTGCACAGTAATACTTGGGGTTCAATTTACAGCTCTACAGGCTATGGAGTATTACGAAGCGCCTTTTGCAATCTCAGACTCCGTA
ACTTGCACAGTAATACTTGGGGTTCAATTTACAGCCCTACAAGCTATGGAGTATTACGAAGCGCCTTTTACAATCTCAGACTCCGTA
ACTTGTACCGTAATACTTGGTATTCAGTTTACAGCCCTACAAGCTATGGAGTATTACGAAGCGCCTTTTACAATCTCAGACTCCGTA
AT TGTACC GTAATTCTTGGGATTCAGTTCACAGCCCTTCAAGCTATGGAGTATTACGAAGCGCCTTTTACAATCTCAGACTCCGTA
AT TGTACC GTAATACTTGGGATTCAGTTCACAGCCCTACAAGCTATGGAGTATTACGAAGCGCCTTTTACAATCTCAGACTCCGTA
ACTTGCACAGTAATACTTGGGGTTCAATTTACAGCCCTACAAGCTATGGAGTATTACGAAGCGCCTTTTACAATATCAGACTCCGTA
ACTTGCACAGTAATACTTGGGATTCAATTTACAGC TCTACAAGCTATGGAGTACTACGAAGCGCCTTTTACAATCTCAGACTCCGTA
ACTTGCACAGTAATACTTGGGATTCAATTTACAGC TCTACAAGCTATGGAGTATTACGAAGCCCCCTTTACAATCTCAGACTCCGTA
ACTTGCACAGTAATACTTGGGATTCAATTTACAGC TCTACAAGCTATGGAGTACTACGAAGCGCCTTTTACAATCTCAGACTCCGTA
ACTTGCACAGTAATACTTGGGATTCAATTTACAGCTCTACAAGCTATGGAGTACTACGAAGCGCCTTTTACAATCTCAGACTCCGTA
ACTTGCACAGTAATACTTGGGATTCAATTTACAGCTCTACAAGCTATGGAGTACTACGAAGCGCCTTTTACAATCTCAGACTCCGTA
ACTTGCACAGTAATACTTGGGATTCAATTTACAGCTCTACAAGCTATGGAGTACTACGAAGCGCCTTTTACAATCTCAGACTCCGTA
ACTTGCACAGTAATACTTGGAATTCAATTTACAGCTCTACAAGCTATGGAGTATTACGAAGCGCCTTTTACAATCTCAGACTCCGTA
ACTTGTACAGTAATACTTGGAGC TCAATTTACAGCCCTACAAGCTATGGAGTATTACGAAGCACCTTTTGCAATCTCAGACTCCATA
AT TGTACAGTCATACTTGGGATTCAATTTACAGCCCTGCAAGCTATGGAGTATTACGAAGCGCCTTTTGCAATCTCAGACTCCGTA
ACTTGTACAGTAATACTTGGGATTCAATTTACAGCCCTACAAGCTATGGAGTATTACGAAGCGCCTTTTACAATCTCAGACTCCGTA
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TATGGTTCAACCTTT T T TATGGCCACAGGTTTTCATGGT TTTCATGT TATAATTGGAACTATATTTTTGACTGTATGTTTAGCTAGA
TATGGTTCAACCTTT T T TAT GG CACAGGTTTTCATGGTTTTCATGT TATAATTGGAACTGTATTTTTGACTGTATGTTTAGC TAGA
TATGGTTCAACCTTT T TTATGGCGACAGGTTTTCATGGTTTTCATGT TATAATTGGAACTATATTTTTGACTGTATGTTTAGCTAGA
TACGGTTCAACCTTTTTTATGGC TACAGGTTTTCATGGTTTTCATGTTATTATTGGAACTATATTTTTGTICTGTATGTTTAACTAGA
TACGGTTCAACCTTTTTTATAGCCACAGGTTTTCATGGTTTTCATGTTATTATTGGGACTATATTTTTGGCTGTATGTTTAACTAGA
TATGGTTCAACCTTTTTTATGGCCACAGGE TTTCATGGTTTTCATGTTATAATAGGGACTATATTTTTGACTGTATGTTTAGCTAGA
TATGGTTCAACCTTTTTTATGGCCACAGGTTTTCATGGTTTTCATGTTATAATAGGGACTGTATTTTTGACTGTGTGTCTAGCTAGA
TATGGETTCAACCTTT T T TATGGCCACAGGTTTTCATGGTTTTCATGT TATAATAGGGACTGTATTTTTGACTGTGTGTCTAGCTAGA
TATGGETTCAACCTTT T T TAT GG CACAGGTTTTCATGGT TTTCATGT TATAATAGGGACTGTATTTTTGACTGTGTGTCTAGCTAGA
TATGGETTCAACCTTT T T TAT GG CACAGGTTTTCATGG T TTTCATGT TATAATAGGGACTGTATTTTTGACTGTGTGTCTAGCTAGA
TACGGCTCAACCTTTTTTATGGC TACAGGTTTTCATGGTTTTCATGTTATTATAGGAACTATATTTTTGACTGTATGTCTAACTAGA
TACGGTTCAACCTTT T TTATAGC TACAGGTTTTCACGGTTTTCATGTTATTATTGGAACTATATTTTTGTCTGTATGTTTAACTAGA
TATGGTTCAACCTTT T T TATGGCCACAGGTTTTCATGGT TTTCATGT TATAATTGGAACTATATTTTTGACTGTATGTTTAGCTAGA
TATGGTTCAACCTTT T T TATGGCCACAGGTTTTCATGGT TTTCATGT TATAATTGGAACTATATTTTTGGCTGTATGTTTAGCTAGA
TATGGTTCAACCTTT T TTGTGGCCACAGGTTTTCATGGT TTTCATGT TATAATTGGAACTATATTTTTGACTGTATGTTTAGCTAGA
TACGGTTCAACCTTTTTTATAGCTACAGGTTTTCACGGT TTTCATGTTATTATTGGAACTATATTTTTGTICTGTATGTTTAACTAGA
TACGGTTCAACCTTTTTTATGGCAACAGGTTTTCATGGGTTTCATGTTATTATAGGAACTATATTTTTGGCTGTATGTTTAACTAGA
TACGGTTCAACCTTTTTTATGGCCACCGGTTTTCATGGETTTCACGTTATTATAGGAACTATATTTTTGACTGTATGTTTAACTAGA
TACGGTTCAACCTTTTTTEGTGGCTACAGGTTTTCATGGTTTTCATGTTATTATTGGAACTATATTTTTGGCTGTATGTTTAACTAGA
TACGGTTCAACCTTT T T TG T GG C TACAGGTTTTCATGG T TTTCATGT TATTATTGGAACTATATTTTTGGCTGTATGTTTAACTAGA
TACGGTTCAACCTTTTTTATAGCTACAGGTTTTCATGGTTTTCATGTTATTGTTGGAACTATATTTTTGGCTGTATGETTAACTAGA
TACGGTTCAACCTTTTTTATAGCTACAGGTTTTCATGGT TTTCATGTTATTATTGGAACTATATTTTTGGCTGTATGETTAACTAGA
TACGGTTCAACCTTTTTTATGGC TACGGGTTTTCATGGT TTTCATGTTATTATTGGAACTATATTTTTGGCTGTATGTTTAACTAGA
TACGGTTCAACCTTT T T TG T GG TACAGGTTTTCATGGT TTACATGTTATTATCGGAACCATATTTTTGGCCGTATGTTTAACTAGS
TACGGTTCAACT TTTTATGT GG TACAGGTTTTCATGGT TTACATGTTATTATCGGAACTATATTTTTGGCCGTATGTTTAACTAGSG
TACGGTTCAACCTTT T TTATGGCCACAGGTTTTCATGGTTTTCATGT TATTATTGGAACTATATTTTTGACTGTATGTTTAACTAGA
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CTAATAGGTTATCACTATACTCGTCATCATCAT TTTGGTTTTGAGGCTGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTAGTTTGGTTG
CTAATAGGTTATCACTATACT CGTCATCATCAT TTTGGTTTTGAGGCCGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGETTG
CTAATAGGTTATCACTATACTCGTCATCATCAT TTTGGT T TTGAGGCTGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGETTG
TTAATAGGT TATCACTATACTCGTCATCATCAT TTTGGT TTTGAGGC TGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGGETTG
TTGATAGGTTAT CACTATACT CGTCATCAT CAT TTTGGTTTTGAGGC TGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGETTG
CTAATAGGT TATCACTATACTCGTCATCATCAT TTTGGT T TTGAGGCTGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGETTG
CTAATAGGTTATCACTATACT CGTCATCATCAT TTTGGTTTTGAGGCTGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGETTG
CTAATAGGTTATCACTATACTCGTCATCATCATTTTGGTTTTGAGGCTGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGETTG
CTAATAGGTTATCACTATACTCGTCATCATCAT TTTGGT T T TGAGGC TGCTAGT TGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGGETTG
CTAATAGGTTATCACTATACTCGTCATCATCAT TTTGGT TTTGAGGCTGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGETTG
TTAATAGGTTATCACTACACT CGTCATCAT CAT TTTGGTTTTGAGGCTGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGETTG
TTAATAGGT TACCACTATACTCGTCATCATCAT TTTGGT TTTGAGGC TGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGGETTG
CTAATAGGTTATCACTATACT CGTCATCATCAT TTTGGTTTTGAGGCTGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTETGETTG
CTAATAGGTTATCACTATACTCGTCATCATCAT TTTGGTTTTGAGGCTGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGETTG
CTAATAGGCTATCACTATACTCGTCATCATCAT TTTGGTTTTGAGGCTGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTAGTTTGGETTG
TTAATAGGTTAC CACTATACTCGTCATCATCAT TTTGGTTTTGAGGC TGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGETTG
CTAATAGGTTATCACTATACTCGTCATCATCAT TTTGGT T TTGAGGCTGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGETTG
TTAATAGGT TATCACTATACTCGTCATCATCAT TTTGGT TTTGAGGC TGCTAGTTGGTATTGGCACTTTGTAGATGTGGTTTGGTTG
CTAATAGGTTATCACTATACTCGTCATCATCAT TTTGGTTTTGAGGCTGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGETTG
CTAATAGGTTATCACTATACTCGTCATCATCAT TTTGGTTTTGAGGCTGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGETTG
CTAATAGGTTATCACTATACTCGTCATCACCAT TTTGGT TTTGAGGCTGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGETTG
CTAATAGGTTATCACTATACTCGTCATCAC CAT TTTGGTTTTGAGGCTGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGETTG
TTAATAGGT TACCACTATACTCGTCATCATCAT TTTGGT TTTGAGGC TGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGGTTG
TTAATAGGTTATCACTATACTCGTCATCAT CAT TTTGGTTTTGAGGC TGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGETTG
TTAATAGGTCATCACTATACTCGE CATCATCATTTTGGTTTTGAGGCTGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGGTTA
CTAATAGGTTATCACTATACTCGTCATCATCAT TTTGGTTTTGAGGCTGCTAGTTGGTATTGGCATTTTGTAGATGTGGTTTGETTG
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TTTTTATATGTATGTATTTACTGGTGGGGCTCTTAG
TTTTTATATGTATGTATTTACTGGTGGGGCTCTTAG
TTTTTATATGTATGTATTTACTGGTGGGGCTCTTAG
TTTTTATATGTATGTATTTACTGGTGGGGTTCTTAG
TTTTTATATGTATGTATTTACTGGTGGGGCTCTTAG
TTTTTGTATGTATGTATTTACTGGTGGGGCTCTTAG
TTTTTGTATGTATGTATTTACTGGTGGGGCTCTTAG
TTTTTGTATGTATGTATTTACTGGTGGGGCTCTTAG
TTTTTGTATGTATGTATTTATTGGTGGGGGTCTTAG
TTTTTGTATGTATGTATTTACTGGTGGGGCTCTTAG
TTTTTATATGTATGTATTTACTGGTGGGGTTCTTAG
TTTTTATATGTATGTATTTACTGGTGGGGTTCTTAG
TTTTTATATGTATGTATTTACTGGTGGGGCTCTTAG
TTTTTATATGTATGTATTTACTGGTGGGGCTCTTAG
TTTTTATATGTGTGTATTTACTGGTGGGGTTCTTAG
TTTTTATATGTATGTATTTACTGGTGGGGETTCTTAG
TTTTTATATGTATGTATTTACGAGTGGGGCTCTTAG
TTTTTATATGTATGTATTTATTGGTGGGGTTCTTAG
TTTTTATATGTATGTATTTACTGGTGGGGCTCTTAG
TTTTTATATGTATGTATTTACTGGTGGGGCTCTTAG
TTTTTATATGTATGTATTTACTGGTGGGGCTCTTAG
TTTTTATATGTATGTATTTACTGGTGGGGCTCTTAG
TTTTTATATGTGTGTATTTACTGGTGGGGTTCTTAG
TTTTTATATGTATGTATCTACTGGTGGGGTTCTTAG
TTTTTATATGTATGTATTTACTGGTGGGGTTCTTAG
TTTTTATATGTATGTATTTACTGGTGGGGCTCTTAG
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Nd1 gene

aleyonium_digitatum_ndl
primnoa_resedasformis_ndl
sinularia_peculiaris_ndl
narella_hawaiinensis_nd1
paraminabea_aldersladei_ndl
scleronephthya_gracillimurm_nd1l
dendronephthya_castanea_ndl
dendronephthya_gigantea_ndl
dendronephthyva_mollis_ndl
dendronephthya_susnsaoni_ndl
junceslla_fragilis_nd1
keratoisidinae_ndl
echinogorgia_complexa_ndl
euplexaura_crassa_ndl
pseudopterogorgia_bipinnata_nd1
acanella_sburnea_ndl
sibagogoraia_cauliflora_ndl
briareum_asbestinum_ndl
corallium_elatius_ndl
corallium_konojoi_ndl
corallium_rubrum_nd1
paracorallium_japenicum_ndl
heliopora_coerulea_ndl
stylatula_elongata_ndl
renilla_muelleri_nd1
Consensus

Conservation

alcyonium_digitaturm_ndl
primnoa_resedasformis_ndl
sinularia_peculiaris_nd1
narella_hawaiinensis_ndl
paraminabea_aldersladei_ndl
scleronephthya_gracillimum_ndl
dendronephthys_castanea_ndl
dendronephthya_gigantea_ndl
dendronephtiya_mollis_nd1
dendronephthya_susnsoni_ndl
junceella_fragilis_nd1
keratoisidinae_ndl
echinogorgia_complexa_ndl
euplexatira_crassa_ndl
pseudopterogorgia_bipinnata_ndl
acanella_sburnea_ndl
sibagogorgia_cauliflora_ndl
briareum_asbestinum_ndl
corallium_elatius_ndl
corallium_konojoi_ndl
corallium_rubrum_ndl
paracorallium_japenicum_ndl
heliopora_coerulea_ndl
stylatula_elongata_ndl
renilla_muelleri_ndl
Consensus

Conservation

alcyonium_digitaturm_ndl
primnoa_resedaeformis_ndl
sinularia_peculiaris_ndl
narella_hawaiinensis_ndl
paraminabea_aldersladei_ndl
scleronephthya_gracillimum_ndl
dendronephthya_castanea_ndl
dendronephthva_gigantza_ndl
dendronephthva_mollis_ndl
dendronephthya_suensoni_ndl
junceella_fragilis_ndl
keratoisidinae_ndl
echinogorgia_complexa_ndl
euplexaura_crassa_ndl
pseudopterogorgia_bipinnata_ndl
acanella_sburnea_ndl
sibagogorgia_cauliflora_ndl
briareum_asbestinum_ndl
carallium_elatius_ndl
corallium_konaojoi_ndl
corallium_rubrum_ndl
paracorallium_japonicum_ndl
heliopora_coerulea_ndl
stylatula_elongata_ndl
renilla_muelleri_ndl
Consensus

Conservation

alcvonium_digitaturm_ndl
primnoa_resedaeformis_ndl
sinularia_peculiaris_ndl
narella_hawaiinensis_ndl
paraminabea_aldersladei_ndl
scleronephthya_gracillimum_ndl
dendronephthya_castanea_ndl
dendronephthya_gigantea_ndl
dendronephthva_mollis_ndl
dendronephthya_suensoni_ndl
junceella_fragilis_ndl
keratoisidinas_ndl
echinogorgia_complexa_ndl
euplexaura_crassa_ndl
pseudopterogorgia_bipinnata_ndl
acanella_eburnea_ndl
sibagogorgia_cauliflora_ndl
briareum_asbestinum_ndl
corallium_elatius_ndl
corallium_konejoi_ndl
corallium_rubrum_ndl
paracorallium_japonicum_ndl
heliopora_coerulea_ndl
stylatula_elongata_ndl
renilla_muelleri_ndl
Consensus

Conservation
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ATGA- - " GTACTATTAT T TCAAT TATC T T TAAAACGC T TGCAATAATAATACCTCTATTAGTGGCTATAGCTTATTTAACTTTAGCA
ATGA- - -GTACTATTAT T TCAAT TATC T T TAAAACGC T TGCAATAATAATACCTCTATTAGTGGCTATAGCTTATTTAACTTTAGCA
ATGATGAGTACTATTATTTCAATTATCT T TAAAACGCTTGCAATAATAATACCTECTATTAGTGGCTATAGCTTATTTAACTTTAGCA
ATGATGAGTACTATTAT T TCAAT TATC T T TAAAACGGTTGCAATAATAATACCTTTATTAGTGGCTATAGCTTATTTAACTTTAGCA
AT G ATAAGT AC TATTATTTCAATCATC T T TAAAACGCTTGCAATAATAATACCTCTATTAGTGGCTATAGCTTATTTAACTTTAGCA
ATGATGAGTACTATTAT T TCAAT TATC T T TAAAACGC T TGCAATAATAATACCTCTGTTAGTGGCTATAGCTTATTTAACTTTAGCA
ATGATGAGTACTATTAT T TCAAT TATC T T TAAAACGCTTGCAATAATAATACCTECTGTTAGTGGCTATAGCTTATTTAACTTTAGCA
ATGATGAGTACTATTAT T TCAAT TATC T T TAAAACGC T TGCAATAATAATACCTECTGTTAGTGGCTATAGCTTATTTAACTTTAGCA
AT AT GAGT ACTATTATTTCAATTATCT T TAAAACGCTTGCAATAATAATACCTCTGTTAGTGGCTATAGCTTATTTAACTTTAGCA
ATGATGAGTACTATTATTTCAATTATC T T TAAAACGCTTGCAATAATAATACCTECTGTTAGTGGCTATAGCTTATTTAACTTTAGCA
ATGATGAGTACTATTAT T TCAATTATC T T TAAAACGC T TGCAATAATAATACCTTTATTAGTGGCTEGTAGCTTATTTAACTTTAGCA
ATGATGAGTACTATTAT T TCAAT TATC T T TAAAACGC T TGCAATAATAATACCTTTATTAGTGGCTEGTAGCTTATTTAACTTTAGCA
ATGATGAGTACTATTAT T TCAAT TATC T T TAAAACGC T TGCAATAATAATACCTCTATTAGTGGCTATAGCTTATTTAACTTTGGCA
ATGATGAGTACTATTATTTCAATTATC T T TAAAACGCTTGCAATAATAATACCTECTATTAGTGGCTATAGCTTATTTAACTTTAGCA
ATGATGAGTACTATTATTTCAATTATC TTTAAAACGCTTGCAATAATAATACCTETGTTAGTGGCTATAGCTTATTTAACTTTAGCA
AT AT GAGT ACTATTATTTCAATTATCT T TAAAACGCTTGCAATAATAATACCTTTATTAGTGGCTGTAGCTTATTTAACTTTAGCA
ATGATAAGTACTGTTAT T TCTAT TATC T T TAAGACGCT TGCAATAATAATACCTTTATTAGTGGCTATAGCTTATTTAACTTTAGCA
ATGATGAGTACTATTAT T TCAAT TATC T T TAAAACGC T TGCAATAATAATACCTTTGTTAGTGGCTATAGCTTATTTGACTTTAGCA
AT GATAAGTACTATTAT T TCAAT TATCC T TAAGACGC T TGCCATAATAATACCTTTATTGGTGGCTATAGCTTATCTAACTTTAGCA
ATGATAAGTACTATTATTTCAATTATCEC T TAAGACGCTTGCCATAATAATACCTTTATTGGTGGCTATAGCTTATETAACTTTAGCA
ATGATAAGTACTATTAT T TCAAT TATC T T TAAGACGC T TGCAATAATAATACCTTTATTAGTGGCTATAGCTTATTTAACTTTAGCA
ATGATAAGT ACTATTATTTCAATTATCT T TAAGACGCTTGCAATAATAATACCTTTATTAGTGGCTATAGCTTATTTAACTTTAGCA
AT G ATGAGT ACTATTATTTCAATTATCT T TAAAACGCTTGCAATAATAATACCTTTATTAGTGGCTATAGCTTATTTAACTTTAGCA
ATGATGAGTACTATTAT T TCAAT TATC T T TAAAACGCTTGC TATAATAATACCTTTATTAGCGGCTEGTAGCTTATTTAACTTTAGCA
ATGATGAATACTATTAT T TCGATTATC T T TAAAACGC T TGCAATAATAGTGCCTT TG TTAGCGGCTATAGCTTATTTAACTTTAGCT
ATGATGAGT ACTATTATTTCAATTATC T T TAAAACGCTTGCAATAATAATACCTTTATTAGTGGCTATAGCTTATTTAACTTTAGCA

1
100 120 Lo 150
GAAAGAAAGGTAATAGGGTATATGCAAGCACGAAAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTTTATGGACTATTACAGCCTTTAGCTGACGGA
A AGAAA G GTATTAGGGTAT ATG CAAGCACGAAAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTTTATGGAATATTACAGCCTTTAGCTGACGGA
GAAAGAAAGGTATTAGGGTATATGCAAGCACGAAAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTTTATGGACTATTACAGCCTTTAGCT GATGGA
GAAAGAAAGGTATTAGGATATATGCAAGCACGAAAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTTTATGGAATATTACAGCCTTTAGCTGATGGE
GAAAGAAAGGTAT TAGGATATATGCAAGCACGAAAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTETGTGGACTATTACAGCCCTTAGCTGATGGA
GAAAGAAAGGTATTAGGGTATATGCAAGCACGAAAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTTTATGGACTATTACAGCCTTTAGCTGACGGA
GAGAGAAAGGTATTAGGGTATATGCAAGCACGA AAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTETATGGACTATTACAGCCTTTAGCT GACGGA
GAGAGAAAGGTATTAGGGTAT ATGCAAGCACGA AAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTETATGGACTATTACAGCCTTTAGCTGACGGA
GAGAGAAAGGTATTAGGGTATATGCAAGCACGAAAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTETATGGACTATTACAGCCTTTAGCT GACGGA
GAGAGAAAGGTATTAGGGTATATGCAAGCACGAAAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTETATGGACTATTACAGCCTTTAGCT GACGGA
GAAAGAAAGGTACTAGGT TATATGCAAGCACGA AAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTTTATGGACTATTACAGCCTTTAGCTGATGGA
GAGAGAAAGGTATTAGGATATATGCAAGCACGAAAAGGACCGAATGTAGTTGGTGTTTATGGAATATTACAGCCTTTAGCTGATGGG
GAAAGAAAGGTATTAGGGTATATGCAAGCACGAAAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTTTATGGGCTGTTACAACCTTTAGCT GACGGA
GAAAGAAAGGTATTAGGGTATATGCAAGCACGAAAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTTTATGGACTATTACAGCCTTTAGCT GACGGA
GAAAGAAAGGTATTAGGGTATATGCAAGCACGAALAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTTTATGGACTATTACAGCCTTTAGCTGATGGET
GAGAGAAAGGTATTAGGATATATGCAAGCACGAAAAGGACCGAATGTAGTTGGTGTTTATGGAATATTACAGCCTTTAGCTGATGGG
CAAAGAAAGGTAT TAGGATATATGCAAGCACGGAAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTC TATGGACTATTACAGCCGTTAGCTGATGGA
GAAAGAAAGGTAT TAGGATAT ATGCAAGCACGGAAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTTTATGGATTATTACAGCCCTTAGCTGATGGA
A AGAAAGGTATTAGGATAT ATGCAAGCACGA AAAGGACCTAATGTAGTTGGAGTE TATGGACTATTACAGCCTTTAGCTGATGGA
GAAAGAAAGGTATTAGGATATATGCAAGCACGAAAAGGACCTAATGTAGTTGGAGTC TATGGACTATTACAGCCTTTAGCT GATGGA
GAAAGAAAGGTACTAGGATATATGCAAGCACGGAAAGGACCCAATGTAGTTGGTGTETATGGACTATTACAGCCTTTAGCTGATGGA
CAAAGAAAGGTACTAGGATATATGCAAGCACGGAAAGGACCCAATGTAGTTGGTGTC TATGGACTATTACAGCCTTTAGCTGATGGA
GAAAGAAAGGTAT TAGGGTATATACAAGCACGAAAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTTTATGGACTATTACAGCCTTTAGCTGATGGA
GAAAGAAAGGTATTAGGGTATATGCAAGCACGAAAAGGACCTAATGTAGTTGGTATTTATGGACTATTACAGCCTTTAGCT GATGGA
GAAAGAAAGGTATTAGGGAT TATG CAAGCACGA AAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTTTATGGGATATTACAGCCTTTAGCTGATGGA
GAAAGAAAGGTATTAGGGTATATGCAAGCACGAAAAGGACCTAATGTAGTTGGTGTTTATGGACTATTACAGCCTTTAGCTGATGGA
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TTAAAGTTATTCACTAAAGAGATGGCTATTCCCAATCATGC TAATCTGTCGGTTTATATTGTAGCCCCGATTCTATCGCTTACTTTA
TTAAAGT TATTCACT AAAGAGATGGCTATTCCCAATCATGC TAATCTGECGGTTTATATTGTAGCCCCGATTCTATCGCTTACTTTA
TTAAAGTTATTCACTAAAGAGATGGCTATTCCCAATCATGC TAATCTGTCGGTTTATATTGTAGCCCCAATTTTATCGCTTACTTTA
TTAAAGT TATTCTCCAAAGAGATGGTTATTCCCAATCATGC TAATTTATCGGTTTATATTGTAGCCCCGATTTTATCGCTTACCTTA
TTAAAGTTAT TCTCCAAAGAGATGATTAT TCCCAATCACGCCAATCTATCGGTTTATATTGTAGCCCCAATTCTATCACTTACCTTA
TTAAAATTATTCACTAAAGAGATGGCTATCCCCAATCATGC TAATCTGTCGGTTTATATTGTAGCCCCGATTCTATCGCTTACTTTA
TTAAAATTATTCACT AAAGAGATGGCTATTCCCAATCATGC TAATTTGTCGGTTTATATTGTCGCCCCGATTCTATCGCTTACTTTA
TTAAAATTATTCACTAAAGAGATGGCTATTCCCAATCATGCTAATTITGTCGGTTTATATTGTCGCCCCGATTCTATCGCTTACTTTA
TTAAAATTATTCACTAAAGAGATGGCTATTCCCAATCATGC TAATTTGTCGGTTTATATTGTCGCCCCGATTCTATCGCTTACTTTA
TTAAAATTATTCACT AAAGAGATGGCTATTCCCAATCATGC TAATTTGTCGGTTTATATTGTCGCCCCGATTCTATCGCTTACTTTA
ATAAAGTTETTCTCCAAAGAGATGGTTATTCCCAATCATGC TAATCTCTCGGTTTATATTGTAGCCCCAATTCTATCGCTTACCTTA
TTAAAGTTATTCTCCAAAGAGATGGT TATTCCCAATCATGC TAATCTATCGGTTTATATTGTAGCCCCGATTTTATCGCTTACCTTA
TTA AR AT TAT T TACT AAAGAGATGGCTATTCCCAATCATGC TAATCTGTCGGTTTATATTGTAGCCCCGATTTTATCGCTTACTTTA
TTAAAATTAT T TACTAAAGAAATGGCTATTCCCAATCATGC TAATCTGTCGGTTTATATTGTAGCCCCGATTCTATCGCTTACTTTA
TTAAAATTAT T TACT AAAGAGATGGCTATTCCCAATCATGC TAATTTGTCGGTCTATATTGTAGCCCCGATTCTATCGCTTACTTTA
TTAAAGTTATTCTCCAAAGAGATGGTTATTCCCAATCACGCTAATCTATCGGTTTATATCGTAGCCCCGATTTTATCACTTACCTTA
TTAAAGTTATTCTCCAAAGAGATGATTATCCCCAATCACGCCAATCTATCGGTTTATATAGTAGCCCCGATTCTATCACTTACCTTA
TTAAAGTTATTCACCAAAGAGATGGT TATTCCCAATCATGC TAATCTATCGGTTTATATTGTAGCCCCGATTCTATCGCTTACCTTA
TTAAAGTTATTCTCCAAGGAGATGGTTATCCCCAATCACGCCAATCTATCGGTTTATATTGTAGCCCCGATTCTATCACTTACCCTA
TTAAAGTTATTCTCCAAGGAGATGGTTATCCCCAATCACGCCAATCTATCGGTTTATATTGTAGCCCCGATTCTATCACTTACCCTA
TTAAAGT TATTCTCCAAAGAGATGATTATCCCCAATCACGCCAATCTATCGGTTTATATTGTAGCCCCAATTCTATCACTTACCTTA
TTAAAGCTATTCTCCAAAGAGATGATTATCCCCAATCACGCCAATCTATCGGTTTATATTGTAGCCCCAATTCTATCACTTACCTTA
CTAAAGT TATTCTCCAAAGAGATGGTTATCCCCAATCATGC TAATCTATCGGTTTATATTGTAGCCCCGATTCTATCACTTACCTTA
ATAAAATTATTCTCCAAAGAGATGGTTATTCCTAATCACGCTAATCTGTCGGTTTATATTGTAGCCCCGATTCTATCGCTTACCTTA
ATAAAATTATTCTCCAAAGAGATGATAATCCCTAATCATGC TAATCTGTCGGTTTATATTGTAGCCCCGATTTTATCGCTTACCTTA
TTAAAGTTATTCTCCAAAGAGATGGTTATTCCCAATCATGC TAATCTGTCGGTTTATATTGTAGCCCCGATTCTATCGCTTACCTTA
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GCTTTTTTGGCTTGGGGEGGTTATTCCT TTTAGCCCCGGTATTGTACTAGCTGATATTAATGTTGGTATCTTATACATCTTTGCTGTC
GCTTTTTTGGCTTGGGGGGTTATTCCT TTTAGCCCCGGTATTGTACTAGCTGATATTAATGTTGGTATCTTATACATETTTGCTGTC
GCTTTT T TAGC TTGGGGGGTTATTCCT TTTAGCCCTGGTATTGTACTAGCTGATATTAATGTTGGETGTCTTATACATCTTTGCTATC
GCTTTTTTGGCTTGGGEGGTTATTCCTTTTAGCCCAGGCATTGTACTAGCTGATATTAATGTTGGAGTCTTATACATATTTGCTATT
GCTTTT T TGGCTTGGGGGGTTATTCCT TTTAGCCCAGGTGTCGTACTAGCTGATATTAATGTTGGAATT TTATATATATTTGCTATT
GCTTTTTTGGCTTGGGGEEGTTATTCCTTTTAGCCCCGGEATTGTACTGGCTGATATTAATGTTGGTATCTTATATATCTTTGCTATC
GCTTTTTTGGC TTGGGGGGTTATTCCTTTTAGCCCTGGGATTIGTGCTGGCTGATATT AATGTTGGTATCTTATATATTTTTGCTATC
GCTTTTTTGGCTTGGGGGGTTATTCCT TTTAGCCCTGGGATTGTGCTGGCTGATATTAATGTTGGTATCTTATATATTTTTGCTATC
GCTTTTTTGGCTTGGGEEGTTATTCCTTTTAGCCCTGGEATTGTGCTGGCTGATATTAATGTTGGTATCTTATATATTTTTGCTATC
GCTTTTTTGGCTTGGGGGGTTATTCCTTTTAGCCCTGGEATTGTGCTGGCTGATATTAATGTTGGTATCTTATATATTTTTGCTATC
GCTTTT T TGGCTTGGGEGGTTATTCCT TTTAGCCCAGGTGTCGTGTTAGCTGATATTAATGTTGGAATCTTATACATATTTGCTATC
GCTTTTTTGGCTTGGGGEGGTTATTCCT TTTAGCCCAGGTATCGTACTAGCTGATATTAATGTTGGGGTCTTATACATATTTGCTGTC
GCTTTT T TAGCTTGGGGAGTTATTCCTTTTAGCCCCGGTATTGTACTGGCTGATATT AATGTTGGTGTCTTATATATETTTGCTATC
GCTTTT T TAGCTTGGGGGGTTATTCCT TTTAGCCCCGGTATTGTACTAGCTGATATCAATGTTGGTATCTTATATATCTTTGCTATC
GCTTTTTTAGCTTGGGGGGCCATTCCTTTTAGCCCCGGTATTGTACTAGCTGATATT AATGTTGGTATCTTATATATCTTTGCTATC
GCTTTTTTGGCTTGGGGGGTTATTCCT TTTAGCCCAGGTATCGTACTAGCTGATATTAATGTTGGGGTCTTATACATATTTGCTGTC
GCTTTTTTGGCTTGGGGEEGTTATTCCTTTTAGCCCAGGTATCGTACTAGCTGATATTAATGTTGGGATT TTATATGTATTTGCTGTT
GCTTTTTTGGC TTGGGGGGTTATTCCT TTTAGCCCGGGTGTCGTACTAGCTGATATTAATGTTGGAATCTTATACATATTTGCTATC
GCTTTT T TGGCETGGGEGGTTATTCCT TTTAGCCCGGGTGTCGTACTAGCTGATATTAATGTTGGAATT TTATATGTATTTGCTATT
GCTTTTTTGGCETGGGGEEGTTATTCCT TTTAGCCCGGGTGTCGTACTAGCTGATATTAATGTTGGAATT TTATATGTATTTGCTATT
GCTTTTTTGGCTTGG GGG GTTATTCCTTTTAGCCCGGGCATCGTACTAGCTGATATTAATGTTGGAATTTTATATGTATTTGCTATT
GCTTTT T TGGCTTGGGEGGTTATTCCT TTTAGCCCGGGCATCGTACTAGCTGATATTAATGTTGGAATT TTATATGTATTTGCTATT
GCTTTTTTGGCTTGGGGGGTTATTCCTTTTAGCCCAGGT ATAGTACTAGCTGATATT AATGTTGGAATCTTATACATATTTGCTATT
GCCCTTTTGGCTTGGGGGGTTATTCCT TTTAGCCCAGGTGTCGTACTAGCTGATATCAATGTTGGAATT TTATATATATTTGCTATC
GCTCTT T TGGCTTGGGEGGTTATTCCT TTTAGCCCGGGTATCGTACTAGCTGATATT AATATCGGAATCTTATACATATTTGCTATT
GCTTTTTTGGCTTGGGEGGTTATTCCT TTTAGCCCAGGTATNGTACTAGCTGATATTAATGTTGGNATCTTATATATATTTGCTATC
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alcyonium_digitaturmn_ndl
primnoa_resedasformis_ndl
sinularia_peculiaris_ndl
narella_hawaiinensis_ndl
paraminabea_aldersladei_nd1
scleronephthya_gracillimum_ndl
dendronephthya_castanea_ndl
dendronephthva_gigantea_ndl
dendronephthya_mollis_ndl
dendronephthya_susnsoni_ndl
junceella_fragilis_ndl
keratoisidinas_nd1
echinogorgia_complexa_ndl
euplexaura_crassa_ndl
pseudopteragorgia_bipinnata_ndl
acanella_sburnea_ndl
sibagogorgia_cauliflora_ndl
briareum_asbestinum_nd1
corallium_elatius nd1
corallium_konejoi_nd1
corallium_rubrum_ndl
paracorallium_japonicum_ndl
heliopora_coerulea_ndl
stylatula_elongata_ndl
renilla_muelleri_nd1
Consensus

Conservation

alcyonium_digitaturm_ndl
primnoa_resedaeformis_ndl
sinularia_peculiaris_ndl
narella_hawaiinensis_ndl
paraminabea_aldersladei_ndl
scleronephthya_gracillimum_nd1
dendronephthya_castanea_ndl
dendronephthva_gigantea_ndl
dendronephthys_mollis_nd1
dendronephthya_suensoni_ndl
junceelia_fragilis_nd1
keratoisidinas_nd1
echinogorgia_complexa_ndl
euplexalra_crassa_ndl
pseudopterogergia_bipinnata_ndl
acanella_sburnea_ndl
sibagogorgia_cauliflora_ndl
briareum_asbestinum_ndl
corallium_elatius_nd1
corallium_konajoi_nd1
corallium_rubrum_ndl
paracorallium_japenicum_ndl
heliopara_coerulea_ndl
stylatula_slongata_ndl
renilla_muelleri_nd1
Consensus

Conservation

alcyonium_digitaturm_ndl
primnoa_resedasformis_ndl
sinularia_peculiaris_ndl
narella_hawaiinensis_ndl
paraminabea_aldersladei_ndl
scleronephthya_gracillimum_ndl
dendronephthya_castanea_ndl
dendronephthya_gigantea_ndl
dendronephthva_mollis_ndl
dendronephthya_suensoni_ndl
junceella_fragilis_ndl
keratoisidinae_ndl
echinogorgia_complexa_ndl
euplexaura_crassa_ndl
pseudopterogorgia_bipinnata_ndl
acanella_eburnea_ndl
sibagogorgia_cauliflora_ndl
briareurmn_asbestinum_ndl
corallium_elatius_ndl
corallium_konajoi_ndl
corallium_rubrurm_ndl
paracorallium_japonicum_ndl
heliopora_coerulea_ndl
stylatula_elongata_ndl
renilla_muelleri_ndl
Consensus

Conservation

alevonium_digitaturm_ndl
primnoa_resedasformis_ndl
sinularia_peculiaris_ndl
narella_hawaiinensis_ndl
paraminabea_aldersladei_ndl
scleronephthya_gracillimum_ndl
dendronephthva_castanea_ndl
dendronephthya_gigantea_ndl
dendronephthva_mollis_ndl
dendronephthya_suensoni_ndl
junceella_fragilis_ndl
keratoisidinae_ndl
echinogoraia_complexa_ndl
euplexaura_crassa_ndl
pseudopterogoragia_bipinnata_ndl
acanella_eburnea_ndl
sibagogoragia_cauliflora_ndl
briareurmn_asbestinum_ndl
corallium_elatius_ndl
corallium_konojoi_ndl
corallium_rubrum_ndl
paracorallium_japanicum_ndl
heliopora_coerulea_ndl
stylatula_elongata_ndl
renilla_muelleri_ndl
Consensus

Conservation
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AT TCTATAGGGG TG TATGCTAT T TTAATGTCT GG TTGGGGAAGT AATTCT AAATATGCATTCTTAGGGGC TATCAGAGCAGCAGCT
AGTTCTATAGGGGTGTATGCTAT T TTAATGTCTGGTTGGGGAAGTAATTCTAAATATGCATTCTTAGGGGC TATCAGAGCAGCAGCT
AT TCTATG GGG TG TATGCTAT T TTAATGTCT GG TTGGGGAAGT AATTCT AAATATGCATTCTTAGGGGC TATTAGAGCAGCAGCT
AGTTCTATGGGGGTGTATGCTATC TTAATGTCTGGTTGGGGAAGTAATTCTAAATATGCATTCTTAGGGGCTATCAGAGCAGCAGCT
AGTTCCATAGGGGTGTATGCTATTTTAATGTCTGGTTGGGGAAGTAATTCTAAATATGCGTTCTTAGGAGCTATTAGAGCAGCAGCT
AGTTCTATTGGEG TG TATGCTAT T TTAATGTCTGGTTGGGGAAGT AATTCT AAATATGCATTCTTAGGGGC TATCAGAGCAGCAGCT
AGTTCTATTGGGGTGTATGCTATTTTAATGTCTGGTTGGGGAAGTAATTCTAAATATGCATTCTTAGGGGC TATCAGAGCAGCAGCT
AT TCTAT T GG GG TG TATGCTAT T TTAATGTCTGETTGGGGAAGT AATTCTAAATATGCATTCTTAGGGGC TATCAGAGCAGCAGCT
AT TCTAT T GG GG T TATGCTAT T T TAATGTCT e T TEG GGAAGT AATTCT AAATATGCATTCTTAGGGGC TATCAGAGCAGCAGET
AGTTCTATTGGGGTGTATGCTATTTTAATGTCTGGTTGGGGAAGTAATTCTAAATATGCATTCTTAGGGGC TATCAGAGCAGCAGCT
A TCTATG GGG T TATGCTAT T TTAATGTCT e T TEG GEAAGT AATTCT AAATATGCATTCTTAGGGGC TATCAGAGCAGCAGET
AGTTCTATGGGGGTGTATGCTATCTTAATGTCTGGTTGGGGAAGTAATTCTAAATATGCATTCTTAGGGGC TATCAGAGCAGCAGCT
AGTTCTATGGGGG TG TATGCTATC TTAATGTCTGGTTGGGGAAGTAATTCT AAATATGCTTTCTTAGGGGCGATTAGAGCAGCAGCT
AGTTCTATG GGG TG TATGCTAT T TTAATGTCTGGTTGGGGAAGT AATTCT AAATATGCTTTCTTAGGGGCCATTAGAGCAGCAGCT
AGTTCTATAGGGG TG TATGCTAT T TTAATGTCTGGTTGGGGAAGTAATTCT AAATATGCATTCTTAGGGGCCATCAGAGCAGCAGCT
AT TCTATG GG GG TG TATGCTATC TTAATGTCT GG T TGG GGAAGT AATTCT AAATATGCATTCTTAGGGGC TATCAGAGCAGCAGCT
AGTTCCATAGGGGTGTATGCTAT T TTAATGTCTGGTTGGGGAAGTAATTCTAAATATGCGTTCTTAGGAGC TATCAGAGCAGCAGCT
AGTTCCATGGGGG TG TATGCTATC TTAATGTCTGGTTGGGGAAGTAATTCTAAATATGCATTT TTAGGGGC TATCAGAGCAGCAGCT
AGTTCCATAGGGGTGTATGCTAT T TTAATGTCCGGTTGGGGAAGTAATTCTAAATATGCGTTCTTAGGGGC TATCAGAGCAGCAGCT
AGTTCCATAGGGGTGTATGCTATTTTAATGTCCGGTTGGGGAAGTAATTCTAAATATGCGTTCTTAGGGGC TATCAGAGCAGCAGCT
AGTTCCATG GG GG TG TATGCTAT T TTAATGTCTGGTTGGGGEAGT AATTCTAAATATGCGTTCTTAGGAGC TATCAGAGCAGCAGCT
AGTTCCATGGGEG TG TATGCTAT T TTAATGTCT GG TTGGGGAAGT AATTCTAAATATGCGTTCTTAGGAGC TATC AGAGCAGCAGCT
AT TCTATG GG GG TG TATGCTATC TTAATGTCTGETTGGGGAAGT AATTCTAAATATGCATTCTTAGGGGC TATCAGAGCAGCCGCT
AT TCTATG GG GG TG TATGCTATC TTAATGTCT GG T TGGGGAAGT AATTCT AAATATGCATTCTTAGGGGC TCTCAGAGCAGCAGCT
AGTTCTATAGGAGTGTATGCTATCTTAATGTCTGGTTGGGGAAGTAATTCTAAATATGCATTCTTAGGGGCECTCAGAGCAGCAGCT
AGTTCTATGGGGGTGTATGCTATTTTAATGTCTGGTTGGGGAAGTAATTCT AAATATGCATTCTTAGGGGC TATCAGAGCAGCAGCT
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CAAATGATTAGCTAT GAAGTG TGTATAGGGCTTATTTTAATATCAGTAATATTATGTGCAGGTTCTCTTAATATCACTCAGATTGTT
CAAATGATTAGC TAT GAAGTG TGTATAGGGCTTATTTTAATATCAGTCATATTATGTGCAGGTTCTCTTAATATCACGCAGATTGTT
CAAATGATTAGC TAT GAAGTG TGTATAGGGCTCATTCTAATAT CAGTAATATTATGTGCAGGTTCTCTTAATATCACTCAGATTGTT
CAGATGATTAGCTATGAAGTG TGTATAGGGCTCATCCTAATATCAGTAATATTATGTGCAGGTTCTCTTAATATCACTCAGATTGTT
CAGATGATTAGC TAT GAAGTG TG TATAGGGC TTATCCTAATATCAGTAATATTATGTGCAGGT TCTCTTAACATCACTCAAATTGTT
CAAATGATTAGCTATGAAGTG TGTATAGGGCTTATTCTAATATCAGTTATATTATGTGCAGGTTCTCTTAATATTACTAAGGTTGTT
CAAATGATTAGC TAT GAAG TG TG TATAGGGC TTAT TCTAATATCAGTAATATTATGTGCAGGT TCTCTTAATATTACTAAGGTTGTT
CAAATGATTAGC TAT GAAGTG TGTATAGGGCTTATTCTAATAT CAGTAATATTATGTGCAGGTTCTCTTAATATTACTAAGGTTGTT
CAAATGATTAGC TAT GAAGTG TG TATAGGGCTTAT TCTAATATCAGTAATATTATGTGCAGGT TCTCTTAATATTACTAAGGTTGTT
CAAATGATTAGC TAT GAAGTG TGTATAGGGCTTATTCTAATATCAGTAATATTATGTGCAGGTTCTCTTAATATTACTAAGGTTGTT
CAGATGATTAGT TATGAAGTGTGTATAGGGCTCATCCTAATATCAGTGATATTATGTGCAGGECTCTCTTAATATAACTCAGATAGTT
CAGATGATTAGCTATGAAGTGTGTATAGGGCTTATCCTAATATCAGTAATATTATGTGCAGGTTCTCTTAATATCCCTCAGATTGTT
CAGATGATTAGCTATGAGG TG TGTATCGGGCTTATTTTAATATCAGTAATATTATGTGCAGGTTCTCTTAATATCACTCAGATTGTT
CAAATGATTAGCTATGAAGTG TGTATAGGGCTTATTCTAATATCAGTAATATTATGTGCAGGT TCTCTTAATATCACTCAGATTGTT
CAAATGATTAGC TAT GAAGTG TGTATAGGGCTCATTCTAATATCAGTAATATTATGTGCAGGETCTCTTAATATTACTCAGATTGTT
CAGATGATTAGC TAT GAAGTG TGTATAGGGCTTATCCTAATATCAGTAATATTATGTGCAGGTTCTCTTAATATCCCTCAGATTGTT
CAGATGATTAGC TATGAAGTG TGTATAGGGCTTATCCTTATATCAGTAATATTATGTGCTGGT TCTCTTAATATAACTCAAATTGTT
CAAATGATTAGC TAT GAAGTG TGTATAGGGCTTATCCTAATAT CAGTAATATTATGTGCAGGTTCTCTTAATATCACTCAGATTGTT
CAAATGATTAGCTATGAAGTG TGTATAGGGCTTATCCTAATATCAGTAATATTATGTGCAGGT TCTCTTAATATCACTCAAATTGTT
CAAATGATTAGCTATGAAGTG TGTATAGGGCTTATCCTAATATCAGTAATATTATGTGCAGGT TCTCTTAATATCACTCAAATTGTT
CAGATGATTAGCTATGAAGTG TGTATAGGGCTTATCCTAATATCAGTAATATTATGTGCAGGT TCTCTTAATATTACTCAAATTGTT
CAGATGATTAGC TAT GAAGTG TG TATAGGGC TTATC CTAATATCAGTAATATTATGTGCAGGT TCTCTTAATATTACTCAAATTGTT
CAGATGAT CAGC TAT GAAGTG TGTATAGGGCTCATCCTAATATCAGTAATATTATGTGCAGGTTCTCTTAATATCACTCAGATTGTT
CAGATGATTAGC TAT GAAGTG TGTATAGGGCTCATCCTAATAT CAGTAATATTATGTGCAGGTTCTCTTAATATCACTCAGATAGTT
CAGATGATTAGCTATGAAGTGTGTATAGGGCTCATCCTAATATCAGTGATATTATGTGTAGGT TCTCTTAATATCACTCAGATAGTT
CAAATGATTAGCTATGAAGTGTGTATAGGGCTTATCCTAATATCAGTAATATTATGTGCAGGT TCTCTTAATATCACTCAGATTGTT
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TTAGCTCAAGCCGAAATTTGGTATATAATACCTTTATTTCCAGCTGCTTTAATGTTTTTTGCTTCGGCATTAGCTGAAACTAATCGE
TTAGCTCAAGCCGAAATTTGGTATATAATACCTTTATTTCCEGCTGCTTTAATGTTTTTTGCTTCGGCATTAGCTGAAACTAATCGG
TTAGC TCAAGCTGAAATTTGG TATATAATACCT TTATTTCCAGCTGCTTTAATGTTTTTTGCTTCAGCATTAGCTGAAACTAATCGA
TTAGCTCAAGCCGAAATTTGGTATATAATACCTTTATTTCCAGCTGCCTTAATGTTCTTTGCT TCGGCATTAGCTGAAACT AATCGE
TTAGCTCAAGCCGAAATTTGGTATATAATACCCTTATTTCCAGCTGCTTTAATGTTCTTTGCTTCGGCATTAGCTGAGACTAATCGE
TTAGCTCAAGCCGAAATTTGGTATATAATACCTTTATTTCCEGGCTGCTTTAATGTTTTTTGCT TCGGCATTAGCTGAAACTAATCGE
TTAGCTCAAGCCGAGATTTGGTATATAATACCT TTATTTCCAGCTGCTTTAATGTTTTTTGCTTCGGCATTAGCTGAAACTAATCGSE
TTAGCTCAAGCCGAGATTTGGTATATAATACCT TTATTTCCAGCTGCTTTAATGTTTITTTGCT TCGGCATTAGCTGAAACT AATCGG
TTAGC T CAAGCCGAGATTTGGTATATAATACCT TTATTTCCAGCTGCTTTAATGTTTTTTGCTTCGGCATTAGCTGAAACTAATCGSE
TTAGCTCAAGCCGAGATTTGGTATATAATACCTTTATTTCCAGCTGCTTTAATGTTTTTTGCT TCGGCATTAGCTGAAACTAATCGE
TCAGCTCAAGCCGAAATTTGGTATATAATACCT TTATTTCCAGCTGCTTTAATGTTCTTTGCTTCGGCATTAGCTGAGACTAATCGE
TTAGCTCAAGCCGAAATTTGGTATATTATACCT TTATTTCCAGCTGCCTTAATGTTCTTTGCTTCGGCATTAGCTGAAACTAATCGE
TTAGC T CAAGCCGAAATTTGG TATATAATACCT TTATTTCCAGCAGCTTTAATGTTTTTTGCTTCGGCATTAGCTGAAACTAATCGSE
TTAGCCCAAGCCGAAATTTGGTATATAATACCT TTATTTCCAGCTGCTTTAATGTTTTTTGCT TCGGCATTAGCTGAAACTAATCGE
TTAGCTCAAGCCGAAATCTGGTATATAATACCCCTATTTCCAGCTGCTTTAATGTTTTTTGCTTCGGCATTAGCTGAAACTAATCGE
TTAGCTCAAGCCGAAATTTGGTATATTATACCT TTATTTCCAGCTGCCTTAATGTTCTTTGCTTCGGCATTAGCTGAAACTAATCGE
TTAGC T CAAGCCGAAATTTGGTATATAATACCETTATTTCCAGCTGCTTTAATGTTCTTTGCTTCGGCATTAGCTGAAACTAATCGSE
TTAGCTCAAGCCGAAATTTGGTATATAATACCCCTATTTCCAGCTGCTTTAATGTTCTTTGCTTCGGCATTAGCTGAAACTAATAGS
TTAGCTCAAGCCGAAATTTGGTATATAATACCCTTATTTCCAGCTGCTTTAATGTTCTTTGCTTCGGCATTAGCTGAAACTAATCGE
TTAGCTCAAGCCGAAATTTGGTATATAATACCCTTATTTCCAGCTGCTTTAATGTTCTTTGCTTCGGCATTAGCTGAAACTAATCGSE
TTAGCTCAAGCCGAAATTTGGTATATAATACCCTTATTTCCEGCTGCTTTAATGTTCTTTGCTTCGGCATTAGCTGAAACTAATCGE
TTAGCTCAAGCCGAAATTTGGTATATAATACCETTATTTCCEGCTGCTTTAATGTTCTTTGCTTCGGCATTAGCTGAAACTAATCGE
TTAGCTCAAGCCGAAATTTGGTATATAATACCTCTATTTCCAGCTGCCTTAATGTTTTTTGCTTCGGCATTAGCTGAAACTAATCGE
TTAGC T CAGGCCGAAATTTGGTATATTGTACCT TTATTTCCAGCTGCTTTAATGTTCTTTGCTTCAGCATTAGCTGAAACTAATCGSE
TTAGCTCAAGCCGAAATTTGGTTCATTATACCCTTATTTCCAGCTGCTTTAATGTTCTTTGCTTCGGCATTAGCTGAAACTAACCGE

TTAGCTCAAGCCGAAATTTGGTATATAATACCT TTATTTCCAGCTGCTTTAATGTTCTTTGCTTCGGCATTAGCTGAAACTAATCGE
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GCTCCTTT T GATCT TACCGAGGGAGAATCAGAATTAGTATCTGGATATAATGTAGAATATTCTAGTATGTCATTTGCCCTATTCTTT
GCTCCTTTTGATCTTACCGAGGGAGAATCAGAATTAGTATCTGGATATAATGTAGAATATTCTAGTATGTCATTTGCCCTATTCTTT
GCTCCTTT T GATCT TACCGAGGGAGAATCAGAATTAGTATCTGGATATAATGTAGAATATTCTAGTATGTCGTTTGCCCTATTCTTT
GCTCCTTTEGATCTGACCGAGGGAGAATCAGAATTAGTATCTGGT TATAATGTAGAATATTCTAGTATGTCGTTTGCCCTATTCTTT
GCTCCTT T TGATCT TACCGAGGGAGAATCAGAATTAGTAGC TGGATATAATGTAGAATATTCTAGTATGTCGTTTGCCCTETTTTTT
GCTCCTTTTGATCTTACCGAGGGAGAATCAGAATTAGTATCTGGATATAATGTAGAATATTCTAGTATGTCGTTTGCCCTATTCTTT
GCTCCTTTTGATCTTACCGAGGGAGAATCAGAGTTAGTATCTGGATATAATGTCGAATATTCTAGCATGTCGTTTGCCCTATTCTTT
GCTCCTTTTGATCTTACCGAGGGAGAATCAGAGTTAGTATCTGGATATAATGTCGAATATTCTAGCATGTCGTTTGCCCTATTCTTT
GCTCCTT T TGATCT TACCGAGGGAGAATCAGAGTTAGTATCTGGATATAATGTCGAATATTCTAGCATGTCGTTTGCCCTATTCTTT
GCTCCTTTTGATCTTACCGAGGGAGAATCAGAGTTAGTATCTGGATATAATGTAGAATATTCTAGCATGTCGTTTGCCCTATTCTTT
GCTCCTTTTGATCTTACTGAGGGAGAATCAGAATTAGTGTCTGGT TATAATGTAGAATATTCTAGTATGTCGTTTGCCCTETTCTTT
GCTCCTTTEGATCTTACCGAGGGAGAATCAGAATTAGTATCTGGT TATAATGTAGAATATTCTAGTATGTCGTTTGCCCTATTCTTT
GCTCCTTTTGATCTTACCGAGGGAGAATCGGAATTAGTATCEGGGATATAATGTAGAATATTCTAGTATGTCGTTTGCTCTATTTTTT
GCTCCTTTTGATCTTACCGAGGGAGAATCAGAATTAGTATCTGGATATAATGTAGAATATTCTAGTATGTCGTTTGCTCTATTCTTT
GCTCCTTTTGATCTTACCGAGGGAGAATCAGAATTAGTATCTGGATATAATGTAGAATATTCTAGTATGTCGTTTGCTTTATTCTTT
GCTCCTTTEGATCTTACCGAGGGAGAATCAGAATTAGTATCTGGT TATAATGTAGAATATTCTAGTATGTCGTTTGCCCTATTITTT
GCTCCTTTTGATCTTACCGAGGGAGAATCAGAATTAGTAGCTGGATATAATGTAGAATATTCTGGTATGTCGTTTGCCCTETTTTTT
GCTCCTTTTGATCTTACCGAGGGAGAATCAGAATTAGTATCTGGE TATAATGTAGAATATTCAAGTATGTCGTTTGCCCTATTCTTT
GCTCCTTTTGACCTTACCGAGGGAGAATCAGAATTAGTAGCTGGATATAATGTTGAATATTCTAGTATGTCGTTTGCCCTETTTTTT
GCTCCTTTTGACCTTACCGAGGGAGAATCAGAATTAGTAGCTGGATATAATGTTGAATATTCTAGTATGTCGTTTGCCCTETTTTTT
GCTCCTTTTGATCTTACCGAAGGAGAATCAGAATTGGTAGCTGGATATAATGTAGAATATTCTAGTATGTCGTTTGCCCTETTTTTT
GCTCCTTTTGATCTTACCGAAGGAGAATCAGAATTGGTAGC TGGATATAATGTAGAATATTCTAGTATGTCGTTTGCCCTETTTTTT
GCTCCTTTEGATCTTACCGAGGGAGAATCAGAATTAGTATCTGGT TATAATGTAGAATATTCTAGTATGTCATTTGCCCTACTCTTT
GCTCCTTTEGATCTAACCGAGGGAGAATCGGAATTAGTATCTGGT TATAATGTAGAATATTCTAGTATGTCGTTTGCCCTATTCTTT
GCTCCTTTEGATCTTACCGAGGGAGAATCAGAATTAGTATCTGGT TATAATGTAGAATATTCTAGTATGTCGTTTGCTCTATTCTTT
GCTCCTTTTGATCTTACCGAGGGAGAATCAGAATTAGTATCTGGATATAATGTAGAATATTCTAGTATGTCGTTTGCCCTATTCTTT
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alevanium_digitatum_ndl
primnoa_resedasformis_ndl
sinularia_peculiaris_ndl
narella_hawaiinensis_ndl
paraminabes_aldersladsi_ndl
scleronephthya_gracillimum_ndl
dendronephthya_castanea_ndl
dendronephthya_gigantea_ndl
dendronephthya_mollis_nd1
dendronephthya_suensoni_ndl
junceella_fragilis_ndl
keratoisidinas_ndl
echinogorgia_complexa_ndl
euplexaura_crassa_ndl
pseudopterogorgia_bipinnata_ndl
acanella_eburnea_ndl
sibagogorgia_cauliflora_ndl
briareunn_ashestinum_ndl
corallium_elatius_ndl
corallium_kenejoi_ndl
corallium_rubrum_ndl
paracorallium_japonicurm_ndl
heliopora_coerulea_ndl
stylatula_elongata_ndl
renilla_muelleri_ndl
Consensus

Conservation

aleyonium_digitatum_ndl
primnoa_resedasformis_ndl
sinularia_peculiaris_ndl
narells_hawaiinensis_ndl
paraminabea_aldersladei_ndl
scleronephthya_gracillimurm_ndl
dendronephthya_castanea_ndl
dendronephthya_gigantea_nd1
dendronephthva_mollis_ndl
dendronephthya_suensoni_ndl
junceslla_fragilis_nd1
kerataisidinas_ndl
echinogorgia_complexa_ndl
euplexaura_crassa_ndl
pseudopterogorgia_bipinnata_ndl
acanells_eburnea_ndl
sibagogorgia_cauliflora_ndl
briareum_asbestinum_ndl
corallium_elatius_nd1
corallium_konojoi_ndl
corallium_rubrum_ndl
paracorallium_japonicum_ndl
heliopora_coerulea_ndl
stvlatula_slongata_ndl
renilla_muelleri_nd1

Consensus

Conservation

aloyonium_digitatum_ndl
primnoa_resedasformis_ndl
sinularia_peculiaris_ndl
narella_hawaiinensis_ndl
paraminabea_aldersladei_ndl
scleronephthya_gracillimum_ndl
dendronephthya_castansa_ndl
dendronephthva_gigantza_ndl
dendronephthya_mallis_nd1
dendronephthya_suensoni_ndl
junceella_fragilis_ndl
keratoisidinae_ndl
echinogorgia_complexa_ndl
euplexaura_crassa_ndl
pseudopterogorgia_bipinnata_ndl
acanella_sburnea_ndl
sibagogoragia_cauliflora_ndl
briareumn_asbestinum_ndl
corallium_elatius_ndl
corallium_konojoi_ndl
corallium_rubrum_ndl
paracorallium_japonicum_ndl
heliopora_coerulea_ndl
stylatula_elongata_ndl
renilla_muelleri_ndl
Consensus

Conservation

aloyonium_digitatum_ndl
primnoa_resedaeformis_ndl
sinularia_peculiaris_ndl
narella_hawaiinensis_ndl
paraminabea_aldersladei_ndl
scleronephthya_gracillimum_ndl
dendronephthya_castanea_ndl
dendronephthva_gigantea_ndl
dendronephthya_mallis_nd1
dendronephthva_suensoni_ndl
junceella_fragilis_ndl
keratoisidinae_ndl
echinogorgia_complexa_ndl
euplexaura_crassa_ndl
pseudopterogorgia_bipinnata_ndl
acanella_sburnea_ndl
sibagogorgia_cauliflora_ndl
briareumn_asbestinum_ndL
corallium_elatius_ndl
corallium_konojoi_ndl
corallium_rubrum_ndl
paracorallium_japonicum_ndl
heliopora_coerulea_ndl
stylatula_elongata_ndl
renilla_muelleri_ndl
Consensus

Conservation
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TTAGCTGAATATGGCCATATTAT T CTAATGAGCTGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTAGGTGGT TGGACACCTTTTACAGGAATTCTA
TTAGC TGAATACGGCCATATTATTCTAATGAGCTGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTAGGTGGT TGGACACCTTTCACAGGAATTCTA
TTAGC TGAATACGGCCATATTATTCTAATGAGCTGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTAGGTGGT TGGGCACCTTTCACAGGAATTCTA
TTAGC TGAATACGGCCATATTATTCTAATGAGC TGTTTGATGAGT TTATTGTTTTTAGGTGGT TGGGCACCTTTCACAGGAATTCTA
TTAGCTGAATACGGCCATATTGTTCTAATGAGCTGTTTGATAAGCE TTATTGTTTTTAGGTGGT TGGGCACCTTTCACAGAAATTTTA
TTAGCTGAATACGGCCATATTATTCTAATGAGC TGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTAGGTGGT TGGGCACCTTTTACAGGGATTCTA
TTAGC TGAATACGGCCATATTATTCTAATGAGCTGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTAGGTGGT TGGGCACCTTTTACAGGGATTCTA
TTAGCTGAATACGGCCATATTATTCTAATGAGCTGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTAGGTGGT TGGGCACCTTTTACAGGGATTCTA
TTAGCTGAATACGGCCATATTATTCTAATGAGCTGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTAGGTGGT TGGGCACCTTTTACAGGGATTCTA
TTAGCTGAATACGGCCATATTATTCTAATGAGC TGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTAGGTGGT TGGGCACCTTTTACAGGGATTCTA
TTAGC TGAATATGGCCATATTAT TCTAATGAGC TGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTAGGTGGT TGGGCACCTTTTACAGGAATTCTA
TTAGCTGAATACGGCCATATTATTCTAATGAGCTGTTTGATGAGT TTATTGTTTTTGGGTGGT TGGGCACCTTTCACGGGAATTATA
TTAGC TGAATACGGCCATATTATTCTAATGAGC TGTETGATAAGTC TATTGTTTTTAGGTGGT TGGGCACCTTTTACAGGAATTCTA
TTAGC TGAATACGGLCATATTATTCTAATGAGCTGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTAGGAGGT TGEGCACCTTTTACAGGAATTCTA
TTAGC TGAATACGGT CATATTAT T T TAATGAGC TGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTAGGTGGET TGEGCACCTTTTACAGGAATTCTA
TTAGCTGAATACGGCCATATTATTCTAATGAGCTGTTTGATGAGT TTATTGTTTTTGGGTGGT TGGGCACCTTTCACGGGAATTATA
TTAGC TGAATACGGCCATATTAT TCTAATGAGC TGTTTGATAAGT TTGTTGTTTTTAGGTGGT TGGGCACCTTTCACAGGAATTTTC
TTAGCTGAATACGGCCATATTAT T CTAATGAGCTGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTAGGTGGT TGGGCACCTTTCACAGGAATTCTA
TTAGCTGAATACGGCCATATTATTCTAATGAGCTGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTAGGEGGT TGGGCTCCTTTCACAGGAATTTTE
TTAGC TGAATACGGCCATATTATTCTAATGAGC TGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTAGGEGGT TGGGCTCCTTTCACAGGAATTTTE
TTAGC TGAATACGGCCATATTAT TCTAATGAGC TGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTGGGLGGT TGGGCACCTTTCACGGGAATTTTG
TTAGCTGAATACGGCCATATTATTCTAATGAGCTGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTGGGEGGT TGGGCACCTTTCGCGGGAATTTTG
TTAGCTGAATACGGCCATATTATTCTAATGAGCTGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTAGGTGGT TGGGCACCTTTCACAGGAATTCTA
TTAGC TGAATATGGCCATATTATTCTAATGAGCTGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTAGGTGGT TGGGCACCTTTCGCAGGAATTCTA
TTAGCTGAATATGGCCATATTAT T T TAATGAGCTGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTAGGEGGT TGGGCACCTTTCACAGGAATTCTA
TTAGCTGAATACGGCCATATTATTCTAATGAGCTGTTTGATAAGT TTATTGTTTTTAGGTGGT TGGGCACCTTTCACAGGAATTCTA
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GGAATGGGT TGO TTAGCCCTT AAAACTA-CCGCAGTAGTGTTCGCATTTGTGTGGGTACGAGCTTCTTTCCCTAGAATGAGATATGA
GGAATGGGT TGO TTAGCCCTT AAAACTA-CCGCAGTAGTATTCGCATTTGTGTGGGTEBCGAGCTTCTTTCCCTAGAATGAGATATGA
GGAATGGGTTGC TTAGCCCTT AARAACT G- CCGTAGTAGTGTTCGCATTTGTGTGGGETGCGAGCTTCTTTCCCTAGAATGAGATATGA
GGAATGGGTTGCTTGGCCCTTAAAACTA-CGGCAGTAGTETTCGCATTTGTGTGGGTECGAGCTTCTTTCCCTAGAATGAGATATGA
GGAATGGGTTGCTTAGCCCTTAAAACTA - CAGTAGTGGTTTTCACATTTGTGTGGGTACGAGCTTCTTTCCCCAGAATGAGGTATGA
GGAATGGGLE TGO TTAGCCCT T AAAACTA-CCGTAGTAGTATTCGCATTTGTGTGGGTEGCGAGCTTCTTTCCCTAGGATGAGATATGA
GGAATGGGETGCTTAGCCCTTAAAACCA-CCOGTAGTAGTGTTCGCATTTGTGTGGGTGCGAGCTTCTTTCCCTAGAATGAGATATGA
GGAATGGGCTGCTTAGCCCTTAAAACCA-CCGTAGTAGTGTTCGCATTTGTGTGGGTGCGAGCTTCTTTCCCTAGAATGAGATATGA
GGAATGGGETGC TTAGCCCTTAARAACCA - CCGTAGTAGTGTTCGCATTTGTGTGGGETGCGAGCTTCTTTCCCTAGAATGAGATATGA
GGAATGGGETGC TTAGCCCTT AAAACCA - CCGTAGTAGTGTTCGCATTTGTGTGGGETEGCGAGCTTCTTTCCCTAGAATGAGATATGA
GGAATGGGETGC TTAGCCCTAAAAACT T -CGGTAGTAGTETTCTTATTTGTGEGGGTACGAGCTTCTTTCCCCAGAATGAGATATGA
GGAATGGGE TGO TTAGCCCTT AAAACTA-CEGCAGTAGTCTTCGCATTTGTGTGGGTACGAGCTTCTTTCCCTAGAATGAGATATGA
CEAGTGGGT TG TTAGCCCTT AAAACTA-CCGCAATAGTATTCGCATTTGTGTGGGTGCGAGCTTCTTTTCCTAGAATGAGATATGA
GGAATGGGTTGC TTAGCCCTT AARAACTA-CCGCAGTAGTGTTCGCATTTGTGTGGGETGCGAGCTTCTTTCCCTAGAATGAGATATGA
GGAATGGGTTGCTTAGCCCTTAAAACTA-CCGCAGTAGTGTTCGCATTTGTGTGGGTGCGAGCTTCTTTCCCTAGAATGAGATATGA
GGAATGGGE TG TTAGCCCTT AAAACTA - CGGCAGTAGTCTTCGCATTTGTGTGGGETACGAGCTTCTTTCCCTAGAATGAGATATGA
GGAATGGGETGCTTAGCCCTGAAAACTTITCTACCGTAGTTTTCACATTTGTGTGGGTACGAGCTTCTTTCCCCAGAATGAGATATGA
GGAATGGGTTGCECTAGCCCTTAAAACTA-CGGCAATAGTGTTCACATTTGTATGGGTACGAGCTTCTTTCCCCAGAATGAGATATGA
GGAATGGGTTGCTTAGCCCTGAAAACTA-CTACCGTAGTTTTCACCTTTGTGTGGGTACGAGCTTCTTTCCCCAGAATGAGATATGA
GGAATGGGT TG TTAGCCCTEAARAACTA-CTACCGTAGTTTTCACCTTTGTGTGGGTACGAGCTTCTTTCCCCAGAATGAGATATGA
GGAATGGGTTGCTTAGCCCTGAAAACTA-CTACAGTGGTTTTCACATTTGTGTGGGTACGAGCTTCTTTCCCCAGAATGAGATATGA
GGAATGGGTTGC TTAGCCCTAAAAACTA-CTACAGTGGTTTTCACATTTGTGTGGGTACGAGCTTCTTTCCCCAGAATGAGATATGA
GGAATGGGTTGT TTAGCCCTT AAAACTA-CEGTAGTAGTGTTCGCATTTGTGTGGGTACGAGCTTCTTTCCCTAGAATGAGATATGA
CEAATGEGT TG TTAGCCCTTAAAACT T-CoGCAGTAGCCTTCTCATTTGTGTGGGTACGAGCTTCTTTCCC CAGAATGAGATATGA
GGAATGGGTTGCTTAGGTCTTAAAACT -TCGGCAATAGCCTTCTCATTTGTGTGGGTGCGAGCTTCTTTCCCCAGAATGAGATATGA
GGAATGGGTTGCTTAGCCCTTAAAACTA - CCGCAGTAGTGTTCGCATTTGTGTGGGETACGAGCTTCTTTCCCTAGAATGAGATATGA
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CCAACTTATGTATCTATTATGGAAGTCTTACTTACCTTTCAGTCT TGETTTAATCGTTTTAGT TTCTGGCCTGTTGATAGGTTTAGA
CCAACTTATGTATCTATTATGGAAGTCTTACTTACCTTTCAGTCTTGETTTAATCGTTTTAGTTTCTGGCCTGTTGATAGGTTTAGA
CCAACTTATGTATTITATTATGGAAGTCTTACTTACCTTTCAGTCT TGETTTAATCGTTTTAGTTTCTGGCCTGTTGATAGGTTTAGA
CCAACTTATGTATCTATTATGGAAGTCTTATTTACCTTTCAGTCT TGGTTTAGTCGTTTTAGTTTCTGGTCTGCTGATAGGTTTGGE
CCAACTTATGTATCTATTATGGAAGTCTTATTTACCTTTTAGTCT TGETTTAATCGTTTTAGTTTCTGGCCTGCTGATAGGTTTGGA
CCAACTTATGTATCTATTATGGAAGTCTTACTTACCTTTCAGTCT TGETTTAATCGTTTTAGT TTCTGGCCTGTTGATAGGTTTAGA
CCAACTTATGTATTITATTGTGGAAGTCTTACTTGCCTTTCAGTCTTGETTTAATCGTTTTAGTTTCTGGCCTGTTGATAGGTTTAGA
CCAACTTATGTATTITATTGTGGAAGTCTTACTTGCCTTTCAGTCTTGETTTAATCGTTTTAGTTTCTGGCCTGTTGATAGGTTTAGA
CCAACTTATGTATTITATTGTGGAAGTCTTACTTGCCTTTCAGTCTTGETTTAATCGTTTTAGTTTCTGGCCTGTTGATAGGTTTAGA
CCAACTTATGTATTITATTGTGGAAGTCTTACTTECCTTTCAGTCTTGETTTAATCGTTTTAGTTTCTGGCCTGTTGATAGGTTTAGA
CCAACTTATGTATCTATTATGGAAGTCTTATTTACCTTTCAGTCTGGETTTAATTGTTTTAGT TTCTGGTCTGCTGATAGGTTTGGA
CCAACTTATGTATCTATTATGGAAGTCTTATTTACCTTTCAGTCTTGETTTAGTCGTTTTAGTTTCTGGTCTGCTGATAGGTTTGGEE
CCAACTTATGTATCT GTTATGGAAATCTTACTTACCTTTTAGTCT TGETTTAATCGTTTTAGT TTCTGGCCTGTTGATAGGTTTGGA
CCAACTTATGTATCTATTATGGAAGTCTTACTTACCTTTCAGTCTTGETTTAATCGTTTTAGTTTCTGGCCTGTTGATAGGTTTAGA
CCAACTTATGTATCT T TTATGGAAGTCTTACTTACCTTTTAGTCTCGGTTTAGTAGTTTTAGTTTCTGGCCTGTTGATAGGTTTAGA
CCAACTTATGTATCTATTATGGAAGTCTTATTTACCTTTCAGTCT TGETTTAGTCGTTTTAGT TTCTGGTCTGCTGATAGGTTTGGE
CCAACTTATGTATCTATTATGGAAGTCTTATTTACCTTTCAGTCTTGETTTAATCGTECTEGTTTCTGGTCTGCTGATAGGTTTGGA
CCAACTTATGTATCTATTATGGAAGTCTTATTTACCTTTCAGTCT TGETTTAATCGTTTTAGT TTCTGGTCTGCTGATAGGTTTAGA
CCAACTTATGTATCTATTATGGAAGTCTTATTTACCTTTCAGTCTTGETTTAATCGTETTAGTTTCTGGTCTGCTGATAGGTTTGGA
CCAACTTATGTATCTATTATGGAAGTCTTATTTACCTTTCAGTCTTGETTTAATCGTETTAGTTTCTGGTCTGCTGATAGGTTTGGA
CCAACTTATGTATCTATTATGGAAGTCTTACTTACCTTTCAGTCT TGGTTTAATCGTTTTAGTTTCTGGTCTGCTGATAGGTTTGGA
CCAACTTATGTATCTATTATGGAAGTCTTACTTACCTTTCAGTCTTGETTTAATCGTETTAGTTTCTGGTCTGCTGATAGGTTTGGA
CCAACTTATGTATCTATTATGGAAGTCTTATTTACCTTTCAGTCT TGETTTAGTAGT TTTAGTTTCTGGTCTGCTGATAGGTTTGGE
CCAACTTATGTACCTATTATGGAAGTCTTATTTACCTCT CAGTCTTGETTTAGTCGTTTTAGTTEGCTAGTCTGCTGATAGGTTTGGA
CCAACTTATGTACTTATTATGGAAGTCTTATTTACCTTTCAGTCTTAGTTTAATCGTTTTAGTTTCTAGTCTGCTGATAGGTTTGGA

CCAACTTATGTATCTATTATGGAAGT CTTACTTACCT TTCAGTCT TGGTTTAATCGTTTTAGT TTCTGGTCTGCTGATAGGTTTGGEA
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TGCAGTGCCTT- - - 969
TGCAGTGCCTT - - 969
TGCAGTGCCTT- - - - 972
TGCAGTGCCETTTATAGGGG 981
TGCAGTACCTTGTTAG- - --------- 972
TGCAGTGCCTT- - - 972
TGCAGTGCCTT - - 972
TGCAGTGCCTT - - 972
TGCAGTGCCTT- - 972
TGCAGTGCCTT - - 972
TGCAGTGCCCTTTATAGGGEGG 981
GGCAGTGCCCTTTATGGGGGEG 981
TGCAGTGCCAT--------- 972
TGCAGTGCCTT- - - 972
TGCAGTGCCTT - - - 972
GGCAGTGCCTTTTATGGGEGGG 9581
TGCAGTACCTTGTTAGCACTCAGGGAGATATCCCCCTAA 9396
TGCAGTACCTT--------- 972
TGCAGTACCTTGTTAG- - 972
TGCAGTACCTTGTTAG-

TGCAGTACCTTGTTAG- -

TGCAGTACCTTGTTAA

TGCAGTGCCETTTATGGGEGEGEG - - - - - 981
TGCAGTGCCCTTTATAGGGGG - - - - - 981
TGCAGTGCCETTTATAGGAGG - - - - - 981
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Nd2 gene

alcyonium_digitatum_MND2
primnoa_resedasformis_ND2
sinularia_peculiaris_ND2
narella_hawaiinensis_ND2
paraminabea_aldersladei ND2
scleronephthya_gracillimum_ND2
dendronephthya_castanea_ND2
dendronephthya_gigantea_ND2
dendronephthyva_mollis_MND2
dendronephthya_suensoni_ND2
junceella_fragilis_ND2
keratoisidinae_MD2 rev
echinogorgia_complexa_MND2
euplexaura_crassa_MND2
pseudopterogorgia_bipinnata_MND2
acanella_sburnea_ND2 rev
sibagogorgia_cauliflora_MD2
briareum_asbestinum_ND2
corallium_elatius_ND2
corallium_konojoi_MND2
corallium_rubrum_ND2 rev
paracorallium_japonicum_ND2 rev
heliopora_coerulea_MD2
stylatula_elongata_ND2
renilla_muelleri_MD2
calicogergia_granulosa_ND2
Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_MD2
primnoa_resedasformis_ND2
sinularia_peculiaris_ND2
narella_hawaiinensis_ND2
paraminabea_aldersladei_MND2
scleronephthya_gracillimum_MD2
dendronephthya_castanea_ND2
dendronephthya_gigantea_ND2
dendronephthva_mollis_MD2
dendronephthya_suensoni_ND2
junceella_fragilis_ND2
keratoisidinae_MD2 rev
echinogorgia_complexa_ND2
euplexaura_crassa_ND2
pseudopterogorgia_bipinnata_MND2
acanella_sburnea ND2 rev
sibagogorgia_cauliflora_MD2
briareum_asbestinum_ND2
corallium_elatius_MND2
corallium_konojoi_ND2
corallium_rubrum_ND2 rev
paracorallium_japonicum_ND2 rev
heliopora_coerulea_MND2
stylatula_elongata_MD2
renilla_muelleri_ND2
calicogorgia_granulosa_MD2
Consensus

Conservation

aleyonium_digitatum_ND2
primnoa_resedasformis_ND2
sinularia_peculiaris_ND2
narella_hawaiinensis_ND2
paraminabea_aldersladei_ND2
scleronephthya_gracillimum_ND2
dendronephthya_castanea_MD2
dendronephthya_gigantea_ND2
dendronephthya_mollis_ND2
dendronephthya_suensoni_ND2
junceella_fragilis_MD2
keratoisidinas_MND2 rew
echinogergia_complexa_ND2
cuplexaura_crassa_MND2
pseudopterogorgia_bipinnata_ND2
acanella_eburnea_NDZ rev
sibagogorgia_cauliflora_ND2
briareum_asbestinum_nND2
coralliurm_slatius_ND2
corallium_konajoi_MD2
corallium_rubrum_NDZ rev
paracorallium_japonicum_ND2 rew
cliopera_coerulea_ND2
stylatula_slongata_ND2
renilla_muelleri_ND2
calicogorgia_aranulosa_ND2
Consensus

Conservation

alcyenium_digitatum_ND2
primnoa_resedasformis_ND2
sinularia_peculiaris_ND2
narella_hawaiinensis_ND2
paraminabea_aldersladsi_NDZ
scleronephthya_gracillimum_ND2
dendronephthya_castanea_MD2
dendronephthya_gigantea_MD2
dendronephthva_mollis_ND2
dendronephthya_suensoni_ND2
junceella_fraailis_ND2
keratoisidinae_NDZ rew
echinagorgia_complexa_ND2
euplexaura_crassa_MD2
pseudopterogorgia_bipinnata_ND2
acanella_eburnea NDZ2 rev
sibagogorgia_cauliflora_ND2
briareum_asbestinum_nND2
corallium_elatius_ND2
corallium_konajoi_MD2
corallium_rubrum_ND3 rev
paracorallium_japonicum_ND2 rew
heliopora_coerulea_ND2
stylatula_elongata_ND2
renilla_muelleri_ND2
calicogorgia_granulosa_ND2
Consensus

Conservation
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ATGTGGGTGCATAGCCCCTGGTATACTATGGAATTAACACTAGGGCTCATCATACTAATAGTGTTGACGTATGGATTAAAGGCCCC
ATGTGEGEGTGCATAGCCCCTGG TATACTATGGAATTAACACTAGGGCTCATCATACTAATAGTGTTGACGTATGGATTAAAGGCCCC
ATGTGGGTGCATAGCCCCTGGCATACTATGGAATTAACACTAGGGCTCATCATACTAATAGTGTTGACGTATGGATTAAAGGCCCC

ATGTGGGTGCATAGCCCCCGGTACCCTATGGAATTAACACTAGGGCTCATCGTACTAATAGTGTTGACGTATGGATTGGAGGCCCC
ATGGGGGTGCATAGCCCCCGGTACCCCATGGAATTAACACTAGGGCTCATCATACTAATAGTGTTGACGTATGGATTAAAGGCCCC
AATTAACACTAGGGCTCATCATACTAATAGTGTTGATGTATGGATTAAAGGCCCC

] ]
GACTTTAAGATTAGCTATGCTACTTGCGGGTGCTG
GACTTTAAGATTAGCTATGCTACTTGCGGGTGCTG - - -
GACTTTAAGATTAGCTATGCTACTTGCGGGTGCTG - - -

-TGGGGGECTGCTGGGCTATTAGCTGAGCCCCATCTACTATGTT
-TGGGGGECTGCTGGGCTATTAGCTGAGCCCCATCTATTATGTT

GACCCTAAGATTAGCAACATTCTGTTTAGGAGT TACACTACTTATGGG - - - - - - - - - GTTATTAACTGAGCCCCATTTGCTATGTT
GACTCTAAGATTAGCGACATTATGCTTAGGAGCTATAATACTTATGGTAGCTGCTGGGTTATTAGCTGAGCCCCATCTGCTATGTT
TACTCTAAGATTATCAATATT TTGTT TGGEGGGCTATAATATTTATGGTAGCTGCTGGGTTATTAGCTGAGCCCCATCTGCTATGTT

120 200 20 240
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GGACACAGGCTATTAAGATGT TGETGATGCTTAGTCGGT TAGCTATACTATGTATGCTGGACCATCGAACATCGCATCGATCAAGC
GGACACAGGCTATTAAGATGT TGETGATGC TAAGTGGAT TAGCTATACTATGTATGCTGGACCATCGAACATCGCATCGATCAAGC
GGACACAGGCTAT TAAGATGT TGETGATGCTAGGTCEGGT TAGCTATACTATGTATGCTGGACCATAGAACATCGCATCGATCAAGC
CTGGACCATCGAACATCGCATCGATCAAGC
CTGGACCATCGAACATCGCATCGATCAAGT
CTGGACCATCGAACATCGCATCGATCAAGC
CTGGACCATCAAACATCGCATCGATCAAGT
CEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEE
CTGGACCATCAAACATCGCATCGATCAAGC
CTGGACCATCGAACATCGCATCGATCAAGC

GGACACAGGCTATTA AGATGT TGETGATGC TAAGC GG GT TAGCCATACTATGTATGCTGGACCATCGAACATCGCATCGATCAAGC
CTGGACCATCGAACATCGCATCGATCAAGT
CTGGACCATCGAACATCGCATCGATCAAGT
CGACACAGGC TAT TAAAATGT TG TGATGC TAAGC GGG T TAGCCATACTATGTATGC TGGACCATCGAACATCGCATCGATCAAGC
CTGGACCATCGAACATCGCATCGATCAAGT
CTGGACCATCGAACATCGCATCGATCAAGC
CTGGACCATCGAACATTGCATCAATCAGGT
CTGGACCATCGAACATTGCATCAATCAGGT
CTGGACCATCGAACATCGCACCAATCAGGT
CTGGACCATCGAACATCGCACCGATCAGGT
CGACACAGGCTAT TAAGATGT TGETAATGC TAAGTGGGT TAGCCGTACTATGTATGT TGGACCATCTAACATCGCATCGATCAAGC
CGACACAGGCTAT TAAGATGT TGETAATGC TAAGTGGGT TAGCCATACTATGTATGC TGGACCATCGAACATCGCATCGATCAAGC
GGACACAGGCTATTAAGGTGT TGGTAATGCTAAGTCGGT TAGCAATACTATGTATGCTGGACCATCGAACATCACATCGATCAAGC
CTGGACCATCAAACATCGCATCGATCAAGC
CTGGACCATCGAACATCGCATCGATCAAGT

220 240

i ] i i ]
TCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATTGGG - TCAACAAATTTACT TTCTATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATTGGG - TCAACAAATTTAAT TTCTATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATT GGG -TCAACAAATTTAATTTCTATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATT GGG -TCAACAAATTTAAT TTCGATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATT GGG -TCAACAAATTTAAT TTCGATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATT GGG -TCAACAAATTTAAT TTCTATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATTGGG - TCAACAAATTTAAT TTCTATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATTGGG - TCAACAAATTTAAT TTCTATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATTGGG - TCAACAAATTTAAT TTCTATATATTTAGCATTAGAAA
S TTATTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATTGGA -TCAACAAATTTAAT TTCGATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATT GGG -TCAACAAATTTAAT TTCGATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTGGGTAAT TTATTACTTATT GGG -TCAACAAATTTAAT TTCTATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATT GGG -TCAACAAATTTAAT TTCTATATATTTAGCATTAGAAA
————————————————————————————————— TTACTACTTATTGGGATCAACAAATTTAATTTCTATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTATTGATTTTATTAGTGATCT TAGGTAAT TTATTACTTATTGGG - TCAACAAATTTAAT TTCGATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTACTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATTGGG - TCAACAAATTTAAT TTCGATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATTGGA -TCAACAAATTTAAT TTCGATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTACTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATT GGG -TCAACAAATTTAAT TTCGATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTACTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATT GGG -TCAACAAATTTAAT TTCGATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATT GGG -TCAACAAATETAAT TTCGATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATT GGG -TCAACAAATCTAAT TTCGATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATTGGG - TCAGCAAATTTAAT TTCGATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTGGGTAAT TTATTACTTATTGGA - TCAACAAATTTAAT TTCGATATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTATTGATTTTATTAGTAATCTTGGGTAAT TTATTACTTATCGGG -TCAACAAATTTAAT TTCGEGTATATTTAGCATTAGAAA
TCTTTATTAATATTACTAGTGATTTTGGGTAATATATTACTTATTGGG - TCATCTAATCTAAT TTCTATATATTTAGCTTTAGAAA
TCTTTATTGATTTTATTAGTGATCTTAGGTAAT TTATTACTTATT GGG -TCAACAAATTTAAT TTCGATATATTTAGCATTAGAAA
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alcyenium_digitatum_ND2
primnoa_resedacformis_ND2
sinularia_peculiaris_ND2
narella_hawaiinensis_ND2
paraminabea_aldersladei_ND2
scleronephthya_gracillimum_ND2
dendranephthya_castansa_ND2
dendronephthva_gigantea_ND2
dendronephthya_mollis_ND2
dendronephthya_suensoni_ND2
junceella_fragilis_ND2
keratoisidinae_MD2 rewv
echinogorgia_complexa_ND2
euplexaura_crassa_ND2
pseudopterogorgia_bipinnata_ND2
acanella_sburnea_MND2 rev
sibagogorgia_cauliflora_ND2
briareum_asbestinum_ND2
carallium_elatius_ND2
corallium_kenojei_ND2
corallium_rubrum_ND2 rew
paracorallium_japonicurn_MD2 rew
heliGpora_coerilea_ND2
stvlatula_elongata_ND2
renilla_muelleri_ND2
calicogorgia_granulosa_ND2
Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_ND2
primnoa_resedasformis_ND2
sinularia_peculiaris_ND2
narella_hawaiinensis_ND2
paraminabea_aldersladei_ND2
scleronephthya_gracillimum_ND2
dendranephthya_castanea_ND2
dendronephthyva_gigantea_ND2
dendronephthva_mollis_ND2
dendronephthya_suensoni_ND2
junceella_fragilis_ND2
keratoisidinae_MD2 rewv
echinegorgia_complexa_ND2
euplexaura_crassa_ND2
pseudopterogorgia_bipinnata_ND2
acanella_sburnea_MND2 rev
sibagogorgia_cauliflora_ND2
briareum_asbestinum_ND2
carallium_elatius_ND2
corallium_kenojei_ND2
corallium_rubrum_ND32 rewv
paracorallium_japonicum_ND2 rev
heliopora_coeralea_ND2
stvlatula_elongata_ND2
renilla_muelleri_ND2
calicogorgia_granulosa_ND2
Consensus

Canservation

alcyonium_digitatum_ND2
primnoa_resedaeformis_ND2
sinularia_peculiaris_MD2
narella_hawaiinensis_MD2
psraminabea_aldersladei ND2
scleronephthya_gracillimum_ND2
dendronephthya_castanea_MD2
dendronephthya_gigantea_ND2
dendronephthya_mollis_ND2
dendronephthya_suensoni_MD2
junceella_fragilis_ND2
keratoisidinas_MND2 rev
echinogorgia_compliexa_ND2
euplexaura_crassa_MD2
pseudopterogorgia_bipinnata_ND2
acanella_sburnea_NDZ2 rev
sibagogorgia_cauliflora_MD2
briareum_asbestinum_ND2
corallium_elatius_ND2
corallium_konojoi_MD2
corallium_rubrum_MD2 rev
paracorallium_japonicum_ND2 rev
heliopora_coerulea_ND2
stylatula_elongata_MD2
renilla_muelleri_ND2
calicogorgia_granulosa_MD2
Consensus

Conservation

alowonium_digitaturn_ND2
primnoa_resedasformis_ND2
sinularia_peculiaris_ND2
narella_hawaiinensis_ND2
paraminabea_aldersladei_MD2
scleronephthya_gracillimum_ND2
dendronephthya_castanea_MD2
dendronephthya_gigantea_MD2
dendronephthya_mollis_ND2
dendronephthya_suensoni_ND2
junceella_fragilis_MD2
keratoisidinas_ND2 rev
echinogorgia_complexa_ND2
euplexaura_crassa_ND2
pseudopterogorgia_bipinnata_ND2
acanella_sburnea MD2 rev
sibagogorgia_cauliflora_MND2
briareum_asbestinum_MND2
corallium_elatius_ND2
corallium_konojoi_ND2
corallium_rubrum_MD2 rev
paracorallium_japonicurm_MND2 rev
heliopora_coerilea_ND2
stylatula_elongata_ND2
renilla_muelleri_ND2
calicogorgia_granulosa_ND2
Consensus

Conservation

260 230 400 420
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TG CAAACAT TATGTATGTTTATC TTAGTGGCTTATAATAAAAACTCATTGTTATCEGGCAGAAGCTGGGC TGAAATACTTCGTGTTA
TGCAAACATTATGTATGTTTATC TTAGTGGCTTATAATAAAAACTCATTGTTATCGGCAGAAGCTGGGCTGAAATACTTCGTGTTA
TGCAAACAT TATGTATGTTTATC TTAGTGGCTTATAATAAAAATTCATTGTTATCGGCAGAAGCTGGGC TAAAATACTTCGTGTTA
TGCAAACAT TATGTATGTTTATC TTAGTAGCTTATAATAAAAACTCACTGT TATCAGCAGAAGCTGGAT TGAAATACTTCGTGTTA
TGCAAACAT TATGTATGTTTATC TTAGTGGCTTATAATAAAAATTCATTGT TATCAGCAGAAGCTGGAT TAAAATACTTCGTGTTA
TGCAAACATTATGTATGTTTATCTTAGTGGCTTATAATAAAAACTCATTGTTATCGGCAGAAGCTGGGCTGAAATACTTCGTGTTA
TG CAAA AT TATGTATGTTTATC T TAGTGGCTTATAATAAAAACTCATTATTATCGGCAGAAGCTGGGCTGAAATACTTCGTGTTG
S s AAACAT TATGTATGTTTATCTTAGTGGCTTATAATAAAAACTCATTATTATCEGGCAGAAGCTGGGCTGAAATACTTCGTGTTE
TGCAAACAT TATGTATGTTTATCTTAGTGGCTTATAATAAAAACTCATTATTATCGGCAGAAGCTGGGCTGAAATACTTCGTGTTGE
TGCAAACAT TATGTATGTTTATCTTAGTGGCTTATAATAAAAACTCATTATTATCGGCAGAAGCTGGGCTGAAATACTTCGTGTTGE
TG CAAACAT TATGTATGTTTATC TTAG TAGCTTATAATAAAAACTCATTGTTATCAGCAGAAGCTGGGCTGAAATATTTTGTGTTG
TG CAAA AT TATGTATGTTTATC TTAG TAGCTTATAATAAAAACTCATTGTTATCAGCAGAAGCTGGAT TGAAATACTTCGTGTTA
TG CAAA CAT TATGTATGT T TATC TTAG TGGCTTATAATAAAAACTCATTGTTATCGGCAGAAGCTGGGECTAAAATACTTCGTGTTA
TG CAAACAT TATGTATGTTTATC T TAGTGGCTTATAATAAAAACTCATTGTTATCGGCAGAAGCTGGGCTGAAATACTTCGTGTTA
TGO AAACATTETGTATGTTTATC TTAGTGGCTTATAATAAAAACTCATTGTTATCGGCAGAAGCGGGGCTGAAATACTTCGTGTTG
TG AAACAT TATGTATGTTTATC TTAGTAGCTTATAATAAAAACTCATTGTTATCAGCAGAAGCTGGAT TGAAATACTTCGTGTTA
TG CAAACAT TATGTATGTTTAT T TTAG TGGCTTATAATAAAAATTCATTGT TATCAGCAGAAGC TGGAT TAAAATACTTCGTGTTA
TECAAACATTATGTATGTTTATC TTAGTGGCTTATAATAARAAACTCATTATTATCAGCAGAAGCTGGGT TGAAATACTTCGTGTTA
TG CAAACAT TATGTATGTTTAT T TTGG TGGCTTATAATAAAAATTCACTGT TATCAGCAGAAGC TGGAT TAAAATACTTCGTGTTA
TG CAAACAT TATGTATGTTTAT T TTGG TGGCTTATAATAAAAATTCACTGT TATCAGCAGAAGCTGGAT TAAAATACTTCGTGTTA
TGO AAACAT TATGTATGTTTAT T TTAGTGGCTTATAATAAGAATTCATTGTTATCAGCAGAAGC TGGAT TAAAATACTTTGTGTTA
TGCAAACATTATGTATGTTTATT TTAGTGGCTTATAATAAGAATTCATTGTTATCAGCAGAAGCTGGAT TAAAATACTTTGTGTTA
TGCAAACCT TATGTATGTTTATT TTAGTAGCTTATAGTAAAGACTCATTGTTATCAGCAGAAGCTGGATTAAAATACTTCGTGTTA
TGCAAACATTATGTATGTTTATCTTAGTCGCTTATAATAAAAACTCACTGTTATCAGCAGAAGCTGGAT TGAAATATTTTIGTGTTA
TG CAAACAT TATGTATGTTTATC TTAGTTIGCT T ATAATAAAAACTC TATAT TATCAGCAGAAGC TGGACTGAAATATTTTGTGTTA
TG CAAACAT TATGTATGTACATC TTAGTGGCTCACAATAAAGACTCACTGTTEGTCGGCTGAGGCTGGGCTGAAATACTTCGTGETT
TGCAAACATTATGTATGTTTATCTTAGTGGCTTATAATAAAAACTCATTGT TATCAGCAGAAGCTGGGCTGAAATACTTCGTGTTA
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GGGGCACTATCTTCGGGGTTATTCCTGTTTGGT TGEGCCTTAAT T TATGGC TCCACCGGAGAGTTTGACCTTCAATTTATTCGTAT
GGGGCACTATCTTCGGGGTTATTCCTGTTTGGT TGEGCCTTAATT TATGGCTCTACAGGAGAACTTGAACTTCAATTTATTCGTAT
GGAGCACTATCTTCGGGATTGTTCCTGTTTGGTTGTGCCTTAATT TATGGCTCCACAGGAGAGCTTGAACTTCAATTTATTCGTAT
GGGGCATTATCTTCGGGGTTATTCCTGTTTGGTTGTGCCTTAATT TATGGCTCCACAGGAGAGCTTGAACTTCAATTTATTCGTAT
GGEGEGCACTATCTTCG GG ET TG TTCCTG T T TG G T TG TG CC TTAAT T TATGGC TCCACAGGAGAGCTTGAGCTTCAATTTATTCGTAT
GEEGCACTATCTTCG GG T TG TTC LT T T TG G T TG G CC TTAAT T TATGGC TCCACAGGAGAGCTTGAGCTTCAATTTATTCGTAT
GEEGCACTATCTTCG GG T TG TTC LT T T TG G T TG G CC TTAAT T TATGGC TCCACAGGAGAGCTTGAGCTTCAATTTATTCGTAT
GGGGCACTATCTTCGGGGTTGTTCCTGTTTGGT TGEGCCTTAATT TATGGC TCCACAGGAGAGCTTGAGCTTCAATTTATTCGTAT
GGG GCACTATCTTCG GG ET TG TTCCTG T T TG G T TGEGCC TTAAT T TATGGC TCCACAGGAGAGC TTGAGCTTCAATTTATTCGTAT
GGG GCACTATCTTCG GG ET TG TTCCTG T T TG G T TG GCC TTAAT T TATGGC TCCACAGGAGAGCTTGAGCTTCAATTTATTCGTAT
GGEGEGCETTATCTTCG GGG T TG TTTCTG T T TG G T TG TG CTE TAAT T TATGGC TCTACAGGAGAGC TTGAACTTCAATTTATTCGTAT
GEEGECACTTTCTTCG GGG T TG TTC LT T T TG G T TG TG CC TTAAT T TATGGC TCCACAGGAGAGCTTGAACTTCAATTTATTCGTAT
GGG GCACTATCTTCG GG ET TG TTCCTG TTTGGT TG GCCTTAAT T TATGGC TCCACAGGAGAGCTTGAGCTTCAATTTATTCGTAT
GGG GCACTATCTTCG GG ET TG TTCCTG T T TG G T TG TG CCE TEGAT T TATGGC TCCACAGGAGAGCTTGAACTTCAATTTATTCGTAT
GGG GCACTATCCTCG GGAT TG TTCCTG T T TG G T TGEGCCE TAATTTACGGC TCCACAGGAGAGC TTGAACTTCAATTTATTCGTAT
GGEGEGCACTATCTTCGGGET TG TTCCTGTTTGGET TGTGCCTTAAT T TATGGC TCCACAGGAGAGCTTGAACTTCAATTTATTCGTAT
GGGGCACTATCTTCGGGGTTGTTTCTGTTTGGTTGTGCCTTAATT TATGGCTCCACAGGAGAGCTTGAACTTCAATTTATTCGAAT
GGGGCACTATCTTCGGGGTTGTTCCTGTTTGGTTGTGCCTTAATT TATGGCTCCACAGGAGAGCTTGAACTTCAATTTATTCGTAT
GGG GCACTATCTTCG GG ET TG TTTCTG T TTGGT TG TG CCTTAAT T TATGGC TCCACAGGAGAGCTTGAACTTCAATTTATTCGTAT
GGGEGCACTATCTTCGGGETTGTTTCTGTTTGGT TGTGCCTTAATTTATGGC TCCACAGGAGAGCTTGAACTTCAATTTATTCGTAT
GGGGCACTATCTTCGGGGTTGTTTCTGTTTGGT TGTGCCTTAATT TATGGCTCCACAGGAGAGCTTGAACTTCAATTTATTCGTAT
GGGGCACTATCTTCGGGGTTGTTTCTGTTTGGT TGTGCCTTAATTTATGGCTCCACAGGAGAGCTTGAACTTCAATTTATTCGTAT
GGGGCATTATCTTCGGGGTTGTTCCTATTTGGTTGTGCCTTAATTTATGGCTCTACAGGAGAGCTTGAACTTCAATTTATTCGTAT
GGGGCGTTATCTTCGGGGTTGTTCCTGTTTGGT TGTGCCECTAATTTATGGC TCTACAGGAGAGCTTGAACTTCAATTTATTCGTAT
GGGGCGCTATCTTCGGGGT TG TTCCTG TTTGGT TGTGCT TTAAT T TATGGT TCTACAGGAGAACTTGATCTTCAATTTATTCATAT
GGGGCTCTATCTTCGGGGTTGTTTCTG TTEGGT TGEGCCECTAATT TATGGATCCACTGGAGAGCTTGTACTTCAATTTACTAGTAT
GGGGCACTATCTTCGGGGTTGTTCCTGTTTGGT TGTGCCTTAAT T TATGGC TCCACAGGAGAGCTTGAACTTCAATTTATTCGTAT
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GAGTATAGTATCTTATGGAACATTAGCTGGTAAGTGTCT TATTACTATTTCATTGTTATTTAAAGTATCTGCAGCCCCATTTCATA
GAGTATAGTATCTTATGGAACATTAGC TGGTAAGTGTCT TATTACTATTTCATTGTTATTTAAAGTATCTGCAGCCCCGTTTCATA
CAGTATAATATC T TATGGAACATTAGC TGGTAAGTGTCT TATTACTATCTCATTGTTATTTAAAGTATCTGCAGCTCCATTTCATA
GAGTC TAATATC T TATGGAGCATTAGC TGGTAAGTGTCT TATTACTEGTCTCATTATTATTTAAAGTGTCTGCAGCTCCATTTCATA
GAGTATAATATCTTATGGEGCATTAGCTGGTAAGTGTCT TATTACTATCTCATTATTATTTAAAGTATCTGCAGCTCCATTTCATA
GAGCATAGTATCTTATGGECTATTAGC TGGTAAGTGTAT TATTACTATTTCATTGTTATTTAAAGTATCTGCAGCCCCATTTCATA
GCGAGCATAGTATCTTATGAGATATTAGCTGGTAAATGTT T TATTACTATCTCATTGTTATTTAAAGTATCTGCAGCCCCATTTCATA
GAGCATAGTATC T TATGAGAT ATTAGC TGGTAAATGTT T TATTACTATCTCATTGTTATTTAAAGTATCTGCAGCCCCATTTCATA
GAGCATAGTATCTTATGAGATATTAGC TGGTAAATGTTTTATTACTATCTCATTGTTATTTAAAGTATCTGCAGCECCATTTCATA
CAGCATAGTATCTTATGAGATATTAGC TGGTAAATGTT T TATTACTATCTCATTGTTATTTAAAGTATCTGCAGCECCCATTTCATA
GAGTCTAATATCTTATGGAGCATTAGCEGGTAAGTGTCT TATTACTGTTTCATTATTATTTAAAGTGTCTGCAGCTCCATTTCATA
GAGTCTAATATCTTATGGAGC- - = === TEGTAAGTGTCT TATTACTATCTCACTATTATTTAAAGTGTCTGCAGCTCCTTTTCATA
GAGCATAGTATCTTATGAGATATTAGC TGGTAAATGTTTTATTACTATTTCATTGTTATTTAAAGTATCTGCAGCECCATTTCATA
CAGTATAGTATCTTATGGEEGTATTAGC TGGAAAGTGTCT TATTACTATCTCATTGTTATTTAAAGTATCTGCAGCECCCATTCCATA
GCGAGTATAGTATCTTATGGEGTATTAGCTGGTAAGTGTCT TATTACTATCTCATTGTTATTTAAAGTATCTGCTGCCCCATTTCATA
GAGTCTAATATCTTATGGAGC - - = === TEGTAAGTGTCT TATTACTATCTCACTATTATTTAAAGTGTCTGCAGCTCCTTTTCATA
GAGTATAATATCTTATGGAGCATTAGC TGGTAAGTGTCT TATTACTGTCTCATTATTATTTAAAGTATCTGCAGCTCCATTTCATA
GAGTEGTAATATCTTATGGAGCATTAGCTGGTAAATGTCT TATTACTGTCTCATTATTATTTAAAGTATCTGCAGCTCCATTTCATA
GEGTATAATATCTTATGGAGCATTAGC TGGTAAGTGTCT TATTACTATCTCATTATTATTTAAAGTATCTGCAGCTCCATTTCATA
CEGTATAATATC T TATGGAGCATTAGC TGGTAAGTGTCT TATTACTATCTCATTATTATTTAAAGTATCTGCAGCTCCATTTCATA
AAGTATAATATC T TATGGAGCATTAGC TG TAAGTGTCT TATTACTATCTCATTATTATTTAAAGTATCTGCAGCTCCATTTCATA
AAGTATAATATCTTATGGAGCATTAGCTGGTAAGTGTCT TATTACTATCTCATTATTATTTAAAGTATCTGCAGCTCCATTTCATA
GAGTATAATGTCTTATGGAGCATTAGT TGGTAAGTGTCT TATTACTATCTCATTATTATTTAAAGTATCTGCAGCTCCATTTCATA
CAGTOTAATATC T TATGGAGCAC TAGC TGGTAAGTGTCT TATTACTGTCTCATTATTATTTAAAGTATCTGCAGCTCCATTTCATA
GAGTATAGTATC T TATGGAGCATTAGC TGGTAAGTGTTTTATTACTGTCTCATTATTATTTAAAGTATCTGCAGCTCCATTTCATA
GCTGCACAGAATCTTATGGECTTATCAGCTGGTAAGTGTCT TATCACTATCTCACTGCTATTTAAAGTGTCCGCGGCCCCGTTTCATA
GAGTATAATATCTTATGGAGCATTAGC TGGTAAGTGTCT TATTACTATCTCATTATTATTTAAAGTATCTGCAGCTCCATTTCATA
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TGET GGG CCCCCGATG TATATGAAGGGGCTC CAACTTGGGTAGCTGCGC TAT TATCTATCGTGCCTAAAT TGGGTGTACTAGCCATT
TGTGGGCCCCCGATGTCTACGAAGGGGCTC CAACTTGGG TAGCTGCGCTATTATCTATTIGTGCCTAAATTGGGEGTACTAGCTATT
TGETGGGCCCCCGATG TCTACGAGGGGGCTC CAACTTGGG TAGCTGCGC TAT TATCTATCGTGCCTAAAT TGGGEGTACTAGCTATT
TGTGGGCCCCCGATGTCTACGAAGGGGCTC CAACTTGGGTAGCTGCGCTATTATCTATCGTGCCCAAAT TGGGGGTACTAGCTATT
TGET GGG CCC TGATG TATACGAAGGAGC TC CAACTTGGGTAGCTGCGCTAT TATCTATCGTGCCTAAAT TGGGEGTACTAGCTATT
TGTGGGCCCCCGATGTCTACGAGGGGGCTC CAACTTGGG TAGCTGCGCTATTATCTATCGTGCCTAAACTGGGGGTACTAGCTATT
TGET GGG e CGAT G T TACGAGG GGG C TC CAACT TG G TAGC TG GCTAT TATCTATCGTGCCTAAACTGGGAGTACTAGCTATT
TGETGGGCCCCCGATGTCTACGAGGGGGECTC CAACTTGGGTAGCTGCGCTAT TATCTATCGTGCCTAAACTGGGAGTACTAGCTATT
TGETGGGCCCCCGATG TCTACGAGGGGGCTC CAACTTGGG TAGCTGCGC TAT TATCTATCGTGCCTAAACTGGGAGTACTAGCTATT
TGTGGGCCCCCGATGTCTACGAGGGGGCTC CAACTTGGGTAGCTGCGCTATTATCTATCGTGCCTAAACTGGGAGTACTAGCTATT
TGET GGG CCCCGATG T T TAT GAGG GGG C TC CAAC T T GGG TEGC TG GCTAT TATCTATCGTGCCTAAAT TAGGGEGTACTAGCTATT
TGETGGGCCCCCGATGTATACGAAGGGGCTC CAACTTGGGTAGCTGCGCTATTATCTATCGTGCCTAAAT TAGGGGTACTAGCTATT
TGETGGGCCCCCGATG TCTACGAAGGGGCTC CAACTTGGG TAGCTGCGC TAT TATCTATCGTGCCTAAACTGGGAGTACTAGCCATT
TGTGGGCCCCCGATGTCTACGAAGGGGCTC CAACTTGGGTAGCAGCGCTATTATCTATCGTGCCGAAAT TAGGGGTGCTAGCTATT
TGET GGG CCCCGAT G TATACGAGG GGG CEC CAACT T GGG TAGCTGCGCTAT TATCTATCGTGCCTAAAT TAGGGEGTACTAGCCATT
TGETGGGCCCCCGATGTATACGAAGGGGCTC CAACTTGGGTAGCTGCGCTATTATCTATCGTGCCTAAAT TAGGGGTACTAGCTATT
TGET GGG CCC CGAT G TATACGAAGGGEC TC CAACT TG TAGT TG GCTAT TATCTATCGTGCCCAAAT TGGGEGTACTAGCTATT
TGET GGG CCCCCGATG TCTATGAAGGGGCTC CAACT TG TAGCTGCGC TAT TATCTATCGTGCCTAAAT TAGGGGTACTAGCTATT
TGTGGGCCCCCGATG TATACGAAGGGGCTC CAACTTGGG TAGTTGCGCTATTATCTATCGTGCCCAAACTAGGGGTACTAGCTGTT
TGETGGGCCCCCGATGTATACGAAGGGGCTC CAACTTGGGTAGTTGCGCTATTATCTATCGTGCCCAAACTAGGGGTACTAGCTGETT
TGET GGG CCCCGAT G TATACGAAGGGEC TC CAACT TG TAGT TG GCTAT TATCTATCGTGCCCAAAT TGGGEGTACTAGCTATT
TGET GGG CCCCGATG TATACGAAGGGGCTC CAACT TG TAGTTGCGC TAT TATCTATCGTGCCCAAAT TGGGEGTACTAGCTATT
TGTGGGCCCCCGATGTCTATGAGGGGGCTC CAACTTGGG TAGCTGCGC TATTATCTATCGTACCTAAAT TAGGGGCACTAGCTATT
TGETGGGCTCCCGATG TATATGAAGGGGCTC CAACTTGGGTTGCTGCGCTAT TATCTATCGTGCCCAAAT TAGGGGTACTAGCTATT
TGET GGG CC L CGAT G TATAT G GGG GG ECTCCTAC T T GGG TEGC TGO GCTAT TATCTGTTGTGCCTAAAT TGGGEGTACTAGCTATT
TGET GGG CCCCCGATG TCTACGAGGGGGCTC CAACT TG TAGCTGCGC TAT TATCTATCGTGCCTAAACTGGGAGTACTAGCTATT
TGTGGGCCCCCGATGTCTACGAAGGGGCTC CAACTTGGG TAGCTGCGCTATTATCTATCGTGCCTAAATTGGGGGTACTAGCTATT
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ATAGTACAAATAGGC T TAAAT GAAATGGGETTATTAATAGCTGGATTAATCTCTTTGATTGTCGGGGCTATAGGAGC TTTAAATCA
ATAGTACAAATAGGC T TAAATGAAATGGGECTATTAATAGCTGGATTAATCTCTTTGATTGTCGGGGCTATAGGAGC TTTAAATCA
ATA TG CAAATAGGC T TAAAT GAAATG GG T TATTAATAGCCGGAATAATCTCTTTGATTGTGGGEGGCTATAGGAGCTTTGAATCA
ATAATACAAATAGGCC TAAAT GAAATAGGATTATTAATGGCCGEEETAATCTCETTAATTATTGGGGCTATAGGAGCTTTGAATCA
ATAATACAAATAGGCC TAAAT GAAATAGGAT TATTAGTGGCCGGATTAATCTCTCTGATTATCGGGGCTATAGGAGCTTTGAATCA
ATAGTACAAATAGGAT TAAAT GAAATGGGET TATTAATAGCCGGATTAATTTCTTTGATTGTCGEGGCTATAGGAGCTTTGAATCA
ATAGTACAAATAGGC T TAAAT GAAATGGGETTATTAATAGCCGGATTAATTTCTTTGATTGTCGGGGCTATAGGAGCTTTGAATCA
ATAGTACAAATAGGC T TAAAT GAAATGGGET TATTAATAGCCGGATTAATTTCTTTGATTGTCGGGGCTATAGGAGCTTTGAATCA
ATAGTACAAATAGGC T TAAAT GAAATGGGETTATTAATAGCCGGATTAATTTCTTTGATTGTCGGGGCTATAGGAGCTTTGAATCA
ATAGTACAAATAGGC T TAAAT GAAATGGGET TATTAATAGCCGGATTAATTTCTTTGATTGTCGGGGCTATAGGAGCTTTGAATCA
ATAATACAAATCGGT C TAAAT GAAATAGGAT TATTGATGGCCGGETTAATATCTTTGATTATTGGGGCTATAGGAGC TTTGAATCA
ATAATACAAATAGGCC TAAAT GAAATCGGACTATTAATGGCCGGGETAATCTCTTTGATTATTGGGGCTATAGGAGC TTTGAATCA
ATAGTACAAATAGGC T TAAAT GAAATGGGETTATTAATAGCCGGATTAATTTCTTTGATTGTTGGGGCTATAGGAGC TTTGAATCA
ATAGTACAAATAGGC T TAAAT GAAATGGGECTATTAATAGCCGGATTAATCTCTTTGATTGTCGGGGCCATAGGAGCTTTGAATCA
ATAGTACAAATCGG LT TAAAT GAAATGGGECTE TTAATAGCCGGGE TAATTTCTTTAATCGTTGGGGCTATAGGAGCTTTGAATCA
AT ATACAAATAGGCC TAAAT GAAATCGGACTATTAATGGCCGGGETAATCTCTTTGATTATTGGGGCTATAGGAGCTTTGAATCA
ATAATACAAATAGGCC TAAAT GAAATCGGATTATTAATGGCCGGATTAATTTCTTTGATTATCGGGGCTATAGGAGCTTTGAATCA
ATAGTACAAATAGGCC TAAAT GAAATAGGATTATTAATGGCCGGATTAATCTCTTTGEGTTATTGGGGCTATAGGAGCTTTGAATCA
ATAATACAAATAGGCC TAAAT GAGATAGGATTATTAATGGCCGGATTAATTTCTCTGATTATCGGGGCTATAGGAGCTTTGAATCA
ATAATACAAATAGGCC TAAAT GAGATAGGATTATTAATGGCCGGATTAATTTCTCTGATTATCGGGGCTATAGGAGCTTTGAATCA
ATAATACAAATAGGCC TAAAT GAAATAGGATTATTAATGGCCGGATTAATTTCTCTGATTATCGGGGCTATAGGAGCTTTGAATCA
ATAATACAAATAGGCC TAAAT GAAATAGGATTATTAATGGCCGGATTAATTTCTETGATTATCGGGGCTATAGGAGCTTTGAATCA
ATAATACAAATAGGCC TAAAT GAGATAGGATTATTAGTGGCCGEETTAATCTCTTTGATTGTTGGAGCTATAGGAGCTTTGAATCA
ATAGTACAAATCGGCC TAAAT GAAATAGGATTATTAATGGCCGGETTAATCTCTTTGATTATAGGGTCTATAGGAGCCTTGAATCA
ATAGTACAAATTGGCC TAAAT GAAATG GG ETTATTAATGGCCGEEETAATATCCTTGETTATAGGGTCTATAGGAGCCTTGAATCA
ATAGTACAAATAGGC T TAAAT GAAATGGGETTATTAATAGCCGGATTAATTTCTTTGATTGTCGGGGCTATAGGAGCTTTGAATCA
ATAGTACAAATAGGCC TAAAT GAAATGGGNTTATTAATGGCCGGATTAATTTCTTTGATTNTCGGGGCTATAGGAGCTTTGAATCA
|| 1| N W ] | [ 1 |
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AACTCGAAT AAAAAGACTACTAGC TTATAGTGGGATAAGCCATATGGGGTTTGTGTTGCTTGGAATAGCTATTGGGTCTATAGAAA
AACTCGAAT AAAAAGACTATTAGC TTATAGTGGGATAAGCCATATGGGGTTTGTGTTACTTGGAATAGCTATTGGGTCTATAGAAA
AACTCGAAT AAAAAGACTATTAGC TTATAGCGGGATAAGCCATATGGGGTTTGTGTTGCTTGGAATAGCTATTGGGTCTATAGAAA
AACTCGTATAAAAAGAT TATTAGC TTATAGCGGGATAGGCCATATAGGGTTTGTGCTGCTTGGAATAGC TATAGGGTCTATAGAGA
AACTCGTAT AR AAAGATTATTAGC TTATAGCGGGATAGG TCATATAGGGTTTGTGETGCTTGGAATAGC TATAGGGTATATAGAAA
AACTCGAAT AR AAAGACTACTAGC TTATAGCGGGATAAGTCACATGGGGETTTGTGTTGCTTGGAATAGCCATTGGGTCTATAGAAA
AACTCGAAT AR AAAGACTACTAGC TTATAGCGGGATAAGTCACATGGGGTTTGTGTTGCTTGGAATAGCCATTGGGTCTATAGAAA
AACTCGAAT AAAAAGACTACTAGCTTATAGCGGGATAAGTCACATGGGGTTTGTGTTGCTTGGAATAGCCATTGGGTCTATAGAAA
AACTCGAATAAAAAGACTACTAGC TTATAGCGGGATAAGTCACATGGGGTTTGTGTTGCTTGGAATAGCCATTGGGTCTATAGAAA
AACTCGAATAAAAAGACTACTAGC TTATAGCGGGATAAGTCACATGGGGTTTGTGTTGCTTGGAATAGCCATTGGGTCTATAGAAA
AACTCGTGTAAAAAGACTATTAGC TTATAGTGGGATAGGCCATATGGGGTTTGTGCTGCTTGGGATAGC TATAGGGTCTATAGAAA
AACTCGTATAAAAAGATTATTAGC TTATAGCGGGATAGGCCATATAGGGTTTGTGCTGCTTGGAATAGCTATAGGGTCTATAGAAA
AACTCGAAT AAAAAGACTACTAGC TTATAGCGEGATAAGTCACATGGGGTTTGTGTTGCTTGGAATAGCCATTGGGTCTATAGAAA
AACTCGAAT AAAAAGACTACTAGC TTATAGCGE TATAAGE CATATGGGGTTTGTGTTGCTCGGAATAGCCATTGGGTCTATAGAAA
AACTCGAAT AR AAAGACTACTAGC TTATAGCGEGATAAGL CATATGGGGTTTGTGTTGCTTGGAATAGCTATTGGGTCTATAGAAA
AACTCGTAT AAAAAGATTATTAGC TTATAGCGGEGATAGGL CATATAGGGTTTGTGETGCTTGGAATAGCTATAGGGTCTATAGAAA
AACTCGTAT AAAAAGATTATTAGC TTATAGCGGGATAGG TCATATAGGGTTTGTGETGCTTGGAATAGCTATGGGGTCTATAGAAA
AACTCGTAT AR A AGATTATTAGC TTATAGCGGGATAGG TCATATAGGGTTTGTGTTGCTTGGAATAGCTATAGGATCTATAGAAA
AACTCGTAT AR AL AGATTATTAGC TTATAGCGGGATAGG TCATATAGGGTTTGTGETGCTTGGAATAGCTATGGGGTCTATAGAAA
AACTCGTAT AAAAAGATTATTAGC TTATAGCGGGATAGGTCATATAGGGTTTGTGETGCTTGGAATAGCTATGGGGTCTATAGAAA
AACTCGTAT AAAAAGAT TATTAGC TTATAGCGGGATAGGTCATATAGGGTTTGTGETGCTTGGAATAGCTATGGGGTCTATAGAAA
AACTCGTATAAAAAGAT TATTAGC TTATAGCGGGATAGGTCATATAGGGTTTGTGCTGCTTGGAATAGCTATGGGGTCTATAGAAA
AACTCGTATAAAAAGAT TATTAGC TTATAGCGGGATAGGACATATGGGGTTTGTGETGCTTGGAATAGC TATAGGATCTATAGAAA
AACTCGTATAAAAAGAT TATTAGC TTATAGCGGGATAGGCCATATAGGGTTTGTGTTGCTTGGAATAGC TATAGGATCTATAGAAA
AACTCGTAT AAAAAGATTATTAGC TTATAGCGGAATAGGC CACATAGGGTTTGTGTTGCTTGGAATAGCTATTGGGTCTATAGAAA
AACTCGAAT AR AAAGACTACTAGC TTATAGCGGGATAAGTCACATGGGGTTTGTGTTGCTTGGAATAGCCATTGGGTCTATAGAAA
AACTCGTATAAALMAGANTATTAGC TTATAGCGGGATAGGTCATATGGGGTTTGTGTTGCTTGGAATAGCTATTGGGTCTATAGAAA
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GTCTTCAGGCGAGTTTAATGTATATAGGTGCCTATATAATAACTCAAGTACTACTTTGGTCTATAGTACTAATTATATCTCCTAAA
GTCTTCAGGCGAGTTTAATGTATATAGGTGCCTATATAATAACTCAAGTATTACTTTGGTCTATAGTACTAATTATATCTCCTAAA
GTCTTCAGGCGAGTTTAATGTATATAGGTGCCTATATAATAACTCAAGTACTACTTTGGTCTGTAGTATTAATAATATCTCCTAAA
GTATTCAGGCTAGTTTAATGTATATAGGTGCCTACATAT TAACTCAAGTATTACTTTGGTCTGTAGTACTAATTATATCACCTAAA
GTATTCAGGCTAGTTTAATGTATATGGGTGCCTATATAT TAACTCAAGTATTACTTTGGTCTGTAGTACTTATTATATCACCTAAA
GTCTTCAGGCGAGTTTAATGTATATAGGTGCCTATATAATAACTCAAGTTETACTTTGGTCTGTAGTACTAATTATATCTCCTAAA
GTCTTCAGGCGAGTTTAATGTATATAGGTGCCTATATAATAACTCAAGTTCTACTTTGGTCTGTAGTACTAATTATATCCCCTAAA
GTCTTCAGGCGAGTTTAATGTATATAGGTGCCTATATAATAACTCAAGTTETACTTTGGTCTGTAGTACTAATTATATCCCCTAAA
GTCTTCAGGCGAGTTTAATGT ATATAGGTGCCTATATAATAACTCAAGTTETACTTTGGTCTGTAGTACTAATTATATCCCCTAAA
GTCTTCAGGCGAGTTTAATGTATATAGGTGCCTATATAATAACTCAAGTTETACTTTGGTCTGTAGTACTAATTATATCCCCTAAA
GECTTCAGGCTAGTTTAATGTATATAGGTGCCTATATAT TAACTCAAGTATTACTTTGGTCTGTAGTACTTATTATATCCCCTAAA
GTCTGCAAGCTAGTTTAATGTATATAGGTGCCTACATAT TAACTCAAGTATTACTTTGGTCTGTAGTACTTATCATATCGCCTAAA
GTCTTCAGGCGAGTTTAATGT ATATAGGTGCCTATATAATAACTCAAGTTCTACTTTGGTCTGTAGTACTAATTATATCCCCTAAA
GTCTTCAGGCGAGTTTAATGTATATAGGTGCCTATATAATAACTCAAGTACTACTTTGGTCTGTAGTACTTATTATATCTCCTAAA
GTCTTCAGGCGAGTTTAATGTATATAGGTGCCTATATAATAACTCAAGTACTACTTTGGTCTGTAGTACTTATTATATCTCCTAAA
GTATGCAAGCTAGTTTAATGTATATAGGTGCCTACATAT TAACTCAAGTATTACTTTGGTCTGTAGTACTTATCATATCGCCTAAG
GTATTCAGGCTAGTTTAATGT ATATAGGTGCCTATATAT TAACTCAAGTATTACTTTGGTCTGTAGTACTTATTATATCACCTAAA
GTATTCAGGCTAGTTTGATGTATATAGGTGCCTATATAT TAACTCAAGTACTACTTTGGTCTGTAGTACTTATTATATCTCCTAAA
GTATTCAGGCTAGTTTAATGTATATAGGTGCCTATATAT TAACTCAAGTATTACTCTGGTCTGTAGTACTTATTATATCACCTAAA
GTATTCAGGCTAGTT TAATGTATATAGGTGCCTATATAT TAACTCAAGTATTACTCTGGTCTGTAGTACTTATTATATCACCTAAA
GTATTCAGGCTAGT T TAATGTATATAGGTGCCTATATAT TAACTCAAGTATTACTTTGGTCTGTAGTACTTATTATATCACCCAAA
GTATTCAGGCTAGTTTAATGTATATAGGTGCCTATATAT TAACTCAAGTATTACTTTGGTCTGTAGTACTTATTATATCCCCCAAA
GTATTCAGGCTAGTT TGATGTATATAGGTGCCTATATAT TAACTCAAGTATTACTTTGGTCTATAGTACTTGTCATATCTCCTAGA
GECTTCAGGCTAGTT TEATGTATATAGGTGCCTACATAT TAACTCAAGTATTACTTTGGTCTGTAGTACTTATTATATCTCCTAAA
GTATTCAGGCTAGTTTAATGTACATAGGCGCTTACATAT TAACTCAAGTATTGCTATGGTCTGTAGTACTTATTATATCCCCTAAA
GTCTTCAGGCGAGTTTAATGTATATAGGTGCCTATATAATAACTCAAGTTETACTTTGGTCTGTAGTACTAATTATATCCCCTAAA
GTCTTCAGGCTAGTTTAATGTATATAGGTGCCTATATAT TAACTCAAGTATTACTTTGGTCTGTAGTACTTATTATATCNCCTAAA
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AGAGATATGCTTATTGAATTTAGTGGTGTTTCAAGATTAAACCCAATETTAGCATTAGCATTAGCTACAGGTTTATTGTCTACTGC
AGAGACATGCTTATT GAGTTTAGTGGT GTTTCAAGATTAAACCCAATETTAGCATTAGCATTAGCTACAGGTTTATTATCTACTGC
AGAGACATGCTTATTGAGT TTAGTGGTGTTTCAAGATTAAACCCAATGTTAGCATTAGCATTAGCTACAGGTTTATTGTCTACTGE
AGAGATATGCTTATTGAGTTTAGTGGTATTTCAAGATTAAACCCAATETTAGCATTAGCATTAGCTGCAGGTTTATTGTCTACTGC
AGAGATATGCTTATTGAGTTTAGTGGTATTTCAAGATTAAACCCAATCTTAGCATTAGCACTAGCTGCAGGTTTATTGTCTACTGC
AGAGACATGCTTATTGAATTTAGTGGT GTTTCAAGATTAAGCCCAATETTAGCATTAGCATTAGCTACAGGTTTATTGTCTACTGC
AGAGACATGCTTATTGAAT TTAGTGGTGTTTCAAGATTAAGCCCAATGTTAGCACTAGCATTAGCTACAGGTTTATTGTCTACTGE
AGAGACATGCTTATTGAATTTAGTGGTGTTTCAAGATTAAGCCCAATETTAGCACTAGCATTAGCTACAGGTTTATTGTCTACTGC
AGAGACATGCTTATTGAATTTAGTGGTGTTTCAAGATTAAGCCCAATETTAGCACTAGCATTAGCTACAGGTTTATTGTCTACTGC
AGAGACATGCTTATTGAATTTAGTGGT GTTTCAAGATTAAGCCCAATETTAGCACTAGCATTAGCTACAGGTTTATTGTCTACTGC
AGAGATATGCTTATTGAGT TTAGTGGTGTTTCAAGATTAAACCCAATTTTGGCATTAGCATTAGCTGCAGGTTTATTGTCTACTGE
AGAGATATGCTTATTGAGTTTAGTGGTGTTTCAAGATTAAACCCAATETTAGCATTAGCATTGGCTGCAGGTTTATTGTCTACTGC
AGAGACATGCTTATTGAATTTAGTGGTGTTTCAAGATTAAGCCCAATETTAGCACTAGCATTAGCTACAGGTTTATTGTCTACTGC
AGAGACATGCTTATT GAGT TTAGTGGT GTTTCAAGATTAAGCCCEBATETTEGCATTAGCATTGGCTACAGGTTTATTGTCTACTGC
AGAGATATGCTTATTGAGTTTAGCGGTGTTTCAAGATTAAACCCCATETTGGCATTAGCATTAGCTACAGGTTTATTGTCTACTGC
AGAGATATGCTTATT GAGTTTAGTGGT GTTTCAAGATTAAACCCAATETTAGCATTAGCATTGGCTECAGGTTTATTGTCTACTGC
AGAGATATGCTTATTGAGTTTAGCGGTATTTCAAGATTAAACCCAATETTAGCATTAGCACTAGCTGCAGGTTTATTGTCTACTGC
AAAGATATGCTTATT GAGT TTAGCGGTCTTTCAAGATTAAACCCAATETTAGCATTAGCATTAGCTEGCAGGTTTATTATCTACTGC
AGAGATATGCTTATTGAGTTTAGCGGTATTTCAAGATTAAACCCAATETTAGCATTAGCACTAGCTGCAGGTTTATTGTCTACTGC
AGAGATATGCTTATT GAGTTTAGCGGTATTTCAAGATTAAACCCAATETTAGCATTAGCACTAGCTGCAGGTTTATTGTCTACTGC
AGAGATATGATTATTGAGTTTAGCGGTATTTCAAGATTAAACCCAATETTAGCATTAGCACTAGCCGCAGGTTTATTATCTACTGC
AGAGATATGATTATTGAGT TTAGCGGTATTTCAAGATTAAACCCAATETTAGCATTAGCACTAGCTEGCAGGTTTATTATCTACTGC
AGAGATATGCTTATTGAGCTTAGTGGTGTTTCAAGGTTGAACCCAATTTTAGCATTAGCATTAGCTGCAGGTTTATTGTCTACTGC
AAAGATATGCTTATT GAGTTTAGTGGT GTATCAAGATTAAACCCAATETTAGCATTGGCTTTAGCTACAGGTTTATTGTCTACTGC
AAAGATATGCTCATTGAGTTTAGTGGTGTTTCAAGATTAAACCCAATETTAGCATTAGCATTAGCTACAGGTTTATTGTCTACTGC
AGAGACATGCTTATTGAAT TTAGTGGT GTTTCAAGATTAAGCCCAATETTAGCACTAGCATTAGCTACAGETTTATTGTCTACTGC
AGAGATATGCTTATTGAGT TTAGTGGT GTTTCAAGATTAAACCCAATNTTAGCATTAGCATTAGCTACAGGTTTATTGTCTACTGC
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primnoa_resedasformis_ND2
sinularia_peculiaris_ND2
narella_hawaiinensis_ND2
paraminabea_aldersladei_ ND2
scleronephthya_gracillimum_ND2
dendronephthya_castanea_ND2
dendronephthya_gigantea_ND2
dendronephthva_mollis_ND2
dendronephthya_susnsoni_ND2
junceella_fragilis_ND2
keratoisidinae_MD2 rev
e(hmogorgia_mmp@xa_NDQ
euplexaura_crassa_ND2
pseudopterogorgia_bipinnata_ND2
acanella_sburnea_MND2 rev
sibagogorgia_cauliflora_ND2
briareum_asbestinum_ND2
carallium_elatius_ND2
corallium_kenaojoi_ND2
corallium_rubrum_MND2 rev
paracorallium_japonicum_ND2 rev
heliopora_coerulea ND2
stylatula_elongata ND2
renilla_muelleri_ND2
calicogorgia_granulosa_ND2
Consensus

Conservation
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A GATTCCCC T T TAAT TGGEGT T T TTAAC TAAGTGGTATATTATCT TAGCAGCTGT TGGTCAAGGCTACTATCTTAGCGCTTTAA
AGGAATTCCCCCTTTAATTGGGTTTTTGACTAAATGGTATATTATCTTAGCAGCTGTTGGTCAAGGCTACTATCTTAGCGCTTTAA
AGGAATTCCTCCTT T AATTGGGT T T TTAACTAAATGGTATATTATCTTAGCAGCTGT TGGTCAAGGTTACTATCTTAGTGCTTTAA
AGGAATTCCCCCTTTAATTGGGTTTTTGACTAAATGGTATATTATCTTAGCAGCTGTTGGTCAAGGCTACTATCTTAGCGCTTTAA
AGGAATCCCCC LT T AATTGGGT T T T TAGC TAAAT GG TATATTATCTTAGCAGCTGT TGGTCAAGGCCACTATCTTAGCGCTTTAA
AGGAATTCCCCCTTTAATTGGEGTTT TT AACTAAATGGTATATTATCT TAGCAGCTGT TGGTAAAGGTTACTATAT TAGCGCT - - - -
AGGAATTCCCCCTTTAAT TGGEGT TT T T AAC TAAATGGTATATTATCT TAGCAGCTGT TGGTAAAGGTTACTATATTAGCGCTTTAA
A AATTCCCC T T TAAT TGGEGT T T T T AAC TAAATGGTATATTATCT TAGCAGCTGT TGGTAAAGGTTACTATATTAGCGCTTTAA
AGGAATTCCCCCTTTAATTGGGT TT T TAACTAAATGGTATATTATCTTAGCAGCTGT TGGTAAAGGTTACTATATTAGCGCTTTAA
AGGAATTCCCCCTTTAATTGGGTTTTTAACTAAATGGTATATTATCTTAGCAGCTGT TGGTAAAGGTTACTATATTAGCGCTTTAA
AGGAATCCCTCCTTTAATTGGGT TT TTAACTAAATGGTATATTATCTTAGCAGCTGT TGGTCAGGGGTACTATCTTAGCGCTTTAA
A AATCCCCCCTT T RAT TG G GT T T T TEAC TAA AT GG TATATTAT AT TAGCAGCTGT TGGTCAAGGCTACTATCTTAGCGCTTTAA
AGGAATTCCCC T TTAAT TGGEGT TT T T AAC TAAATGGTATATTATCT TAGCAGCTGT TGGTAAAGGTTACTATATTAGCGCTTTAA
AGGAATTCCCCCTTTAATTGGEGTTT TT AACTAAATGGTATATTATCTTAGCAGCTGT TGGT CAAGGTTACTATCTTAGCGCTTTAA
A GAATT LT T TAAT TG G GT T T TTAAC TAAGT GG TATATTATCT TAGCAGCTGT TGGECAAGGTTACTATCTCAGCGCTTTAA
AGGAATCCCCCCTTTAATTGGGTTT T TGAC TAAAT GGTATATTATATTAGCAGCTGT TGGTCAAGGCTACTATCTTAGCGCTTTAA
AGGAATTCCCCCTTTAATTGGGTTT TTAACTAAATGGTTTATTATCTTAGCAGCTGTTGGTCAAGGCTACTATCTTAGCGCTTTAA
AGGAATCCCCCCTTTAATTGGGT TT TTAACTAAATGGTATATTATTTTAGCAGCTGT TGGTCAAGGCTACTATCTTAGCGCTTTAA
AGGAATTCCCCCTTTAATTGGGTTT T TAACTAAATGGTATATTATCTTAGCAGCTGTTGGTCAGGGCTACTATCTTAGCGCTTTAA
AGGAATTCCCCCTTTAATTGGGT T T T TAAC TAAAT GG TATATTATCTTAGCAGCTGT TGGTCAGGGCTACTATCTTAGCGCTTTAA
A GG AATTC LT T TAAT TG G GT T T T T AAC TAAAT GG TATATTATCT TAGCAGCTGT TGGTCAGGGCTACTATCTTAGCGCTTTAA
AGGAATTCCCCCTTTAATTGGGT TT TTAACTAAATGGTATATTATCTTAGCAGCTGT TGGTCAGGGCTACTATCTTAGCGCTTTAA
AGGAATCCCCC T T T AATAGGGT T T T T AAC TAAATGGTATATTATCT TAGCAGCTGT TGGTCAAGGCTACTATCTTAGCGCTTTAA
AGGAATCCCCCCTTTAATTGGGTTT TTAACTAAATGGTATATTATCTTAGCGGCTGTTGGTCAAGGCTACTATCTTAGCGCTTTAA
A AATTCCCC T T TAAT TG GGT T T TAAC TAAGT GG TATATTATATTAGCGGCTGT TGGTCAAGGCTATTATCTTAGCGCCTTAA
AGGAATTCCCCCTTTAAT TGGEGT TT T T AAC TAAATGGTATATTATCT TAGCAGCTGT TGGTAAAGGTTACTATATTAGCGCTTTAA
AGGAATTCCCCCTTTAATTGGGTTT T T AACTAAATGGTATATTATCTTAGCAGCTGT TGGTCAAGGCTACTATCTTAGCGCTTTAA
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TAGCTTTAGTCTGTTCCGTGATAGCTGGAGTTTATTACCTTAGAT TAGTTAAAATTATGTTTTATCAACCTTTGTCGACGCCTTTA
TAGCTTTAGTCTGTTCCGTGATAGCTGGAGTTTATTACCTTAGATTAGTTAAAATTATGTTTTATCAACCTTTGTCGACGCCTTTA
TAGCTTTAGTC TGT TCCGTGATAGCTGGAGT TTAT TATC T TAGAT TAGT TAAAATTATGTTTTATCAGCCCTTGTCTACGCCTTTA
TAGCTTTAGTC TGCTCCGTAATAGCTGGAGT TTATTACCTTAGATTAGT TAAAATTATATTTTATCAACCTTTGTCGACGCCTTTA
TAGCTTTAGTC TGCTCCGTAATAGCTGGAGT TTATTACC T TAGATTAGT TAAAATTATGTTTTATCAACCTTTATCAACACCTTTA
CAGCTTTAGTTTGTTCCGTGATAGCTGGAGTTTATTACCTTAGATTAGTTAAAATTATGTTTTATCAACCTTTGTCAACGCCTTTA
CAGCTTTAGTTTGTTCCGTGATAGCTGGAGTTTATTACCTTAGAT TAGTTAAAATTATGTTTTATCAACCTTTGTCAACGCCTTTA
CAGCTTTAGTTTGTTCCGTGATAGCTGGAGTTTATTACCTTAGATTAGTTAAAATTATGTTTTATCAACCTTTGTCAACGCCTTTA
CAGCTTTAGT T TGT TCCGTGATAGCTGGAGT TTATTACC T TAGAT TAGTTAAAATTATGTTTTATCAACCTTTGTCAACGCCTTTA
CCGCTTTAGTET G T CC G TAATAGCTGGEGT TTATTACC TGAGAT TAGT TAAAATTATATTTTATCAACCTTTGTCGGCGCCTTTA
TAGCTTTAGLC TGLTCCGTAATAGCTGGAGT TTATTACCTTAGATTAGT TAAAATTATGTTTTATCAACCTTTGTCGACGCCTTTA
CAGCTTTAGT T TG T TCC G TGATAGC TG GAGT TTATTACC T TAGAT TAGT TAAAATTATGTTTTATCAACCTTTGTCAACGCCTTTA
TAGCTTTAATTTGTTCCGTGATAGCCGGGGTTTATTACCTTAGAT TAGTTAAAATTATGTTTTATCAACCTTTGTCGACGCCTTTA
TAGCTTTAGTTTGTTCCGTGGTAGCTGGGGTETATTACCTTAGATTAGTTAAAATTATGTTTTATCAACCTTTGTCAACACCTTTA
TAGCTTTAGCC TGCTCCGTAATAGCTGGAGT TTATTACCTTAGATTAGT TAAAATTATGTTTTATCAACCTTTGTCGACGCCTTTA
TAGCTTTAGTATGCTCCGTAATAGCTGGAGT TTATTACCTTAGATTEGGTTAAAATTATGTTTTATCAACCTTTATCAACACCTTTA
TAGCTTTAGTC TGT TCCGTAATAGCTGGAGT TTATTACC T TAGAT TAGT TAAAATTATGTTTTATCAACCTTTGTCGGCGCCTTTA
TAGCTTTAGTATGCTCCGTAATAGCAGGAGT TTATTACCTTAGAT TGGTTAAAATTATGTTTTATCAACCTTTATCAACACCTTTA
TAGCTTTAGTATGCTCCGTAATAGCTGGAGTTTATTACCTTAGATTGGTTAAAATTATGTTTTATCAACCTTTATCAACACCTTTA
TAGCTTTAGTATGCTCCGTAATAGCTGGAGT TTATTACC T TAGAT TGGT TAAAATTATGTTTTATCAACCTTTATCAACACCTTTA
TAGCTTTAGTATGCTCCGTAATAGCTGGAGTTTATTACCTTAGATTGGTTAAAATTATGTTTTATCAACCTTTATCAACACCTTTA
TAGCGTTAGTC TGCTCTGTAATAGCTGGAGT TTATTACC T TAGAT TAGT TAAAATTATGTTTTATCAACCTTTGTCGACGCCTTTA
TCGCTTTAGTATGCTCCGTAATAGCTGGGEGT TTATTACCTTAGAT TAATTAAAATCATGTTTTATCAACCCATGTCAACGCCTTTA
TTGCTTTAGTETGCTC GG TAATAGCTGGAGT TTATTACC T TAGAT TAATTAAAATTATGTTTTATCAACCCATGTCGACGCCTTTA
CAGCTTTAGT T TG T T O G TGATAGC TG GAGT TTATTACC T TAGAT TAGT TAAAATCATGTTTTTCCAACCTTTGTCAGCGCCTTTA
TAGCTTTAGTC TGCTCCGTAATAGCTGGAGT TTATTACCTTAGATTAGT TAAAATTATGTTTTATCAACCTTTGTCAACGCCTTTA
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GTAAT-AACAAATATACTAAAT
GTAAT-AACAAATATACTAAAT
GTAAT-AACAAATATACTTAAT
GTAAT-AACAAATATACTAAAT
GTAAT-AACAAATATACTAAAT
GTAAT-AACAAAGATACTAAAT
GTAAT-AACAAAGATACTAAAT
GTAAT-AACAAAGATACTAAAT
GTAAT-AACAAAGATACTAAAT
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GCATCGBAGGAAACGGGTTTAGGCAAGGCAATATTAATA
------- TCTCCACGTGGTAATETAGCATCGGAGAAAACGGGTTTAGGCAARGCAATATTAATA
------- TCTCCACGAGGTAGEGTAGCALCGGAGGAAACAGGTTTAGGCAARAGCAATACTAATA
------- TCTCCACGTGE- - - S2EE - -FEEABACAGGTTTEG GCAAGGCCATATTAATA
——————— TCTCCACGTAR- - -AAMACAGGTTTEGGCAAGGCCATATTAATA
------- TCTCCACGTGGCABEBTAGCALCGGAGGAAACGGGETTAGGCAAGGCAATATTAATA
------- TCTCCACGTGGCAGEGTAGCALCGGAGGAAACGGGETTAGGCAAGGCAATATTAATA
------- TCTCCACGTGGCAGEGTAGCACCGEGAGGAAACGGGETTAGGCAAGGCAATATTAATA
——————— TCTCCACGTGGCAGEGTAGCACCGGAGGAAACGGGCTTAGGCAAGGCAATATTAATA
GTAAT-AACAAATATACTAAAT - - ----- TCTCCACGEGGTAGEGTAGCATCGAAGGAGACGGGGTTEGGCAAGGCGATATTAATA
GTAAT-AACAAATATACTAAAT ------- TCTCBACGTGE - - - - -HE=EE - -2 AGACAGGTTTBGGCAAGGCCATATTAATE
GTAAT-AACAAATATACTAAAT -- - ---- TCTCCACGTGG- - - AGCAECGBAGGAAACGGGETTAGGCAAGGCAATATTAATA
GTAAT-AACAAATATACTAAAT -- - ---- TCTCCACGTGGCAGEGTAGCACCGEGAGGAAGCGGGTTTAGGCAAGGCAATATTAATA
GTAAT-AACAAATATACTAAGT------- TCTCCACATGGCAGTETAGCACCGGAGHAAACGGGTTTAGGCAAGGCAATATTAATA
GTAATTAACAAATATACTAAAT CTCCACGTGE - - - AGACAGGTTTGGGCAAGGCCCTCTTAATA
GTAAT-AACAAATATACTAAAT -- - - - - - TCTCCACGTGR - - - AAACAGGTTTBGGCAAGGCCATATTAATA
GTAAT-AACAAATATACTAAATARTACEGETECTACAGGGECEEETAGTA - CGEETTTTETGGGGETAGGCAAGGCCATATTAATA
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GTAAT - AACAAATATTCTAAGT ------- TCTCCACGTG--- - AAACAGGTTTGGGCAAGGCCATATTAATA
GTAAT-AACAAATATTCTAAGT - - ----- TCTCCACGTG--- - AARACAGGTTTGGGCAAGGCCATATTAATA
GTAAT-AACAAATATACTAAAT - - ----- TRTCCACGTGR- - - - -ESEEE - EEEEEE AAMACAGGTTTGGGCAAGGCCATATTAATA
GTAAT - AACAAATATACTAAAT ------- TTTCCACGTG:-- - -AAACAGGTTTGGGCAAGGCCATATTAATA
GTAAT-AGCAAATATACTGAAT ------- TCTCCACGTG--- - AGGCGGGTTTGGGAAAGGCAATATTAATA

GTAAT-AACAAATATACTAAAT
GTCAT-AACAAATATACTAAAT
GTAAT-AACAAATATACTAAAT
GTAAT-AACAAATATACTAAAT

------- TCTCCACABGGTAGEETAGCATCGAAGGAGACARGTTTEGGCAAGGCAATATTAATA
------- TCTCCACATGGTAACGTAGCATTAAAGGAAACAGGTTTAGGCAAGGCTATATTAATA
——————— TCTCCACGTGRCAGEGTAGTACCGAAGGAGACGGGTTTAGGCAAGGCCATGTTAATA
------- TCTCCACGTGG- - - - -TAGCA - CGGAGGAAACGGGTTTAGGCAAGGCAATATTAATA

1,220
|
GGGGCAAGCTTATAT TTAGTATTAACAATTATAGTATGTCCTAGT TTGTTETTTCAGTTAACACATTTGATTATT TTAGATTTATT
GGGEGCAAGCTTATAT T TAGTATTAACAATTATAGTATGTCCTAGT TTGTTCTTTCAGTTAACACATTTGATTATT TTAGATTTATT
GGG CTAAGC TTATAT T TAGTATTAACAATTATAGTATGTCCTAGT TTATTCTTTCAATTAACACATTTGATTATT TTAGATTTATT
GGGGTAAGT TTATAT T TAGTATTAACAATTATAGTATGTCCTAGT TTGTTTTTTCAGTTAACACATTTGATTATT TTAGATTTATT
GGGCTAAGT TTATAT T TAGTATTAACAACTATAGTATGTCCTAGT TTGTTTTTTCAGTTAACACATTTGATTATT TTAGATTTATT
GGGGCAAGT TTATAT TTAGTATTAACAATTATAGTATGTCCTAGT TTGTTETTTCAGTTAACACATTTAATTATT TTAGATTTATT
GGGGCAAGT TTATAT TTAGTATTAACAATTATAGTATGTCCTAGT TTGTTCTTTCAGTTAACACATTTAATTATT TTAGATTTATT
GGGGCAAGT TTATAT T TAGTATTAACAATTATAGTATGTCCTAGT TTGTTCTTTCAGTTAACACATTTAATTATT TTAGATTTATT
GGGGCAAGT TTATAT T TAGTATTAACAATTATAGTATGTCCTAGT TTGTTCTTTCAGTTAACACATTTAATTATT TTAGATTTATT
GGGGCAAGT TTATAT TTAGTATTAACGATTATAGTCTGTCCTAGT TTGTTTTTTCAGTTAACACATTTGATTGTTTTAGATTTATT
GGGGTAAGT TTATAT TTAGTATTAACAATTATAGTATGTCCGAGT TTGTTTTTTCAGTTAACACATTTGATTATT TTAGATTTATT
GGGGTAAGCTTATAT TTAGTATTAACAATTATAGTGTGTCCTAGT TTGTTTTTTCAGTTAACACATTTAATTATT TTAGATTTATT
GGGGCAAGT TTATAT TTAGTATTAACAATTATAGTATGTCCTAGT TTGTTCTTTCAGTTAACACATTTGATTATT TTAGATTTATT
GGGGCAAGT TTATAT TTAGTATTAACAATTATAGTGTGTCCTAGT TTGTTCTTTCAGTTAACACATTTGATTATT TTAGATTTATT
GGGGEGAGT TTATAT TTAGTATTAACAATTATAGTATGTCCTAGT TTGTTTTTTCAGTTAACACATTTGATTATT TTAGATTTATT
GGGGTAAGT TTATATTTCGTATTAACAATTATAGTCTGTCCTAGT TTGTTTTTTCAGTTAACACATTTGATTATTTTAGATTTATT
GGGGTAAGT TTATAT T TAGTATTAACGATTATAGTATGTCCTAGT TTGTTTTTTCAGTTAACACATTTGATTATT TTAGATTTATT
GGG TAAGT TTATAT TTAGTATTAACAATTATAGTATGTCCTAGT TTGTTTTTTCAGTTAACACATTTGATTATCTTAGATTTATT
GGGGTAAGT TTATAT T TAGTATTAACAATTATAGTATGTCCTAGT TTGTTTTTTCAGTTAACACATTTGATTATCTTAGATTTATT
GEGGTAAGT TTATAT TTAGT I TTAACAATTATAGTATGTCCTAGT TTGTTTTTTCAGTTAACACATTTGATTGTT TTAGATTTATT
GGGGTAAGT TTATAT T TAGTATTAACAATTATAGTATGTCCTAGT TTGTTTTTTCAGTTAACACATTTGATTATTTTAGATTTATT
GGGGTAAGT TTATAT TTAGTATTAACAATTATAGTATGTCCTAGCTTGT TTTTTCAGC TAACACATTTGATTATT TTAGATTTATT
GGGCTAAGT TTATAT T TAGTATTAACAATTATTGTATGTCCTAGT TTGT TTTTTCAGTTAACACATTTGATTGTT TTAGATTTATT
GGGCTAAGTCTATACT TAATATTAACAATTATAGTATGTCCTAGCTTGT TTTTTCAGTTAACACATTTGGTTGTTTTAGATTTATT
GGGGCCAGT TTATAT TTAGTGTTAACAATAATCT TATGTCCAAGT TTGTTTTTTCTGTTAACTCATTTAATAATT TTAGATTTATT
GGGCTAAGT TTATAT T TAGTATTAACAATTATAGTATGTCCTAGT TTGT TTTTTCAGTTAACACATTTGATTATT TTAGATTTATT
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pseudoptercgorgia_bipinnata_RD2

paracorallium_japonicurm_RD2Z2 rew
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alcywoniurm_digitaturm_MD2 CCCATSTATCTTCTAS 1362
primnoa_resedasformis_MRDZ2 CCCATGSTATCTTCTAG 1374
sinularia_peculiaris_MND2 CCCATGTATCTTCTASG 1374
mnarella_hawaiinensis_MMD2 TCCATGSTATCTTCTAG 1140
paraminabea_aldersladei_MD2 TCCATGSGTACCTTCTAG 1140
scleronephthwa_gracillimum_MND2 === @= === o 0= - - == ===
dendronephthwa_castanea_MND2 CCCATGTATCTTCTAG 1158
dendronephthwa_gigantea_MD2 CCCATGSGTATCTTCT - - l1o0=9
dendronephthwa_mollis_MND2 CCCATGTATCTTCTAG 1158
dendronephthwa_suensoni_MND2 CCCATGTATCTTCTAG 1158
junceella_fragilis_MND2 TCCATGSTATCTTCTAG 1122
keratoisidinae_MND2 rewv TCCATGTATCTTCTAG 1320
echinogorgia_complexa_MND2 CCCATGTATCTTCTAG 1152
seuplexaura_crassa_MND2 CCCATGTATCTTCTAG 1158
CCCATSTATCTTCT - - 1lo09=
acancslla_sburmnea_RND2 rew T CCATGETATCTTCTA- 1322
sibagogorgia_cauliflora_mMD2 TCCATGSTATCTTCTAG 1140
briareum_asbestinum_MMD2 CCCATGTATCTTCTAG 1164
carallium_eslatius_MND2 TCCATGSTATCTTCTAG 1140
carallium_konajoi_MD2 TCCATGTATCTTCTAG 1140
corallium_rubrurm_RMND2 rew TCCATGTATCTTCTAG 1140
TCCATSTATCTTCTAGS 1140
heliopora_coerulea_MND2 TCCATGSGTGTCTTCTAG 1356
stwlatula_=slongata_MND2 CCCATGSTATCTTCTAG 1383
renilla_muelleri_MD2 TCCATGSGTATCTTCTAG 1356
CCCATGTATCTTCTAG 1158

calicogeorgia_granulosa_MD2

Nd3 gene

alcvonium_digitaturn_nd3
primnoa_resedaeformis_nd3
sinularia_peculiaris_nd3
narella_hawaiinensis_nd3
paraminabea_aldersladei_nd3_rev
scleronephthya_gracillimum_nd3
dendronephthya_castanea_nd3
dendronephthva_mollis_nd3
dendronephthya_suensoni_nd3
dendronephthyva_gigantea_nd3
junceella_fragilis_nd3
keratoisidinae_nd3
echinogorgia_complexa_nd3
euplexaura_crassa_nd3
pseudopterogorgia_bipinnata_nd3
sibogagoragia_cauliflora_nd3
acanella_eburnea_nd3
briareum_asbestinum_nd3
corallium_elatius_nd3_rev
corallium_konojoi_nd3_rev
corallium_rubrum_nd3_rev
paracorallium_japonicum_nd3_rev
heliopora_coerulea_nd3
stylatula_elongata_nd3
renilla_muelleri_nd3

Consensus

Conservation

aleyonium_digitaturn_nd3
primnoa_resedasformis_nd3
sinularia_peculiaris_nd3
narella_hawaiinensis_nd3
paraminabea_aldersladei_nd3_rev
scleranephthya_gracillimum_nd3
dendronephthva_castanea_nd3
dendronephthya_mollis_nd3
dendronephthya_suensoni_nd3
dendronephthva_gigantea_nd3
junceella_fragilis_nd3
keratoisidinas_nd3
echinogorgia_complexa_nd3
euplexaura_crassa_nd3
pseudopterogorgia_bipinnata_nd3
sibogagorgia_cauliflora_nd3
acanella_sburnea_nd3
briareum_asbestinum_nd3
corallium_elatius_nd3_rev
corallium_konojoi_nd3_rev
corallium_rubrum_nd3_rev
paracorallium_japonicum_nd3_rev
heliopora_coerulea_nd3
stylatula_elongata_nd3
renilla_muelleri_nd3

Consensus

Conservation

Consensus CCCATSTATCTTCOTAGS
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ATGGAGAGGAATATGGAGT TCAAAGGAATACTAATACTACTTATCGTTAGCGGAACATTATCAATTCTAATTTTAGGGGCATCTTAT
TTCAAAGGAATACTAATACTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTCTAATTTTAGGGGCATCTTAT
TTTAAAGGAATATTAATACTACTTATCGTCAGCGGAACATTATCAACTCTAATTTTAGGGGCATCTTAT
TTCAAAGGAATACTAATACTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTATAATTTTAGGGGCATCTTAT
TTCAAAGGAATACTAATACTACTAATTGTTAGCGGGACATTATCAGTTCTAATTTTAGGGGCATCTTAT
TTCAAAGGAATACTAATACTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTCTAATTTTAGGGGCATCTTAT
TTCAAAGGAATACTAATACTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTCTAATCTTAGGGGCATCTTAT
TTCAAAGGAATACTAATACTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTCTAATCTTAGGGGCATCTTAT
TTCAAAGGAATACTAATACTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTCTAATCTTAGGGGCATCTTAT
TTCAAAGGAATACTAATACTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTCTAATCTTAGGGGCATCTTAT
TTCAAAGGAATACTAATACTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTATAATTTTAGGGGCATCTTAT
TTCAAAGGAATACTAATACTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTATAATTTTAGGGGCATCTTAT
ST T CAAAGGAATACTAATACTACTTATCGTTAGCGGAACATTATCAATCCTAATTTTAGGGGCATCTTAT
STTCAAAGGAATACTAATACTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTCTAATTTTAGGGGCATCTTAT
TTCAAAGGAATACTAATACTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTCTAATTTTAGGGGCATCTTAT
ST TCAAAGGAATACTAATACTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTCTGATTTTAGGGGCATCTTAT
ST TCAAAGGAATACTAATACTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTATAATTTTAGGGGCATCTTAT
TTCAAAGGAATACTAATACTACTTATTGTTAGCGGGACATTATCAATTCTAATTTTAGGGGCATCTTAT
ST TCGGAGGAATACTAATTCTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTCTAATTTTGGGGGCATCTTAT
ST TCGGAGGAATACTAATTCTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTCTAATTTTGGGGGCATCTTAT
TTCGGAGGAATACTAATACTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTCTAATTTTGGGGGCATCTTAT
ST TCGGAGGAATACTAATACTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTCTAATTTTGGGGGCATCTTAT
ST T TAAAGGAATTCTAATACTACTTATTGTTAGCGGGACATTATCAATTATAATTTTAGGGGCATCTTAT
TTCAAAGGAATATTAATACTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTATAATTTTAGGGGCATCTTAT
ST TCAAAGGAATAT TAATACTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTATAATTTTAGGGGCATCTTAT
------------ TTCAAAGGAATACTAATACTACTTATCGTTAGCGGGACATTATCAATTCTAATTTTAGGGGCATCTTAT
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CTATTAGGATATAAACAACCTGATATGGAAAAAGTGTCGGTCTATGAGTGTGGGTTTGATCCTTTTGATAACCCGGGGAATCCCTTC
CTATTAGGATATAAACAACCCGATATGGAAAAAGTGTCAGTCTATGAATGTGGGTTTGATCCTTTTGATAACCCGGGGAATCCCTTC
TTATTAGGATATAAACAACCTGATATAGAAAAAGTGTCAGTCTATGAATGTGGATTTGATCCTTTTGACAACCCGGGGAATCCCTTC
CTATTAGGAAATAAACAACCCGATATGGAGAAAGTGTCAGTATATGAGTGTGGGTTTGATCCTTTTGATAACCCGGGAAATCCCTTC
CTATTAGTAAATAAACAACCCGATATGGAGAAAGTGTCAGTATATGAGTGTGGGTTTGATCCTTTTGATAACCCGGGTAACCCCTTC
CTATTAGGATATAAACAACCCGATATGGAAAAAGTGTCAGTCTATGAATGTGGGTTTGATCCTTTTGATAACCCGGGTAATCCCTTC
CTATTAGGATATAAACAACCCGATATGGAAAAAGTGTCAGTCTATGAATGTGGGTTTGATCCTTTTGATAACCCGGGAAATCCCTTT
CTATTAGGATATAAACAACCCGATATGGAAAAAGTGTCAGTCTATGAATGTGGGTTTGATCCTTTTGATAACCCGGGAAATCCCTTT
CTATTAGGATATAAACAACCCGATATGGAAAAAGTGTCAGTCTATGAATGTGGGTTTGATCCTTTTGATAACCCGGGAAATCCCTTT
CTATTAGGATATAAACAACCCGATATGGAAAAAGTGTCAGTCTATGAATGTGGGTTTGATCCTTTTGATAACCCGGGAAATCCCTTT
CTATTAGGGTATAAACAGCCCGACATAGAAAAAGTGTCAGTATATGAGTGTGGGTTTGATCCTTTTGACAACCCGGGAAATCCCTTT
CTGTTAGGAAATAAACAACCCGATATGGAGAAAGTGTCAGTATATGAGTGTGGGTTTGATCCTTTTGATAACCCGGGAAATCCCTTT
TTATTAGGATATAAACAACCCGATATGGAAAAAGTGTCAGTCTATGAATGTGGGTTTGATCCTTTTGACAACCCGGGGAATCCCTTT
CTATTAGGATATAAACAACCCGATATGGAAAAAGTGTCAGTCTATGAATGTGGGTTTGATCCTTTTGATAACCCCGGGAATCCCTTC
CTATTAGGATATAAGCAACCCGATATGGAAAAAGTGTCAGTCTATGAGTGTGGGTTTGATCCTTTTGATAACCCGGGGAATCCCTTT
CTATTAGGAAATAAACAACCCGATAAGGAGAAAGTGTCAGCATATGAGTGTGGGTTTGATCCTTTTGATAACCCGGGAAATCCCTTC
CTGTTAGGAAATAAACAACCCGATATGGAGAAAGTGTCAGTATACGAGTGTGGGTTTGATCCTTTTGATAACCCGGGAAATCCCTTC
CTGTTAGGAAATAAACAACCCGATATGGAGAAAGTGTCAGTATATGAGTGTGGGTTTGATCCTTTTGATAACCCGGGAAATCCCTTC
CTATTAGGAAATAAACAACCCGATATGGAGAAAGTGTCAGTATATGAGTGTGGGTTTGATCCTTTTGATAACCCGGGAAATCCCTTC
CTATTAGGAAATAAACAACCCGATATGGAGAAAGTGTCAGTATATGAGTGTGGGTTTGATCCTTTTGATAACCCGGGAAATCCCTTC
CTATTAGGAAATAAACAACCCGATATGGAGAAAGTGTCAGTATATGAGTGTGGGTTTGATCCCTTTGATAACCCGGGAAATCCCTTC
CTATTAGGAAATAAACAACCCGATATGGAGAAAGTGTCAGTATATGAGTGTGGGTTTGATCCCTTTGATAACCCGGGAAATCCCTTC
TTATTAGGAAATAAACAACCCGATATGGAGAAAGTGTCCGTATATGAGTGTGGGTTTGATCCTTTTGATAACCCGGGAAATCCCTTC
TTATTAGGAAATAAACAACCCGATATGGAGAAAGTGTCAGTATATGAGTGTGGGTTTGACCCCTTTGATAATCCGGGAAATCCCTTC
TTATTAGGAAATAAGCAACCCGATATAGAGAAAGTATCCGTATATGAGTGTGGGTTTGATCCTTTTGATAATCCGGGAAACCCCTTC
CTATTAGGAAATAAACAACCCGATATGGAGAAAGTGTCAGTATATGAGTGTGGGTTTGATCCT TTTGATAACCCGGGAAATCCCTTC
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alcyonium_digitatum_nd3
primnoa_resedaeformis_nd3
sinularia_peculiaris_nd3
narella_hawaiinensis_nd3
paraminabea_saldersladei_nd3_rev
scleronephthyva_gracillimum_nd3
dendronephthya_castanea_nd3
dendronephthya_mollis_nd3
dendronephthva_suensoni_nd3
dendronephthya_gigantea_nd3
junceelia_fragilis_nd3
keratoisidinae_nd3
echinogorgia_complexa_nd3
euplexaura_crassa_nd3
pseudopterogorgia_bipinnata_nd3
sibogagorgia_cauliflora_nd3
acanella_eburnea_nd3
briareum_asbestinum_nd3
corallium_elatius_nd3_rev
corallium_konajoi_nd3_rev
corallium_rubrum_nd3_rew
paracorallium_japonicum_nd3_rev
heliopora_coerulea_nd3
stylatula_slongata_nd3
renilla_muelleri_nd3

Consensus

Conservation

aleyenium_digitatum_nd3
primnea_resedasformis_nd3
sindlaria_peculiaris_nd3
narella_hawaiinensis_nd3
paraminabea_aldersladei_nd3_rev
scleronephthya_gracillimum_nd3
dendrenephthya_castansa_nd3
dendronephthyva_mallis_nd3
dendronephthya_suensoni_nd3
dendronephthya_aigantea_nd3
junceelia_fragilis_nd3
kerataisidinas_nd3
echinogergia_cemplexa_nd3
cuplexaura_crassa_nd3
pseudopterogorgia_bipinnata_nd3
sibogagorgia_cauliflora_nd3
acanella_cburnea_nds
briareum_asbestinum_nd3
corallium_elatius_nd3_rev
corallium_konojoi_nd3_rev
corallium_rubrum_nd3_rev
paracorallium_japonicum_nd3_rev
heliopora_coerulea_nd3
stilatula_elongata_nd3
renilla_muelleri_nd3

Consensus

120 200 220
] 1 ] | ]

TCTGTTAGATTTITTC T TAAT TGGTATC TTGT T T TTAATATTTGATCTTGAAATATCTTTTITTATTTCCCTGGGCTGTCACATATATG
TCCGTTAGATTTITTC T TAAT TGGTATC TTGT T T TTAATATTTGATCTTGAAATATCTTTTITTATTTCCCTGGGCTGTCACATATATG
TCCGTTAGATTCTTC T TAAT TGGTATC TTGT T T TTAATATTTGATCTTGAAATATCTTTCTTATTTCCT TGGGCTGTCACATATATG
TCCGTCAGATTCTTCTTAAT TGGTATC TTATT T TTAATATTTGATCTTGAAATATCTTTCCTATTTCCCTGGGCTGTTACCTATATG
TCCGTTAGAT TCTTC T TAAT TGGTATCTTGT T T TTAATAT T TGATCTTGAAATATCTTTCCTATTTCCT TGGGCTGTTACT TATATG
TCCGTTAGAT TCT TC T TAAT TGGTATCT TG T T T TTAATAT T TGATCTTGAAATATCTTTTTTATTTCCCTGGGCTGTTACATATATG
TCCGTTAGAT TCTTC T TAAT TGGTATCTTGT T T TTAATAT T TGATCTTGAAATATCTTTTTTATTTCCCTGGGCTGTCACATATATG
TCCGTTAGATTCTTC TTAATTGGTATCTTGT T T TTAATATTTGATC TTGAAATATCTTTTITTATTTCCCTGGGCTGTCACATATATG
TCCGTTAGAT TCTTC T TAAT TGGTATCTTGT T T TTAATAT T TGATCTTGAAATATCTTTTTTATTTCCCTGGGCTGTCACATATATG
TCCGTTAGAT TCTTC T TAAT TGGTATCT TG T T T TTAATAT T TGATCTTGAAATATCTTTTTTATTTCCCTGGGCTGTCACATATATG
TCCGTTAGAT TCTTC T TAAT TGGTATC T TAT T T TTAATAT T TGATCTTGAAATATCTTTCCTATTTCCCTGGGCTGTTACTTATATG
TCCGTTAGAT TCTTC T TAAT TGGCATCTTAT T T TTAATATTTGATCTCGAAATATCTTTCCTATTTCCCTGGGCTGTTACCTATATG
TCCGTTAGATTCTTC T TAAT TGGEATC TTEGT T T TTAATATTTGATCTTGAAATATCTTTTITTATTTCCCTGGGCTGTTACATATATG
TCCGTTAGATTCTTC T TAAT TGGTATC TTGT T T TTAATATTTGATCTTGAAATATCTTTTITTATTTCCCTGGGCTGTTACATATATG
TCCGTTAGATTCTTC T TAAT TGGAATC TTGT T T TTAATATTTGATCTTGAAATATCTTTTITTATTTCCCTGGGCTGTTACATATAAG
TCCGTTAGATTCTTCTTAAT TGGTATCTTATTC TTGATATTTGATCTTGAAATATCTTTCCTATTTCCCTGGGCTGTTACCTATCAG
TCCGTTAGATTCT TC T TAAT TGGLATCTTAT T T TTAATATTTGATC TTGAAATATCTTTCCTATTTCCCTGGGCTGTTACCTATATG
TCCGTTAGATTCTTC T TAAT TGGEATC TTAT T T TTAATATTTGATCTTGAAATATCTTTCCTATTTCCCTGGGCTGTTACTTATATG
TCCGTAAGATTCTTTI TTAAT TGGTATC TTATTE TTAATATTTGATCTTGAAATATCTTTCCTATTTCCCTGGGCTGTTACTTATAAG
TCCGTAAGATTCTTT TTAAT TGGTATC TTATTC TTAATATTTGATCTTGAAATATCTTTCCTATTTCCCTGGGCTGTTACTTATAAG
TCCGTTAGAT TCTTC T TAAT TGGTATC T TATTE T TAATAT T TGATCTTGAAATATCTTTCCTATTTCCCTGGGCTGTTACTTATAAG
TCCGTTAGAT TCTTC T TAAT TGGTATC T TATTE TTAATAT T TGATCTTGAAATATCTTTCCTATTTCCCTGGGCTGTTACTTATATG
TCCGTTAGAT TCTTC T TAAT TGGTATC T TAT T T TTAATAT T TGATCTTGAGATATCTTTCCTATTTCCCTGGGCTGTTACTTATATG
TCCGTTAGAT TCT TC T TAAT TGGTATC T TAT T T TTAATAT T TGATCTTGAAATATCTTTCCTATTTCCT TGGGCTGTTACCTATATG
TCTGTTAGATTCTTC T TAAT TGGTATC TTAT T T TTAATATTTGACCTCGAAATATCTTTCTTATTTCCT TGGTCTGTTACTTATATG
TCCGTTAGAT TCT TC T TAAT TGGTATC T TAT T T TTAATAT T TGATCTTGAAATATCTTTCCTATTTCCCTGGGCTGTTACATATATG
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GGCTTACCT TTAT T TGGATAT TGGGTTGTTATG TTATTTTTATTTATC TTAACTTTAGGGTTAATTTATGAGTGGATAGAAGGAGGC
GGT TTACCT TTAT T TGGATAC TGGGTTGTTATG TTATTTTTATTTATC TTAACTTTAGGGTTAATTTATGAGTGGATAGAAGGAGGC
GGCTTACCT TTATTTGGATAT TGGGTTGTTATG TTATTTTTATTTATATTAACTTTAGGGTTAATTTATGAGTGGATAGAAGGAGGC
GGCTTACCCETATTTGGATAT TGGEGTTGT TATG T TAT T T TTAT T TAT T TTAACTTTAGGGTTAGTTTATGAGTGGATAGAAGGAGGC
AGCCTGCCCTTATTTGGATAT TGGEGTTGT TATG T TAT T T TTGT T TAT T TTAACTTTAGGATTAATTTATGAGTGAATAGAAGGGGGA
GGCTTACCT TTAT T TGGATAT TGGGTTGT TATG T TAT T T TTAT T TATC TTAACTTTAGGGTTAATTTATGAGTGGATAGAGGGGGGC
GGCCTACCT TTAT T TGGATAT TGGGTTATTATGTTATTTTTATTTATCTTAACTTTAGGGTTAATTTATGAGTGGATAGAAGGGGGC
GGCCTACCT TTAT T TGGATAT TGGGTTATTATG T TAT T T TTATTTATC TTAACTTTAGGGTTAATTTATGAGTGGATAGAAGGGGGC
GGCCTACCT TTAT T TGGATAT TGGGTTAT TATG T TAT T T TTATTTATC TTAACTTTAGGGTTAATTTATGAGTGGATAGAAGGGGGC
GGCCTACCT TTAT T TGGATAT TGGGTTAT TATG T TAT T T TTATTTATC TTAACTTTAGGGTTAATTTATGAGTGGATAGAAGGGGGC
GGCTTACCCT TAT T TGGATAT TGGEGTTGT TATG T TAT T T TTAT T TAT T TTAACTTTAGGGTTAATTTATGAATGGATAGAAGGAGGC
(e1 | || || CCCTATTTGGATAT TGGGTTGTTATG TTAT T T TTATTTATTTTAACTTTAGGGTTAGTTTATGAGTGGATAGAAGGGGGC
GGCTTACCT TTAT T TGGATAT TGGGTTGTTATG TTATTTTTATTTATC TTAACTTTAGGGTTAATTTATGAGTGGATAGAAGGGGGC
GGCTTACCT TTAT T TGGATAT TGGGTTGTTATG TTATTTTTATTTEGTC TTAACTTTAGGGTTAATTTATGAGTGGATAGAAGGAGGC
GGCTTACCT TTAT T TGGATAT TGGEGTGGTTATG T TAT T T TTATTTATC TTAACTTTAGGGTTAATTTATGAGTGGATAGAAGGGGGC
GG CTACCC T TATTTGGT TAT TGGGTTGTTATG TTATTTTTEGTTTATTTTAACTTTAGGGTTAGTTTATGAGTGGETAGAAGGTGGC
GHERERE CCCTATTTGGATAT TGGGTTGTTATG TTATTTTTATTTATTTTAACTTTAGGGTTAGTTTATGAGTGGATTGAAGGGGGC
AGCTTACCCC TAT T TGGATAT TGGGTTGTTATG TTATTTTTATTTATTTTAACTTTAGGGTTAGTTTATGAGTGGATAGAAGGAGGC
GGCCTACCCCTATTTGGATAT TGGGTTGTTATGATATTTTTGTTTATTTTAACTTTAGGGTTAATTTATGAGTGGATAGAAGGGGGC
GGCCTACCCETATTTGGATAT TGGEGTTGT TATGATATTTTTGT T TAT T TTAACTTTAGGGTTAATTTATGAGTGGATAGAAGGGGGC
GGCCTACCCTTATTTGGATAT TGGGTTGT TATG T TAT T T TTGT T TAT T TTAACTTTAGGGTTAATTTATGAGTGGATAGAAGGGGGC
GGCCTACCCTTATTTGGATAT TGGGTTGT TATG T TAT T T TTGT T TAT T TTAACTTTAGGGTTAATTTATGAGTGGATAGAAGGGGGC
GGCTTACCCECTATTTGGATAT TGGEGTTGTTATG T TAT T T TTAT T TAT T TTAACTTTAGGGTTAGTTTATGAGTGGGEGTAGAAGGAGGC
GGCTTACCCETATTTGGATAT TGGEGTTGT TATG T TAT T T TTAT T TAT T TTAACTTTAGGGTTAATTTATGAATGGATAGAAGGAGGC
AGCTTATCT TTAT T TGGATAT TGGGTTGTCATG T TAT T T TTAT T TATC TTAACTTTAGGATTAGTTTATGAGTGGATAGAAGGGGGC
GGCTTACCCT TAT T TGGATAT TGGGTTGT TATG T TAT T T TTAT T TAT T TTAACTTTAGGGTTAATTTATGAGTGGATAGAAGGGGGC

Conservation i | ] 3 | 1
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aloyonium_digitaturm_nd3 TTAGAGTGGGAAAACTAGC 367
primnoa_resedaeformis_nd3 TTAGAGTGGGAAMACTAG- 354
sinularia_peculiaris_nd3 TTAGAGTGGGAAAACTAG- 354
narella_hawaiinensis_nd3 TTAGAATGGGAAAGCTAG- 354
paraminabea_aldersladei nd3 rev TTAGAGTGGGAAGGCTAG - 354
scleronephthya_gracillimum_nd3 TTAGAGTGGGAAMACTAG- 354
dendronephthva_castanea_nd3 TTAGAGTGGGAAAACTAG- 354
dendronephthwa_maollis_nd3 TTAGAGTGGGAAAACTAG - 354
dendronephthya_suensoni_nd3 TTAGAGTGGGAAAACTAG- 354
dendronephthya gigantea nd3 TTAGAGTGGGAAAACTAG- 354
junceella_fragilis_nd3 TTAGAATGGGAAAATTAA - 354
keratoisidinae_nd3 TTAGAATGGGGAAGCTAG- 348
echinogorgia_complexa nd3 TTAGAGTGGGAAMACTAG- 354
euplexaura_crassa_nd3 TTAGAGTGGGAAAACTAG- 354
pseudopterogorgia_bipinnata_nd3 TTAGAGTGGGAGAACTAG - 354
sibogagorgia_caudliflora_nd3 TTAGAGTGGGAGGGCTAG - 354
acanella_sburnea nd3 TTAGAATGGGAAAGCTAG- 348
briareurn_asbestinum_nd3 TTAGAGTGGGAGAACTAG - 354
corallium_elatius_nd3_rev TTAGAGTGGGAGGGCTAG - 354
corallium_konojoi_nd3_rev TTAGAGTGGGAGGGCTAG- 354
corallium_rubrum_nd3 rev TTAGAGTGGGAGGGCTAG- 354
paracorallium_japonicurn_nd3_rev TTAGAGTGGGAGGGCTAG - 354
heliopora_coerulea_nd3 TTAGAATGGGAAAACTAA - 354
stylatula_slongata nd3 TTAGAGTGGGAAAATTAA - 354
renilla_muelleri_nd3 TTAGAATGGGAAAATTAM - 354

Consensus TTAGAGTGGGAAAACTAG-
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Nd4 gene

alcvonium_digitatum_nd4
primnoa_resedasformis_nd4
sindlaria_peculiaris_nd4
narella_hawaiinensis_nd4
paraminabea_aldersladei_nd4
scleronephthya_gracillimum_nd4
dendronephthiva_castanea_nd4
dendronephthya_ gigantea nd4
dendronephthya_mollis_nd4
dendronephthva_suensoni_nd4
junceella_fragilis_nd4
keratoisidinas_nd4_rew
echinogorgia_complexa_nd4
euplexaura_crassa_nd4
pseudopterogorgia_bipinnata_nd4
acanella_eburnea_ndé_rev
sibogagergia_cauliflora_nd4
briareum_asbestinum_nd4
corallium_elatius_nd4
corallium_konojoi_nd4
corallium_rubrum_ndé_rew
paracorallium_japonicum_nd4_rew
heliopora_coerulea_nd4
stylatula_elongata_nda
renilla_muelleri_nd4

Consensus

Conservation

alcwonium_digitaturm_nd4
primnoa_resedasformis_nd4
sinUlaria_peculiaris_nd4
narella_hawaiinensis_nda
paraminabea_aldersladei_nd4
scleronephthya_gracillimum_nd4
dendronephthya_castanea_nd4
dendronephthya_gigantea_nd4
dendronephthya_mollis_nd4
dendronephthya_suensoni_nd4
junceella_fragilis_nd4
keratoisidinae_nd4_rev
echinogorgia_complexa_nd4
euplexaura_crassa_nd4
pseudopterogorgia_bipinnata_nd4
acanella_eburnea_ndd_rew
sibogagorgia_cauliflora_nd4
briareum_ashestinum_nd4
corallium_elatius_nd4
corallium_konojoi_nd4
corallium_rubrum_nd4_rev
paracoralliom_japenicum_nd4_rev
heliopora_coerulea_nd4
stylatula_elongata_nda
renilla_muelleri_nd4

Consensus

Conservation

aloyonium_digitatum_nd4
primnoa_resedaeformis_nd4
sinularia_peculiaris_nd<
narella_hawaiinensis_nd<
paraminabea_aldersladei_nd4
scleronephthya_gracillimum_nd4
dendronephthya_castansa_nd4
dendronephthya_gigantea_nd4
dendronephthya_mollis_nd4
dendronephthya_suensoni_nd4
junceella_fragilis_nd<
keratoisidinas_nd4_rev
echinogorgia_complexa_nd4
euplexaura_crassa_nd4
pseudopterogorgia_bipinnata_nd4
acanella_sburnea_nd4_rev
sibogagorgia_cauliflora_nd4
briareumn_asbestinum_nd4
corallium_elatius_nd4
corallium_konojoi_nd4
corallium_rubrum_nd4_rev
paracorallium_japeonicum_nd4_rev
sliopora_coerulea_nd4
stylatula_elongata_nd<
renilla_muelleri_nd4

Consensus

Conservation

sleyonium_digitatum_ndé
primnoa_resedasformis_nd<
sinularia_peculiaris_nd4
narella_hawaiinensis_nd4
paraminabea_aldersladei_nds
scleronephthya_gracillimum_nd4
dendronephthya_castansa_nd4
dendronephthya_gigantea_nd4
dendronephthya_maollis_nd4
dendronephthya_suensoni_nd4
junceella_fragilis_nd4
keratoisidinas_nd4_rew
echinogorgia_complexa_nd4
euplexaura_crassa_nd4
pseudopterogorgia_bipinnata_nd4
acanella_eburnea_nd4_rev
sibogagorgia_cauliflora_nd4
briareum_asbestinum_nd4
corallium_elatius_nd<
corallium_konojoi_nd4
corallium_rubrum_nd4_rev
paracorallium_japonicum_nd4_rev
heliopora_coerulea_nd4
stylatula_elongata_nds4
renilla_muelleri_nd4

Consensus

Conservation

20 40 &0 20
I ] | ]

ATGATATTAGCTAGTGT TATAGGC TCTATC TTAATAAGTATAATAATAATAGCATTAATTCCAAGGGAAAATAGTATGAAACTACG
ATGATATTAGC T TGTATAGTGGGC TCTATATTAATAAGTATAGTAATAATAGCATTAATTCCAAGGGAAAATAGTATGAAACTACG
ATGATATTAGC T TG TACAGTGGGC TCTATAT TAATAAGTATAGTAATAATAGCATTAACTCCAAGGGAAAATAGTATGAAATTACG
ATGATATTAACTTIGTATAGTGGGC TCTATAT TAATAAGTATAGTAATAATCGCATTAATTCCCAGGGAAAATAGTATGAAACTACG
ATGATATTAGC TAGTATTGTAGGC TCTATC TTAATAAGTATAGTAATAATAGCATGAATTCCCAGGGAAAATAGTATAAAACTACG
ATGATATTAGCTTGTATAGTGGGC TCTATATTAGTAAGTATAGTAATTATAGCATTAATTCCCAGGGAAAATAGTETGAAACTACG
ATGATATTAACTTGTATAGT TGGC TCTATAT TAGTAAGTATAGTAATTATAGCATTAATTCCCAGGGAAAATAGTETGAAACTACG
AT GATATTAACT TG TATAGT TGGC TCTATATTAGTAAGTATAGTAATTATAGCATTAATTCCCAGGGAAAATAGTCTGAAACTACG
ATGATATTAACTTGTATAGT TGGC TCTATATTAGTAAGTATAGTAATTATAGCATTAATTCCCAGGGAAAATAGTCETGAAACTACG
ATGATATTAACTTGTATAGTTGGC TCTATATTAGTAAGTATAGTAATTATAGCATTAATTCCCAGGGAAAATAGTCTGAAACTACG
ATGATT T TAACT TG TATAGTGGGC TCTATATTAATAAGTATAGTAATAATCGCATTAATTCCCAGGGAAAATACTATGAAACTACG
ATGATATTAACTTGTATAGTGGGC TCGATATTAATAAGTATAGTAATAATCGCATTAATTCCCAGGGAAAATAGTATGAAACTECG
ATGATATTAACTAGTETAAT TATCTCTATAATAATAAGTATAGTAAGAATARCATTAATTCCAAGGGAAAATAGTGCAAAATTACG
ATGATATTAGCTTGTATAGTGGGC TCTATATTAATAAGCGTATAGTAATAATAGCATTAATTCCAAGGGAAAATAGTATGAAACTACG
ATGATATTAGCTTGTATAGTGGGC TCTATAT TAATAAGTATAGTAATAATAGCATTAACTCCAAGGGAAAATAATATAAAACTACG
ATGATATTAACTTGTATAGTGGGC TCTATAT TAATAAGTATAGTAATAATCGCATTAATTCCCAGGGAAAATAGTATGAAACTACG
AT GATATTAACT TG TATGEG TG GGC TCTATAT TAATAAGTATAATAATAATCGCATTAATTCCCAGGGAAAATAGTATGAAACTACG
ATGATATTAACTTGTATAGTGGGC TCTATATTAATAAGTATAATAATAATCGCATTAATTCCCAGGGAAAATAGT ATGAAACTACG
ATGATATTAACCTGTATGGTGGGC TCTATAT TAATAAGTATTATAATAATCGCATTAATTCCCAGGGAAAATAGTATGAGACTACG
ATGATATTAACCTGTATGEG TG GGC TCTATAT TAATAAGTATTATAATAATCGCATTAATTCCCAGGGAAAATAGTATGAGACTACG
ATGATATTAACTTGTATGGTGGGC TCTATAT TAATAAGTATAATAATAATCGCATTAATTCCCAGGGAAAATAGTATGAAACTACG
ATGATATTAACTTGTATGGTGGGC TCTATATTAATAAGTATGATAATAATCGCATTAATTCCCAGGGAAAATAGTATGAAACTACG
AT GATATTAACT TG TATAGTGGGC TCTATAT TAATAAGTATAATAATAATCGCATTAATTCCTAGGGAAAATAGTATGAAACTACG
ATGATATTAACTTGTATAGTGGGC TCTATAT TAATAAGTATGATAATAATCGCATTAATTCCCAGGGAAAATAGEATGAAACTACG
ATGATATTAACTTGT TTAGTGGGC TCTATATTAATAAGTATAATAATAATCGCATTAATTCCCAGGGAAAACAGCATGAAACTACG
ATGATATTAACTTGTATAGTGGGC TCTATATTAATAAGCGTATAGTAATAATCGCATTAATTCCCAGGGAAAATAGTATGAAACTACG
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CCAGCAAGCGTTAGAGTGGTC TCTGATTACAT T TGCTCT TTCTATTTTATTATTAGT TAACCT TCATCAAGAGGCTCAATTTCAAC
CCAGCAAGCGTTAGAGTGGTC TCTGAT TACAT T TGCTCT TTCTAT TTTATTATTAGT TAACCT TCATCAAGAGGCTCAATTTCAAC
CCAACAAGCGTTAGAGTGGTCTT TGAT TACAT T TGCTCT TTCTAT TTTATTATTAGT TAACCTTCATCAAGAAGCTCAATTTCAAC
CCARCAAGCGTTGGAGTGGTCTCTGATAACAT T TGCTCT TTCTAT TTTATTATTAGT TAACCT TCATCAAGAAGCTCAATTTCAAC
CCAACGAGCGTTAGAATGGTC TC TAATAACATTCGCTCT TTCTET TTTATTATTAGT TAACCTCCATCGAGAAGCTCAATTTCAAC
CCA GCAAGCGTTAGAGTGGTC TC TGAT TACAT T TECTCT TTCTAT TTTATTATTAGT TAACCT TCATCAAGAGGCCCAATTTCAAC
CCAGCAAGCGTTAGAGTGGTCTCTGAT TACAT T TGCTCT TTCTAT TTTATTATTAGT TAACCT TCATCAAGAAGCTCAATTTCAAC
CCAGCAAGCGTTAGAGTGGTC TC TGAT TACAT T TGCTCT TTCTAT TTTATTATTAGT TAACCT TCATCAAGAAGCTCAATTTCAAC
CCAGCAAGCGTTAGAGTGGTCTCTGATTACAT T TGCTCT TTCTAT TTTATTATTAGT TAACCT TCATCAAGAAGCTCAATT TCAAC
CCAGCAAGCGTTAGAGTGGTCTCTGAT TACAT T TGCTCT TTCTAT TTTATTATTAGT TAACCT TCATCAAGAAGCTCAATTTCAAC
CCAGCAAGCGTTGEGAGTGGTC TC TGATAACAT T TGCTCT TTCTAT TTTATTATTAGT TAACCT TCATCAAGAAGCTCAATTTCAAC
CCABCAAGCGTTGGAGTGGTCTCTGATAACAT T TGC TCT TTCTAT TTTATTATTAGT TAACCT TCATCAAGAAGCTCAATTTCAAC
CCARACAAGCGTTAGAGTGGTC TCTGATTACAT T TGCTCTTTCTEGT TTTATTATTAGT TAGCCTTCATCAAGAAGCCCAATTTCAAC
CCAGCAAGCGTTAGAGTGGTC TC TGAT TACAT T TGCTCT TTCTAT TTTATTATTAGTCAACCT TCATCAAGAAGCTCAATTTCAAC
CCAGCAAGCGTTAGAGTGGTCTCTGAT TACAT T TGCTCT TTCTAT TTTGTTATTAGT TAACCT TCATCAAGAAGCTCAATT TCAAC
CCARACAAGCGTTEGAGTGGTC TC TGATAACAT T TGCTCT TTCTAT TTTATTATTAGT TAACCT TCATCAAGAAGCTCAATTTCAAC
CCAGCAAGCGTTGGAATGGTCTCTGATAACATTEGCTCTTTCTET TTTATTATTAGT TAACCTTCATCAAGAAGCTCAATTTCAAC
CCARACAAGCGTTGGAGTGGTCTC TAATAACAT T TGCTCT TTCTAT TTTATTATTAGT TAACCTTCATCAAGAAGCTCAATTTCAAC
CCAGCAAGCGTTGGAATGGTC TC TGATAACATTEGCTCT TTCTE T TTTATTATTAGT TAACCT TCATCAGGAAGCTCAGTTTCAAC
CCAGCAAGCGTTGGAATGGTCTCTGATAACATTEGCTCT TTCTET TTTATTATTAGT TAACCTTCATCAGGAAGCTCAGTTTCAAC
CCAACAAGCGTTGGAATGGTC TCTGATAACATTCGCTCTTTCTET TTTATTACTAGT TAACCT TCATCAAGAAGCTCAATTTCAAC
CCARACAAGCGTTGGAATGGTC TC TGATAACATTEGCTCT TTCTE T TTTATTATTAGT TAACCT TCATCAAGAAGCTCAATTTCAAC
CCAGCAAGCATTGGAGTGGTCTCTGATAACAT T TGCTCT TTCTAT TTTATTATTAGT TAACTTTCATCAGGAAGCTCAGTTTCAAC
CCAGCAAGCGTTGGAGTGGTCTCTGATAACAT T TGCTCT TTCTET TTTATTATTAGT TAACCT TCATCAAGAAGCTCAATTTCAAC
CCA GCAAGCGTTEGAGTGGTC TC TGATAACAT T TEGCTCT TTCTE T TTTAT TATTAGT TAACCTCCATCAAGAAGCTCAATTTCAAC
CCAGCAAGCGTTGGAGTGGTCTCTGATAACAT T TGCTCT TTCTAT TTTATTATTAGT TAACCT TCATCAAGAAGCTCAATT TCAAC
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AGATAATAGAATTCAATTGGGE TAAGTACAATAGGTTGET TTGAAGGTTCTCCTATATTGTTTGCTATTGACGGGATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTCAATTGGG TAAGTACAATAGGTTGGTTTGAAGGTTCTCCTETATTGTTTGCTATTGACGGGATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTCAAT TGGEG TAAGTACAATAGGATGGT TTGAAGGTTCTCCGATATTGTTTGCTATTGACGGGATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTCAGC TGGEG TEAGTACAATAGGL TGGT TTGAAGGTTCTCCTATATTATT TGCTGTTGACGGGATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTCAATTGGG TAAGTACAATAGGTTGGTTTGAGGGTTCTCCTATATTATTTGCTATTGACGGGATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTCAAT TGGEG TAAGTACAATAGGTTGGT TTGAAGGTTCTCCGATATTGTTTGCTATTGACGGGATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTCAAT TGGEG TAAGTACAATAGGTTGGT TTGAAGGTTCTCCAATATTGTTTGCTATTGACGGGATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTCAAT TGGEG TAAGTACAATAGGTTGGT TTGAAGGTTCTCCAATATTGTTTGCTATTGACGGGATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTCAAT TGGEG TAAGTACAATAGGTTGGT TTGAAGGTTCTCCAATATTGTTTGCTATTGACGGGATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTCAAT TGGEG TAAGTACAATAGGTTGGT TTGAAGGTTCTCCAATATTGTTTGCTATTGACGGGATCTCTATATTT
AGATAATAGAAT T CAAC TG G TAAGTACAATAGGTTGGT TTGAAGGTTCTCCTATATTATTTGCTATTGACGGGATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTCAGC TGGEG TEAGTACAATAGGTTGGT TTGAAGGTTCTCCTATATTATTTGCTGTTGACGGGATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTCAAT TGGEG TAAGTACAATAGGTTGGT TTGAAAGTTCTCCAATATTGTTTGCTATTGACGGGATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTCAAT TG G TEAGTACTATAGGTTGGT TTGAAGGETCTCCGATATTGTTTGCTATTGACGGGATCTCTATATTT
AGATAATAGAGTTCAAT TGGE G TAAGTACAATAGGTTGGT TTGAAGGTTCTCCGATATTGTTTGCTATTGACGGGATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTCAGCTGGG TGAGTACAATAGGTTGGT TTGAAGGTTCTCCTATATTATTTGCTGTTGACGGGATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTCAAT TGGEG TAAGTACAATAGGTTGGT TTGAAGGTTCTCCTATATTGTTTGCTATTGACGGAATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTCAGT TGGE G TAAGTACAATAGGTTGGT TTGAAGGTTCTCCTETATTATTTGCTATTGATGGGATTITCTATATTT
AGATAATTGAATTCAATTGGG TAAGTACAATTGGCTGGT TTGAAGGTTCTCCTATATTATTTGCTACTGACGGAATCTCTATATTE
AGATAATTGAATTCAATTGGG TAAGTACAATTGGCTGGTTTGAAGGTTCTCCTATATTATTTGCTACTGACGGAATCTCTATATTE
A GATAATAGAATTCAAT TG G TAAGTACAATAGGTTGGT TTGAGGGTTCACCTATATTATTTGCTATTGACGGAATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTCAAT TGGE G TAAGTACAATAGGTTGET TTGAGGGTTCACCTATATTATTTGCTATTGACGGAATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTCAGTTGGG TGAGTACAATAGGTTGGTTTGAAGGTTCTCCTATATTATTTGCTATTGATGGGATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTCAATTGGG TAAGTACAATAGGTTGGTTTGAAGGTTCTCCTATATTATTTGCTATTGACGGGATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTAAAT TG TEAGTACAATAGGTTGGT TTGAAGGTTCTCCTATATTATTTGCTATTGACGGGATCTCTATATTT
AGATAATAGAATTCAAT TGGG TAAGTACAATAGGTTGGT TTGAAGGTTCTCCTATATTATTTGCTATTGACGGGATCTCTATATTT
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TTTATTGTATTAAGTACT T TATTAACACCAAT T TGTAT T TTAGTAAGTTGGAATAGTATTAAGTTTCTTCTCAAGGAGTTTATTAT
TTTATTATATTAAGTACT T TATTAACACCAATT TGTAT T TTAGTAAGTTGGAATAGTATTAAGTTTCTTCTCAAGGAGTTTATTAT
TTCATTATACTAAGTACTTTATTAACACCAATTTGTATTTTAGTAAGTTGGAATAGTATTAAGTTTCTTATTAAAGAGTTTATTAT
TTCATTGTACTAAGTACT T TG T TAACACCAAT T TGTAT T TTGGTAAGTTGGGACAGTATAAAGTTTCTTGTTAAGGAGTTTATTAT
TTTATTGTACTAAGTACT T TG TTAACACCAATTTGTATTTTGGTAAGTTGGGACAGTATTAAGTTTCTTGTTAAGGAGTTTATTAT
TTCATTGTACTAAGTACTTTATTAACCCCTATTTGTAT T TTAGTGAGTTGGGATAGTATTAAGTTTCTTGTTAAGGAGTTTATTAT
TTCATTGTACTAAGTACTTTATTAACCCCTATTTGTATCTTAGTAAGTTGGAATAGTATTAAGTTTCTTGTTAAGGAGTTTATTAT
TTCATTGTACTAAGTACT TTATTAACCCCTATT TGTATCTTAGTAAGTTGGAATAGTATTAAGTTTCTTGTTAAGGAGTTTATTAT
TTCATTGTACTAAGTACTTTATTAACCCCTATT TGTATCTTAGTAAGTTGGAATAGTATTAAGTTTCTTGTTAAGGAGTTTATTAT
TTCATTGTACTAAGTACTTTATTAACCCCTATT TGTATCTTAGTAAGTTGGAATAGTATTAAGTTTCTTGTTAAGGAGTTTATTAT
TTCATTGTATTAAGTACT T TATTAACACCAAT T TGTATTTTGGTAAGTTGGGACAGTATTAAGTTTCTTGTTAAGGAGTTTATTAT
TTCATTGTCCTAAGTACT T TG TTAACACCAATT TGTATTTTGGTAAGTTGGGACAGTATAAAGTTTCTTGTTAAGGAGTTTATTAT
TTCATTGTACTAAGTACTTTATTAACCCCTATT TGTATCTTAGTAAGTTGGAATAGTATTAAGTTTCTAGTTAAGGAGTTTATTAT
TTCATTGTAT TAAGTACT T TATTAACACCAAT T TGTAT T TTAGTAAGTTGGAATAGTATTAAGTTTCTTGTTAAGGAGTTTATTTT
TTTATTGTACTAAGTACT TTATTAACACCAAT T TGTATATTAGTAAGTTGGAATAGTATTAAATTTCTTGTTAAGGAGTTTATTAT
TTCATTGTECTAAGTACT T TG TTAACACCAATTTGTATTTTGGTAAGTTGGGACAGTATAAAGTTTCTTGTTAAGGAGTTTATTAT
TTTATTGTACTAAGTACTTTGTTAACACCAATTTGTGTTTTGGTAAGTTGGAACAGTATCAAGTTCCTGGTTAAGGAGTTTATTAT
TTCATTGTACTAAGTACTE TG TTAACACCAAT T TGTAT T TTGGTAAGTTGGAACAGTATTAAGTTTCTTGTTAAGGAGTTTATTAT
TTTATTGTACTAAGTACT TTGTTAACACCAAT T TGTAT T TTGGTAAGT TGGCACAGTATTAAGTTTCTTGTTAAGGAGTTTATTAT
TTTATTGTACTAAGTACTT TG TTAACACCAATTTGTATTTTGGTAAGTTGGCACAGTATTAAGTTTCTTGTTAAGGAGTTTATTAT
TTTATTGTACTAAGTACT T TG T TAACACCAAT T TGTAT T TTGGTAAGTTGGGACAGTATTAAGTTTCTTGTTAGGGAGTTTATTAT
TTTATTGTACTAAGTACT T TG T TAACACCAAT T TGTAT T TTGGTAAGT TGGGACAGTATTAAGTTTCTTGTTAGGGAGTTTATTAT
TTCATTATACTAAGTACT TTGTTAACACCAAT T TGTATTCTGGTAAGT TGGGACAGTATTAAGTTTCTTGTTAAAGAGTTTATCAT
TTCATTGTACTAAGTACT T TG T TAACACCAAT T TGTAT T TTAGTAAGTTGGGACAGTATTAAGTTTCTGGTTAAGGAGTTTATTAT
TTCATTGTACTAAGTACT T TG TTAACACCCATT TGTAT T TTGGTAAGT TGGGACAGTATTAAGTTTCTGGTAAAGGAATTTATTAT
TTCATTGTACTAAGTACTTTGTTAACACCAATTTGTATTTTGGTAAGTTGGAACAGTATTAAGTTTCTTGTTAAGGAGTTTATTAT
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GTGCCTT T TAGGTAT GGAAT TATTAT T AATTGG GG TATTCTCAACATTAGATCTGTTAATATTTTATGTGTTATT TGAGAGCATAT
GTGCCTT T TAGGTAT GGAATTATTATT AATTGGGGTGT TCTCAACATTAGATCTGTTAATATTTTATGTGTTATT TGAGAGCATAT
GTGECTTTTAGGCATGGAACTACTATTAATTGGGGTATTCTCAACATTAGATTITGTTAATATTTTATGTGTTGTTTGAAAGCATAT
GTGTCTTCTAGGTAT TGAACTACTETTAATTGGAGTATTCTCAACATTAGATCTATTAATATTTTATGTGTTATT TGAGAGTATAT
GTGTCTTCTAGGTAT TGAAT TACTATTAATTGGAGTATTCTCAACATTAGATTITATTAATATTTTATGTGTTATT TGAGAGTATAT
ATGCCTTT TAGGTATGGAGT TACTATTAATTGGGGTATTTITCAACATTAGATCTGTTAATATTTTATGTGTTATT TGAGAGCATAT
ATGCCTT T TAGG AT GCAGT TACTATTAATTGGGGTAT T I TCAACATTAGATCTGTTAATATTTTATGTGCTATT TGAGAGCATAT
ATGCCTT T TAGGCAT GGAGT TACTATTAATTGGGGTAT T I TCAACATTAGATCTGTTAATATTTTATGTGCTATT TGAGAGCATAT
ATGCCTT T TAGGCAT GGAGT TACTATTAATTGGGGTAT TTITCAACATTAGATCTGTTAATATTTTATGTGCTATT TGAGAGCATAT
ATGCCTTTTAGGCATGGAGTTACTATTAATTGGGGTATTTITCAACATTAGATCTGTTAATATTTTATGTGCTATT TGAGAGCATAT
CTGETCTTCTAGG TAT TGAAT TACTATT AAT TGGAGTATTCTCAACATTAGATCTATTAATATTTTATGTGTTATT TGAAAGTATAT
ATGETCTTCTAGGTAT TGAACTACTATT AAT TGGAGTAT TCTCAACGTTAGATCTATTAATATTTTATGTGTTATT TGAGAGTATAT
ATGCCTT T TAGG AT GGAAT TACTATTAATTGGGGTAT TTITCAACATTAGATCTGTTAATATTTTATGTGCTATT TGAGAGCATAT
ATGCCTT T TAGGTAT GGAATTACTATT AATTGGGGTATTTITCAACATTAGATCTGTTAATATTTTATGTGTTATT TGAGAGCATTT
ATGCCTTT TAGGTATGGAATTACTATTAATTGGGGTATTCTCAACATTAGATCTGTTAATATTTTATGTGTTATTTGAAAGTATAT
ATGTCTTCTAGGTAT TGAACTACTATATATTGGAGTATTCTCAACATTAGATCTATTAATATTTTATGTGTTATT TGAGAGCATAT
GTGTCTTCTAGGTAT TGAAT TACTATTAATTGGAGTATTTITCAACATTAGATATATTAATATTTTATGTGTTATT TGAGAGTATAT
GTGTCTTCTAGGTAT TGAAT TACTATTAATTGGAGTATTCTCAACATTAGATCTATTAATATTTTATGTGTTATTTGAAAGTATAT
GTGETCTTCTAGGTAT TGAAT TACTAT T AAT TGGAGTAT T I TCAACATTAGATATATTAATATTTTATGTGTTATT TGAGAGTATAT
GTGETCTTCTAGGTAT TGAAT TACTAT T AAT TGGAGTAT T I TCAACATTAGATATATTAATATTTTATGTGTTATT TGAGAGTATAT
GTGTCTTCTAGGTAT TGAAT TACTATTAAT TGGAGTATTTITCGACATTAGATATATTAATATTTTATGTGTTATT TGAGAGTATAT
GTGTCTTCTAGGTAT TGAATTACTATT AATTGGAGTATTTITCGACATTAGATATATTAATATTTTATGTGTTATT TGAGAGTATAT
GTGTCTTCT GGG CAT TGAAT TACTATTAATTGGGGTATTCTCAACATTAGATCTATTAATATTTTATGTGTTATT TGAGAGTATAT
CTGETCTTCTAGG TAT TGAAT TACTAT T AAT TGGAGTAT TCTCAACATTAGATCTATTAATATTTTATGTGTTATTEGAGAGTATAT
CTGETCTTCTAGG TATCGAGT TACTATT AATAGGAGTATTCTCAACATTAGATTTATTAATATTTTATGTGTTATT TGAGAGTATAT
GTGETCTTCTAGGTAT TGAATTACTATT AATTGGAGTATTCTCAACATTAGATCTATTAATATTTTATGTGTTATT TGAGAGTATAT
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TAATACCTATGTTCT TAATAATAGGAGTATGGGEGAGCTCGGGCAGAGAAGATAAAAGCTGCCTATTATTTCTTCTTTTATACTTTA
TAATACCCATGTTCT TAATAATAGGAGTATGGGEGAGCTCGGGCAGAGAAGATAAAAGCTGCCTATTATTTCTTCTTTTATACTTTA
TAATACCCATGT T T T TAATAATAGGAGTATGGGEGAGCTCGGEGCAGAGAAGATAALAAGCTGCCTATTATTTCTTCTTTTATACTTTA
TAATAC CAATGT T T T TAATAATAGGAGTATGGGEGAGCCC GGG CAGAGAAGATAALAAGCTGCCTATTATTTCTTCTTTTATACTTTA
TAATTCCAATGTTT T TAATAATAGGGGTETGGEGAGCTCGGEGCAGARAAAMATAALAGCTGCCTATTATTTCTTCTTTTTTACTCTA
TAATACCTATGTTCT TAATAATCGGAGTATGGGEGAGCTCGGGCAGAGAAGATAAAAGCTGCCTATTATTTCTTTITTTTATACTTTA
TAATACCTATGTTCT TAATAATCGGAGTGTGGGEGAGCTCGGGCAGAGAAGATAAAAGCTGCCTATTATTTCTTTITTTTATACTTTA
TAATACCTATGTTCT TAATAATCGGAGTET GGG GAGLTCGGGCAGAGAAGATAAAAGCTGCCTATTATTTCTTTITTTTATACTTTA
TAATACCTATGTTCT TAATAATCGGAGTET GGG GAGCTCGGGCAGAGAAGATAAAAGCTGCCTATTATTTCTTTITTTTATACTTTA
TAATACCTATGTTCT TAATAATCGGAGTETGGEGAGCTCGGGCAGAGAAGATAAAAGCTGCCTATTATTTCTTTITTTTATACTTTA
TAATACCAATGTTCT TAATAATAGGAGTATGGGEGAGCCCGGGCAGARAAAGATAAAAGCTGCATATTATTTCTTCTTTTATACTTTA
TAATACCAATGTGTATAATAATAGGAGTATGGGEGAGCCCGGGCAGAGAAGATAAAAGCTGCCTATTATTTCTTCTTTTATACTTTA
TAATACCTATGTTCT TAATAATCGGAGTGTGGGEGAGCTCGGGCAGAGAAGATAAAAGCTGCCTATTATTTCTTTITTTTATACTTTA
TEATACCTATGTTCE TAATAATAGGAGTATGGGEGAGCTCGGGCAGAGAAGATAAAAGCTGCCTATTATTTCTTCTTTTATACTTTA
TAATACCTATGTTCT TAATAATAGGAGTETGGEGAGCTCGGGCAGARAAAGATAAAAGCTGCTTATTATTTCTTCTTTTATACTTTA
TAATAC CAATGT T T T TAATAATAGGAGTATGGGEGAGCCCGGGCAGAGAAGATAALAAGCTGCCTATTATTTCTTCTTTTATACTTTA
TAGTTCCAATGTTCT TAATAATAGGAGTATGGGEGAGCTCGGGCAGAGAARAATAALAGCTGCCTATTATTTCTTCTTTTATACTCTA
TAATACCAATGTTTC TAATAATAGGAGTATGGGEGAGCTCGGGCAGAGAAGATAAAAGCTGCTTATTATTTCTTCTTTTATACTTTA
TAATTCCAATGTTT T TAATCATAGGAGTATGGEGAGCTCGGGCAGAGAARAATAAAAGCTGCCTATTATTTCTTCTTTTATACTCETA
TAATTCCAATGTTT T TAATCATAGGAGTATGGGEGAGCTCGGGCAGAGAAAATAAAAGCTGCCTATTATTTCTTCTTTTATACTCETA
TAATTCCAATGTTTI T TAATAATAGGAGTATGGGEGAGCTCGGGCAGAGAAAATAAGAGCTGCCTATTATTTCTTCTTTTATACTCETA
TAATTCCAATGT T T T TAATAATAGGAGTATGGGEGAGCTCGGGCAGAGAAAATAAGAGCTGCCTATTATTTCTTCTTTTATACTCTA
TAATAC CAATGT T T T TAATAATAGGAGTATGGGEGAGCCC GGG CAGAGAAGATAAAAGCTGCCTATTATTTCTTCTTTTATACTCTA
TAATTCCAATGTTCT TAATAATAGGAGTATGGGGAGCCCGGGCAGAGAAGATAAAGGCTGCATATTATTTCTTCTTTTATACTTTA
TAATACCAATGTTCT TAATAATAGGAGTATGGGGAGCCCGGGCAGAGAAGATAAGAGCTGCATATTATTTCTTCTTTTATACCCTA
TAATACCAATGTTCT TAATAATAGGAGTATGGGEGAGCTCGGGCAGAGAAGATAAAAGCTGCCTATTATTTCTTCTTTTATACTTTA
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GTTGGTTCAGTATTAATGTTACTTAGCATAGCGGTTATT TATAGGATAACAGGTACAACTGACTATTTATCTTTAACTAACATCCA
GTTGGTTCAATATTAATGTTACTTAGCATAGCAGTTATT TATAGGATAACAGGTACAACTGATTATTTATCTTTAACTAATATTCA
GTTGGTTCAGTATTAATGTTACTTAGCATAGCAGTTATT TACAGAATAACAGGTACAACTGATTATTTATCTTTAACTAATATTCA
GTTGGCTCAATATTAATGTTATTTAGCATAGCAGTTATT TATAGGATAACTGGCACAACTGACTACTTATCCTTAACTAACATTCA
GTTGGCTCAATACTAATGTTACTTAGTGTAGCAGTTATT TATAGAACAACGGGCACAACTGACTACTTATCCTTAACTAACATTCA
GTTGGTTCAATATTAATGTTACTTAGCATAGCAGTTATT TATAGAGTAACGGGCACAACCGACTACTTATCTTTAACTAACATTCA
GTTGGTTCAATATTAATGTTACTTAGCATAGCAGTTATT TATAGAATAACGGGCACAACCGACTACTTATCTTTAACTAACATTCA
GTTGGTTCAATATTAATGTTACTTAGCATAGCAGTTATT TATAGAATAACGGGCACAACCGACTACTTATCTTTAACTAACATTCA
GTTGGT TCAATATTAATGTTACTTAGCATAGCAGTTATT TATAGAATAACGGGCACAACCGACTACTTATCTTTAACTAACATTCA
GTTGGTTCAATATTAATGTTACTTAGCATAGCAGTTATT TATAGAATAACGGGCACAACCGACTACTTATCTTTAACTAACATTCA
GTCGGCTCAATATTAATGTTACTTAGCATCGCAGTTATT TATAGGATAACTGGCACAACTGACTACTTATCCTTAACTAACATTCA
GTTGGCTCAGTATTAATGTTACTTAGCATAGCAGTTATT TATAGGATAACTGGCACAACTGACTACTTATCCTTAACTAACATTCA
GTTGGT TCAATATTAATGTTACTTAGCATAGCAGTTATT TATAGAATAACGGGCACAACCGACTACCTATCTTTAACTAACATTCA
GTTGGCTCAGTATTAATGTTACTTAGCATAGCAGTTATTTATAGAATAACCGGCACAACTGACTACTTATCTTTAACTAACATTCA
GTCGGCTCAATATTAATGTTACTTAGCATAGCAGTTATT TATAGAATAACAGGCACAACTGATTACTTATCTTTAACTAACATTCA
GTTGGCTCAGTATTAATGTTACTTAGCATAGCAGTTATT TATAGGATAACTGGCACAACTGACTACTTATCCTTAACTAACATTCA
GTTGGCTCAATATTAATGTTACTTAGCATCGCAGTTATT TATAGGATAACGGGCACAACTGACTACTTATCCTTAACTAACATTCA
GTTGGCTCAATATTAATGTTACTTAGCATAGCAGTTATTTATAGGATAACCGGCACAACTGACTACTTATCCTTAACTAACATTCA
GTTGGCTCAATATTAATGTTACTTAGCATAGCAGTTATTTATAGGATAACGGGCACAACTGACTACCTATCCCTCACTAACATTCA
GTTGGCTCAATATTAATGTTACTTAGCATAGCAGTTATT TATAGGATAACGGGCACAACTGACTACCTATCCCTCACTAACATTCA
GTTGGCTCAATATTAATGTTACTTAGCATAGCAGTTATT TATAGGATAACGGGCACAACTGACTACTTATCCCTAACTAACATTCA
GTTGGCTCAATATTAATGTTACTTAGCATAGCAGTTATT TATAGGATAACGGGCACAACTGACTACTTATCCCTAACTAACATTCA
GTTGGCTCAATATTAATGTTACTGAGCATAGCAGTTATTTATAGGATAACTGGCACAACTGACTACTTATCCTTAACTAACATTCA
GTCGGCTCAGTACTAATGTTACTAAGCATCGCAGTTATT TATAGAATAACAGGCACAACTGACTACTTATCTTTAACTAACATTCA
GTTGGTTCAATATTAATGTTACTTAGCATCGCAGTTATTTATCGTATAACAGGCACTACTGACTACTTATCTTTAACTAATATTCA

GTTGGCTCAATATTAATGTTACTTAGCATAGCAGTTATT TATAGGATAACGGGCACAACTGACTACTTATCTTTAACTAACATTCA

500

620 620
| |
-GATAGTAACATTCAAATTTGGTTATTTATAGGTTTCTTCCTTAGTTTAGCAGT TAAGATACCAATGATAC
SGATAGTAACATTCAAATTTGGTTATTTATAGGTTTCTTCCTTAGTTTAGCAGT TAAGATACCAATGATAC
EATAGTAACAT TCAAAT TTGGTTATTTATAGGTTTCTTCCTTAGTTTAGCAGTTAAGATACCAATGATAC
S-ATACTTCAATACAAATTTGGTTATTTATAGGTTTCTTCCTTAGTTTAGCAGT TAAGATACCAATGATAC
--CCACTTCAATACAAATCTGGTTATTTATAGGETTITTCCTTAGTTTGGCAGT TAAGATACCAATGATGC
CEATAATAACATTCAAATTTGGTTATTTATGGGTTTCTTCCTTAGTTTAGCAGTTAAGATACCTATGATEC
AT AATAACATTCAAAT TTGGTTATTTGTGGGTTTCTTCCTTAGTTTAGCAGT TAAAATACCTATGATCC
-GATAATAACATTCAAATTTGGTTATTTGTEGGTTTCTTCCTTAGTTTAGCAGT TAAAATACCTATGATEC
SGATAATAACATTCAAATTTGGTTATTTGTGGGTTTCTTCCTTAGTTTAGCAGT TAAAATACCTATGATEC
CEATAATAACATTCAAATTTGGTTATTTGTEGGTTTCTTCCTTAGTTTAGCAGTTAAAATACCTATGATEC
ATACTTCAATACAAATTTGGTTATTTATAGGTTTCTTCCTTAGTTTAGCAGTCAAGATACCAATGATAC
CTACTTCAATACAAATTTGGTTATTTACAGGTTTCTTCCTTAGTTTAGCAGTTAAGATACCAATGGTAC
SGATAATAACATTCAAATTTGGTTATTTATGGGTTTCTTCCTTAGTTTAGCAGT TAAGATACCTATGATEC
SEATAGTAATATTCAAATTTGGTTETTTATAGGTTTCTTCCTTAGTTTAGCAGTTAAGATACCAATGATAC
CGATAGTAACACTCAAATTTGGTTATTTATAGGGTTTTTCCTTAGTTTAGCAGT TAAAATACCAATGATAC
S-ATACTTCAATACAAATTTGGTTATTTATAGGTTTCTTCCTTAGTTTAGCAGT TAAGATACCAATGGTGC
CCACTTCAATACAAATCTGGTTATTTATAGGETTTITTTCTTAGTTTAGCAGT TAAGATACCAATGATAC
ACAGTAATATTCAAAT TTGGTTATTTATAGGTTTCTTCCTTAGTTTAGCAGTTAAGATACCAATGATAC
- -ACCCCTCAATACAAATCTGGTTATTTATTGGETTCTTTCTTAGTTTAGCTGTTAAGATACCAATGATAC
ACCCCTCAATACAAATCTGGTTATTTATTGGETTCTTTICTTAGTTTAGCTGTTAAGATACCAATGATAC
ACACTTCAATACAAATCTGGTTATTTATAGGETTTITTTCTTAGTTTAGCAGT TAAGATACCAATGATAC
ACACTTCAATACAAAT CTGGTTATTTATAGGETTTTTTCTTAGTTTAGCAGT TAAGATACCAATGATAC
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CCT TTCATATATGE T TGC CTCTTGCGCATGTTGAGGCTCCTGTAGCTGGTTCAGTGATTCTAGCTGGAATATTATTAAAATTAGGG
CTTTTCATATATGGT TGCCTCTTGCGCATGTTGAGGCCCCTTTAGCTGGTTCAGTGATTCTAGCTGGAATATTATTAAAAT TAGGG
CCT TTCATATATGG T TACCCCTTGCGCATGTTGAGGCTCCTTTAGCTGGTTCAGTGATTCTAGCTGGAATATTATTAAAATTAGGA
CCTTTCATATATGGT TGCCTCTTGCGCATGTTGAGGCTCCGGTAGCTGGETCAGTGATTCTAGCTGGAATATTATTAAAATTAGGE
CCTTTCATATCTGGE TACCTCTTGCGCATGTTGAGGCCCCTTTAGCTGGETCAGTGATTCTAGCTGGAATACTATTAAAGT TAGGG
CCTTTCATATATGGT TGCCTCTTGCGCATGTTGAGGCTCCTTTAGCTGGTTCAGTGATTCTAGCTGGAATATTATTAAAATTAGGG
CCTTTCATATATGGT TGCCTCTTGCGCATGTTGAGGCTCCTTTAGCTGGTTCAGTGATTCTEGGCTGGAATATTATTAAAAT TAGGG
CCT TTCATATATGGET TGCCTCTTGCGCATGTTGAGGCTCCTTTAGCTGGTTCAGTGATTCTGGCTGGAATATTAT TAAAAT TAGGG
CCT TTCATATAT GG T TGC CTCTTGCGCATGTTGAGGCTCCTTTAGCTGGTTCAGTGATTCTGGCTGGAATATTATTAAAAT TAGGS
CCTTTCATATATGGT TGCCTCTTGCGCATGTTGAGGCTCCTTTAGCTGGTTCAGTGATTCTGGCTGGAATATTATTAAAAT TAGGG
CTTTTCACATATGGT TGCCCCTTGCACATGTTGAGGCTCCTTTAGCTGGETCAGTGATTCTAGCGGGGATATTGCTAAAAT TAGGS
CCTTTCATATATGGT TGCCTCTTGCGCATGTTGAGGCCCCGGTAGCTGGETCAGTGATTCTAGCTGGAATATTATTGAAATTAGGE
CCT TTCATATATGGET TGCCTCTTGCGCATGTTGAGGCTCCTTTAGCTGGTTCAGTGATTCTAGCTGGAATATTATTAAAAT TAGGG
CCTTTCATATATGGT TGCCTCTCGCGCATGTTGAGGCCCCTGTAGCTGGTTCAGTGATTCTAGCTGGAATATTATTAAAAT TAGGG
CCT TTCATATATGGT TGCCTCTTGCGCATGTTGAGGCCCCCCTAGCTGGETCAGTGATTCTAGCTGGAATATTATTAAAAT TAGGG
CCT TTCATATATGET TGC CTCTTGCGCATGTTGAGGCCCC GG TAGC TGGETCAGTGATTCTAGCTGGAATATTAT TAAAATTAGGC
CCTTTCATATCTGGETACCTCTTGCGCATGTTGAGGCCCCTTTEGGCTGGETCAGTGATTCTAGCTGGAATACTATTAAAATTAGGA
LT TTCATATATGET TGC CTC T T GG AT G T TGAGGCTCCTTTAGC TGGE T TCAGTGATTCTAGCTGGAATATTAT TAAAAT TAGGS
CCTTTCATATCTGGEC TACCTCTTGCGCATGTTGAGGCCCCTTTAGCTGGETCAGTGATTCTAGCTGGAATACTATTAAAATTGGGA
T TTCATATE T GG TAC CTC T T GG AT G T TGAGGCCCCTTTAGC TGGETCAGTGATTC TAGCTGGAATACTAT TAAAAT TGGGA
CCT TTCATATCTGGE TACCTCTTGCGCATGTTGAGGCCCCTTTAGCTGGETCAGTGATTCTAGCTGGAATACTATTAAAATTAGGA
CCTTTCATATCTGGCTACCTCTTGCGCATGTTGAGGCCCCTTTAGCTGGETCAGTGATTCTAGCTGGAATACTATTAAAAT TAGGA
CCT TTCATATATGET TGC CTCTTGCGCATGTCGAGGCTCCTTTAGC TGGETCAGTGATTCTAGCTGGAATATTATTAAAGT TAGGC
CCTTTCATATATGGT TGCCTCTTGCGCATGTTGAGGCCCCTGTAGCTGGTTCAGTGATTCTAGCTGGAATATTATTAAAAT TAGGA
T TTCATATAT GG T TEC LT e T T GG AT G T TGAGGCTCC TG TAGC TG T TCAGTGATTCTGGCTGGAGTATTACTAAAAT TAGGA
CCTTTCATATATGGT TGCCTCTTGCGCATGTTGAGGCTCCTTTAGCTGGTTCAGTGATTCTAGCTGGAATATTATTAAAATTAGGS
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GGCTATGGATTCATTCGATTCGCTTGGCCCCTTTTCCCECGAAGCAACAGAGTATTTAGCGCCAATCATACTAACGTTATCATTAAT
GGTTATGGATTCATTCGATTCGCTTGGCCTCTTTTCCCEGAAGCAACAGAGTATTTAGCACCAATCATACTAACGTTATCATTAAT
GGTTATGGATTCATTCGATTCGCTTGGCCTETTTTCCCTGAAGCAACAGAGTATTTAGCACCAATCATACTAACGTTATCGTTAAT
GGCTATGGATTCATTCGATTCGCTTGGCCTAT T TTTCCT GAAGCAACAGAGTATTTAGCACCAATCATACTAACGTTATCATTAAT
GETTATGGATTCATTAGATTCGCTTGGACTAT T TTCCCTGAAGCAACAGAGTATTTAGCACCAATCATATTAACATTATCATTAAT
GET TATGGATTCATTCGATTCGCTTGGCCCCT T TTCCCEGAAGCAACAGAGTATTTAGCACCAATCATATTAACGTTATCATTAAT
GET TATGGATTCAT TAGATTCGCTTGGCCTCT T TTCCCAGAAGCAACAGAGTATTTAGCACCAATCATATTAACGTTATCATTAAT
GGTTATGGATTCATTAGATTCGCTTGGCCTETTTTCCCAGAAGCAACAGAGTATTTAGCACCAATCATATTAACGTTATCATTAAT
GET TATGGATTCATTAGATTCGCTTGGCCTET T TTCCCAGAAGCAACAGAGTATT TAGCACCAATCATATTAACSGTTATCATTAAT
GGTTATGGATTCATTAGATTCGCTTGGCCTETTTTCCCAGAAGCAACAGAGTATTTAGCACCAATCATATTAACGTTATCATTAAT
GECTATGGATTCAT TCGATTCGC T TGGCCTAT T TTCCCT GAAGCAACCGAGTATTTAGCC CCAATCATACTAACGTTATCATTAAT
GGCTATGGATTCATTCGATTCGCTTGGCCGAT T TTCCCT GAAGCAACAGAGTATTTAGCACCAATCATACTAACGTTATCATTAAT
GGTTATGGATTCATTCGATTCGCTTGGCCTETTTTCCCAGAAGCAACAGAGTATTTAGCACCAATCATATTAACGTTATCATTAAT
GET TATGGATTCAT TCGATTCGCTTGGCCTCT T TTCCCEGAAGCAACAGAGTATTTAGCACCAGTCATACTAACGTTATCATTAAT
GGTTATGGGTTCATTCGATTCGCTTGGCCCCTTTTTCCEGAAGCAACAGAGTATTTAGCACCAATCATACTAACGTTATCATTAAT
CECTATGGATTCAT TCGATTCGC T TGGCCTAT T TTCCCT GAAGCAACAGAGTATTTAGCACCAATCATACTAACGTTATCATTAAT
GET TATGGATTTATTAGATTCGCTTGGCCTAT T TTCCCTGAAGCAACAGAGTATTTAGCACCAATCATATTAATGTTATCATTAAT
GET TATGGATTCAT TCGATTCGC T TGGCC AT T TTCCCT GAGGCAACAGAGTATT TAGCACCAATCATATTAACGETATCATTAAT
GET TATGGATTCAT TAGATTCGCTTGGCCTATATTCCCEGAAGCAACAGAGTATTTAGCACCCATCATATTAATGTTATCATTAAT
GGTTATGGATTCATTAGATTCGCTTGGCCTATATTCCCECGAAGCAACAGAGTATTTAGCACCCATCATATTAATGTTATCATTAAT
GGTTATGGATTCATTAGATTCGCTTGGCCTATTTTCCCTGAAGCAACAGAGTATTTAGCACCAATCATATTAATGTTATCATTAAT
GGT TATGGATTCATTAGATTCGCTTGGCCTATTTTCCCTGAAGCAACAGAGTATTTAGCACCGATCATATTAATGTTATCATTAAT
GGTTATGGATTCATTCGATTCGC TTGGCCTATTTTTCCEGAAGCAACAGAGTATTTAGCACCAATCATACTAACGTTATCATTAAT
GET TATGGATTCATTCGATTCGCTTGGCCTAT T TTCCCEGAAGCAACAGAGTACTTAGCACCAGTCATACTAACGCTATCCTTAAT
GGCTATGGATTCATTCGATTCGCTTGGCCTAT T TTCCCTGAAGCAACAGAGTATTTATCACCAGTCATATTAACACTATCATTAAT
GET TATGGATTCATTCGATTCGC T TGGCCTAT T TTCCCT GAAGCAACAGAGTATT TAGCACCAATCATATTAACGTTATCATTAAT
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AGCAGTEATATATGGGAGTTTAACTACTTGTAGACAGGT AGATGCGAAACGTTTGATAGCCTATTCCTCGGTAGCTCATATGGGAA
AGCAGTAATATATGGGAGTTTAACTACTTGTAGAC AGGT AGATGCGAAACGTTTGATCGC CTATTCTTCGGTAGCTCATATGGGAA
AGCAGTEATATATGGGAGTTTAACTACTTGCAGACAGGT AGATGCGAAACGTTTGATAGCTTATTCCTCGGTAGCTCATATGGGAA
AGCAGTAATATATGGGAGTTTAACTACTTGCAGACAGGT AGATGCGAAACGTTTGATAGCTTATTCCTCGGTAGCTCATATGGGAA
AGCAGTAATATATGGGAGTTTAACTACTTGTAGACAGGT AGATGCGAAACGGETTGATAGCTTATTCCTCGGTAGCTCATATGGGAA
AGCAGTAATATATGGCAGTTTAACTACTTGCAGACAGGTAGATGCGAAACGTCTGATAGCCTATTCCTCGGTAGCTCATATGGGAA
AGCAGTAAT ATATGGAAGTTTAACTACTTGCAGACAGGT AGATGCGAAACGTCTGATAGCCTATTCCTCGGTAGCTCATATGGGAA
AGCAGTAATATATGGAAGTTTAACTACTTGCAGACAGGT AGATGCGAAACGTCTGATAGCCTATTCCTCGGTAGCTCATATGGGAA
AGCAGTAAT ATATGGAAGTTTAACTACTTGCAGACAGGT AGATGCGAAACGTCTGATAGCCTATTCCTCGGTAGCTCATATGGGAA
AGCAGTAATATATGGAAGTTTAACTACTTGCAGACAGGT AGATGCAAAACGTCTGATAGCCTATTCCTCGGTAGCTCATATGGGAA
AGCAGTAATATATGGAAGTTTCACTACTTGLAGAC AGGT AGATGCGAAACGTTTGATAGCTTATTCCTCGGTGECTCATATGGGEEA
AGCAGTAATATATGGGAGTTTAACTACTTGCAGACAGGT AGATGCGAAACGTTTGATAGCCTATTCCTCGGTGGCTCATATGGGAA
AGCAGTAATATATGGAAGTTTAACTACTTGCAGACAGGT AGATGCGAAACGTCTGATAGCCTATTCTTCGGTEGGECTCATATGGGAA
AGCAGTEATATATGGGAGTTTAACTACTTGCAGACAGGT AGATGCGAAACGTCTGATAGCCTATTCCTCGGTGGCTCATATGGGAA
AGCAGTEATATATGGGAGTTTAACTACTTGCAGGCAGGT AGATGCAAAACGTCTGATAGCCTATTCCTCGGTAGCTCACATGGGAA
AGCAGTAATATATGGGAGTTTAACTACTTGCAGAC AGGATGATGCGAAACGTTTGATAGCCTATTCCTCGGTGECTCATATGGGAA
AGCAGTAATATATGGGAGTTTAACTACTTGTAGACAGGT AGATGCGAAACGTTTGATAGCTTATTCCTCGGTAGCTCATATGGGAA
AGCAGTAAT ATATGG GAGCTTAACTACTTGCAGAC AGGT AGATGCGAAACGTTTGATAGCTTATTCCTCGGTAGCTCATATGGGAA
AGCAGTAATATATGGGAGTTTAACTACCTGTAGACAGGT AGATGCGAAACGTTTGATAGCTTATTCCTCGGTAGCTCATATGGGAA
AGCAGTAATATATGGGAGTTTAACTACCTGTAGACAGGT AGATGCGAAACGTTTGATAGCTTATTCCTCGGTAGCTCATATGGGAA
AGCAGTAATATATGGGAGTTTAACTACCTGTAGACAGGT AGATGCGAAACGTTTGATAGCTTATTCCTCGGTAGCTCATATGGGAA
AGCAGTAATATATGGGAGTTTAACTACE TGTAGACAGGT AGATGCGAAACGTTTGATAGCTTATTCCTCGGTAGCTCATATGGGAA
AGCAGTAATATATGGGAGTCTAACTACTTGCAGACAGGTCGATGCGAAACGTTTGATAGCTTATTCCTCGGTAGCTCATATGGGAA
AGCAGTAATATATGGGAGTTTAACTACTTGTAGACAGGT AGACGCGAAACGTTTGATCGCCTATTCTTCGGTAGCTCATATGGGGA
AGCGGTAATATATGGGAGTTTAACTACTTGTAGACAAGT AGACGCGAAACGTTTGATAGCTTATTCTTCGGTAGCTCATATGGGAA
AGCAGTAATATATGGGAGTTTAACTACTTGCAGACAGGT AGATGCGAAACGTTTGATAGCCTATTCCTCGGTAGCTCATATGGGAA
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TAGTGACAATAGGTTTATTTACTCATACGATGGAGGGCT TAATAGCCTCCATATTCTTAATGATAGCTCATGGAGTGGTTAGCCCC
TAGTAACAATAGGTTTATTTACTCATACTATGGAAGGCT TAATAGCCTCTATATTCT TAATGATAGCTCATGGAGTGGTTAGCCCC
TAGTTACAATAGGGT TATTTACTCATACGATGGAGGGTT TAATAGCETCTATATTCT TAATGATAGCTCATGGAGTGGTTAGCCCE
TAGTAACAATAGGCTTATTTACTCATACGATGGAGGGTT TAATAGCTTCTATATTCT TAATGATAGCTCATGGAGTAGTTAGCCCA
TTGTAACAATAGGCTTATTTACTCATACGATGGAGGGT T TGATAGCTTCTATATTCT TAATGATAGCTCATGGAGTAGTTAGTCCA
TAGTAACAATAGGCTTGTTTACTCATACGATGGAGGGTT TAATAGCCTCTATATTCTTAATGATAGCCCATGGAGTGGTTAGCCCT
TAGTAACAATAGGCTTATTTACTCATACGATGGAGGGTT TAATAGCCTCTATATTCT TAATGATAGCCCATGGAGTGGTTAGCCCC
TAGTAACAATAGGCTTATTTACTCATACGATGGAGGGTT TAATAGCCTCTATATTCTTAATGATAGCCCATGGAGTGGTTAGCCCC
TAGTAACAATAGGCTTATTTACTCATACGATGGAGGGTT TAATAGCCTCTATATTCT TAATGATAGCCCATGGAGTGGTTAGCCCC
TAGTAACAATAGGCTTATTTACTCATACGATGGAGGGTT TAATAGCCTCTATATTCT TAATGATAGCCCATGGAGTGGTTAGCCCC
TAGTAACAATAGGCTTATTTACTCATACGATGGAGGGCT TAATAGCTTCTATATTCT TAATGATAGCTCATGGAGTAGTTAGTCCA
TAGTAACAATAGGCTTATTTACTCATACGATGGAGGGTT TAATAGCTTCTATATTCT TAATGATAGCTCATGGAGTAGTTAGCCCA
TAGTAACAATAGGGTTATTTACTCATACGATGGAGGGTCTAATAGCCTCTATATTCTTAATGATAGCTCATGGAGTAGTTAGCCCT
TAGTAACAATAGGGT TATTTACTCATACGATGGAGGGT T TAATAGCCTCCATATTCTTGATGATAGCTCATGGAGTAGTTAGCCCC
TAGTAACAATAGGCTTATTTACTCATACGATGGAGGGTT TAATAGCCTCTATATTCT TAATGATAGCTCACGGEGTGGTTAGCCCC
TAGTAACAATAGGCTTATTTACTCATACGATGGAGGGT T TAATAGCTTCTATATTCT TAATGATAGCTCATGGAGTAGTTAGCCCA
TTGTAACAATAGGCTTATTTACTCATACGATGGAGGGTT TGATAGCTTCTATTTTCT TAATGATAGCTCATGGAGTAGTTAGTCCA
TAGTAACAATAGGCTTATTTACTCATACGATGGAGGGTT TAATAGCTTCTATATTCT TAATGATAGCTCATGGAGTAGTTAGTCCA
TTGTAACAATAGGCTTATTTACTCATACGATGGAGGGTCTGATAGCTTCTATATTCT TAATGATAGCTCATGGEGTAGTTAGTCCA
TIGTAACAATTGGCT TATTTACTCATACGATGGAGGGTCTGATAGCTTCTATATTCT TAATGATAGCTCATGGEGTAGTTAGTCCA
TTGTAACAGTAGGCETATTTACTCATACGATGGAGGGT T TEATAGCTTCTATATTCT TAATGATAGCTCATGGEGTAGTTAGTCCA
TTGTAACAGTAGGCTTATTTACTCATACGATGGAGGGTTTGATAGCTTCTATATTCT TAATGATAGCTCATGGEGTAGTTAGTCCA
TAGTAACAATAGGCTTATTTACTCACACGATGGAGGGT T TAATAGCTTCTATATTCT TAATGATAGCTCATGGAGTAGTTAGTCCA
TAGTGACAATAGGCTTATTTACCCATACAATGGAGGGTTTAATAGCTTCTATATTCTTAATGATAGCTCACGGAATAGTTAGTCCA
TAGTAACAATAGGCCTATTTACTCATACGATGGAGGGT T TAATAGCTTCTATATTCT TAATGATAGCTCATGGAATAGTTAGTCCA
TAGTAACAATAGGCTTATTTACTCATACGATGGAGGGT T TAATAGCTTCTATATTCT TAATGATAGCTCATGGAGTAGTTAGCCCA
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GCTTTATTTATAGCAGTAACGTTGCTCTATGAGAGGCATCATACAAGGTTAATTAGATATTATAGGGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTAACATTGCTCTATGAGAGGCATCATACAAGGTTAATTAGATATTAT AGGGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTAACGTTGCTC TATGAGAGACATCATACAAGGTTAATTAGGTATTATAGEGGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCNTTATTNATAGCAGTGACANTGCTCTANGAA AGACATCATACAAGATTAATTAGATATTAT AGAGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTAACACTGCTCTATGAAAGACATCATACAAGGTTAGTTCGATATTATAGAGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTAACGTTGCTATATGAAAGACATCATACAAGGTTAATTAGGTATTAT AGGGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTAACGC TGCTC TATGAGAGACATCACACAAGGTTAATTAGGTATTAT AGGGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTAACGC TGCTCTATGAGAGACATCACACAAGGTTAATTAGEGTATTAT AGGGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTAACGC TGCTCTATGAGAGACATCACACAAGGTTAATTAGGTATTAT AGGGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTAACGCTGCTCTATGAGAGACATCACACAAGGTTAATTAGGTATTAT AGGGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTAACACTGCTCTATGAAAGACATCATACAAGATTAATTAGATATTATAGAGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTGACATTGCTC TATGAA AGACATCATACAAGATTAGTTAGATATTAT AGAGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTGACGL TGCTCTATGAA AGACATCATACAAGGTTGATTAGETATTAT AGGGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTAACATTACTCTATGAGAGACATCATACAAGGCTAATTAGGTATTATAGGGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTCTATTTATAGCAGTAACATTGCTCTATGAGAGACATCATACAAGGTTAATTAGGTATTATAGGGGCATAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTGACATTGCTC TATGAA AGACATCATACAAGATTAGTTAGATATTAT AGAGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTAACATTGCTCTATGAAAGACATCATACAAGATTAGTTAGATATTAT AGAGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTGACATTGCTCTATGAAAGGCATCATACAAGATTAGTTAGATATTAT AGAGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTAACATTGCTCTATGAGAGACATCATACAAGATTGGTTAGATATTAT AGAGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTAACATTGCTCTATGAGAGACATCATACAAGATTGGTTAGATATTATAGAGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTAACATTGCTC TATGAA AGACATCATACAAGATTAGTTAGATATTAT AGAGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTAACATTGCTCTATGAAAGACATCATACAAGATTAGTTAGATATTAT AGAGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTGACATTACTC TATGAAAGACATCATACAAGGTTAGTTAGATATTAT AGAGGAGTAGTTATGACCATGCC
GCCCTATTTATAGCAGTAACATTGCTCTATGAAAGACACCATACAAGATTAATTAGATATTATAGAGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTAACATTGCTCTATGAAAGACACCATACAAGATTAATTAAATATTAT AGAGGAGTAGTTATGACTATGCC
GCTTTATTTATAGCAGTAACATTGCTCTATGAAAGACATCATACAAGGTTAATTAGATATTAT AGAGGAGTAGTTATGACTATGCC
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TCTATTTTC TATAATATTTATGGTGTTTACTTTGGCTAATATTGCTGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGT TGGAGAGTTTTTATCCT
TCTATTTTC TATCAT AT T TATGGTGTT TACTTTEGGCTAATATTGCTGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGT TGGAGAATTTTTATCTT
CTTATTTTC TATCAT AT T TATGGTGTT TACTTTAGC TAATATTGCTGTTCCTCTTAGTTGTAATTTTGT TGGAGAATTTTTATCCT
CHNNATTTTCNATCGTGTTTATGGTGTTTACTTTAGCTAATATTGCTGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGT TGGAGAATTTTTATCCT
CCTATTTTCTATCGTGTTTATGGTGTTTACTTTAGCTAATATAGCTGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGTCGGAGAATTTTTATCCT
CCTATTTTC TATTATATTTATGGTGTTTACTTTAGCTAATATTGCTGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGT TGGAGAATTTTTATCCT
CCTATTTTC TAT CATAT T TATGGTGTT TACTTTAGC TAATATTGCTGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGTCGGAGAATTTTTATCCT
CCTATTTTC TAT CATAT T TAT GETGT T TACTTTAGC TAATATTGCTGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGTCGGAGAATTTTTATCCT
CCTATTTTCTATCATATTTATGGTGTTTACTTTAGCTAATATTGCTGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGTCGGAGAATTTTTATCCT
CCTATTTTC TATCAT AT TTATGGTGTTTACTTTAGCTAATATTGCTGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGT TGGAGAATTTTTATCCT
CCTATTTTC TAT TG TGT T TATGGETGTT TACTTTAGC TAATATCGCTGTTCCTCTTAGTTGTAATTTTGT TGGAGAATTCTTATCCT
CCTATTTTC TATCGTGT T TATGGETGTT TACTTTAGC TAATATTGCTGTCCCTCTTAGTTGTAACTTTGT TGGAGAATTTTTATCCT
CCTATTTTCTATCATATTTATGGTATT TACTTTAGCTAATATTGCTGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGT TGGAGAATTTTTATCCT
CCTATTTTC TATAATAT T TATGGETGTT TACTTTAGC TAATATTGCTGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGT TGGEGAATTTTTATCCT
CCTATTTTC TATTATATTTATGGTGTTTACTTTAGCTAATATTGCTGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGT TGGGGAATTTTTATCCT
CCTATTTTC TATCG TG T T TATGGETGTT TACTTTAGC TAATATTGCTGTCCCTCTTAGTTGTAACTTTGT TGGAGAATTTTTATCCT
CCTATTTTC TATCGTGT T TATGETGTTAACT T T AGCTAATATCGCTGTTCCOCTTAGTTGTAACTTTGT AGGAGAATTTTTATCCT
CCTATTTTC TATCGTGT T TATGGTATT TACTTTAGC TAATATCGCTGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGT TGGAGAATTTTTATCCT
CCTATTTTCTATCGTGTTTATGGTGTT TACTTTAGCTAATATCGCTGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGTAGGAGAGTTTTTATCCT
CCTATTTTCTATCGTGTTTATGGTGTTTACTTTAGCTAATATCGCTGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGTAGGAGAGTTTTTATCCT
CCTATTTTCTATCGTGT T TATGGTGTT TACTTTAGCTAATATCGCTGTCCCTCTTAGTTGTAACTTTGT AGGAGAATTTTTATCCT
CCTATTTTC TATCG TG T T TATGGETGTT TACTTTAGC TAATATCGCTGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGTAGGAGAGTTTTTATCCT
TCTATT T TC TATCGTGT T TATGETGTT TACTTTAGC TAATATTGCTGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGT TGGAGAATTTTTATCAT
CCTATTTTCTATAGTGTTTATGGTGTT TACTTTAGCTAATATCGCTGTCCCTCTTAGTTGTAACTTTGTGGGEGGAATTCTTATCCT
CCTGETTTTC TE TAAT G T T TATGGETGTT TACTTTAGCGAATATAGCGGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGTCGGAGAATTCCTATCCT
CCTATTTTC TATCGTGT T TATGGETGTT TACTTTAGCTAATATTGCTGTTCCTCTTAGTTGTAACTTTGT TGGAGAATTTTTATCCT

1,260
I
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGTATTCTTACCTCAACTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCACTAGGTATTCTCACCTCAACTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGTATTCTTACCTCAACTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCATTATATTTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTATATCATTAGGAGTTCTCACCTCAACTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGAGTTCTTACCTCATCTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGTATTCTTACCTCAACTAGCATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTGGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGTATTCTTACCTCAACTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTGGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGTATTCTTACCTCAACTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTGGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGTATTCTTACCTCAACTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGTATTCTTACCTCAACTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGGGCCC TAACTGCAACTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGAGTTCTCACCTCAACTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGTATTCTTACCTCAACTAGTATGGTTATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTACGTCATTAGGTATTCTTACCTCAACTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGGATTCTTACCTCAACTAGTATGGTTATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGAGTTCTCACCTCAACTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGAGTTCTAACCTCATCTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGGGTTCTTACCTCAACTAGTATGGTCATAGCTGCTGCCTATTCGTTATATTTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGAGTTCTTACCTCATCTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATCTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGAGTTCTTACCTCATCTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATCTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGCACATCATTAGGAGTTCTTACCTCATCTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATCTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGCACATCATTAGGAGTTCTTACCTCATCTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGGGTTCTTACCTCAACTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTGGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGAGTTCTTACCGCAACTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTGGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGGGTTCTTACCGCAACTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
TAGTAGCTGCTTTTTCTACTAGTACATCATTAGGNGTTCTTACCTCAACTAGTATGGTCATAGCTGCTGCTTATTCGTTATATTTA
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TATAATAGAATT TGT T T TGGGCAACT T TCTCCATAC T TAATAT T TTCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGGCAATTACC
TATAATAGAATTTGTTTTGGGCAACTTTCTCCGTACTTAATATTTTCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGGCAATTACC
TATAATAGAATTTGTTTTGGGCAACTTTCTCCATACTTAATATTTTCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAACGGGCAATTACC
TATAATAGAATCTGT TTTGGGCAACT T TCTCCATAT T TAATAT T T TCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGACAATTACC
TATAATAGAATCTGTTTTGGGCAACTTTCTCCATACTTAATATTTTCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGGCAATTACC
TATAATAGAATT TGT T T TGGGCAACT T TCTCCATAT T TAATAT T T TCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGGCAATTACC
TATAATAGAATTTGTTTTGGGCAACT T TCTCCATATTTAATATTTTCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGGCAATTACC
TATAATAGAATTTGT TTTGGGCAACT T TCTCCATATTTAATATTTTCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGGCAATTACC
TATAATAGAATTTGT T T TGGGCAACT T TCTCCATAT T TAATAT T T TCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGGCAATTACC
TATAATAGAATTTGTTTTGGGCAACTTTCTCCATATTTAATATTTTCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGGCAATTACC
TATAATAGAGTCTGT TTTGGGCAACT T TCCCCATAT T TAATAT T T TCGAGAGATATT AATAGACGGGAGTTTAATGGGCAATTACC
TATAATAGAATCTGTTTTGGGCAACT T TCTCCATATTTAATATTTTCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGACAATTGCC
TATAATAGAATTTGT T T TGGGCAACT T TCTCCATAT T TAATAT T TTCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGGCAATTACC
TATAATAGAATTTGTTTTGGGCAACTTTCTCCATATTTAATATTTTCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGGCAATTGCC
TATAATAGAATTTGTTTTGGGCAACTTTCTCCATATTTAATATTTTCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAACGGGCAATTACC
TATAATAGAATCTGT TTTGGGCAACT T TCTCCATAT T TAATAT T T TCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGACAATTGCC
TATAATAGAATCTGTTTTGGGCAACT T TCTCCATATTTAATATTTTCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGGCAATTACC
TATAATAGAATCTGT T T TGGGCAACT T TCTCCATAC T TAATAT T T TCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGGCAATTACC
TATAATAGAATCTGTTTTGGGCAACTTTCTCCATACTTAATATTCTCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGGCAATTACC
TATAATAGAATCTGT TTTGGGCAACT T TCTCCATACTTAATATTCTCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGGCAATTACC
TATAATAGAATCTGT TTTGGGCAACT T TCTCCATAT T TAATAT T T TCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGGCAATTACC
TATAATAGAATCTGTTTTGGGCAACTTTCTCCATATTTAATATTTTCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGGCAATTACC
TATAATAGAATCTGT TTTGGGCAACT T TCTCCATAT T TAATAT T T TCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGGCAGTTCCC
TATAATAGAATCTGTTTTGGACAACT T TCTCCATATTTAATATTTTCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGGCAATTACC
TATAATAGGATCTGT TTCGGGCAACT T TCTCCATAT T TAATAT T TTCAAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTCATGGGCAATTACC
TATAATAGAATCTGT T T TGGGCAACT T TCTCCATAT T TAATAT T TTCGAGAGATATT AATAGACGAGAGTTTAATGGGCAATTACC
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alcyonium_digitatum_nd4
primnoa_resedaeformis_nd4
sinularia_peculiaris_nd4
narella_hawaiinensis_nd4
paraminabea_aldersladei_nd4
scleronephthya_gracillimum_nd4
dendronephthya_castansa_nd4
dendronephthya_gigantea_nds
dendronephthya_mallis_nd4
dendronephthya_suensoni_nd4
junceella_fragilis_nd<
keratoisidinae_nd4_rev
echinogorgia_complexa_nd4
euplexaura_crassa_nd4
pseudopterogorgia_bipinnata_nd4
acanella_sburnea_nd4_rev
sibogagorgia_cauliflora_nd4
briareurn_asbestinum_nd4
corallium_elatius_nd4
corallium_konojoi_nd4
corallium_rubrum_nd4_rev
paracorallium_japonicum_nd4_rev
heliopora_coerulea_nd4
stylatula_slongata_nds
renilla_muelleri_nd4

Consensus

Conservation

Nd4L gene

alovonium_digitatum_nd4L ATGTCCTAT TTAATATTATCAATTGTCATCTTATTAATCGGAATCTTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGCTA
primnoa_resedaeformis_nddl ATGTCCTATTTAATATTATCAATTGTCATCTTATTAATCGGAATCTTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGCTA
sinularia_peculiaris_nd4L ATGTCTTAT TTAATATTATCAATTGTCATCTTATTAATCGGAATCTTAGGTATTATTCTTAACAGAAGCAATTTAATTATTATGETA
narella_hawaiinensis_nd4l ATGTCCTAT TTAATATTATCAATTGTCATCTTATTAATTGGAATCTTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGTTA
paraminabea_aldersladei_nddl_rev ATGTCCTATCTAATATTATCAATTGTCATCTTATTAATTGGAATCTTAGGCATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGTTA
scleronephthya_gracillimum_nd4L ATGTCTTAT TTAATATTGTCAATTGTCATCTTATTAATCGGAATCTTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAACTTAATTATTATGTTA
dendronephthya_castanea_nddl ATGTCTTAT TTAATATTGTCAATTGTCATC TTATTAATCGGAATT TTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGTTA
dendronephthya_gigantea_nd4l ATGTCTTAT TTAATATTGTCAATTGTCATCTTATTAATCGGAATT TTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGTTA
dendronephthya_mollis_nd4L ATGTCTTATTTAATATTGTCAATTGTCATCTTATTAATCGGAATT TTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGTTA
dendronephthva_suensoni_nddl ATGTCTTAT TTAATATTGTCAATTGTCATCTTATTAATCGGAATT TTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGTTA
junceella_fragilis_nd4L ATGTCCTAT TTAATATTATCAATTGTCATCTTATTAATT GGAATT TTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGTTA
keratoisidinae_nd4L ATGTCCTATTTAATATTATCAATTGTCATCTTATTAATTGGAATCCTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGTTA
echinogorgia_complexa_ndd4l ATGTCTTAT TTAATATTATCAATTGTCATCTTATTAATCGGAATCTTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATCATTATGETA
euplexaura_crassa_nd4l ATGTCTTAT TTAATATTATCAATTGTCATCTTATTAATCGGAATCTTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGCTA
pseudopterogargia_bipinnata_nd4L ATGTCTTAT TTAATATTATCAATTGTCATCTTATTAATCGGAATCTTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGETA
acanella_eburnea_nddl ATGTCCTATTTAATATTATCAATTGTCATCTTATTAATTGGAATCCTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGTTA
sibogagorgia_cauliflora_nd4L ATGTCCTAT TTAATATTATCGATTGTCATCTTATTAATT GGAATCTTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGTTA
briareum_asbestinum_nd4L ATGTCCTAT TTAATATTATCAATTGTCATCTTATTAATCGGAATCTTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGETA
corallium_elatius_nd4lL_rev ATGTCCTATTTAATATTATCAATTGTCATCTTATTAATTGGAATCTTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGTTA
corallium_konojoi_nd4L_rev ATGTCCTAT TTAATATTATCAATTGTCATCTTATTAATTGGAATCTTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGTTA
corallium_rubrum_nddlL_rev ATGTCCTATTTAATATTATCAATTGTCATCTTATTAATTGGAATCTTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGTTA
paracorallium_japonicum_nddl_rev ATGTCCTATTTAATATTATCAATTGTCATCTTATTAATTGGAATCTTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGTTA
heliopora_coerulea nd4L ATGTCCTATTTAATAT TATCAATTGTCATCTTATTAATTGGAATCTTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGTTA
stylatula_elongata_nddl ATGTCCTAT TTAATAT TATCAATTGTCATC TTATTAATTGGAATCTTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGTTA
renilla_muelleri_nd4L ATGTCCTATTTAATATTATCAATTGTCATCTTATTAATCGGAATCTTAGGTATTATTCTTAATAGAAGCAATTTAATTATTATGTTA

Consensus
Conservation

aleyonium_digitatum_nd4l ATGTGTGTAGAGETAGT TTTACTGGCT TCTACTATTTTGCTTCTATTTGAGTCTCGTGTGCTCTATACGCTTTTTGGTCAAATTTTT
primnoa_resedaeformis_nd4L ATGTGTGTAGAGCTAGTTTTACTGGCT TCTACTATTTTGCTTCTATTTGAATCTCGTGTGCTCTATACGCTTTTTGGTCAAATTTTT
sinularia_peculiaris_nd4L ATGTGTGTAGAGCTAGT T TTACTGGCCTCTACTATTTTGCTTCTATTTGAGTCTCGTGTGCTCTATACGCTTTTTGGTCAAATTTTT
narella_hawaiinensis_nd4lL ATGTGTGTAGAGTTAGT TTTACTGGCCTCTACTATTTTGCTTCTTTTTGAGTCTCGTGTGCTCTATACGCTTTTTGGTCAAATTTTT
paraminabea_aldersladei_nddl_rev ATGTGTGTAGAGTTAGTTTTACTGGCT TCTACTATTTTGCTTCTTTTTGAGTCTCGTGTGTTTTATACGCTTTTTGGTCAAATTTTT
scleronephthya_gracillimurm_nd4L ATGTGTGTAGAGCTAGT TTTACTGGCCTCTACTATTTTGCTTTITATTTGAGTCTCGTGTGCTCTACACGCTTTTTGGETCALATTTTT
dendronephthya_castansa_nd4l ATGTGTGTAGAGCTAGTTTTACTGGCCTCTACTATTTTGCTTCTATTTGAGTCTCGTGTGCTTTACACGCTTTTTGGTCAAATTTTT
dendronephthya_gigantea_nd4l ATGTGTGTAGAGCTAGT TTTACTGGCCTCTACTATTTTGCTTCTATTTGAGTCTCGTGTGCTTTACACGCTTTTTGGTCAAATTTTT
dendronephthya_mollis_ndd4lL ATGTGTGTAGAGCTAGTTTTACTGGCCTCTACTATTTTGCTTCTATTTGAGTCTCGTGTGCTTTACACGCTTTTTGGTCAAATTTTT
dendronephthya_suensoni_nd4L ATGTGTGTAGAGCTAGTTTTACTGGCCTCTACTATTTTGCTTCTATTTGAGTCTCGTGTGCTTTACACGCTTTTTGGTCAAATTTTT
junceella_fragilis_ nddL ATGTGTGTAGAGTTAGT TTTACTGGCCTCTACTGTTTTGCTTCTT T TTGAGTCTCGTGTGCTT TATACGCTTTTAGGTCAAATTTTT
keratoisidinae_nd4L ATGTGTGTAGAGTTAGT TTTACTGGCCTCTACTATTTTGCTTCTTTTTGAGTCTCGTGTGCTCTATACGCTTTTTGGTCAAATTTTE
echinogorgia_complexa_nd4l ATGTGTGTGGAGCTAGTTTTACTGGCCTCTACTATTTTGCTTCTATTTGAGTCTCGTGTGCTCTATACGCTTTTTGSTCAAATTTTT
euplexaura_crassa_nddl ATGTGTGTAGAGCTAGTTTTACTGGCCTCTACTATTTTGCTTCTATTTGAGTCTCGTGTGCTTTATACGCTTTTGGETCAAATTTTT
pseudopterogorgia_bipinnata_nd4l ATGTGTGTAGAGETAGT TTTACTGGCCTCTACTATTTTGCTTCTATTTGAGTCTCGTGTGCTCTATACGCTTTTTGGTCAAATTTTT
acanella_sburnea_nd4l ATGTGTGTAGAGTTAGTTTTACTGGCCTCTACTATTTTGCTTCTTTTTGAGTCTCGTGTGCTCTATACGCTTTTTGSTCAAATTTTT
sibogagargia_cauliflora_nd4L ATGTGTGTAGAGTTAGT TTTACTGGCCTCTACTATTTTGCTTCTT TTTGAGTCTCGTGTGTITCTATACGCTTTTGGGTCAAATTTTT
briareum_asbestinum_nd4L ATGTGTGTGGAGCTAGTCTTACTGGCCTCTACTATTTTGCTTCTTTTTGAGTCTCGTGTGCTCTATACGCTTTTTGSTCAAATTTTT
corallium_glatius_nd4l_rev ATGTGTGTAGAGTTAGTTTTACTGGCCTCTACTATTTTGCTTCTTTTTGGGTCTTGTGTGTTCTATACGCTTTTTGGTCAGATTTTT
corallium_konojoi_nd4l rev ATGTGTGTAGAGTTAGT TTTACTGGCCTCTACTATTTTGCTTCTTTTTGEG TCTIGTGTGTTCTATACGCTTTTTGGETCAGATTTTT
corallium_rubrum_nddl_rev ATGTGTGTAGAGTTAGT TTTACTGGCCTCTACTATTTTGCTTCTTTTTGAGTCTCGTGTGTTCTATACGCTTTTTGGTCAAATTTTT
paracarallium_japonicum_nddl rev ATGTGTGTAGAGTTAGT TTTACTGGCCTCTACTATTTTGCTTCTT T TTGAGTCTCGTGTGTTCTATACGCTTTTTGGTCAAATTTTT
heliopora_coerulea_nddl ATGTGTGTAGAATTAGTTTTACTGGCT TCTACTATTTTGCTTCTTTTTGAGTCTCGTGTGCTCTATACGCTTTTTGGETCALAATTTTT
stylatula_slongata_nd4l ATGTGCGTAGAGTTAGTTTTACTGGCTTCTACTGTTTTGCTTCTTTTEGAGTCTCGTGTGCTCTATACGCTTTTTGGTCAAATTTTT
renilla_muelleri_nd4L ATGTGTGTAGAGTTAGTTTTATTGGCT TCTACTATTTTGCTTCTTTTTGAGTCTCGTGTGCTCTATACGCTTTTTGGC CAAATTTTT

Consensus
Conservation

1.4‘00 1‘4‘20 1‘4‘60

GCTAATAGTAGCTAT TGTATTATTGGGGATAGTTCCATACCCCTTAATCGAGTTAGT TCGTGTATGTTTACCTAGATTTTTATAA
GCTAATAGT AGCTAT TGTATTATTGGGGATEGTTCCATACCCCCTBATCGAGTTAGT TCGTGTATGTTTGCCTAGATTTTTATAA
GCTAATAGTAGCTAT TGTATTATTGGGGETAATTCCATACCCCCTAATCGAATTAGT TCGTGTATGTTTGCCTAGATTTTTATAA
GCTAATAGT AGCTAT TGTATTATTGGGAATAGTCCCATACCCTTTAATCGAGTTAAT TCGTGTATGTTTGCCTAGATTCTTGTAA
GTTAATAGT GGCTAT TGTETTATTGGGGETAGTTCCATACCCTCTAATCGAGTTAGT TCGTGTGTGTTTGCCTAGATTCTTATAA
GCTAATAGCAGCTAT TGTATTATTGGGGETAGT TCCATACCCCCTAATCGAGTTAGT TCGTGTATGTTTACCCAGATTTTTATAA
GCTAATAGTAGCTAT TGTATTATTGGGGETAGTTCCATACCCCCTAATCGAGTTAGT TCGTGTATGTTTGCCCAGATTTTTATAA
GCTAATAGT AGCTAT TGTATTATTGGGGETAGT TCCATACCCCCTAATCGAGTTAGT TCGTGTATGTTTGCCCAGATTTTTATAA
GCTAATAGTAGCTAT TGTATTATTGGGGETAGTTCCATACCCCCTAATCGAGTTAGT TCGTGTATGTTTGCCCAGATTTTTATAA
GCTAATAGT AGCTAT TGTATTATTGGGGETAGT TCCATACCCCCTAATCGAGTTAGT TCGTGTATGTTTGCCCAGATTTTTATAA
GCTAATAGTAGCTATTTITATTATTGGGAATAGTCCCATTICCCCTTAATCGAGTTAGT TCGTGTATGTTTGCCTAGATTCTTATAA
GTTAATAGT AGCTAT TGTATTACTGGGAATAGT TCCATACCCTTTAATCGAGTTAAT TCGTGTATGTTTGCCTAGATTCTTGTAA
GCTAATAGTAGCTATTGTETTATTGGGGATAGTTCCATACCCCCTAATCGAGTTAGT TCGTGTATGTTTGCCTAGATTTTTATAA
GCTAATAGTAGCTAT TGTATTATTGGGGATAGTCCCATACCCCCTAATCGAGTTAGT TCGTGTATGTTTGCCCAGATTTCTATAA
ACTAATAGT GGCTATTGTATTATTGGGGATAGTTCCATATCCCCTAATCGAGTTAGT TCGTGTATGTTTGCCTAGATTCTTATAA
GTTAATAGT AGCTAT TGTATTACTGGGAATAGT TCCATACCCTTTAATCGAGTTAAT TCGTGTATGTTTGCCTAGATTCTTGTAA
GTTAATAGTAGCTATTTITATTATTGGGGATAGTTCCATACCCCCTAATCGGEGTTAGT TCGTGTATGTTTGCCTAGATTCTTATAA
GTTAATAGT AGCTAT TGTATTATTGGGGETAGT TCCATACCCTCTAATCGAGTTAAT TCGTGTATGTTTGCCTAGATTCTTATAA
GTTAATAGT AGCTAT TGTATTATTGGGGATAGTTCCATACCCCTTAATCGEGTTAGT TCGTGTATGTTTGCCTAGATTCTTATAA
GTTAATAGT AGCTAT TGTATTATTGGGGATAGT TCCATACCCCTTAATCGGEGTTAGT TCGTGTATGTTTGCCTAGATTCTTATAA
GTTAATAGT GGCTATTGTATTATTGGGGATAGTTCCACACCCCCTAATCGGGTTAGT TCGTGTATGTTTGCCTAGATTCTTATAA
GTTAATAGTGGCTAT TGTATTATTGGGGATAGT TCCACACCCCCTAATCGEGTTAGT TCGTGTATGTTTGCCTAGATTCTTATAA
GTTAATAGTAGCTATTETATTATTGGGGATAGTTCCATACCCTTTAATCGAGTTAGT TCGTGTGTGTTTGCCTAGATTCTTATAA
GTTAATAGTAGCTAT TTITATTATTGGGTATAGT TCCATATCCCTTAATCGAGTTAGT TCGTGTATGTTTGCCTAGATTCTTATAG
ATTAGTAGTAGCTAT TTITATTATTGGGTCTAGTTCCATACCCCTTAATTGAATTAATTCGTGTATGTTTGCCTAGATTCTTATAA
GCTAATAGT AGCTAT TGTATTATTGGGGATAGTTCCATACCCCCTAATCGAGTTAGT TCGTGTATGTTTGCCTAGATTCTTATAA
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GCGATTGTGATTCTAACTGTCGCAGCTGCCGAGTCTGCTATCGGTTTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GCGATTGTTATTCTAACTGTCGCAGCTGCCGAGTCTGCTATCGGTTTAGCCATTATGGTTAAT TATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GUGATTGETGATTCTAACTGTCGCAGCTGCCGAGTCTGCTATCGGT TTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GCGATTATGATTTITAACTGTCGCAGCTGCCGAGTCTGCTATCGGTTTAGCCATTATGGTTAAT TATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GCTATTATGATTITAACTGTTGCAGCTGCTGAGTCTGCTATCGGTTTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GCGATTETGATTCTAACTGTCGCAGCTGCCGAATCTGCTATCGGT TTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GCGATTGTAATTCTAACTGTTGCAGCTGCCGAATCTGCTATCGGTTTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GCGATTGTAATTCTAACTGTTGCAGCTGCCGAATCTGCTATCGGTTTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GCGATTGTAATTCTAACTGTTGCAGCTGCCGAATCTGCTATCGGTTTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GCGATTGTGATTCTAACTGTTGCAGCTGCCGAATCTGCTATCGGTTTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GUGATTATGATTTITAACTGTCGCAGCTGCCGAGTCTGCTATCGGETTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGCGGGACAATT
GCGATTATGATTTITAACTGTCGCAGCTGCCGAGTCTGCTATCGGTTTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GCGATTGTAATTITAACTGTCGCAGCTGCCGAATCTGCTATCGGETTAGCTATTATGGTTAACTATTACCGATTACGTGGTACAATT
GUGATTGETGATTCTAACTGTCGCAGCEGCCGAATCTGCTATCGGTTTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GCGATTGTAATTTITAACTGTCGCAGCTGCCGAATCTGCTATCGGTTTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GCAATTATGATTTITAACTGTCGCAGCTGCCGAGTCTGCTATCGGTTTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GUTATTATGATTITAACTGTCGCAGCTGCTGAGTCCGCTATCGGETTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GCTATTATGATTTITAACTGTCGCAGCTGCCGAGTCTGCTATCGGTTTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GCTATTATGATTCTAACTGTCGCAGCTGCTGAGTCCGCTATCGGETTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GCTATTATGATTCTAACTGTCGCAGCTGCTGAGTCCGCTATCGGETTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GCTATTATGATTCTAACTGTCGCAGCTGCTGAGTCCGCTATCGGLTTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GCTATTATGATTCTAACTGTCGCAGCTGCTGAGTCCGCTATCGGETTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GUGATTATGATTTTAACTGTCGCAGCTGCCGAGTCTGCTATCGGT TTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GCGATTATGATTTITAACTGTCGCAGCTGCCGAGTCTGCTATCGGTTTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
GCTATTATGATTITAACTGTCGCAGCTGCCGAGTCTGCTATAGGTTTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGCTTACGTGGTACAATT
GCGATTATGATTCTAACTGTCGCAGCTGCCGAGTCTGCTATCGGTTTAGCCATTATGGTTAACTATTACCGTTTACGTGGTACAATT
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GCTGTTCGAGCCTTAAATTTATTAAGAGGTTAA
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GCTGTTCGAGCCTTAAATTTATTAAGAGGTTAA
GCTGTTCGAGCCCTAAATTTATTAAGAGGTTAA
GCTGTTCGAGCCTTAAATTTATTAAGAGGTTAA
GUTGTTCGGGCCTTAAATTTATTAAGAGGTTAA
GCTGTTCGAGCCTTAAATTTATTAAGAGGTTAA
GCTGTTAGAGCCTTAAATTTATTAAGAGGCTAA
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GCTGTTCGAGCCTTAAATTTATTAAGAGGTTAA
GCTGTTCGAGCCTTAAATTTATTAAGAGGTTAA
GCTGTTCGAGCCTTAAATTTATTAAGAGGTTAA
GCTGTTCGAGCCTTAAATTTATTAAGAGGTTAA
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ATGTATCTTCTAGT TATATTAATACCGTTACTAAGTGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGTCGETATTTAGGEAGA AAGGGGGCTGE
ATGTATCTTCTAGT TATATTAATACCGTTACTAAGTGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGTCGLTATCTAGGLCAGAAAGGGGGCTGG
ATGTATCTTCTAGTTATATTAATACCGTTACTAAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGETCGCTATCTAGGAAGA AAAGGGGC TG
ATGTATCTTCTAGTAATATTAATACCT TTAT TAAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGTCGT TATCTAGGAAGGAAGGGGGCTGE
ATGTACCTTCTAGTAATATTAATACCT TTAT TAAGTGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGTCGT TATCTAGGAAGA AGGGGGGCTGE
ATGTATCTTCTAGTTATATTAATACCATTACTAAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGTCGLCTATCTAGGAAGAAAGGGGGCTGG
ATGTATCTTCTAGTTATATTAATACCACTACTAAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGETCGCCATCTAGGAAGA AAGGGGGCTGG
ATGTATCTTCTAGTTATATTAATACCACTACTAAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGTCGCCATCTAGGAAGA AAGGGGGCTGE
ATGTATCTTCTAGT TATATTAATACCACTACTAAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGTCGCCATCTAGGAAGA AAGGGGGCTGE
ATGTATCTTCTAGTTATATTAATACCACTACTAAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGTCGLCCATCTAGGAAGAAAGGGGGCTGG
ATGTATCTTCTAGTAATATTAATACCG T TAT TAAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGETCGT TATCTAGGAAGA AAGGGGGCEGEG
ATGTATCTTCTAGTAATATTAATACCGETAT TAAGCGCAGTCGGAAGTGGACTAGGTGGTCGT TATCTAGGAAGGAAAGGGGCTGE
ATGTATCTTCTAGT TATATTAATACCACTACTAAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGTCGCCATCTAGGAAGA AAGGGGGCTGE
ATGTATCTTCTAGTTATATTAATACCGTTACTAAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGTCGLCTATCTAGGAAGAAAAGGGGCTGG
ATGTATCTTCTAGT TATATTAATACCGTTACTAAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGETCGCTATCTAGGAAGA AAGGGGGCTGG
ATGTATCTTCTAGTAATATTAATACCGTTAT TAAGCGCAGTCGGAAGTGGACTAGGTGGTCGT TATCTAGGAAGGAAGGGGGCTGE
ATGTATCTTCTAGTAATATTAATACCT TTAT TAAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGTCGTTATCTAGGTAGA AGGGGGGCTGE
ATGTATCTTCTAGTAATATTAATACCGTTATTAAGCGCAGTTGGAAGCGGACTAGGGGGTCGTTATCTAGGAAGGAAGGGAGCTGG
ATGTATCTTCTAGTAATATTAATACCT TTAT TGAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGETCGT TATCTAGGAAGA AGEGGGGC TG
ATGTATCTTCTAGTAATATTAATACCT TTAT TGAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGTCGT TATCTAGGAAGA AGGGGGGCTGE
ATGTATCTTCTAGTAATATTAATACCT TTAT TAAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGTCGT TATCTAGGAAGA AGGGGGGCTGE
ATGTATCTTCTAGTAATATTAATACCT TTATTAAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGTCGTTATCTAGGAAGAAGGGGGGCTGG
ATGTETCTTCTAGTAATATTAATACCGTTAT TAAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGEECGT TATCTAGGAAGG AAGGGGGCEGE
ATGTATCTTCTAGTAATATTAATACCATTAT TAAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGTCGT TATCTAGGAAGA AAGGGGGCTGE
ATGTATCTTCTAGTAATATTAATACCGTTAT TAAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGTCGTTATTTAGGAAGA AGGGGAGCTGGE
ATGTATCTTCTAGTAATATTAATACCGTTAT TAAGCGCAGTCGGAAGCGGACTAGGGGGTCGT TATCTAGGAAGA AAGGGGGC TGG
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CTTGTTAAGTTCTGTGTIGGT TE TCGCCAGTAGCCTTCTCTCT T T TGTAT TATGT TATGAAATCCTTAT TAATGGGTCTACAGTAT
CTTGTTAAGT TCTGTGT IGGT TE TCGCCAGTAGT T TECTCTCT T T TGTETTATGT TATGAAATCCTTAT TAATGGGTCTACAGTAT
CTTGTTAAGTTCTGTGTGGGT TE TCGCCAGTAGCC T TCTC TCT T T TGTAT TATGT TATGAAATCCTTAT TAATGGGTCTACAGTAT
TTTGTTAGC TTCTGTATGGGT TATCGC TAGTAGCC T TCT I TCT T T TGTAT TATGT TATGAAATCCTTAT TAATGGGTCCGCAGTAT
CTTGTTAGC T TCTGTGTGGGT TAT TGT TAGTAGTCTTCT ITCT T T TGTAT TATGT TATGAAATCCTTAT TAATGGGGC CACAGTAT
CTTGTTARGTTCTGTGTGTGT TE TCGCCAGTAGCCTECTCTCT T T TGTATTATGT TATGAAATCCTTAT TAACGGGGCTACAGTAT
CCTGTTAAGTTCTGTGTGTGT TE TCGCCAGTAGCCTTCTC TCT T T TGTAT TATGT TATGAAATCCTTAT TAATGGGGCTACAGTAT
CCTGTTAAGTTCTGTGTGTGT TE TCGCCAGTAGCCTTCTCTCT T T TGTAT TATGT TATGAAATCCTTAT TAATGGGGCTACAGTAT
CCTGTTAAGTTCTGTGTGTIGT TE TCGCCAGTAGCCTTCTCTCT T T TGTATTATGT TATGAAATCCTTAT TAATGGGGC TACAGTAT
CCTGTTAAGTTCTGTGTGTGT TE TCGCCAGTAGCCTTCTCTCT T T TGTAT TATGT TATGAAATCCTTAT TAATGGGGCTACAGTAT
CTTGTTAACTTCTGTATGGGT TATGGCCAGTTGCCTTCTITCT T T TGTAT TAT T TTACGAAATCCTTAT TAATGGGTCCACAGTAT
TTTGTTAGC TTC TG TATGGG T TATGGC TAGTAGCC T TCTITCT T T TGTAT TATGT TATGAAATCCTTAT TAATGGGTCCGCAGTAT
CCTGTTAAGTTCTGTGTGTGT TE TCGCCAGTAGCCTECTCTCT T T TGTAT TATGT TATGAAATCCTTAT TAATGGGGBCTACAGTGT
CTTGTTAAGT TCTGTGTGGGT TE TCGCCAGTAGCCTECTITCT T T TGTAT TATGT TATGAAATCCTTAT TAATGGGTCTACAGTAT
CTTGTTAAGT TCTGTGTGGGT TE TTGCCAGEAGCCTECTCTCT T T TTITATTATGT TATGAAATCCTTAT TAATGGGTCTACAGTAT
TTTGTTAGC TTC TG TATGGG T TATGGC TAGTAGCC T TCT I TCT T T TGTAT TATGT TATGAGATCCTTAT TAATGGGTCCGCAGTAT
CTTGTTAGCTTCTGTGTGGGT TATCGT TAGT IGCCTTCT ITCT T T TGTAT TATGT TATGAAATCCTTAT TAATGGGECCACAGTAT
TTTGTTAGC TTC TG TGTGEGT TETCATCAGT TGCC T TCTC TCT T T TATETTATGT TATGAAATCCTTAT TAATGGGTCCACAGTET
CTTGTTAGC T TC TG TGTGGGT TATCGT TAGTAGCC T TCTITCT T T TGTAT TATGT TATGAAATCCTAAT TAATGGGECCACAGTAT
CTTGTTAGC TTCTGTGTGGG T TATCGT TAGTAGCC T TCT ITCT T T TGTAT TATGT TATGAAATCCTAAT TAATGGGEC CACAGTAT
CTTGTTAGC T TCTGTGTGGGT TATCGT TAGTAGCCTTCT ITCT T T TGTATTATGT TATGAAATCCTTAT TAATGGGEC CACAGTAT
CTTGTTAGC T TC TG TGTGGGT TATCGT TAGTAGCCTTCTITCT T T TGTAT TATGT TATGAAATCCTTAT TAATGGGEC CACAGTAT
TTTATTAGC TTC TG TATGEG T TATCACTAGTAGCC T TCT ITCT T T TGTAT TATGT TATGAAATCATTAT TAATGGGTCCACAGTAT
TTTGTTEGCTTC TG TATGGGTCATGGC TAGT TGCC T TCTC TC T T T TGTAT TATGT TATGAAAT TCTTAT TAATGGGTCCACAGTAT
TTTATTAGC TTCTGTATGGGTCATGGC TAGT TGCC T TCTC TCT T T TGTACTATGT TATGAAAT TCTTAT TAATGGATCCCCAGTAT
CTTGTTAGCTTICTGTGTGGGT TATCGCCAGTAGCCTTCTCTCT T T TGTATTATGT TATGAAATCCTTAT TAATGGGTCCACAGTAT
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ATATAGAGT TAGGCAGATGGATAGAGTC AGAT T TACTAATAACTAACTTTGGCTTACAATTTGATATGGTAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGCAGATGGATAGAGTCCGAT T TAC TAATAACTAATTTTGGTTTACAATTTGATATGG TAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGCAGATGGA TAGAGTCAGAT T TAC TAATAACTAACT T TGGC TTACAATTTGATATGG TAACAGCTGTGATGTTA
ATATAGAGT TAGGAAGATGGATAGAGTCTGAT T TAC TAATAACTAATTTCGGCTTACAATTTGATGTGATAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGAAGATGGATAGAGTCTGAT T TAC TAATAACTAATTTTGGCTTACAATTTGATATASTAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGCAGATGGA TAGAGTCAGAT T TAC TAATAACTAGC TTTGGC TTCCAATTTGATATGG TAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGCAGATGGATAGAGT CAGAT T TACTAATGACTAGCTTTGGCTTCCAATTTGATATGG TAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGCAGATGGA TAGAGTCAGAT T TAC TAATGACTAGC TTTGGC TTCCAATTTGATATGG TAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGCAGATGGATAGAGTCAGAT T TACTAATGACTAGCTTTGGCTTCCAATTTGATATGG TAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGCAGATGGATAGAGTC AGAT T TACTAATGACTAGC T T TGGCTTECAATTTGATATGG TAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGAAGATGGATAGAGTCTGAT T TAC TAATAACTAATTTCGGCTTACAATTTGATATGGTGACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGAAGATGGATAGAGTC TGAT T TACTAATAACTAATTTCGGC TTACAATTTGATGTAATAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGCAGATGGATAGAATC AGAT T TACTAATGACTAGC TTTGGCTTTCAATTTGATATGG TAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGCAGATGGATAGAGT CAGAT T TAC TAATAACTAATTTTGGCTTACAATTTGATATGGTAACAGCTGTTATGTTA
ATATAGAGT TAGGCAGETGCATAGAGTCAGAT T TACTAACAACTAATTTTGGCTTACAATTTGATATAGTAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGAAGATGGATAGAGTCTGAT T TAC TAATAACTAATTTCGGCTTACAATTTGATGTAATAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAT T TAGGAAGATGGATAGAGTCTGAT T TAC TAATAACTAATTTTGGCTTACAATTTGATACGG TAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGAAGATGGATAGAGTC TGAT T TAC TAATAACTAATT TCGGCCTACAATTTGATGTGG TAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGAAGATGGATAGAGTCTGAT T TAC TAATAACTAATTTTGGC TTACAATTTGATACGG TAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGAAGATGGATAGAGTC TGAT T TAC TAATAACTAATTTTGGC TTACAATTTGATACGG TAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGAAGATGGATAGAGTC TGAT T TAC TAATAACTAATTTTGGC TTACAATTTGATACGGTAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGAAGATGEATAGAGTC TGAT T TAC TAATAACTAATTTTGGCTTACAATTTGATACGG TAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGAAGATGGATAGAGTCTGAT T TACTAATAACTAATTTCGGCTTGCAGTTTGATATAATAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGAAGATGEATAGAGTC TGAT T TACTAATAACTAATTTCGGC TTACAATTTGATGTGG TAACAGCTGTAATGTTA
ATATAGAGT TAGGAAGATGEATAGAGTC TGAT T TAC TAATAACTAATTTCGGATTACAATTTGATATGG TAACAGCTATAATGTTA
ATATAGAGT TAGGAAGATGGATAGAGTCTGAT T TAC TAATAACTAATTTTGGCTTACAATTTGATATGGTAACAGCTGTAATGTTA
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ATAGTAGTAACCACAATTAGCGEGTTAGTTCATETCTAT TCTACAAGT TAT ATGAGEGAAGACCCCCATTTA - - - -
ATAGTAGTAACCACAATTAGCGGGETAGTTCATGTCTATTCTACAAGTTATATGAGGGAAGACCCTCATTTA - - -
ATAGTAGTAACCACAATTAGCGGGETAGTTCATGTCTATTCTACAAGTTATATGAGAGAAGACCCCCATTTA - - -
ATAGTAGTAACCACAATTAGCGGGTTAGTTCATATCTATTCTACAAGTTATATGAGAGAAGACCCGCATTTA - - -
ATAGTAGTAACCACAATTAGTGGGTTAGTTCATATTTATTCTACAAGTTATATGARAGAAGACCCCCATTTA - - -
ATAGTAGTAACCACAATTAGCGGGETAGTTCATGT TTATTCTACAAGTTATATGAGAGAAGACCCCCATETA - - -
ATAGTAGTAACCACAATTAGCGGGETAGTTCATGTATATTCTACAAGTTATATGAGAGAAGACCCCCATTTA- - -
ATAGTAGTAACCACAATTAGCGGGLCTAGTTCATGTATATTCTACAAGTTATATGAGAGAAGACCCCCATTTA- - -
ATAGTAGTAACCACAATTAGCGGGETAGTTCATGTATATTCTACAAGTTATATGAGAGAAGACCCCCATTTA - - -
ATAGTAGTAACCACAATTAGCGGGETAGTTCATGTATATTCTACAAGTTATATGAGAGAAGACCCCCATTTA - - -
GTAGTAGTAACCACAATTAGTGGGETAGTTCATATCTATTCTACAAGTTATATGAGAGAAGACCCCCATTTA - - -
ATAGTAGTAACCACAATTAGCGGGETAGTTCATATCTATTCTACAAGTTAT ATGAGAGAAGACCCGCATTTA - - -
ATAGTAGTAACCACAATTAGCGGGETAGTTCATETCTATTCTACAAGTTATATGAGAGAAGACCCCCATTTA - - - -
ATAGTAGTAACCACAATTAGCGGGETAGTTCATGTCTATTCTACAAGTTATATGAGAGAAGATCCCCATTTA - - - -
ATAGTAGTAACCACAATTAGCGGGTTAGTTCATGTCTATTCTACAAGTTATATGAGAGAAGACCCCCACTTA - - -
ATAGTAGTAACCACAATTAGCGGGETAGTTCATATCTATTCTACAAGTTATATGAGAGAAGACCCGCATTTA - -
ATAGTAGTGACCACAATTAGTGGGTTAGTTCATATCTATTCTACAAGTTATATGAGAGAAGACCCCCATTTATATATGAGAGAAGA
ATAGTAGTAACCACAATTAGTGGGTTAGT TCATGTCTATTCTACAAGTTATATGAGAGAAGACCCCCATTTA - -
ATAGTAGTGACCACAATTAGTGGGTTAGTTCATATCTATTCTACTAGTTATATGAGAGAAGACCCCCATTTA- - -
ATAGTAGTGACCACAATTAGTGGGTTAGTTCATATCTATTCTACTAGTTATATGAGAGAAGACCCCCATTTA- - -
ATAGTAGTGACCACAATTAGTGGGTTAGTTCATATCTATTCTACAAGTTATATGAGAGAAGACCCCCATTTA - - -
ATAGTAGTGACCACAATTAGTGGGTTAGTTCATATCTATTCTACAAGTTATATGAGAGAAGACCCCCATTTA- - -
GTAGTAGTAACCACAATTAGTGGGTTAGTTCATATCTATTCTACAAGTTATATGAGAGAAGACCCCCATTTA - - -
ATAGTAGTAACCACAATTAGTGGGTTAGTTCATATCTATTCTACAAGECTATATGAGAGAAGACCCTCATTTA - - -
ATAGTAGTAACCACAATCAGTGGATTAGTTCATATCTATTCTACAAGTTATATGAGAGAAGACCCCCATTTA - - -
ATAGTAGTAACCACAATTAGCGGGTTAGTTCATATCTATTCTACAAGTTATATGAGAGAAGACCCCCATTTA - - -
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CCTAGATTCATGAGCTATCTGTCTCTATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTAGT TACTAGTAATAATTATGTGCAAT
SCCTAGATTTATGAGCTATCTGTCTCTATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTAGTTACTAGTAATAATTATGTGCAAT
SCCTAGATTTAT GAGECTATCTATCTCTATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTAGT TACTAGTAATAATTATGTGCAAT
SCCTAGATTCATGAGTTATCTGTCTTITATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTAGT TACTAGTAATAATTATGTGCAAT
SCCTAGGTTTATGAGTTATCTGTCCTTATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTAGTTACTAGTAACAATTATGTGCAAT
SCCTAGATTCATGAGCTATCTGTCTCTATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTAGTTACTAGTAATAATTATGTGCAAT
CCTAGATTTATGAGCTATCTGTCTCTATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTAGT TACTAGTAATAATTATGTGCAAT
CCTAGATTTATGAGCTATCTGTCTCTATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTAGT TACTAGTAATAATTATGTGCAAT
SCCTAGATTTAT GAGCTATCTGTCTCTATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTAGTTACTAGTAATAATTATGTGCAAT
CCTAGATT CATGAGCTACCTGTCTCTATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTAGT TACTAGTAATAATTATGTGCAAT
CCTAGATTCATGAGTTATCTGTCTTTATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTAGTAACTAGTAATAATTATGTACAAT
SCCTAGATTCATGAGTTATCTGTCTTITATTCACCTTTTTTATGTATGT TTTAGTTACTAGTAATAATTATGTGCAAT
CCTAGATTTATGAGCTATCTGTCTCTATTCACCTTTTTTATGTTEGGTTTTAGT TACTAGTAATAATTATGTGCAAT
CCGAGATTTATGAGTTATCTGTCTTTATTTACCTTTTTTATGTTAGTTTTAGT TACTAGTAATAATTACGTGCAAT
SCCCAGATTTATGAGTTATCTGTCTCTATTTACATTTTTTATGTTAGT TTTAGTTACTAGTAATAATTATGTGCAAT
CCTAGATTCATGAGTTATCTGTCTTTATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTAGT TACTAGTAATAATTATGTGCAAT
CCCCCATTTACCTAGGTTTATGAGTTATCTGTCTTTATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTAGT TACTAGTAACAATTATGTGCAAT
CCCAGATT CATGAGTTATCTATCTTTATTTACCT T TTTTATGTTAGT TTTAGT TACTAGTAATAATTATGTGCAAT
CCTAGGTTTATGAGTTATTITGTCCTTATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTAGT TACTAGTAACAATTATGTGCAAT
CCTAGETTTATGAGTTATTITGTCCTTATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTAGT TACTAGTAACAATTATGTGCAAT
SCCTAGGTTTATGAGTTATCTGTCTTITATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTGGTTACTAGTAACAATTATGTGCAAT
SCCTAGGTTTATGAGTTATCTGTCTTTATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTGGTTACTAGTAACAATTATGTGCAAT
SCCTAGATTCAT GAGTTATCTGTCTCTATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTAGTTACTAGTAATAATTATGTGCAAT
SCCTAGATTCAT GAGTTATTTGTCTCTATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTAGTTACTAGTAATAATTATGTGCAAT
SCCTAGATTCAT GAGTTATCTGTCTCTATTTACCTTTTTTATGTTAGT TTTAGTTACTAGTAATAATTATGTGCAAT
CCTAGATTTATGAGTTATCTGTCTCTATTTACCTTTTTTATGTTAGTTTTAGT TACTAGTAATAATTATGTGCAAT
]
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TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTTGGTTTATGTTCTTACT TATTAATTAACTTTTGGTTTACCCGTATACAAGCTAACAAGGCGGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTTGGTTTATGTTCTTACT TATTAATTAACT TTTGGTTTACCCGTATACAAGCTAATAAGGCGGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTTGGTTTETGTTCTTACT TATTAATTAACT TTTGGTTTACGCGTATACAAGCTAACAAGGCGGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTCGGTTTATGTTCTTAT T TATTAATTAACT TTTGGTTTACACGTATACAAGCTAACAAGGCAGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTTGGTTTATGTTCTTACT TATTAATTAACTTTTGGTTCACACGTATCCAAGCTAACAAGGCAGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTCGGTTTATGTTCTTAT T TATTAATTAACT TTTGGTTTACGCGGATACAAGCTAATAAGGCGGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTCGGTTTATGTTCTTAT T TATTAATTAACTTTTGGTTTACGCGTATACAAGCTAATAAAGCAGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTCGGTTTATGTTCTTAT T TATTAATTAACTTTTGGTTTACGCGTATACAAGCTAATAAAGCAGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTCGGTTTATGTTCTTATTTATTAATTAACTTTTGGTTTACGCGTATACAAGCTAATAAAGCAGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTCGGTTTATGTTCTTAT T TATTAATTAACT TTTGGTTTACGCGTATACAAGCTAATAAAGCAGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTTGGTCTETGTTCCTAT T TATTAATTAACT TTTGGTTTACACGTATACAAGCTAACAAGGCAGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTCGGTTTATGTTCTTAT T TATTAATTAACT TTTGGTTTACACGTATACAAGCTAACAAGGCAGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTCGGT T TATGTTCTTAT T TATTAATTAACT TTTGGTTTACGCGCATACAAGCTAATAAAGCAGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTCGGTTTATGTTCTTAT T TATTAATTAACT TTTGGTTTACGCGTATACAGGCTAACAAGGCAGCA
TATTTATTGGT TGGEGAAGGTGTCGGTTTATGTTCTTAT T TATTAATTAACT TTTGGTTTACGCGTATACAGGCTAACAAGGCGGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTCGGTTTATGTTCTTAT T TATTAATTAACTTTTGGTTTACACGTATACAAGCTAACAAGGCAGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTCGGTTTATGTTCTTATTTATTAATTAACTTTTGGTTTACACGTATACAAGCTAACAAGGCAGCA
TATTTATCGGTTGGGAAGGTGTTGGTTTATGTTCTTAT T TATTAATTAACT TTTGGTTTACACGTATACAAGCTAACAAAGCGGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTCGETTTETGTTCTTAT T TACTGATTAACT TTTGGTTTACACGTATACAAGCTAACAAGGCAGCT
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTCGGTTTGTGTTCTTATTTACTGATTAACT TTTGGTTTACACGTATACAAGCTAACAAGGCAGCT
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTCGGTTTATGTTCTTATTTATTAATTAACT TTTGGT TTACACGTATACAAGCTAACAAGGCAGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTCGGTTTATGTTCTTATTTATTAATTAACTTTTGGTTTACACGTATACAAGCTAACAAGGCAGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTCGGTCTATGTTCTTATTTATTAATTAACT TTTGGTTTACACGTATACAAGCTAACAAGGCAGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTAGGCCTATGTTCTTATTTATTAATTAACTTTTGGTTTACACGTATACAAGCTAACAAGGCAGCA
TATTTATTGGE TGGGAAGGTGTAGGTTTATGTTCTTAT T TATTAATTAACTTTTGGTTTACACGTATACAAGCTAATAAAGCAGCA
TATTTATTGGT TGGGAAGGTGTCGGTTTATGTTCTTATTTATTAATTAACTTTTGGTTTACACGTATACAAGCTAACAAGGCAGCA
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aloyonium_digitatum_nds
primnoa_resedaeformis_nds
sinularia_peculiaris_ndS
narella_hawaiinensis_nds
paraminabea_aldersladei_nd5
scleronephthya_gracillimum_nds
dendronephthya_castanea_nds
dendronephthya_gigantea_ndS
dendronephthya_mollis_nds
dendronephthya_suensoni_nds
junceella_fragilis_nds
keratoisidinas_nd5_rev
echinogorgia_complexa_nds
euplexaura_crassa_nds
pseudopterogorgia_bipinnata_nd5s
acanella_sburnea_nds_rev
sibogagorgia_cauliflora nds
briareum_asbestinum_nd5
corallium_elatius_nds
corallium_konojoi_nds
corallium_rubrum_nds_rev
paracorallium_jsponicum_nd5_rev
heliopora_coerulea_nds
stylatula_slongata_nds
renilla_muelleri_nd5

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_nd5
primnoa_resedasformis_nds
sinularia_peculiaris_nds
narella_hawaiinensis_nds
paraminabea_sldersladei_nds
scleronephthya_gracillimum_nds
dendronephthya_castanea_ndS
dendronephthva_gigantea_nds
dendronephthya_mollis_nd5
dendronephthya_suensoni_nds
junceella_fragilis_nds
keratoisidinas_nd5_rev
echinogorgia_complexa_nds
euplexaura_crassa_nd5S
pseudopterogorgia_bipinnata_nds
acanella_eburnea_ndS_rev
sibogagorgia_cauliflora_nds
briareum_asbestinum_nds
corallium_elatius_nd5S
corallium_konojoi_nds
corallium_rubrum_ndS_rev
paracorallium_jsponicum_nd5_rev
heliopora_coerulea_nds
stylatula_elongata_nds
renilla_muelleri_nds

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_ndS
primnoa_resedaeformis_nds
sinularia_peculiaris_nds
narella_hawaiinensis_nds
paraminabea_aldersladei_nds
scleronephthva_gracillirmum_nds
dendronephthya_castanea_nds
dendronephthya_gigantea_nds
dendronephthya_mollis_nds
dendronephthya_suensoni_nds
junceella_fragilis_nds
keratoisidinas_nd5_rev
echinogorgia_complexa_nds
euplexaura_crassa_nds
pseudopterogorgia_bipinnata_nds
acanella_sburnea_ndS_rev
sibogagorgia_cauliflora_nds
briareurn_asbestinum_nds
carallium_elatius_nds
corallium_konojoi_nds
coralliur_rubrum_nd5_rev
paracorallium_japonicum_nd5_rev
heliopora_coerulea_nds
stylatula_elongata_nds
renilla_muelleri_nds

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_nds
primnoa_resedasformis_nds
sinularia_peculiaris_nd5
narella_hawaiinensis_nds
paraminabea_aldersladei_nd5
scleronephthwa_gracillimum_nds
dendronephthya_castanea_nds
dendronephthya_gigantea_nds
dendronephthyva_mollis_nds
dendronephthya_suensoni_nds
junceella_fragilis_nds
keratoisidinas_ndS_rewv
echinogorgia_complexa_nd5
euplexaura_crassa_nds
pseudopterogorgia_bipinnata_nds
acanella_eburnea_nds_rev
sibogagorgia_cauliflora_nds
briareumn_asbestinum_nds
corallium_elatius_nds
corallium_konojoi_nd5
coralliur_rubrum_nds_rev
paracorallium_japonicum_nd5_rev
heliopora_ceerulea_nds
stylatula_slongata_nds
renilla_muelleri_nds

Consensus

Conservation

520 STD an sz s?n
AT TAAGGCAATGT TAATAAAT AGAATAGGAGACATAGGATTAATGC TAGCTATTATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTATTAGA
ATTAAGGCAATGTTAATAAAT AGAATAGGAGACATAGGATTAATGC TAGCTATTATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTATTAGA
ATTAAGGCAATGTTAATCAATAGAATAGGAGAT ATAGGATTAATGTTAGCTATTATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTATTAGA
ATTAAGGCAATGTTAATTAAT AGAATAGGAGAT ATAGGATTAATGTTAGCTATCATATTAATCTGGARAAGAATTTGGGGTATTAGA
ATTAAGGCAATGTTAAT TAATAGAATAGGAGAT ATAGGATTAATGTTAGCTATCATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTATTAGA
ATTAAGGCAATGTTAATCAAT AGAATAGGAGAT ATAGGATTAATGC TAGCTATTATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTCETTAGA
ATTAAGGCAATGTTAATTAAT AGAATAGGGGAT ATAGGATTAATGC TAGCTATTATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTATTAGA
ATTAAGGCAATGTTAATTAATAGAATAGGGGAT ATAGGATTAATGCTAGCTATTATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTATTAGA
ATTAAGGCAATGTTAATTAATAGAATAGGGGAT ATAGGATTAATGC TAGCTATTATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTATTAGA
ATTAAGGCAATGTTAAT TAATAGAATAGGGGAT ATAGGATTAATGC TAGCTATTATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTATTAGA
ATTAAGGCAATGT TAATTAAT AGAATAGGAGAT ATAGGATTAATG TTAGCTATCATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTATTAGA
ATTAAGGCAATGCTAATTAATAGAATAGGAGAT ATAGGATTAATG TTAGCTATCATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTATTAGA
ATTAAGGCGATGTTAATTAAT AGAATAGGAGAT ATAGGATTAATGC TAGCTATTATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTATTAGA
ATTAAGGCAATGTTAATCAAT AGAATAGGAGAT ATAGGATTAATGC TAGCTATTATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTATTAGA
ATTAAGGCAATGCTAATCAATAGAATAGGAGAT ATAGGATTAATGTTAGCTATTATATTAATCTGGAAGGAATTTGGGGTATTAGA
ATTAAGGCAATGCTAATTAAT AGAATAGGAGAT ATAGGATTAATGTTAGCTATCATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTATTAGA
ATTAAGGCAATGTTAATTAAT AGAATAGGAGAT ATAGGATTAATGTTAGCTATCATATTAATCTGGATAAAATTTGGGGTATTAGA
ATTAAGGCAATGTTGAT TAATAGAATAGGAGAT ATAGGATTAATGTTAGCAATCATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTATTAGA
ATTAAGGCAATGTTAATTAAT AGAATAGGAGAT ATAGGATTAATG TTAGCTATCATATTAATCTGGAATAAATTTGGTGTATTAGA
ATTAAGGCAATGTTAATTAAT AGAATAGGAGAT ATAGGATTAATGTTAGCTATCATATTAATCTGGAATAAATTTGGTGTATTAGA
ATTAAGGCAATGTTAATTAAT AGAATAGGAGAT ATAGGATTAATG TTAGCTATCATATTAATCTGGAAAAAATTCGGGGTATTAGA
ATTAAGGCAATGTTAATTAAT AGAATAGGAGAT ATAGGATTAATGTTAGCTATCATATTAATCTGGAAAAAATTCGGGGTATTAGA
ATTAAAGCAATGTTGAT TAAT AGAATAGGAGAT ATAGGATTAATGTTAGCTATCATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTATTAGA
ATTAAGGCAATGCTAATTAACAGAATAGGAGAT ATAGGATTAATGTTAGCTATTATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTATTAGA
ATTAAGGCAATGTTAAT TAATAGAATAGGCGAT ATAGGATTAATGTTAGCTATAATATTAATATGGAAAGAATTTGGGGTATTAGA

ATTAAGGCAATGTTAATTAAT AGAATAGGAGAT ATAGGATTAATGTTAGCTATHATATTAATCTGGAAAGAATTTGGGGTATTAGA
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TTACTGTAGTTTATTCCCCGCTTTAT CACCATCTTCAGCTTGTACTTGGATTTGTATATTACTAACTATAGGGGCCGTAGGAAAAT
TTACTGTAGTTTGT T TCC CGC T T TAT CACCATCTTCAGC TTGTACTTGGAT TTGTATATTATTAACTAT AGGGGCCGTAGGAAAAT
TTACTGTAGTTTATTTTCCGCTTTAACACCATCTTCAGCTTGTACTTGGATTTGTATATTATTAACTATAGGGGCTGTAGGAAAAT
TTACTGTAGTTTGTTCTCCACCTTGTC TCCATCTTCAGCGTGTACTTGGAT TTGTATETTACTAACTATCGGGGCCATAGGARAAAT
TTACTGTAGTTTGTTTTCCACCTTGTACCCATCTTCGGCGTGTACTTGGATTTGTATACTACTAACTATCGGGGCCATAGGAAAAT
TTACTGTAGTTTATTCTCCGCCTTATCACCATCTTCAGCTTGTACTTGTATTTGTATACTACTAACTATAGGGGCCGTAGGAAAAT
TTACTGTAGTTTATTCTCCGCCTTATCATCATCTTCAGCTTGTACTTGTATTTGTATACTACTAACTATAGGGGCCGTAGGAAAAT
TTACTGTAGTTTATTCTCCGCCTTATCATCATCTTCAGCTTGTACTTGTATTTGTATACTACTAACTATAGGGGCCGTAGGAAAAT
TTACTGTAGTTTATTCTCCGCCTTATCATCATCTTCAGCTTGTACTTGTATTTGTATACTACTAACTATAGGGGCCGTAGGAAAAT
TTACTGTAGTTTATTCTCCGCCTTATCATCATCTTCAGC TTGTACTTGTAT TTGTATACTACT AACTAT AGGGGCCGTAGGARAAAT
TTATTGTAGTTTGTTCCC CACCTTGTATCCATCTTCAGCGTGTACTTGGAT TTGTATATTACTAACTATTGGGGCCATAGGAAAAT
TTACTGTAGTTTGTTCTCCACCTTGTC TCCATCTTCAGCGTGTACTTGGAT TTGTATATTACT AACTATCGGEGGCCATAGGARAAAT
TTACTGTAGTTTATTCTCCGCCTTATCACCATCTTCAGCTTGTACTTGGATTTGTGTACTCCTAACTATAGGGGCCGTAGGAAAAT
TTACTGTAGTTTATTCTCCGCCTTAT CACCATCTTCAGCTTGTACTTGGATTTGTATATTACTAACGATAGGGGCCGTAGGAAAAT
TTACTGTAGC TTATTCTCCGCTTTATCACCATCTTCAGCTTGTACTTGGAT TTGTATATTATT AACTAT AGGGGCCGTAGGARAAAT
TTACTGTAGTTTETTCTCCACCTTGTCTCCATCTTCAGCETGTACTTGGATTTGTATATTACTAACTATCGGGGCCATAGGAAAAT
TTACTGTAGTTTATTCTCCACCTTGTATCCOCTCTTCGGCGTGTACTTGGATC TGTATATTACT AACTATCGGEGGCCATAGGARAAGT
TTATTGTAGTTTGTTCTCCACCTTATCCCCATCTTCAGCGTGTACTTGGATTTGTATATTACTAACTATAGGGGCTGTAGGAAAAT
TTACTGTAGTTTGTTCTCCACCTTGTATCCATCTTCGGCETGTACCTGGATTTGTATATTACTAACTATCGGGGCCATAGGAAAAT
TTACTGTAGTTTGTTCTCCACCTTGTATCCATCTTCGGCGTGTACCTGGATTTGTATATTACTAACTATCGGGGCCATAGGAAAAT
TTACTGTAGTTTATTCTCCACCTTGTATCCATCTTCGGCETGTACTTGGATTTGTATATTACTAACTATCGGGGCCATAGGAAAAT
TTACTGTAGTTTATTCTCCACCTTGTATCCATCTTCGGCGTGTACTTGGAT TTGTATATTACT AACTATCGEGGCCATAGGARAAAT
TTACTGTAGTTTGTTCCC CATCTTGTCTCCATCTTCAGCGTGTACTTGGAT TTGTATATTACTAACTATAGGGGCCGTAGGAAAAT
TTACTGTAGTTTGTTCEC CACCTTGTATCCATCTTCAGCTTGTACTTGGAT TTGTATETTACTAACTAT AGGGGCCGTAGGAAAAT
CTACTGTAGTTTGTTCTC CACCTTGTC TCCATCCTCAGC TTGTACTTGGAT TTGTATETTACT AACTAT AGGAGCCGTEGGAAAAT
TTACTGTAGTTTATTCTCCACCTTGTCTCCATCTTCAGCTTGTACTTGGATTTGTATATTACTAACTATAGGGGCCGTAGGAAAAT
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CTGCCCAATTAGGGTTACATACTTGGETTGCCCGATGCTATGGAGGGTC CCACACCTGTTTCGGCCCTAATTCACGCAGCAACAATG
CTGCCCAATTAGGGTTACATACTTGGTTGCCTGATGCTATGCGAGGGCCCCACACCTGTTTCAGCCCTAATTCACGCAGCAACAATG
CTGCCCAATTAGGGT TACATACTTGGT TGCCGGATGCTATGGAGGGCC CCACACCTGTTTCGGCCCTAATTCACGCAGCAACAATG
CTGCCCAATTAGGGTTACATACTTGGTTGCCAGATGCTATGGAGGGCCCCACACCTGTTTCGGCCCTAATTCACGCAGCAACAATG
CTGCCCAATTAGGGT TACATACTTGGT TGCCAGATGCTATGGAGGGCC CCACACCTGTTTCAGCCCTAATTCACGCAGCAACAATG
CTGCCCAATTAGGGTTGCACACTTGETTGCCEGATGCTATGCAGGGTC CCACACCTGTTTCGGCCCTAATTCACGCAGCGACAATG
CTGCCCAATTAGGGTTGCATACTTGGTTGCCEGATGCTATGGAGGGCCCCACACCTGTTTCGGCCCTAATTCACGCAGCGACAATG
CTGCCCAATTAGGGTTGCATACTTGETTGCCEGATGCTATGGAGGGCC CCACACCTGTTTCGGCCCTAATTCACGCAGCGACAATG
CTGCCCAATTAGGGTTGCATACTTGGTTGCCEGATGCTATGCGAGGGCCCCACACCTGTTTCGGCCCTAATTCACGCAGCGACAATG
CTGCCCAATTAGGGTTGCATACTTGGTTGCCGGATGCTATGGAGGGCC CCACACCTGTTTCGGCCCTAATTCACGCAGCGACAATG
CTGCHCAAT TAGGGT TACACACTTGGT TGCCAGATGCTATGGAGGGCCCCACCCCEGTTTCGGCCCTAATTCACGCAGCGACAATG
CTGCCCAATTAGGGTTACATACTTGGTTGCCAGATGCTATGGAGGGTC CCACACCTGTTTCGGCCCTAATTCACGCAGCAACAATG
CTGCCCAAT TAGGGT TGCATACTTGGET TGCCEGATGCTATGGAGGGTC CCACACCTGTTTCGGCUCCTAATTCACGCAGCGACAATG
CTGCCCAATTAGGGETACATACTTGGTTGCCEGATGCTATGCGAGGGEC CCACACCTGTTTCGGCCCTAATTCACGCAGCAACAATG
CTGCCCAATTAGGGTTACATACTTGGTTGCCAGATGCTATGGAAGGGC CCACACCTGTTTCGGCCCTAATACACGCAGCAACAATG
CTGCCCAATTAGGGTTACATACTTGGETTGCCAGATGCTATGGAGGGTC CCACACCTGTTTCGGCCCTAATTCACGCAGCAACAATG
CTGCCCAATTAGGGETACATACTTGGTTGCCAGATGCTATGGAGGGCCCCACACCTGTTTCAGCCCTGATTCACGCAGCAACAATG
CTGCCCAATTAGGGT TACATACTTGGET TGCCAGATGCTATGGAGGGTC CCACACCTGTTTCGGUCCTAATTCACGCAGCAACAATG
CTGCCCAGTTAGGGETACATACTTGGTTGCCTGATGCTATGGAGGGCCCCACACCTGTTTCAGCCCTAATTCACGCAGCAACAATG
CTGCCCAGT TAGGGETACATACTTGGTTGCCTGATGCTATGGAGGGCC CCACACCTGTTTCAGCCCTAATTCACGCAGCAACAATG
CTGCCCAATTAGGGETACATACTTGETTGCCAGATGCTATGGAGGGCCCCACACCTGTTTCAGCCCTAATTCACGCAGCAACAATG
CTGCCCAATTAGGGETACATACTTGGTTGCCAGATGCTATGGAGGGCCCCACACCTGTTTCAGCCCTAATTCACGCAGCAACAATG
CTGCCCAAT TAGGGE TACATACTTGGET TGCCAGATGCTATGGAGGGTC CCACACCTGTTTCTGCCCTAATTCACGCAGCAACAATG
CTGCCCAATTAGGGTTACATACTTGGTTGCCAGATGCTATGGAGGGTCCTACACCTGTTTCGGCCCTAATTCACGCAGCAACAATG
CTGCCCAATTAGGGT TACATACCTGGT TGCCAGATGCTATGGAGGGTC CTACACCTGTTTCGGCCCTAATTCACGCAGCAACAATG

700 720 740
I I 1

CTGCCCAATTAGGGTTACATACTTGGTTGCCAGATGCTATGGAGGGCCCCACACCTGTTTCGGCCCTAATTCACGCAGCAACAATG
I I

Tlen slnn E‘zn Q.Iln Esln
GTAACAGCAGGAGTATTTTTAATCATAAGATCAGCTCCTCTTTTTGATTACTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGTTTAATTGG
GTAACAGCAGGAGTATTTTTAATTATAAGATCAGCTCCTCTTTTTGATTACTCTCCAACTGCAACTATTATEGTGGGETTAATTGG
GTAACAGCAGGAGTATTTTTAATTATAAGATCAGCTCCCCTTTTTGATTACTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGTTTAGTTGG
GTAACAGCAGGAGTATTTTTAATTATAAGGTCCGCCCCCCTTTTTGATCATTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGTTTAGTTGG
GTAACAGCAGGAGTATTTTTAATTATAAGGTCAGCTCCCCTTTTTGATCATTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGTTTAGTTGG
GTGACAGCAGGGGTGTTTTTAATTATAAGATCAGCTCCCCTTTTTGATTAT TCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGGETAGTTGG
GTEACAGCAGGEGTETTTTTAATTATAAGATCAGCTCCCCTTTTTGATTACTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGETTAGTTGG
GTGACAGCAGGGGTGTTTTTAATTATAAGATCAGCTCCCCTTTTTGATTACTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGGTTAGTTGG
GTGACAGCAGGGGETGTTTTTAATTATAAGATCAGCTCCCCTTTTTGATTACTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGETTAGTTGE
GTGACAGCAGGEGTETTTTTAATTATAAGATCAGCTCCCCTTTTTGATTACTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGETTAGTTGG
GTAACAGCAGGGGTETTTTTAATTATAAGATCAGCTCCCCTTTTTGATCATTCTCCAACTGCAACAATAATTGTGGGTTTAGTGGG
GTAACAGCAGGAGTATTTTTAATTATAAGETCAGCCCCCCTTTTTGATCATTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGTTTAGTTGG
GTGACAGCAGGGGTGTTTTTAATTATAAGATCAGCTCCCCTTTTTGATCACTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGGTTAGTTGG
GTAACAGCGGGAGTGTTTTTAATTATAAGATCAGCTCCCCTTTTTGATTACTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGTTTAATTGG
GTAACAGCAGGAGTETTTTTAATTATAAGATCAGCCCCCCTTTTTGATTACTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGTTTAGTTGG
GTAACAGCAGGAGTATTTTTAATTATAAGGTCAGCCCCTTTTTTTGATCACTCTCCAACCGCAACAATTATTGTGGGTTTAGTTGG
GTAACAGCCGGAGTATTTTTAATTATAAGGTCAGCTCCCCTTTTTGATCATTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGTTTEGGTTGG
GTAACAGCGGGAGTATTTTTAATTATAAGATCAGCCCCCCTTTTTGATCACTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGTTTAGTTGG
GTAACAGCCGGAGTATTTCTAATTATAAGGTCAGCTCCCCTTTTTGATCATTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGTTTAGTTGG
GTAACAGCCGGAGTATTTCTAATTATAAGGTCAGCTCCCCTTTTTGATCATTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGTTTAGTTGG
GTAACAGCCGGAGTATTCCTAATTATAAGGTCAGCTCCCCTTTTTGATCATTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGTTTEGTTGG
GTAACAGCCGGAGTATTCCTAATTATAAGETCAGCTCCCCTTTTTGATCATTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGTTTEGTTGE
GTAACAGCGGGAGTATTTTTAATTATAAGGTCAGCTCCCCTTTTTGATCATTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGTTTAGTTGG
GTAACAGCAGGAGTATTTTTAATTATAAGATCGGCCCCTCTTTTTGATCACTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGTTTAGTGEGE
GTAACAGCCGGAGTATTTTTAATTATAAGGTCCGCCCCTCTTTTTGATCAATCTCCAACTGCTACAATTATTGTGGGTTTAGTEGE
GTAACAGCAGGAGTATTTTTAATTATAAGATCAGCTCCCCTTTTTGATCACTCTCCAACTGCAACAATTATTGTGGGTTTAGTTGG
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alcyonium_digitatum_nds
primnoa_resedaeformis_nds
sinularia_peculiaris_nd5
narella_hawaiinensis_nds
paraminabea_aldersladei_nds
scleronephthya_gracillimum_nds
dendronephthya_castansa_nds
dendronephthya_gigantea_nds
dendronephthya_mollis_nds
dendronephthya_suensoni_nds
junceella_fragilis_nds
keratoisidinae_ndS_rev
echinogorgia_complexa_nds
euplexaura_crassa_nds
pseudopterogorgia_bipinnata_nds
acanella_sburnea_ndS_rev
sibogagorgia_cauliflora_nds
briareum_asbestinum_nds
corallium_elatius_nd5S
corallium_konojoi_nds
corallium_rubrum_nd5_rev
paracorallium_japenicum_ndS_rev
heliopora_coerulea_nds
stylatula_elongata_nds
renilla_muelleri_nd5

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_nds
primnoa_resedaeformis_nds
sinularia_peculiaris_nd5
narella_hawaiinensis_nd5
paraminabea_aldersladei_nds
scleronephthya_gracillimum_nds
dendronephthya_castansa_nds
dendronephthva_gigantsa_nds
dendronephthya_mollis_nds
dendronephthya_suensoni_nds
junceella_fragilis_nds
keratoisidinas_nds_rev
echinogorgia_complexa_nds
euplexaura_crassa_nds
pseudopterogorgia_bipinnata_nds
acanella_sburnea_ndS_rev
sibogagorgia_cauliflora_nds
briareum_asbestinum_nds
corallium_elatius_nd5S
corallium_konajoi_nds
corallium_rubrum_nd5s_rev
paracorallium_japenicum_ndS_rev
heliopora_coerulea_nds
stylatula_elongata_nds
renilla_muslleri_nds

Consensus

Conservation

alcyanium_digitaturn_ndS
primnoa_resedaeformis_nds
sinularia_peculiaris_nds
narella_hawaiinensis_nds
paraminabea_aldersladei_nds
scleronephthya_gracillimum_nds
dendronephthya_castansa_nds
dendronephthya_gigantsa_nds
dendronephthya_mallis_nds
dendronephthya_suensoni_ndS
junceella_fragilis_nds
keratoisidinae_ndS_rev
echinogorgia_complexa_nds
euplexaura_crassa_ndS
pseudopterogorgia_bipinnata_nds
acanella_sburnea_ndS_rev
sibogagoragia_cauliflora_nds
briareum_asbestinum_nds
corallium_elatius_nds
corallium_konojoi_nd5
corallium_rubrum_ndS_rev
paracorallium_japonicum_nds_rev
heliopora_coerulea_nds
stylatula_slongata_nds
renilla_muelleri_nds

Consensus

Conservation

aloyonium_digitatum_nds
primnoa_resedaeformis_nds
sinularia_peculiaris_nds
narella_hawaiinensis_nds
paraminabea_aldersladei_nds
scleronephthya_gracillimum_nds
dendronephthya_castanea_nds
dendronephthva_gigantea_ndS
dendronephthya_rmallis_nds
dendronephthya_suensoni_nds
junceella_fragilis_nds
keratoisidinae_ndS_rev
echinogorgia_complexa_nds
euplexaura_crassa_ndS
pseudopterogorgia_bipinnata_nds
acanella_sburnea_ndS_rev
sibogagorgia_cauliflora_nds
briareum_asbestinum_nds
corallium_elatius_ndS
corallium_konojoi_nds
corallium_rubrum_nd5_rev
paracorallium_japonicum_ndS_rev
heliopora_coerulea_nds
stylatula_slongata_nds
renilla_muelleri_nds

Consensus

Conservation

slsn 500 alzn alm
CTCCTTAACTGC T T TC T T TGCAGC CACAGTAGGATTAGTCCAATCAGATAT AAAAAAAGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAALC
CTCCTTAACTGC T T TC T T TGCAGC TACAGTAGGATTAGTCCAAT CGGATAT AAAAAAAGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAALC
CTCCTTAACTGCTTTCTTTGCAGCTACAGTAGGATTAGTCCAATCGGATATAAAAAAAGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAALC
CTCCETGACTGCTTTCTTTGCTGC CACAGTAGGATTAGTCCAATCGGATATAAAAAAAGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAAT
T TAACTGC T T TCT T TGC TG CACAGTGGGATTAGTCCAAT CGGATAT AAAARAAGGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAAT
CTCCTTAACTGC T T T T T T TGCAGC TACAGTAGGATTAGTCCAATCGGATAT AAAAAAAGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAAT
CTCCTTAACTGCTTTTITTTGCAGCTACAGTAGGATTAGTCCAATCGGATATAAAAAAAGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAAT
CTCCTTAACTGCTTTTIT T TGCAGCTACAGTAGGATTAGTCCAATCGGATAT AAAAAAAGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAAT
CTCCTTAACTGC T T T I T T TGCAGC TACAGTAGGATTAGTCCAAT CGGATAT AAAAAAAGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAAT
CTCCTTAACTGCTTTTITTTGCAGCTACAGTAGGATTAGTCCAATCGGATATAAAAAAAGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAAT
CTCCTTAACTGCTTTCTTTGCTGC CACAGTAGGACTAGTCCAATCGGATATAAAAAAAGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAAT
CTCCCTAACGGCTTTCTTTGCTGC CACAGTAGGATTAGTCCAATCGGATAT AAAAAAAGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAAT
CTCCTTAACTGCTTTCTTTGCAGC CACAGTAGGATTAGTCCAATCGGATAT AAAAAAAGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAAT
CTCTTTAACTGCCTTCTTTGCGGCTACAGTGGGATTAGTTCAATCGGACAT AAAAAAAGTTATTGCTTACTCTACTTGTAGTCAALC
CTCCTTAACTGCTTTCT T TGCAGC TACAGTAGGATTAGTCCAATCGGATAT AAAAAAAGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAAT
CTCCETAACTGC T T TCT T TGC TGO CACAGTAGGATTAGT CCAAT CGGATAT AAAAAAAGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAAT
CTCCETAACTGCTTTCTTTGCTGC CACAGTGGGATTGGTCCAATCGGATAT AAAAAAGGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAGT
CTCCTTAACCGCTTTCTTTGC TGC CACAGTAGGATTAGTCCAATCGGATAT AAAAAAAGTTATTGCCTATTCTACTTGTAGTCAAT
CTCCCTAACTGCTTTCTTTGC TG CACAGTGGGATTAGTCCAATCGGATAT AAAAAAGGTTATTGCTTATTCAACTTGTAGTCAGT
CTCCCTAACTGCTTTCT T TGC TGO CACAGTGGGATTAGTCCAATCGGATAT AAAAAAGGTTATTGCTTATTCAACTTGTAGTCAGT
CTCCETAACTGCTTTCTTTGCTGC CACAGTGGGATTAGTCCAATCGGATAT AAAAAAGGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAGT
CTCCCTAACTGCTTTCTTTGC TG CACAGTGGGATTAGTCCAATCGGATAT AAAAAAGGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAGT
T TAAC TG T T TC T T TG C TG CACAGTAGGATTAGT TCAAT COGATAT AAAAAAAGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAAT
CTCCTTAACTGC T T TCT T TGC TGO CACAGTAGGT TTAGTCCAAT CGGATAT AAAARAAAGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAAT
CTCTTTAACTGCTTTCTTTGC TG CACAGTAGGATTAGTCCAATCGGATAT AAAAAAGGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGCCAALC
CTCCTTAACTGC T T TCT T TGC TGO CACAGTAGGATTAGTCCAAT CGGATAT AAAAAAAGTTATTGCTTATTCTACTTGTAGTCAAT

T

360 520 1.000 1.020
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TAGGATACATGGTAATGGCT TGTGGTACTTATAGC TCTC TAAGTAGT TTATATCACCTACTAACTCATGCTTTCTTTAAGGCCTTA
TAGGATACATGGTCATGGCT TGTGGTAC T TATAGC TGTATAAGTAGT TTATATCACCTACTAACTCATGCCTTCTTTAAGGCCTTA
TAGGATACATGGTAATGGCTTGTGGTACTTATAGC TG TT TAAGTAGTTTATATCATCTACTAACTCATGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATACATGGTAATGGCCTGTGGTACTTATAGCTGTATAAGTAGTTTATACCACCTACTAACTCATGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATACATGGTAATGGCCTGTGGTACTTATAGC TGTACAAGTAGT TTATATCATCTACTAACTCATGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATACATGGTAATGGCT TGTGGCACTTATAGC TG TC TAAGTAGTTTATATCATCTATTAACTCATGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATATATGGTAATGGCTTGTGGCACTTATAGC TG TC TAAGTAGTTTATATCATCTATTAACTCATGCTTTCTTTAAGGCCTTA
TAGGATATATGGTAATGGCT TGTGGCAC T TATAGC TGTEC TAAGTAGT TTATATCATCTATTAACTCATGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATATATGGTAATGGCT TGTGGCAC T TATAGC TGTEC TAAGTAGT TTATATCATCTATTAACTCATGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATATATGGTAATGGCTTGTGGCACTTATAGC TG TC TAAGTAGTTTATATCATCTATTAACTCATGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATACATGGTAATGGCCTGTGGTACTTATAGC TG TEC TAAGTAGTTTATATCATCTATTAACTCATGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATACATGGTAATGGCCTGTGGTACTTATAGC TCTATAAGTAGT TTATACCACCTACTAACTCATGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATATATGGTAATGGC T TGTGGCAC T TATAGC TGTC TAAGTAGTTTATATCATCTATTAACTCATGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATATATGGTAATGGCTTGTGGCACTTATAGC TG TT TAAGTAGTTTATATCACCTACTAACTCATGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATACATGGTAATGGCTTGTGGCACTTATAGCTGTECTAAGCAGTTTATATCACCTACTAACTCATGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATACATGGTAATGGCCTGTGGTACTTATAGC TCTATAAGTAGT TTATACCACCTACTAACTCATGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATACATGGTAATGGCCTGTGGAACTTATAGC TGTATAAGTAGTTTATATCATCTACTAACCCATGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATATATGGTAATGGCCTGTGGTACTTATAGC TGTACAACTAGTTTATATCATCTACTAACTCACGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATACATGGTGATGGCCTGTGGTACTTATAGCTGTATAAGTAGTTTATATCATCTACTAACCCATGCETTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATACATGGTGATGGCCTGTGGTACTTATAGC TGTATAAGTAGTTTATATCATCTACTAACCCATGCETTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATACATGGTGATGGCCTGTGGTACTTATAGC TGTATAAGTAGTTTATATCATCTACTAACCCATGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATACATGGTGATGGCCTGTGGTACTTATAGCTGTATAAGTAGTTTATATCATCTACTAACCCATGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATACATGGTAATGGCT T GTGGCACTTATAGC TGTACAAGTAGT TTATATCATCTATTAACTCATGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATACATGGTAATGGCCTGTGGTACTTATAGCTCTC TAAGTAGTTTATATCATCTACTAACTCACGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATACATGGTAATGGCCTGTGGTACTTATAGC TGCC TAAGTAGTTTATATCACCTACTAACTCACGCTTTCTTTAAGGCTTTA
TAGGATACATGGTAATGGCCTGTGGTACTTATAGC TGTATAAGTAGT TTATATCATCTACTAACTCATGCTTTCTTTAAGGCTTTA

1,100
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TTATTCTTAGGGGCAGGC TCAATAATTCATGCTCTTTTAGATGAACAAGATCTTAGGAAGATGGGGGGAATAATCCGGGGCTTACC
TTATTCTTAGGGGCAGGTTCAATAATTCATGCTCTTCTAGATGAACAAGATCTTAGGAAGATGGGGGGAATAATTCGGGGCCTACC
TTATTCTTAGGAGCAGGC TCAATAATTCATGCTCTTTTAGATGAACAAGATCTTAGGAAGATGGGGGGAATAATCCGGGGCTTACC
TTATTCTTGGGAGCAGGC TCAATAATTCACGCCCTTTTAGATGAACAAGATCTTAGGAAGATGGGGGGAATAATTAGGGGCCTACC
TTATTCTTGGGGGCAGGC TCAATAATCCATGCCCTTTTAGATGAACAAGATCTTAGGAAGATGGGGGGAATAATTAGGGGCTTACC
TTATTCTTGGGGGCAGGC TCAATAATTCATGCTCTTCTAGATGAACAAGATCTTAGGAAGATGGGGGGEATAATCCGGGGECTTACC
TTATTCTTGGGGGLGGGC TCAATAATTCATGCTCTTTTAGATGAACAAGATCTTAGAAAAATGGGGGGEGATAATCCGGGGECCTACC
TTATTCTTGGGGGLEGGC TCAATAATTCATGCTCTTTTAGATGAACAAGATCTTAGAAAAATGGGGGGEATAATCCGGGGECCTACC
TTATTCTTGGGGGCEGGCTCAATAATTCATGCTCTTTTAGATGAACAAGATCTTAGAAAAATGGGGGGGATAATCCGGGGCCTACC
TTATTCTTGGGGGLGGGE TCAATAATTCATGCTCTTTTAGATGAACAAGATCTTAGAAAAATGGGGGGEATAATCCGGGGECCTACC
CTATTCTTGGGAGCAGGC TCAATAATTCATGCTCTTCTAGATGAACAAGATCTTAGGAAGATGGGGGGAATAATTAGGGGGCTACC
TTATTCTTGGGAGCAGGC TCAATAATTCATGCCCTTTTAGATGAACAAGATCTCAGGAAGATGGGGGGAATAATTCGGGGETCTGCC
TTATTCTTGGGGGCAGGL TCAATAATTCATGCTCTTCTAGATGAACAAGATCTTAGGAAGATGGGGGGEATAATCCGGGGCCTACC
TTATTCTTGGGGGCAGGC TCTATAATTCATGCTCTTCTAGATGAACAAGATCTTAGGAAGATGGGGGGAATAATCCGGGGETTTACC
TTATTCTTGGGGGCAGGL TCAATAATTCATGCTCTTTTAGATGAACAAGATCTTAGGAAGATGGGGGGAATAATCCGGGGCTTACC
TTATTCTTGGGAGCAGGC TCAATAATTCATGCCCTTTTAGATGAACAAGATCTCAGGAAGATGGGGGGAATAATTCGGGGETCTGCC
TTATTCTTGGGGGCAGGC TCAATAATTCATGCCCTTCTAGATGAGCAAGATCTTAGGAAGATGGGGGGAATAATAAGAGGCTTACC
TTETTCCTGGGAGCAGGC TCAATTATTCATGCCCTTTTAGATGAACAAGATCTTCGGAAGATGGGGGGAATAATTAGGGGCCTACC
TTATTCTTGGGGGCAGGC TCAATAATTCATGCCCTTCTAGATGAACAAGATCTTAGGAAGATGGGGGGAATAGTTAGAGGCTTACC
TTATTCTTGGGGGCAGGC TCAATAATTCATGCCCTTCTAGATGAACAAGATCTTAGGAAGATGGGGGGAATAGTTAGAGGCTTACC
TTATTCTTGGGGGCAGGC TCAATAATTCATGCCCTTCTAGATGAACAAGATCTTAGGAAGATGGGGGGAATAATTAGAGGCTTACC
TTATTCTTGGGGGCAGGL TCAATAATTCATGCCCTTCTAGATGAACAAGATCTTAGGAAGATGGGGGGAATAATTAGAGGCTTACC
CTATTCTTAGGAGCAGGC TCAATAATTCATGCTCTTTTAGATGAACAAGATCTTAGGAAGATGGGGGGAATCATTAGGGGCCTACC
CTATTCTTGGGGGCAGGC TCAATAATTCATGCCCTTTTAGATGAACAAGATCTTAGGAAGATGGGGGGAATAATTAGGGGCCTACC
TTATTCTTAGGAGCT GGC TCAATAATTCACGCTCTTTTAGATGAACAAGATCTAAGGAAGATGGGGGGAATAATTAGGGCCCTACC
TTATTCTTGGGGGCAGGC TCAATAATTCATGCTCTTTTAGATGAACAAGATCTTAGGAAGATGGGGGGAATAATTCGGGGECCTACC

1,040 1,060 1,080
I 1 I
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1 1 I I 1

TETAACATATGTATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTAGCTGGTTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAT
TTTAACATATGTGTTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTAGCTGGTTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAT
TTTAACATATGTATTAATGTTGATTGGTTCETTGTCTTTAGCTGGTTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAT
TTTAACTTATGTATTAATGT TGATTGGTTCATTGTCTTTGGCTGGTTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAT
TTTAACTTATATATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTGGCTGGTTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATGT
TETAACATATGTATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTAGCTGGTTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAT
TTTAACATATGTATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTAGCTGGCTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAT
TTTAACATATGTATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTAGCTGGLCTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAT
TTTAACATATGTATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTAGCTGGETTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAT
TTTAACATATGTATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTAGCTGGTTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAT
GTTAACTTATATATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTGGCTGGTTTTCCCTATTTATCTGGGTTTTACTCTAAAGATTTAATAT
TTTAACTTATATATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTGGCTGGTTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAT
TTTAACATATGTATTAATGT TGATTGGTTCATTGTCTTTAGCTGGTTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAT
TETAACATATGTATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTAGCTGGTTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTGATAT
TTTAACATATGTATTAATGTTAATTGGE TCATTGTCTTTGGCTGGTTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAT
TTTAACTTATATATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTGGCTGGTTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAT
CCTAACTTATATATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTGGCTGGTTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAT
TTTAACTTATATATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTGGCTGGTTTCCCTTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAT
TETAACTTATATATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTGGCTGGTTTTCCCTATTTATCCGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAT
TCTAACTTATATATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTGGCTGGTTTTCCCTATTTATCCGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAT
TETAACTTATATATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTGGCTGGTTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAC
TCTAACTTATATATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTGGCTGGTTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAC
TETAACTTATATATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTAGCTGGTTTCCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGACTTAATAT
TTTAACTTATGTETTAATGT TGATTGGTTCATTGTCTETGGUTGGTTTCCCCTATTTATCTGGGTTTTACTCTAAAGATTTAATAT
GTTAACTTATATCTTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTETGGCTGGTTTCCCTTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAT
TTTAACTTATGTATTAATGTTGATTGGTTCATTGTCTTTGGCTGGTTTTCCCTATTTATCTGGATTTTACTCTAAAGATTTAATAT
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sleyonium_digitatum_nds
primnoa_resedaeformis_nds
sinularia_peculiaris_nds
narella_hawaiinensis_nds
paraminabea_aldersladei_nds
scleronephthya_gracillimum_nds
dendronephthya_castansa_nds
dendronephthya_gigantsa_nds
dendronephthya_mollis_nds
dendronephthya_suensoni_nds
junceella_fragilis_nds
keratoisidinas_ndS_rev
echinogorgia_complexa_nds
euplexaura_crassa_nds
pseudopterogargia_bipinnata_ndS
acanella_sburnea_ndS_rev
sibogagorgia_cauliflara_nds
briareum_asbestinum_nds
corallium_elatius_ndS
corallium_kenojoi_nd5
corallium_rubrum_nd3_rewv
paracorallium_japonicum_ndS_rew
heliopora_coerulea_nds
stylatula_elongata_nds
renilla_muelleri_nds

Consensus

Censervation

alcyonium_digitatum_nds
primnoa_resedasfarmis_nd5
sinularia_peculiaris_nds
narella_hawaiinensis_nds
paraminabea_aldersladei_nds
scleronephthya_gracillimum_nds
dendronephthyva_castansa_nds
dendronephthva_gigantea_nds
dendronephthya_mollis_nds
dendronephthya_suensoni_nds
junceella_fragilis_nds
keratoisidinas_nd3_rev
echinogorgia_complexa_nds
euplexaura_crassa_nds
pseudopterogorgia_bipinnata_nds
acanella_sburnea_ndS_rev
sibogagergia_cauliflora_nds
briareum_asbestinum_nds
corallium_elatius_nds
corallium_konojoi_nds
corallium_rubrum_nds_rev
paracorallium_japanicurm_nd5_rew
heliopora_coerulea_nds
stylatula_elongata_nds
renilla_muelleri_nds

Consensus

Conservation

aloyonium_digitatum_nd5s
primnoa_resedaeformis_nds
sinularia_peculiaris_nd5
narella_hawaiinensis_nds
paraminabea_aldersladei_nds
scleronephthya_aracillimum_nds
dendronephthya_castanea_nds
dendronephthya_gigantea_nds
dendronephthva_raollis_nds
dendronephthya_suensoni_nds
junceella_fragilis_nds
keratoisidinae_nd5_rev
echinogorgia_tomplexa_nds
euplexaura_crassa_nds
pseudopterogorgia_bipinnata_nds
acanella_sburnea_ndS_rev
sibogagorgia_cauliflora_nds
briareum_asbestinum_nds
corallium_elatius_nds
corallium_konojoi_nds
corallium_rubrum_ndS_rev
paracorallium_japonicum_nds_rev
heliopora_coerulea_nds
stylatula_elongata_nds
renilla_muelleri_nds

Consensus

Conservation

aloyonium_digitatum_nds
primnoa_resedasformis_nds
sinularia_peculiaris_nd5
narella_hawaiinensis_nds
paraminabea_aldersladei_nds
scleronephthya_gracillimum_nds
dendronephthya_castanea_nds
dendronephthya_gigantza_nds
dendronephthya_maollis_nds
dendronephthya_suensoni_nds
junceella_fragilis_nds
keratoisidinae_ndS_rev
echinogorgia_complexa_nds
euplexaura_crassa_nds
pseudopterogorgia_bipinnata_nds
acanella_eburnea_nds_rev
sibogagorgia_cauliflora_nds
briareum_asbestinum_nds
corallium_elatius_nds
corallium_konojoi_nds
corallium_rubrum_ndS_rev
paracorallium_japonicum_ndS_rev
heliopora_coerulea_nds
stylatula_elongata_nds
renilla_muelleri_nds

Consensus

Conservation
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TAGAATTAACT TATAATAGT TATTGT T TAATATCTATTTATTGGT TAGCTTCAATTACAGCCTTCTTAACTGCTTTTTATTCATTE
TAGAATTAA CT TATAATAGT TATTGT T TAATATCTAT T TATTGGL TAGCCTCAATTACAGCCTTCTTAACTGCTTTTTATTCATTE
TAGAGTTAACT TATAATAGCTATTGT T TAATATCTATTTATTGGT TAGCTTCAATTACAGCTTTCTTAACTGCETTTTATTCATTE
TECAATTAACT TATAATAGT TATTGT T TAATATCAATTTATTGGT TEGCTTCAATTACGGCCTTCTTGACCGCTTTTTATTCATTT
TECAGTTAACT TATAATAGT TATTGT T TAATATCTATTTATTGGT TEGCTTCAATTACAGCTTTCTTAACCGCTTTTTATTCATTT
TAGAATTAACT TATAATAATTATTGT T TAATATCTATTTATTGGT TAGCTTCAATTACAGCCTTCTTAACTGCTTTTTATTCATTE
TG AATTAA CT TATAATAAT TATTGT T TAATATCTAT T TATTGGT TAGCTTCAATTACAGCCTTCTTAACTGCTTTTTATTCATTEC
TEGAATTAACTTATAATAAT TATTGT T TAATATCTATTTATTGGT TAGCTTCAATTACAGCCTTCTTAACTGCTTTTTATTCATTE
TEGAATTAA CT TATAATAAT TATTGT T TAATATCTAT T TATTGGT TAGCTTCAATTACAGCCTTCTTAACTGCTTTTTATTCATTE
TEGAATTAACT TATAATAAT TATTGTTTAATATCTATTTATTGGT TAGCTTCAATTACAGCCTTCTTAACTGCTTTTTATTCATTE
TG AATTAACT TATAATAGTTATTGTTTAATATCGATTTATTGGT TGGCCTCAATTACAGCCTTCTTAACTGCTTTTTATTCATTT
TEGAATTAACT TATAATAGT TATTGT T TAATATCGATTTATTGGT TGGCTTCAATTACAGCCTTCTTAACCGCTTTTTATTCATTT
TAGAATTAA CT TATAATAAT TATTGE T TAATATCTAT T TATTGGT TAGCTTCAATTACAGCCTTCTTAACTGCTTTTTACTCATTE
TAGAATTAACTTATAATAAT TATTGTTTAATATCTAT T TATTGGT TAGCTTCAATTACAGCCTTCTTAACTGCTTTTTATTCATTE
TAGAATTAACT TATAATAATTATTGT T TAATATCTATTTATTGGT TAGCTTCAATTACAGCTTTCTTAACTGCTTTTTATTCATTE
TG AATTAACTTATAATAGTTATTGTTTAATATCGATTTATTGGT TGGCTTCAATTACAGCCTTCTTAACCGCTTTTTATTCATTT
TGGAGTTAACT TATAATAGTTATTGTTTAATATCGATTTACTGGT TGGCTTCAATTACAGCCTTCTTAACCGCTTTTTATTCATTT
TAGAATTAA CT TATAATAGT TATTGT T TAATATCTAT T TATTGGT TGGCTTCAATTACAGCTTTCTTAACTGCTTTTTATTCATTT
T AT TAA CE TATAATAGT TATTGT T TAATATCGAT T TATTGGT TGGCTTCAATTACAGCATTCTTAACCGCTTTTTATTCATTT
TGGAGTTAACCTATAATAGTTATTGTTTAATATCGATTTATTGGT TGGCTTCAATTACAGCATTCTTAACCGCTTTTTATTCATTT
TG AGTTAACT TATAATAGTTATTGT T TGATATCGATTTATTGGT TGGCTTCAATTACAGCCTTCTTAACCGCTTTTTATTCATTT
TGGAGTTAACT TATAATAGTTATTGTTTGATATCGATTTATTGGT TGGCTTCAATTACAGCCTTCTTAACCGCTTTTTATTCATTT
TEGAATTAACT TATAATAGT TATTGT T TAATATCAATTTATTGGT TGGCCTCAATTACAGCCTTCETAACTGCTTTTTATTCATTT
TECAGTTAACT TATAATAGT TATTGT T TAATATCGAT T TATTGGT TGGCCTCAATTACAGCCTTCTTAACTGCTTTTTATTCATTE
T CAATTAA CT TATGATAGT TATTGT T TAATATCGATCTATTGGT TAGCTTCAATCACAGCCTTCTTAACTGCTTTTTATTCATTT
TECAATTAACT TATAATAGT TATTGT T TAATATCTAT T TATTGGT TEGCTTCAATTACAGCCTTCTTAACTGCTTTTTATTCATTT
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CGATTAATATACTTAAGT TTTGTGGCT AAGCCTAATTTAACACGTATAAGCGCACAGCACTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTATT
CGATTAATATACTTAAGTTTTGTGGCTAAGCCTAATTTAACACGTATAAGCGCACAACACTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTATT
CGATTAATATACTTAAGT TTTGTGTCTAAGCCTAATTTAACACATATAAGTGCACAACATTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTATT
CGATTAATATACCTAAGC TTCGTGTCTAAGCCTAATTTAACACGTATGAGCGCACAACATTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTATT
CGATTAATATACCTAAGC TTCGTGTCTAAGCCTAATTTAACACGTATAAGCGCACAACACTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTATT
CGATTAATCTACTTAAGT TTTGTGTCTAAGCCTAATTTAACACGTATAAGCGCACAACACTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTATT
CGATTAATCTACTTAAGTTTTGTGTCTAAGCCTAATTTAACACGTATAAGCGCACAACACTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTATT
CGATTAATCTACTTAAGTTTTGTGTCTAAGCCTAATTTAACACGTATAAGCGCACAACACTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTATT
CGATTAATC TACTTAAGT TTTGTGTCTAAGCCT AATTTAACACGTATAAGCGCACAACACTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTATT
CGATTAATE TACTTAAGT TTTGTGTCTAAGCCTAATT TAACACGTATAAGCGCACAACACTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTATT
AGACTAATATACCTAAGCTTTGTGTCTAAGCCTAATTTAACACGTATGAGTGCTCAACACTTACAAGAAGCTGACTGGAACTTATT
CGATTAATATACCTAAGCTTCGTGTCTAAGCCTAATTTAACACGTATGAGCGCACAACATTTACAAGAAGCCGATTGGAACTTATT
CGATTAATATATTTAAGTTTTGTGTCTAAGCCTAATTTAACACGTATGAGCGCACAACACTTACAAGAAGCTGATTGGAATTTATT
CGATTAATATACTTAAGT TTTGTGTCT AAGCCT AATTTAACACGTATAAGCGCACAACACTTACAAGAAGCTGAT TGGAACTTATT
CGATTAATATACTTAAGTTTTIGTGTCTAAGCCTAATTTAACACATACAAGCGCACAACACTTACAAGAAGCTGATTGGAACCTATT
CGATTAATATACCTAAGC TTCGTGTCTAAGCCTAAT T TAACACGTATGAGCGCACAACATTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTATT
CGATTAATATACCTAAGCTTCGTGTCTAAGCCTAATTTAACACGTATAAGCGCACAACATTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTATT
CGACTAATATACTTAAGC TTCGTGTCTAAGCCTAATTTAACACGCATGAGCGCACAACACTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTACT
CGATTAATATACCTAAGCTTCGTGTCT AAGCCT AATTTAACACGTATAAGCGCACAACACTTGCAAGAAGCTGAT TGGAACTTATT
CGATTAATATACCTAAGC TTCGTGTCT AAGCCT AATTTAACACGTATAAGCGCACAACACTTGCAAGAAGCTGAT TGGAACTTATT
CGATTAATT TTCCTAAGC TTCGTGTCTAAGCCTAATTTAACACGTATAAGCGCACAACATTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTACT
CGATTAATT TTCCTAAGCTTCGTGTCTAAGCCTAATTTAACACGTATAAGCGCACAACATTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTACT
CGATTAATATACCTAAGT TTCGTGTCTAAGCCTAATTTAACACATATAAGCGCACAACACTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTATT
GG TTAATATACTTAAGC TTCGTGTCTAAGCCTAATTTAACACGTATGAGCGCACAACACGTACAAGAAGCTGATTGGAACTTATT
CGATTAATATACCTAAGC TTCGTGTCTAAGCCT AATTTAACACGTATGAGCGCGCAACACTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTGTT
CGATTAATATACTTAAGCTTCGTGTCTAAGCCTAATTTAACACGTATAAGCGCACAACACTTACAAGAAGCTGATTGGAACTTATT
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GGGTCCTTTATTAGT ATTAGCAATAGGGAGTATCTTAGT TGGTTATTITCGCTCAAAATATGGTGTTTGCGCCAGGTATACGTCCCT
GGGTCCTTTATTAGTATTAGCAACAGGGAGTATCTTAGTTGGTTATTITTGCTCAAAATATGGTGTTTGCGCCAGGTATACGTCCCT
GGGTCCTTTATTAGT ATTAGCAATAGGGAGTATTTTAGT TGGTTATATCGCCCAAAATATGGTGTTTGCGCCAGGTATACGTCCCT
GGGCCCCCTATTAGT ATTAGGGGCAGGGAGTAT TTTAGT TGGTTATATAGCTCAAAATATGGTATTTGCGCCAGGTATACGTCCCT
GGGCCCGCTATTAGT ATTAGGGGCAGGGAGTAT TTTAGT TGGTTACATAGCTCAAAATATGGTGTTTGCGCCAGGTGTGCGCCCAT
GGGTCCTTTATTAGT ATTAGCAGTAGGAAGTATATTAGT TGGTTATATCGCCCAAAATATGGTGTTTGCGCCAGGTATACGTCCCC
GGGTCCTTTATTAGT ATTAGCAGCAGGAAGTATATTAGT TGGTTATATTGCCCARAAATATGETGTTTGCGCCGGEGATACGTCCCT
GGGTCCTTTATTAGTATTAGCAGCAGGAAGTATATTAGT TGGTTATATTGCCCAAAATATGGTGTTTGCGCCGGGGATACGTCCCT
GGGTCCTTTATTAGTATTAGCAGCAGGAAGTATATTAGT TGGTTATATTGCCCAAAATATGETGTTTGCGCCGGGEGATACGTCCCT
GGGTCCTTTATTAGT ATTAGCAGCAGGAAGTATATTAGT TGGTTATATTGCCCAAAATATGGTGTTTGCGCCGGGGATACGTCCCT
GGG CCCCCTATTAGT ATTAGGGGTEGEGAGTAT TTTAGT TGGTTATCTAGCTCAAAATATGETGTTTGCGCCAGGTEGTACGTCCCT
GGGCCCCETATTEGGEEE TTGG GG GGG GAGTAT TTTAGT TGGTTATATAGCTCAAAATATGGTATTTGCGCCAGGTATACGTCCCT
GGGTCCTTTATTAGT ATTAGCAGCAGGAAGTATATTAGT TGGTTATETTGCCCAAAATATGETGTTTGCGCCGGGGATACGTCCCT
GGGTCCTTTATTAGT ATTAGCAATAGGAAGTATTTTAGT TGGTTATATCGCTAAAAATATGGTGTTTGCGCCAGGTGTACGTCCCC
GGGTCCCTTATTAGTATTAGCAATAGGAAGTATCTTAGT TGGTTATATCGCCCAAAATATGGTGTTTGCGCCAGGTATACGCCCCT
GGGCCCCCTETTAGT ATTAGG GG GGG GAGTAT TTTAGT TGGTTATATAGC TCAAAATATGGETATTTGCGCCAGGTATACGTCCCT
GGGCCCGETATTAGT ATTAGGGGTAGGAAGTAT TTTAGTCGGTTACATAGCTCAAAATATGGTGTTTGCGCCAGGTGTACGCCCCT
GGGCCCTTTATTAGT ATTAGGGGTAGGAAGTATTTTAATTGGTTATATAGCTCAAAATATGETGTTTGCGCCAGGTGTACGCCCCT
GGGCCCGETATTAGT ATTAGGGGTAGGAAGTATTTTAGT TGGTTACATAGCTCAAAATATGGTGTTTGCGCCAGGTGTACGCCCCT
GGG CCCGETATTAGT ATTAGGGGTAGGAAGTAT TTTAGT TGGTTACATAGCTCAAAATATGETGTTTGCGCCAGGTGTACGCCCCT
GGGCCCGETATTAGT ATTAGGGGTAGGAAGTAT TTTAGT AGGTTACATAGCTCAAAATATGGETGTTTGCGCCGGGTGTACGCCCCT
GGGCCCGETATTAGT ATTAGGGGTAGGAAGTAT TTTAGT AGGTTACATAGCTCAAAATATGGETGTTTGCGCCGGGTGTACGCCCCT
AGGCCCCTTATTAGT ATTAGGGGGAGGGAGTAT TTTAAT TGGTTATATAGCTCAAAATATGGTATTTGCGCCAGGTGTACGCCCCT
GGGACCTTTATTAGT ATTAGGGGCAGGGAGTAT TTTAGT TGGTTATATAGCTCAAAATATGGTATTTGCGCCAGGTGTACGTCCCT
GGG CCCCTATTAGT ATTGGG TATAGGTAGTATATTAGT TGGCTATATAACTCALAAATGTAGTATTTGCACCAGGTGTACGTCCCT
GGG CCCTTTATTAGT ATTAGGGGTAGGAAGTATTTTAGT TGGTTATATAGCTCAAAATATGGETGTTTGCGCCAGGTATACGTCCCT
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TACCGCTTGTGCCCACAATAGTCTCTTTAGCACCAGTTATTATGTCCGTAACAGGGATATTACTAGTGT TTATACTTCGTCCATAT
TACCGCTTGTGCCCACAATAGTCTCTTTAGCACCAGTTATTATGTCCGTAACAGGGATATTACTAGTGTTTATACTTCGTCCGTAT
TGCCGCTTGTGCCCACAATAGTCTCTTTAGCACCAGTTATTATGTCCGTAACAGGGATATTATTAGTGTTTATACTTCGTCCATAT
TGCCGCTTGTGCCCACAATAGTCTCTTTAGCACCAGTTATTATGTCTGTAACAGGGATATTACTAGTGTTTATACTTCGTCCATAT
TGCCGCTTGTGEETACAATAGTATCTTTAGCACCAGTTATTATGTCTGTAACAGGAATATTACTAGTGTTTATACTTCGTCCATAT
TGCCGCTTGTGCCTACAATAGTITCTT TAGCACCAGTTATTATGTCECGTAACAGGTATATTACTAGTGT TTATACTTCGTCCATAT
TGCCGCTTGTGCCTACAATAGTTITCTTTAGCACCAGTTATTATGTCCGTAACAGGTATATTACTAGTGTTTATACTTCGTCCATAT
TGCCGCTTGTGCCTACAATAGTTITCTTTAGCACCAGTTATTATGTCCGTAACAGGTATATTACTAGTGTTTATACTTCGTCCATAT
TGCCGCTTGTGCCTACAATAGTTITCTTTAGCACCAGTTATTATGTCCGTAACAGGTATATTACTAGTGTTTATACTTCGTCCATAT
TGCCGCTTGTGCCTACAATAGTTITCT T TAGCACCAGTTATTATGTCCGTAACAGGGATATTACTAGTGT TTATACTTCGTCCATAT
TACCACTTGTGCCTACAATAGTCTCTTTAGCGCCAGTTATTATGTCTGTAACAGGAATATTACTAGTGTTTATACTTCGTCCATAT
TGCCGCTTGTGCCGACAATEGTCTCTTTAGCACCAGTTATTATGTCTGTAACAGGGATATTACTAGTGTTTATACTTCGTCCATAT
TGCCGCTTGTGCCTACAATAGTTITCTTTAGCACCAGTTATTATGTCCGTAACAGGTATATTACTAGTGTTTATACTTCGTCCATAT
TGCCGCTTGTGCCCACAATAGTCTCTTTAGCACCAGTTATTATGTCCGTAACAGGGATATTACTAGTGTTTATACTTCGTCCATAT
TGCCGCTTGTGCCCACAATGGTCTCTT TAGCACCAGTTATTATGTCCGCAACAGGAATACTACTAGTGTTTGTACTTCGTCCATAT
TGCCGCTTGTGCCCACAATEGTCTCTTTAGCACCAGTTATTATGTCTGTAACAGGGATATTACTAGTGTTTATACTTCGTCCATAT
TGCCGCTTGTGCCCACAATAGTATCTTTAGCCCCAGTTATTATGTCTGTAACAGGGATATTACTAGTGTTTATACTTCGTCCTTAT
TGCCACTTGTGCCCACAATEGTCTCTTTAGCACCAGTTATTATGTCTGTAACAGGGATATTACTAGTGTTTATACTTCGTCCATAT
TGCCGCTTGTGCCCACAATAGTATCT T TAGCACCAGTTATTATGTCTGTAACAGGGATATTACTAGTGT TTATACTTCGTCCTTAT
TGCCGCTTGTGCCCACAATAGTATCTTTAGCACCAGTTATTATGTCTGTAACAGGGATATTACTAGTGTTTATACTTCGTCCTTAT
TGCCGCTTGTGCCCACAATAGTATCTTTAGCACCAGTTATTATGTCTGTAACAGGGATATTACTAGTGTTCATACTTCGTCCATAT
TGCCGCTTGTGCCCACAATAGTETCTTTAGCACCAGTTATTATGTCTGTAACAGGGATATTACTAGTGTTCATACTTCGTCCATAT
TGCCGCTTGTGCCCACAATAGTCTCTTTAGCACCAGTTATTATGTCTGTAACAGGGATATTACTAGTGTTTATACTTCGTCCATAT
TGCCACTTGTGCCCACAATEGTCTCTT TAGCGCCAGTTATTATGTCTGTAACCGGGATATTACTAGTGTTTATACTTCGTCCTTAT
TGCCACTTGTGCCCACAGTAGTCTCTTTAGCGCCAGTTATTATATCTGTAACCGGGETATTACTAGTGTTTATACTTCGTCCATAT
TGCCGCTTGTGCCCACAATAGTCTCTTTAGCACCAGTTATTATGTCTGTAACAGGGATATTACTAGTGTTTATACTTCGTCCATAT
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alcyonium_digitaturm_nds
primnoa_resedaeformis_nds
sinularia_peculiaris_nds
narella_hawaiinensis_nds
paraminabea_aldersladei_nds
scleronephthva_gracillimum_nds
dendronephthva_castansa_nds
dendronephthya_gigantea_nds
dendronephthya_mallis_nd5
dendronephthya_suensoni_nds
junceella_fragilis_nds
keratoisidinas_nds5_rev
echinogorgia_complexa nd5
euplexaura_crassa_nds
pseudopterogorgia_bipinnata_nds
acanella_sburnea_ndS_rev
sibogagorgia_caulifiora_nds
briareum_asbestinum_nds
corallium_elatius_nds
corallium_konojoi_nds
corallium_rubrum_nds_rev
paracorallium_japonicum_ndS_rev
heliopora_coerulea_nds
stylatula_elongata_nds
renilla_muelleri_nd5

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_nds
primnoa_resedasformis_ndS
sinularia_peculiaris_nds
narella_hawaiinensis_ndS
paraminabea_aldersladei_nds
scleronephthya_gracillimum_nds
dendronephthya_castanea_nds
dendronephthya_gigantea_nd5
dendronephthva_mollis_ndS
dendronephthya_susnsaoni_nds
junceella_fragilis_nds
keratoisidinae_ndS_rev
echinogorgia_complexa_ndS
euplexaura_crassa_nds
pseudopterogorgia_bipinnata_ndS
acanella_sburnea_ndsS_rev
sibogagorgia_cauliflora_ndS
briareum_asbestinum_nd5S
corallium_elatius_nds
corallium_konojei_nds
corallium_rubrum_ndS_rev
paracerallium_japonicum_ndS_rewv
eliopora_casrulea_nds
stylatula_slongata_nds
renilla_muelleri_nds

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_nds
primnoa_resedaeformis_nds
sinularia_peculiaris_nds
narella_hawaiinensis_nds
paraminabea_aldersladei_nd5
scleronephthva_gracillimum_nds
dendronephthya_castanea_nds
dendronephthya_gigantea_nds
dendronephthya_rnallis_nds
dendronephthya_suensoni_nds
junceella_fragilis_nds
keratoisidinae_nds_rewv
echinogorgia_complexa_ndS
euplexaura_crassa_nds
pseudopterogorgla_bl_pmnata:nds
acanella_sburnea_ndS_rev
sibogagorgia_cauliflora_nds
briareurn_asbestinum_ndS
corallium_glatius_nds
coralliurn_konojoi_nds
corallium_rubrum_nds_rev
paracorallium_japonicum_ndS_rev
heliopora_coerulea_nds
stylatula_slongata_nds
renilla_muelleri_nds

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_nd5
primnoa_resedasformis_nds
sinularia_peculiaris_nds
narella_hawaiinensis_nd5
paraminabea_aldersladei_ndS
scleronephthya_gracillimum_nds
dendronephthya_castanea_ndS
dendronephthya_gigantea_ndS
dendronephthva_mallis_nd5
dendronephthya_suensoni_nds
junceella_fragilis_nds
keratoisidinas_nd5_rev
echinogorgia_complexa_nds
euplexaura_crassa_ndS
pseudopterogorgia_bipinnata_nds
acanella_sburnea_nds_rev
sibogagorgia_cauliflora_nds
briareum_asbestinum_nd5
corallium_elatius_nds
coralliurn_konojoi_nds
corallium_rubrum_nds_rev
paracorallium_japonicum_ndS_rev
heliopora_coerulea_nds
stylatula_elongata_nds
renilla_rmuelleri_nds
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ATTATCTAT TATATTACACGTCCTAGCATATATGGTTTCTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAATCAAATAGCAAATTATTATATTGS
ATTATCTATTATATTACACGCCCGAGCATATATGGTTTCTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAATCAAATAGCAAATTATTATATTGS
ATTATTTAT TATAT TACACGCCCTAGCATATATGGTTTCTTAT T TTATGCT TGGGAGTTTAAT CAAATAGC AAATTATTATATTGS
ATTATATAT TATATTACACGCCCTAGCATATACGGATTCTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAACCAAATAGC AAATTATTATATTGS
ATTATATATTATATTACGCGCCCTAGCATATACGGATTCTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAACCAAATAGCAAATTATTATGTTGS
ATTATCTATTATATTACACGCCCCAGCATATATGGTTTCTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAATCAGGTAGCAAATTATTATATTGS
CTTGETCTAT TATATTACACGCCCCAGCATATATGGTTTT TTAT T TTATGCCTGGGAGTTTAAT CAAATAGC AAATTATTATATTGS
CTTGETCTAT TATATTACACGCCCCAGCATATATGGTTTT TTAT T TTATGCCTGGGAGTTTAATCAAATAGC AAATTATTATATTGS
GTTGTCTAT TATATTACACGCCCCAGCATATATGGTTTTTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAAT CAAATAGCAAATTATTATATTGS
GTTGTTTAT TATATTACACGCCCCAGCATATATGGTTTT TTATTTTATGCCTGGGAGTTTAATCAAATAGCAAATTATTATATTGS
ATTATATATTATATTACACGCCCCAGCATATATGGATTCTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAACCAAATAGCAAATTATTATATTGS
ATACTAEGTESEEEE ACACGCCCTAGTCTATATGGATTCTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAACCARAATAGCALATTATTATATTGG
GTTGTCTAT TATATTACACGCCCCAGCATATATGGGTTT TTATTTTATGCCTGGGAGTTTAATCAAATAGCAAATTATTATATTGS
ATTGTCTAT TATATTACACGCCCTGGCATATATGGTTTCTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAATCAAATAGCAAATTATTATATTGS
ATTATCTAT TATATTACACGCCCTAGCATATATGGTTTCTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAATCAAATAGCAAATTATTATATTGS
ATAETAEGTESEEEE ACACGCCCTAGTATATATGGATTCTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAACCARAATAGCALATTATTATATTGG
ATTATATACTATATTACTCGCCCTAGCATATACGGATTCTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAACCAAATAGCAAATTATTATATTGS
ATTATATATTATATTACACGCCCTAGTATATATGGATTCTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAACCAAGTAGCAAATTATTATATTGS
ATTATATATTATATTACACGCCCTAGCATATACGGATTCTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAACCAGATAGCAAATTATTATATTGS
ATTATATATTATATTACACGCCCTAGCATATACGGATTCTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAACCAGATAGCAAATTATTATATTGS
ATTATATAT TATATTACACGCCCTAGCATATACGGATTCTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAACCAAATAGCAAATTATTATATTGS
ATTATATAT TATATTACACGCCCTAGCATATACGGATTCTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAACCAAATAGCAAATTATTATATTGS
ATTATATATTATGCTACACGCCCTAGCATATATGGATTCTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAACCAAATAGCAAATTATTATATTGS
ATTATATATTATATCACACGCCCTAGCATATATGGATTCTTATTTTATGCCTGGGAGTTTAACCAAATAGCAAATTATTATATTGS
ATTATATAT TATATTACACGTCCTAGTATATATGGATTCTTATTTTATGCCTGGGAATTTAACCTAATAACAAATTATTATATTGS
ATTATATAT TATATTACACGCCCTAGCATATATGGATTCTTAT T TTATGCCTGGGAGTTTAACCAAATAGCAAAT TATTATATTGS
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1 |
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AAGCACAGTTTGGAAGTTTGGCCATATTGTCTCTTATCG TACTAT AGATAGGGGGATTTTAGAGATTTTAGGCCCCACTGGAATAG
AAGCACAGTTTGGAAGTTCGGCCATATTGTCTCTTATCG TACTAT AGATAGAGGGATTTTAGAGATTTTAGGCCCCACTGGAATAG
AAGCACAGTTTGGAAGTTTGGCCATATTGTCTCTTATCG TACTAT AGATAGAGGTATTTTAGAGATTTTGGGCCCCACTGGAATAG
AAGCACAGCTTGGAAGTTCGGCCATATTGTCTCTTATCGCACTAT AGATAGAGGGATTTTAGAGATTTTAGGCCCTACTGGAATAG
AAGCACAGTTTGGAAGTTTGGTCATACTATCTCTTATCG TACTAT AGATAGGGGTATTTTAGAGATTTTAGGCCCTACTGGAATAG
AAGCACAGTTTGGAAGTTCGGCCACTTTGTGTCTTATCG TACTAT AGACAGGGGTATTTTAGAGATTTTAGGCCCCACGGGAATAG
AAGCGCAGTTTGGAAGTTCGGCCATTTTGTGTCTTATCG TACTAT AGATAGGGGAGTTTTAGAGATTTTAGGCCCCACTGGAATAG
AAGCGCAGT TTGGAAGT TCGGCCATTTTGTETCTTATCG TACTAT AGATAGGGGAGTTTTAGAGATTTTAGGCCCCACTGGAATAG
AAGCGCAGT TTGGAAGT TCGGCCATTTTGTETCTTATCG TACTAT AGATAGGGGAGTTTTAGAGATTTTAGGCCCCACTGGAATAG
AAGCGCAGTTTGGAAGTTCGGCCATTTTGTETCTTATCG TACTAT AGATAGGGGAGTTTTAGAGATTTTAGGCCCCACTGGAATAG
AAGCACAGCTTGGAAGTTCGGTCATATTGTCTCTTATCG TACTAT AGATAGGGGGATTTTAGAGATTTTAGGTCCTACTGGAATAG
ARG CACAGC T TG GAAGT TG CCATAT TGTCTC TTATCGCACTAT AGATAGGGGGAT TTTAGAGATTTTAGGCCCTACTGGAATAG
AAGCECAGT TTGGAAGTTCGGCCATTTTGTETCTTATCG TACTAT AGACAGGGGAGTTTTAGAGATTTTAGGCCCCACTGGAATAG
AAGCACAGCTTGGAAGTTCGGCCATTTTGTOGTCTTATCG TACTAT AGATAGGGGAATTTTAGAGATTTTAGGCCCCACTGGAATAG
AAGCACAGTTTGGAGGTTCGGCCATATTGTCTCTTATCG TACTAT AGACAGGGGTATTTTAGAGATTTTAGGCCCCACTGGAATAG
ARG CACAGC T TG GAAGT TG CCATATTGTCTC TTATCGCACTAT AGATAGGGGETATTTAGAGATTTTAGGCCCTACTGGAATAG
AAGCACAGT GTGGAAGT TTGGTCATACTATCTCTTATCG TACTAT AGATAGGGGTATTTTAGAGATTTTAGGCCCTACTGGAATAG
AAGCGCAGCTTGGAAGTTCGGCCATATTGTCTCTTATCG TACTAT AGATAGGGGGATTTTAGAGATTTTAGGCCCTACTGGAATAG
AAGCACAGTTTGGAAGTTTGGTCATACTATCTCTTATCG TACTAT AGACAGGGGTATTTTAGAGATTTTAGGCCCTACTGGAATAG
ARG CACAGT TTGGAAGT TTGGE TCATACTATCTCTTATCG TACTAT AGACAGGGGTATTTTAGAGATTTTAGGCCCTACTGGAATAG
ARG CACAGT TTGGAAGT TTGGE TCATACTATCTCTTATCG TACTAT AGATAGGGGTATTTTAGAGATTTTAGGCCCTACTGGAATAG
AAGCACAGT TTGGAAGT TTGGTCATACTATCTCTTATCG TACTAT AGATAGGGGGATTTTAGAGATTTTAGGCCCTACTGGAATAG
AAGCACAGTTTGGAAGTTTGGCCATACTGTCTCTTATCGCACTAT AGATAGGGGAATTTTAGAGATTTTAGGTCCTACTGGAATAG
ARG CACAGE T TG GAAGT TCGGE TCATAC TGTCTCCTATCG TACTAT AGATAGGGGTATTTTAGAGATTTTAGGCCCTACTGGAATAG
AAGCACAGT TTGGAAGT TCGGE TCATACTGTCTCTTATCG TAC CAT AGATAGAGGAATTTTAGAGATTTTAGGCCCTACTGGAATAG
AAGCACAGT TTGGAAGT TCGGCCATATTGTCTCTTATCGTACTAT AGATAGGGGTATTTTAGAGATTTTAGGCCCTACTGGAATAG
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TCATGGTTGATAGAACTAAAGAGTTA
TCATGGTTGACAGAACTAAAGAGTTA
TCATGGTTGATAGAACTAAAGAGTTA
CCCGATGTACTATAGATAGAGGGATTT TAGAGATTTTAGGCCCTACTGGAATAGCCCGATTCATAGTTGATAGAACTAAAGAGTTA

CCCGAT TTATAGTTGATATAACTAAAGAGTTA
CCCGAT - - - ------TCATGGTTGAGAGAACTARAGAGTTA
T GAT - - - - - - s - s s s s s oo s oo s mm e m o mnmo e TCATGGTTGAGAGAACTAAAGAGTTA

CTCGAT TCATGGTTGAGAGAACTAAAGAGTTA
CTCGAT - - - ---- - .- ------TCATGGTTGAGAGAACTARAGAGTTA
CTCGAT TCATGGTTGAGAGAACTAAAGAGTTA

CTCGAT TCATAGTTGATAGAACTAAAGAGTTA
CCCGAT - - - ---- - .- ------TCATGGTTGATAGAACTAAAGAGTTA
CTCGAT TCATGGTTGAGAGAACTAAAGAGTTA

CTCGAT TTATGGTTCGAGAGAACTAAAGAGTTA
CCCGAT - - - .- STCATGATTAATAGAACTAAAGAGTTA
CCCGAT TCATGGTTGATAGAACTAAAGAGTTA

TTCTAGTTGATAGAACTAAAGAGTTA
STTATGGTTGATAGAACTAAAGAGTTA
TTATAGTAGATAGAACTAAAGAGTTA
TTATAGTAGATAGAACTAAAGAGTTA

CCCGAT - - - STTATAGTTGATAGAACTAAAGAGTTA
CCCGAT - - - STTATAGTAGATAGAACTAAAGAGTTA
CCCGAT - - - STCATAGTTGATAGAACTAAAGAGTTA
CTAGAT - - - STCETAGTTGATAGAACTAAAGAGTTA
CTCGAT - - - STCETAGTAGATAGAACTAAAGAGTTA
CCCGAT - - - -- - - .- - --- - .- - .- - TCATGGTTGATAGAACTAAAGAGTTA

L ]
1.%20 1.?40
AGCAGTTTACAATCTGGTTTATTATTTAATTATGCATTAATGATATTAGTTGGAACAGCTATTGCACTTAAGTACTTAGTCETAAT
AGCAGTTTACAATCTGGETTATTATTTAATTATGCATTAATGATATTAGTTGGAACAGCTATTGCACTTAAGTACCTAGTCGTAAA
AGCAGCTTACAATCTGGTTTATTATTTAATTATGCATTAATGATATTAGTTGGAACAGCTATCGCACTTAAGTACCTAATCGTAAA
AGCAACTTACAATCTGGTTTATTATTTAATTATGCATTAATGATACTAGTTGGGECAGCTATCGCACTTAAGTTCCTAATCGTAAA
AGCAGCTTACAATCTGGTTTATTATTTAATTATGCATTAATAATATTAGTTGGTACAGCTATCGCACTTAAGTACCTAGCCETAAT
AGCAGCTTACAATCTGGTTTATTATTTAATTATGCATTAATGATATTAGTTGGAACAGCTATCGCACTTAAGTACCTAGTCGTAAA
AGCAGCCTACAATCTGGTTTATTATTTAATTATGCATTAATGATATTAGTTGGAACAGCTATCGCACTTAAGTACCTAGTCGCAAA
AGCAGCCTACAATCTGGTTTATTATTTAATTATGCATTAATGATATTAGTTGGAACAGCTATCGCACTTAAGTACCTAGTCGCAAA
AGCAGCCTACAATCTGGTTTATTATTTAATTATGCATTAATGATATTAGTTGGAACAGCTATCGCACTTAAGTACCTAGTCGCAAA
AGCAGCCTACAATCTGGTTTATTATTTAATTATGCATTAATGATATTAGTTGGAACAGCTATCGCACTTAAGTACCTAGTCGCAAA
AGCAGCTTGCAATCTGEETTATTGTTTAATTACGCATTAATGATATTAGTEGGGECAGCTATCGCACTTAAGTACTTACTCGTAAA
AGCAACTTACAATCTGGTTTATTATTTAATTATGCACTAATGATATTAGTTGGGEGECAGCTATCGCACTTAAGTACCTACTCGTAAA
AGCAATTTACAATCTGGTTTATTATTTAATTATGCATTAATGATATTAGTTGGAACAGCTATCGCACTTAAGTACCTAGTCGCAAA
AGCAATTTACAATCTGGTTTATTATTTAATTATGCATTAATGATATTAGTCGGAACAGCTATTGCTCTTAAGTACCTAGTCGTAAA
AGCAGTTTACAATCTGGTTTATTATTTAATTATGCATTAATGATATTAGTCGGAACAGCTATCGCACTTAAGTACCTCGTCGTAAL
AGCAACTTACAATCTGGTTTATTATTTAATTATGCACTAATGATATTAGTTGGGGECAGCTATCGCACTTAAGTACCTACTCGTAAA
AGCAGCTTACAATCTGGTTTATTGTTTAATTATGCATTAATAATATTAGTTGGGECAGCTATCGCACTTAAGTGCCTAATTGTGAA
AGCAGCCTACAATCTGGTTTACTATTTAATTATGCATTAATGATATTAGTEGGGGCAGCTATCGCACTTAAGTATCTACTCGTCAA
AGCAGCTTACAATCTGGTTTATTGTTTAATTATGCATTAATAATATTAGTTGGGGECAGCTATCGCACTTAAGTGCCTAATCGTAAA
AGCAGCTTACAATCTGGTTTATTGTTTAATTATGCATTAATAATATTAGTTGGGECAGCTATCGCACTTAAGTGCCTAATCGTAAA
AGCAGCTTACAATCTGGTTTATTGTTTAATTATGCATTAATAATATTAGTTGGGECAGCTATCGCACTTAAGTGCCTAATCGTAAA
AGCAGCTTACAATCTGGTTTATTGTTTAATTATGCATTAATAATATTAGTTGGGGCAGCTATCGCACTTAAGTGCCTAATCGTAAA
AGCARCTTACAATCTGGTTTATTGTTTAATTATGCATTAATGATATTAGTTGGGEECAGCTATCGCACTTAAGTACCTAGTCGTAAA
AGCAGCTTACAATCTGGTTTATTGTTTAATTACGCTTTAATAATATTAGTECGGAACAGCTATCGCCCTTAAGTACCTAGTCGTAAA
AGCAGCTTACAATCTGGTTTATTGTTTAATTACGCATTAATAATATTAGTCGGAACAGCTATCGCACTTAAGTACCTAGTCGTAAA
AGCAGCTTACAATCTGGTTTATTATTTAATTATGCATTAATGATATTAGTTGGAACAGCTATCGCACTTAAGTACCTAGTCGTAAA

1,220
I

102

1610
1610
1610
1610
1610
1610
1610
1610
1610
1610
1610
1604
1610
1610
1610
1604
1634
1610
1610
1610
1610
1610
1610
1610
1610

1696
1696
1696
1696
1696
1696
1696
1696
1696
1696
1696
1690
1696
1696
1696
1690
1720
1696
1696
1696
1696
1696
1696
1696
1696

1728
1728
1728
1782
1728
1728
1728
1728
1728
1728
1728
1722
1728
1728
1728
1722
1752
1728
1728
1728
1728
1728
1728
1728
1728

1814
1814
1814
1868
15814
1814
16814
16814
15814
16814
16814
1s08
1814
16814
1814
1808
1838
1814
1814
1814
1814
1814
1814
1814
1814



aloyonium_digitatum_nd5
primnoa_resedaeformis_ndS
sinularia_peculiaris_nds
narzlla_hawaiinensis_ndS
paraminabea_aldersladei_nds
scleronephthwva_gracillimum_nds
dendronephthya_castanea_nds
dendronephthwva gigantea nds
dendronephthya_maollis_nds
dendronephthva_suensoni_nds
junceella_fragilis_nds
keratoisidinae_ndS_rew
echinogorgia_complexa_ndS
euplexaura_crassa_nd5S
pseudopterogorgia_bipinnata_nds
acanella_sburnea_ndS_rew
sibogagoraia_cauliflara_nds
briareurm_asbestinum_ndS
corallium_elatius_ndS
corallium_konojoi_nds
corallium_rubrum_nds_rew
paracorallium_japonicum_ndS_rew
heliopora_coerulea_nds
stwlatula_elongata_ndsS
renilla_muelleri_nds
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alcyonium_digitatum_ndé
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dendronephthya_castanea_nd6é
dendronephthya_gigantea_nd6
dendronephthya_mollis_ndé
dendronephthya_suensoni_ndé
junceella_fragilis_nd6
keratoisidinae_ndé
echinogorgia_complexa_ndé
euplexaura_crassa_nd6
pseudopterogorgia_bipinnata_ndé
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sibogagorgia_cauliflora_ndé
briareum_asbestinum_nd6
corallium_elatius_nd6_rev
corallium_konojoi_ndé_rev
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paracorallium_japonicum_ndé_rev
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renilla_muelleri_ndé
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dendronephthya_suensoni_ndé
junceella_fragilis_nd6
keratoisidinae_nd6
echinogorgia_complexa_ndé
euplexaura_crassa_nd6
pseudopterogorgia_bipinnata_ndé
acanella_eburnea_nd6
sibogagorgia_cauliflora_nd6
briareum_asbestinum_nd6
corallium_elatius_ndé_rev
corallium_konojoi_ndé_rev
corallium_rubrum_nd6_rev
paracorallium_japonicum_ndé_rev
heliopora_coerulea_nde
stylatula_elongata_nd6
renilla_muelleri_nd6
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ATGAATAATCTATTTATGATATTCTCCTTAGGAATAGTTGGAGCTAGTCTTATGGTTATATCTACCCTGAATCCTGTTTATTCAGTA
ATGAATAGTCTATTTATGATATTCTCCTTAGGAATAGTTGGAGCTAGTCTTATGGTTATATCTACCCCGAATCCTGTTTATTCAGTA
ATGAATAGTTITATTTATGATATTCTCCTTAGGAATAGTTGGAGCTAGTCTTATGGTCATATCTACGCCGAATCCTGTTTATTCAGTA
ATGAATAGTCTATTTATGATATTCTCCTTAGGAATAGTTGGAGCTAGTCTTATGGTTATATCTACGCCGAATCCTGTTTATTCAGTA
ATA----- - - - ATAATATCCTTAGGAATAGTTGGGGCTAGTTTTATGGTTATATCTACGCCGAATCCTGTTTATTCGGTA
ATGAATAGCTTATTTATCATAATATCCTTAGGAATAGTTGTAGCTAGTTITTATGGTTATATCTACGCCGAATCCTGTTTATTCAGTA
ATGAATAGCTTATTTATCATAATATCCTTAGGAATAGTTGTAGCTAGTTTTATGGTCATATCTACGCCGAATCCTGTTTATTCAGTA
ATGAATAGCTTATTTATCATAATATCCTTAGGAATAGTTGTAGCTAGTTTTATGGTCATATCTACGCCGAATCCTGTTTATTCAGTA
ATGAATAGCTTATTTATCATAATATCCTTAGGAATAGTTGTAGCTAGTTTTATGGTCATATCTACGCCGAATCCTGTTTATTCAGTA
ATGAATAGCTTATTTCTCATAATATCCTTAGGAATAGTTGTAGCTAGTTTTATGGTCATATCTACGCCGAATCCTGTTTATTCAGTA
ATGAATAGTCTATTTATGATATTCTCCTTAGGAATAGTTGGGGCTAGTCTTATGGTTATATCTACCCCGAATCCTGTTTATTCGGTA
ATGGATAGTCTATTTATGATATTCTCCTTAGGAATAGTTGGAGCTAGTCTTATGETTATATCTACGCCGAATCCTGTTTATTCAGTA
ATGAATAGCTTATTTTATATAATATCCTTAGGAATAGTTGGAGCTAGTTTTATGGTTATATCTACGCCGAATCCTGTTTATTCAGTA
ATGAATAGTCTATTTATGATATTCTCCTTAGGAATAGTTGGAGCTAGTCTTATGGTTATATCTACGCCGAATCCTGTTTATTCAGTA
ATGAATAGTCTATTTATAATATTCTCCTTAGGAATAGTTGGAGCTAGTCTTATGGTTATATCTACGCCAAATCCTGTTTATTCAGTA
ATGAATAGTCTATTTATGATATTCTCCTTAGGAATAGTTGGAGCTAGTCTTATGGTTATATCTACGCCGAATCCTGTTTATTCAGTA
ATGAATAGTTTATTTATCATTATATCCCTAGGAATAGTTGGAGCTAGTTTTATGGTGATATCTACCCCGAATCCTGTTTATTCAGTA
ATGAATAGTCTATTTATGATATTCTCCTTAGGAATAGTTGGAGCTAGTCTTATGGTTATATCTACGCCGAATCCTGTTTATTCAGTA
GTGAATAGECTATTTATAATGATATCCTTAGGAATAGTTGGAGCTAGTTTTATGGTGATATCTACECCGAATCCTGTTTATTCAGTA
GTGAATAGCCTTTTTATAATGATATCCTTAGGAATAGTTGGAGCTAGTTTTATGGTGATATCTACCCCGAATCCTGTTTATTCAGTA
ATGAATAGTTTATTTACAATAATATCCCTAGGAATAGTTGGAGCTAGTTTTATGGTGATATCTACCCCGAATCCTGTTTATTCAGTA
ATGAATAGTTTATTTATAATAATATCCCTAGGAATAGTTGGAGCTAGTTTTATGETGATATCTACCCCGAATCCTGTTTATTCAGTA
ATGAATAGTTTATTTATGATATTCTCCTTAGGAATAGTTGGAGCTAGTCTTATGGTTATATCTACGCCAAATCCTGTTTATTCAGTA
ATGAATAGTCTATTTATGATATTCTCCTTAGGAATAGTTGGGGCTAGTCTTATGGTTATATCTACCCCGAATCCTGTCTATTCAGTA
ATGAATAGTCTATTTATGATATTCTCCTTAGGAATAGTCGGGGCTAGTCTTATGGTTATATCTACCCCGAATCCTGTTTATTCAGTA
ATGAATAGTCTATTTATGATATTCTCCTTAGGAATAGTTGGAGCTAGTCTTATGGTTATATCTACGCCGAATCCTGTTTATTCAGTA

100 120 140 160
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TTCTGGTTAGTTATTGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCGTTGGGATTAGACTATATAGGCTTAATATTTATAATTGTC
TTCTGGTTAGTTATTGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCOTTGGGATTAGACTATATAGGCTTAATATTTATAATTGTC
TTTTGGTTAGT TATTGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCGTTGGGATTAGATTACATAGGCTTAATATTTATAATTGTC
TTCTGGTTAGTTATCGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCATTGGGATTAGACTATATAGGCTTAATATTTATAATTGTC
TTCTGGTTAGTTATAGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCATTGGGATTAGACTACATAGGCTTAATATTTATAGTTGTA
TTCTGGTTAGTTATTGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCGTTGGGATTAGACTACATAGGCCTAATATTTATAATTGTC
TTCTGGTTAGTTATTGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCGTTOGAATTAGACTACATAGGCCTAATATTTATAATTGTC
TTCTGGTTAGTTATTGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCGTTGGAATTAGACTACATAGGCCTAATATTTATAATTGTC
TTCTGGTTAGT TATTGCCT T TGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCGTTGGAATTAGACTACATAGGCCTAATATTTATAATTGTC
TTCTGGTTAGTTATTGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCGTTGGAATTAGACTACATAGGCCTAATATTTATAATTGTC
TTCTGGTTAGTTATCGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCATTGGGATTAGACTATATAGGCTTAATATTTATAATTGTG
TTCTGGTTAGTTATCGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCATTGGGATTAGACTATATAGGCTTAATATTTATAATTGTC
TTTTGGTTAGTTATTGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCGTTGGGATTAGACTATATAGGCCTAATATTTATAATTGTT
TTCTGGTTAGTTATTGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCGTTGGGACTAGACTATATAGGCTTAATATTTATAATTGTC
TTTTGGTTAGTTATTGCCTTTGTTAATGCTGCTATTATGTTTATATCGTTGGGATTAGACTATATAGGCTTAATATTTATAATCGTC
TTCTGGTTAGTTATCGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCATTGGGATTAGACTATATCGGCTTAATATTTATAATTGTC
TTCTGGTTAGTTATCGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCCTTGGGATTGGACTATATAGGCTTAATATTTATAATTGTG
TTCTGGTTAGTTATTGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCATTGGGATTAGACTATATAGGCTTAATATTTATAATTGTT
TTCTGGTTAGTTATCGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCCCTGGGATTAGACTATATAGGCTTAATATTTATAATTGTG
TTCTGGTTAGTTATCGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCCCTGGGATTAGACTATATAGGCTTAATATTTATAATTGTG
TTCTGGTTAGTTATCGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCCTTGGGATTAGACTATATAGGCCTAATATTTATAATTGTG
TTCTGGTTAGTTATCGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCCTTGGGATTAGACTATATAGGCCTAATATTTATAATTGTG
TTCTGGTTAGTTATCGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCATTGGGATTAGACTATATAGGCTTAATATTTATAATTGTC
TTCTGGTTAGTTATCGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCGTTGGGATTAGACTATATAGGCTTAATATTTATAATTGTG
TTCTGGTTAGTTGTCGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCATTGGGATTAGACTATATAGGCTTAATATTTATAATTGTA
TTCTGGTTAGTTATNGCCTTTGTTAATGCTGCTGTTATGTTTATATCGTTGGGATTAGACTATATAGGCTTAATATTTATAATTGTC
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alcyonium_digitatum_nd6
primnoa_resedaeformis_ndé
sinularia_peculiaris_nd6
narella_hawaiinensis_nd6
paraminabea_aldersladei_ndé&
scleronephthya_gracillimum_nd6
dendronephthya_castanea_ndé
dendronephthya_gigantea_ndé
dendronephthya_mollis_nd6
dendronephthya_suensoni_ndé
junceella_fragilis_ndé
keratoisidinae_nd6
echinogorgia_complexa_ndé
euplexaura_crassa_ndé
pseudopterogorgia_bipinnata_ndé
acanella_eburnea_ndé
sibogagorgia_cauliflora_nd6
briareum_asbestinum_ndé
corallium_elatius_nd6é_rev
corallium_konojoi_ndé_rev
corallium_rubrum_nd6_rev
paracorallium_japonicum_nd6_rev
heliopora_coerulea_nde
stylatula_elongata_nd6é
renilla_muelleri_ndé
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alcyonium_digitatum_ndé
primnoa_resedaeformis_nd6
sinularia_peculiaris_ndé
narella_hawaiinensis_nd6
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dendronephthya_castanea_nd6
dendronephthya_gigantea_nd6
dendronephthya_mollis_nd6
dendronephthya_suensoni_ndé
junceella_fragilis_ndé
keratoisidinae_ndé
echinogorgia_complexa_nd6
euplexaura_crassa_ndé
pseudopterogorgia_bipinnata_ndé
acanella_eburnea_ndé
sibogagorgia_cauliflora_ndé
briareum_asbestinum_ndé
corallium_elatius_ndé_rev
corallium_konojoi_nd6_rev
corallium_rubrum_ndé_rev
paracorallium_japonicum_nd6_rev
heliopora_coerulea_ndé
stylatula_elongata_nd6é
renilla_muelleri_nd&
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alcyonium_digitatum_ndé
primnoa_resedaeformis_ndé
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dendronephthya_gigantea_ndé
dendronephthya_mollis_ndé
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briareum_asbestinum_ndé
corallium_elatius_ndé_rev
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stylatula_elongata_ndé
renilla_muelleri_ndé

Consensus

Conservation
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TATGTGGGGEGCTATCGCTATTTTATTCCTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCCAATAAGGTAGATTCTCAAGATCACTCGCAT
TATGTAGGGGCTATCGCTATTTTATTCCTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTAGATTCTCAAGATCACTCGCAT
TATGTAGGGGCTATCGCTATTTTATTTCTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAAGTAGATTCTCAAGATCATTCGCAT
TACGTAGGAGCTATCGCTATTTTATTCTTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTAGATTCTCAGGATCACTCGCAT
TACGTAGGGGCTATCGCTATTTTATTCTTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTAGATTCTCAGGATCACTCGCAT
TATGTGGGGEGCTATCGCTATTTTATTCCTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTATATTCTCAAGATCATTCGCAT
TATGTGGGGEGCTATCGCTATTTTATTCCTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTATATTCTCAAGATCACTCGCAT
TATGTGGGGEGCTATCGCTATTTTATTCCTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTATATTCTCAAGATCACTCGCAT
TATGTGGGGEGCTATCGCTATTTTATTCCTGTTCGTAATTATGT TAATTCAACAGCCTAATAAGGTATATTCTCAAGATCACTCGCAT
TATGTGGGGGCTATCGCTATTTTATTCCTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTATATTCTCAAGATCACTCGCAT
TACGTAGGAGCTATTGCCATTTTATTCTTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTAGATTCTCAGGATCACTCGCAC
TACGTAGGAGCTATCGCTATTTTATTCTTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTAGATTCTCAGGATCACTCGCAT
TATGTAGGGGCTATTGCTATTTTATTTTTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAAGTAGATTCTCAAGATCACTCGCAT
TATGTAGGGGCTATCGCTATTTTATTCCTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTAGATTCTCAAGATCACTCACAT
TATGTGGGGEGCTATCGCGATTTTATTCETGTTTIGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTAGATTCTCAAGATCACTCGCAT
TACGTAGGAGCTATCGCTATTTTATTCTTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTAGATTCTCAGGATCACTCGCAT
TACGTAGGAGCTATTGCTATTTTATTCTTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTAGATTATCAGGATCACTCGCAT
TACGTAGGAGCTATCGCTATTTTATTCT TGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTAGATTCTCAGGATCACTCGCAT
TACGTAGGAGCTATCGCTATTTTATTCTTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTAGATTATCAGGATCACTCGCAT
TACGTAGGAGCTATCGCTATTTTATTCTTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTAGATTATCAGGATCACTCGCAT
TACGTAGGAGCTATTGCTATTTTATTCTTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTATATTATCAGGATCACTCGCAT
TACGTAGGAGCTATTGCTATTTTATTCTTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTATATTATCAGGATCACTCGCAT
TACGTAGGAGCTATCGCTATTTTATTCTTGTTCGTAATTATGT TAATTCAACAACCTAATAAGGTAGATTCTCAGGATCACTCGCAT
TACGTAGGAGCTATTGCTATTTTATTTTTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAAGTAGACTCTCAGGATCACTCGCAT
TATGTAGGAGCTATTGCTATTTTATTCTTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAAGTAGATTCTCAGGATTACTCGCAT
TACGTAGGAGCTATCGCTATTTTATTCTTGTTCGTAATTATGTTAATTCAACAGCCTAATAAGGTAGATTCTCAGGATCACTCGCAT
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TTTTTACCTGTAGGATTATCTGTTATATTCCTATTTTATAGTTTACTAACCAATAGCCCTAAATATATCAACAAT
TTTTTACCTGTAGGATTATCTGTTATATTCCTATTTTATAGTTTACTAACCAATAGCCCTAAATATATCAACAAT
TTTTTACCTGTAGGATTATCTGTTATATTCTTATTTTATAGTTTACTAACCAATAGCCCTAAATATATCAGCAAT
TTCTTACCTGTAGGATTATCTGTGATATTCCTATTTTATAGTTTACTAACCAATAGCCCTAAATATATCAGCAGTACCCACAGTCCT
TTCTTACCTGTAGGATTATCTGTAATATTCCTATTTTATAGTTTACTAACCAATAACCCTAAAGACATAAGCAGTACCCACAATCCT
TTTTTACCTGTAGGATTATCTGTTATATTCCTATTTTCTAGTTTACTGACCAATAGCCCCAAATATATCAGCAAT
TTTTTACCTGTAGGATTATCTGTTATATTCCTATTTTCTAGTTTACTCACCAATAGCCCGAAATATATCAGCAAT
TTTTTACCTGTAGGATTATCTGTTATATTCCTATTTTCTAGTTTACTCACCAATAGCCCGAAATATATCAGCAAT
TTTTTACCTGTAGGATTATCTGTTATATTCCTATTTTCTAGTTTACTCACCAATAGCCCGAAATATATCAGCAAT
TTTTTACCTGTGGGATTATCTGTTATATTCCTATTTTCTAGTTTACTCACCAATAGCCCGAAATATATCAGCAAT
TTCTTACCTGTAGGATTATCTGTAATATTCCTATTTTATAGTTTACTCACCAATAGCCCTAAATATATCAGCAAT
TTCTTACCTGTAGGATTATCTGTGATATTCCTATTTTATAGTTTACTAACCAATAGCCCTAAATATATCAGCAAT
TTTTTACCTGTAGGATTATCTGTTATATTTTTATTTTATAGTTTACTAACTAATAGCCCTAAATATATCAGCAAT
TTTTTACCTGTAGGATTATCTGTTATATTCCTATTTTATAGTTTACTAACCAATAGCCCTAAATATATCAGCAAT
TTTTTACCCGTAGGATTATCTGTTATATTTTTATTTTATAGCCTACTAACCAATAGCTCTAGGTATATTAGCAAT
TTCTTACCTGTAGGATTATCTGTGATATTCCTATTTTATAGTTTACTAACCAATAGCCCTAAATATATCAGCAAT
TTTTTACCTGTAGGATTATCTGTAATATTCCTATTTTATAGTTTACTAACCAATAGCCCTAAATATATCAGCGAT
TTCTTACCTGTGGGATTATCTGTGATATTCCTATTTTATGGTTTACTAACCAATAGCCCTAAATATATCAGCAAT
TTTTTACCTGTAGGATTATCTGTAATATTCCTATTTTATAGTTTACTAACCAATAGCCCTAAATATATTAGCAAT
TTTTTACCTGTAGGATTATCTGTAATATTCCTATTTTATAGTTTACTAACCAATAGCCCTAAATATATTAGCAAT
TTTTTACCAGTAGGATTATCTGTAATATTCCTATTTTATAGTTTACTAACCAATAGCCCTAAATATATTAGCAAT
TTTTTACCAGTAGGATTATCTGTAATATTCCTATTTTATAGTTTACTAACCAATAGCCCTAAATATATTAGCAAT
TTCTTACCTGTGGGACTATCTGTGATATTCCTATTTTATGGTCTACTAACTAATAGCCCTAAATATATCAGCAAT
TTCTTACCTGTGGGATTATCTGTGATATTCCTATTTTATGGCTTACTAACCAATAGCCCCAAATATATCAGCAAT
TTCTTACCTGTAGGATTATCTGTAATATTCTTATTTTATAATTTACTAACCAATAGCCCTAAATATATCAGCAAT
TTTTTACCTGTAGGATTATCTGTTATATTCCTATTTTATAGTTTACTAACCAATAGCCCTAAATATATCAGCAAT
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GTTATAGGATCTAGAACTAACATTGGGGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAATTAGTATTAATTGCTAGTTTGGTG
GTTATAGGATCTAAAACTAACATTGAGGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAATTAGTATTAATTGCTAGTTTGGTG
GTTATAGGATCTAGAACTAACATTGGGGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAATTAGTGTTAATTGCTAGTTTGGTA
GTTATAGGATCTAGGACTAACATAGGGGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAATTAGTGTTAGTTGCTAGTTTGGTG
GTTATAGGATCTAGAACCAACATAGAGGCAATTGGGAGTCATCTTTATACAGCTTATTATGAATTAGTGTTAGTTGCTAGTTTAGTG
GTTATAGGGTCTAGAACTAACATTGGAGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAATTAGTGTTAATTGCTAGTTTGGTG
GTTATAGGGTCTAAAACTAACATTGGAGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAGTTAGTGTTAATTGCTAGTTTGGTG
GTTATAGGGTCTAAAACTAACATTGGAGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAGTTAGTGTTAATTGCTAGTTTGGTG
GTTATAGGGTCTAAAACTAACATTGGAGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAGTTAGTGTTAATTGCTAGTTTGGTG
GTTATAGGGTCTAAAACTAACATTGGAGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAGTTAGTGTTAATTGCTAGTTTGGTG
GTTATAGGGCATAAAACTAACATAGGGGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAATTAGTGTTAATTGCTAGTTTGGTG
GTTATAGGGTCTAGGACTAATATAGGGGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAATTAGTGTTAGTTGCTAGTTTGGTG
GTTATAGGATCTAGAACTAACATTGGGGCAATTGOGAATCATCTTTATACAACTTATTATGAATTAGTGTTAATTGCTAGTTTGGTG
GTTATAGGATCTAGAACTAACATTGGGGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAATTAGTGTTAATTGCTAGTTTGGTG
GTGATAGGATCTAGAACTAACATTGGGGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAATTAGTGTTAATTGCTAGTTTGGTG
GTTATAGGGTCTAGGACTAATATASGGGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAATTAGTGTTAGTTGCTAGTTTGGTG
GTTATAGGATATCGTACTAACATAGGGGCAATTGGGAGTCATCTTTATACCACCTATTATGAATTAGTGTTAGTTGCTAGTETGGTG
GTTATAGGGTCTAAGACTAACATAGGGGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAATTAGTATTAATTGCTAGTTTGGTG
GTTATAGGATCTAGAACTAACATAGGGGCAATAGGAAGTCATCTTTATACAACCTATTATGAATTAGTGTTAGTTGCTAGTTTGGTG
GTTATAGGATCTAGAACTAACATAGGGGCAATAGGAAGTCATCTTTATACAACCTATTATGAATTAGTGTTAGTTGCTAGTTTGGTG
GTTATAGAATCTAGAACTAACATAGGGGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACCTATTATGAATTAGTGTTAGTTGCTAGTTTGGTG
GTTATAGGATCTAGAACTAACATAGGGGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACCTATTATGAATTAGTGTTAGTTGCTAGTTTGGTG
GTTATAGGTTCTCGAGCTAACATAGGGGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAATTAGTATTAGTTGCTAGTTTGGTG
GTTATAGAATCTAGAACTAACATAGGGGCGATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAACTAGTGTTAATTGCTAGCCTAGTG
GTTATAGAATCTARAACTAATATAGGGGCGATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAATTAGTGTTAATTGCTAGTCTGGTG
GTTATAGGATCTAGAACTAACATAGGGGCAATTGGAAGTCATCTTTATACAACTTATTATGAATTAGTGTTAATTGCTAGTTTGGTG
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alcyonium_digitatum_ndé
primnoa_resedaeformis_ndé
sinularia_peculiaris_ndé
narella_hawaiinensis_ndé
paraminabea_aldersladei_ndé
scleronephthya_gracillimum_nd6
dendronephthya_castanea_ndé
dendronephthya_gigantea nd6
dendronephthya_mollis_ndé
dendronephthya_suensoni_ndé
junceella_fragilis_ndé
keratoisidinae_ndé
echinogorgia_complexa_ndé
euplexaura_crassa_ndé
pseudopterogorgia_hipinnata_ndé
acanella_eburnea_ndé
sibogagorgia_cauliflora_ndé
briareum_ashestinum_ndé
corallium_elatius_nd6_rev
corallium_kongjoi_ndé_rev
corallium_rubrum_ndé_rev
paracorallium_japonicum_ndé_rev
heliopora_coerulea_ndé
stylatula_elongata nd6
renilla_muelleri_ndé

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_nd6
primnoa_resedaeformis_nd6
sinularia_peculiaris_nd6&

narella_hawa

paraminabea_aldersladei_nd6
scleronephthya_gracillimurm_ndé
dendronephthya_castanea_ndé6

dendronephthya_g

dendronephthya_mollis_ndé
dendronephthya_suensoni_ndé
junceella_fragilis_nd6
keratoisidinae_nd6
echinogorgia_complexa_nd6
_crassa_ndé
pseudopterogorgia_bipinnata_nd6
acanella_eburnea_nd6
sibogagorgia_cauliflora_nd6
briareum_asbestinum_nd6
corallium_elatius_nd6_rev
corallium_konejoi_nd6_rewv
corallium_rubrum_ndé_rev
paracorallium_japonicum_ndé_rev
heliopora_coerulea_nd6

euplexaura

stylatula_e

renilla_muelleri_ndé

A?D 4?0 4?0 5?0 SZIG

CTACTAGTCGCTATGATAGGGGCTATATTATTAGCTAAGCAGCCAAATTCACCTTTTTTATATAATTCCCATGGTGAATCATTACGT
CTACTAGTCGCTATGATAGGGGCTATATTATTAGCTAAGCAGCCAAATTCACCTTTTTTATATAATTCCCATAGTGAATCATTACGT
CTACTAGTCGCTATGATAGGGGCTATATTATTAGCTAAGCAGCCAAATTCACCTTTTTTATATAATTCTCATGGTGAATCATTACGT
CTACTAGTCGCCATGGTCGGGGCTATATTATTAGCTAAGCAGCCAAATACACCTTCTTTATATAATTCCCACGTAGAGA - - - TACGG
CTACTAGTAGCCATGGTTGGGGCTATATTATTAGCTAAGCAGCCAAGTACACCTTCTTTATATAATTCCCACGTAGAGG - - - GACGT
CTACTAGTAGCTATGATAGGGGCCATATTATTAGCCAAGCAACCAAATTCACCTTTITTTATATAATTCCCATGGTGAATCATTACGT
TTACTAGTAGCTATGATAGGGGCCATATTATTAGCCAAGCAACCAAATTCACCTTTITTTGTATAATTTCTATGGTGAATCATTACGT
TTACTAGTAGCTATGATAGGGGCCATATTATTAGCCAAGCAACCAAATTCACCTTTITTTGTATAATTTICTATGGTGAATCATTACGT
TTACTAGTAGCTATGATAGGGGCCATATTATTAGCCAAGCAACCAAATTCACCTTTTTTGTATAATTTCTATGGTGAATCATTACGT
TTACTAGTAGCTATGATAGGGGCCATATTATTAGCCAAGCAACCAAATTCACCTTTTTTGTATAATTTCTATGGTGAATCATTACGT
CTACTAGTCGCCATGGTAGGGGCTATATTAATAGCTAAGCAGCCAAATACACCTTCTTTATATAATTCCAACGTAGATA - --TACGT
CTACTAGTCGCCATGGTCGGEGGCTATATTATTAGCTAAGCAGCCAAATACACCTTCTTTATATAATTCCCACGTAGAGA - --TACGT
CTACTGGTCGCTATGATAGGGGCTATATTATTAGCTCAACAGCCAAATTCACCTTTITTTATATAATTCTCATGGTGAATCATTACGT
CTACTAGTCGCTATGATAGGGGCTATATTATTAGCTAAGCAGCCAAATTCACCTTCTTTATATAATTCCCATGGTGAATCATTACGT
CTACTAGTCGCTATGATAGGGGCGATATTATTAGCTAAGCAGCCAAATTCACCTTTITTTATATAATTCCCATGGTGAATCACTACGT
CTACTASTCGCCATGGTAGGGGCTATATTATTAGCTAAGCAGCCAAATACACCTTCTTTATATAATTCCCACGTAGAGA - - -TACGT
CTACTAGTCGCCATGGTCGGGGCTATATTATTAGCTAAGCAGCCAAATACACCTTCTTTATATGATTCCCACGTAGAAA- - -TACGT
CTACTAGTCGCCATGATAGGGGCCATATTATTAGCTCAGCAGCCAAATACACCTTCTTTATATAACTCCCATGGAGTGCCATCACGT
CTACTAGTCGCCATGGTAGGGGCTATATTATTAGCTAAGCAGCCAAGTACACCTTCTTTATACGATTCCCACGTAGAAA - - - CACGT
CTACTAGTCGCCATGGTAGGGGCTATATTATTAGCTAAGCAGCCAAGTACACCTTCTTTATACGATTCCCACGTAGAAA- - - CACGT
CTACTAGTCGCCATGGTAGGGGCTATATTATTAGCTAAGCAGCCAAATACACCTTCTTTATACGATTCCCACGTAGAAA- - -TACGT
CTACTAGTCGCCATGGTAGGGGCTATATTATTAGCTAAGCAGCCAAATACACCTTCTTTATACGATTCCCACGTAGAAA - - -TACGT
CTACTAGTCGCCATGGTCGGGGCTATATTATTAGCTAAGCAACCAAGTACACCTTCTTTATATAACTCCCACGGTGAATCATTACGT
CTACTAGTCGCCATGGTAGGAGCTATATTATTAGCTCAGCAGCCAAATACACCTTCTTTATATAACTCCAACGAAGAGT - - - TACGT
CTACTAGTTGCCATGGTAGGAACTATATTATTAGCCCAGCAGCCAAATACACCTTCTCTATATAATTCGAACGTAGAGT - --TACGC

CTACTAGTCGCCATGGTAGGGGCTATATTATTAGCTAAGCAGCCAAATACACCTTCTTTATATAATTCCCACGGAGAATCATTACGT
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AGTAGGCAAGATCTCTTCCTACAAATCAGCAGAGAGCACCTTTAG
AGTAGGCAAGATCTCTTCCTACAAATCAGCAGAGAGCACCTTTAG
AGTAAGCAAGATCTCTTCCTACAAATCAGCAGAGAGCACCTTTAG
AGTAGGCAAGATCTCTTCCTACAAATCAGCAGAAAGCACCTTTAG
AGTAGGCAAGATCTCTTCCTGCAAATCAGCAGAAAGCACCTTTAA
AGTAGGCAAGATCTCTTCCTACAAATCAGCAGAGAGCACCTTTAG
AGTAGGCAAGATCTCTTCCTACAAATCAGCAGAGAGCACCTTTAG
AGTAGGCAAGATCTCTTCCTACAAATCAGCAGAGAGCACCTTTAG
AGTAGGCAAGATCTCTTCCTACAAATCAGCAGAGAGCACCTTTAG
AGTAGGCAAGATCTCTTCCTACAAATCAGCAGAGAGCACCTTTAG
GGTAGGCAAGACCTCTTCCTACAAATCAGCAGAAAGCACCTTTAG
AGTAGGCAA- -CCTCTTCCTACAAATCAGCAGAAAGC-CACCTAG
AGTAGGCAAGATCTCTTCCTACAAATCACCAGAGAGCACCTTTAG
AGTAGGCAGGATCTCTTCCTACAAATCAGCAGAGAGCACCTTTAG
AGTAGGCAAGATCTCTTCCTACAAATCAGCAGAGAGCACCTTTAG
AGTAGGCAA- -CCTCTTCCTACAAATCAGCAGAAAGC-CACCTAG
AGTAGGCAAGATCTCTTCCTGCAAATCAGCAGAAAGCACCTTTAG
AGTAGGCAAGATCTCTTCCTACAAATCAGCAGAGAGCACCTTTAG
AGTAGGCAAGATCTCTTCCTGCAAATCAGCAGAAAGCACCTTTAG
AGTAGGCAAGATCTCTTCCTGCAAATCAGCAGAAAGCACCTTTAG
AGTAGGCAAGATCTCTTCCTGCAAATCAGCAGAAAGCACCTTTAG
AGTAGGCAAGATCTCTTCCTGCAAATTAGCAGAAAGCACCTTTAG
AGTAGGCAAGATCTATTCCTACAAATCAGCAGAAAGCACCTTTAG
AGTAGGCAAGATCTCTTCCTACAAATAAGCAGAAAGCACCTTTAG
AGTAGGCAAGATCTCTTCCTACAAATAAGCAGAGAGCACCTTTAG
AGTAGGCAAGATCTCTTCCTACAAATCAGCAGAGAGCACCTTTAG

iinensis_nd6é

igantea_nd6

longata_nd6

Consensus

Conservation [

MutS gene
alcyoniurn_digitatum_mutS
primnoa_resedaeformis_mutS

sinularia_peculiaris_muts
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_mutS
dendronephthya_castanea_muts
dendronephthya_gigantea_mut3
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthya_suensani_mutS
junceella_fragilis_muts
keratoisidinae_muts rev
echinogorgia_complexa_muts
euplexaura_crassa_muts
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_muts
acanella_eburnea_muts rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_konajoi_muts
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japonicum_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stvlatula_elongata_muts
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation
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CCAGATCCCTATGCAATATTTCAACTTAGCGGAGGAGAATTATTC
SCCAGATCCCTATGCAATATTTCAACTTAGCGGAGGAGAATTATTC
STCAGATACCTATGCAATATTTTAACTTAGCGGAGGAGAATTATTC
CAGTATTTCAACTTAATGGAGGAGAATTATTC
SCCAAGTACCTATGCAATATTTTAACTTAATGGAGGAGAATTATTC
SCCAAATACCTATGCAATATTTTAACTTAGCGGAGGAAAATTATTC
CCAAATACCTATGCAATATTTTAACTTAGCGGAGGAAAATTATTC
CCAAATACCTATGCAATATTTTAACTTAGCGGAGGAAAATTATTC
SCCAAATACCTATGCAATATTTTAACTTAGCGGAGGAAAATTATTC
SCCAAATACCTATGCAATATTTTAACTTAGCGGAGGAAAATTATTC
CCCAAGTACCTETGCABTATTTTAACTTAATGGAGGAGAAT TATTC
- CECTCTGTATAATGCCCTTAGCAAGGGC CAAATACCTETACAGTATTTTAACTTAATGAAGGAGAATTATTC
CCAAATACCTATGCAATATTTTAACTTAGCAAAGGARAATTATTC
SCCAGATACCTATGCAATATTTCAACTTAGCAAAGGAGAATTATTC
SCCAAGTACCTGTGCABTATTTCAACTTAATGGAGGAGAAT TATTC
CCAGATACCTETGCAATATTTTAACTTAGCAAAGGARAGTTATTT
S BCCCTTCECAAGGEC CAAATACCTETACAGTATTTTAACTTAATGGAGGAGAATTATTC
CCAAGTACCTGTGCAATATTTTAACTTAATGGAGGAGAATTATTC
SCCAGGTACCTATGCAATATTTCAACTTAATGGAGGAGAATTATTC
CCAGGTACCTATGCAATATTTCAACTTAATGGAGGAGAAT TATTC
CCAAGTACCTATGCAATATTTTAACTTAATGGAGGAGAATTATTC
SCCAAGTACCTATGCAATATTTTAACTTAATGGAGGAGAATTATTC
CAGTATTTTAACTTAATGGAGGAGAACTATTC
SCCAAATACTTATGCAGTATTTTAACTTAGTGGAGGAGAATTATTC
SCCAAATAATTACACAGTATTTTAACTGAATGGAGGAGAATTATTC
SCCAAATACCTATGCAATATTTTAACTTAATGGAGGAGAATTATTC
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alcyonium_digitatum_mutS
primnoa_resedaeformis_mutS
sinularia_peculiaris_mutS
narella_hawaiinensis_mut3
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthva_gracillimum_mut5s
dendronephthyva_castanea_muts
dendronephthya_gigantea_mutS
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthva_suensoni_mutS
junceella_fragilis_muts
keratoisidinas_mutS rev
echinogorgia_complexa_muts
euplexaura_crassa_muts
briareum_asbestinum_mutS
pseudopterogorgia_bipinnata_muts
acanella_sburnea_mut5 rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_mutS
corallium_konojoi_muts
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japenicum_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_slongata_mutS
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_muts
primnoa_resedaeformis_mut5s
sinularia_peculiaris_muts
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_mutS
dendronephthya_castanea_mutS
dendronephthya_gigantea_mutS
dendronephthya_mollis_mutS
dendronephthya_suensoni_muts
junceella_fraailis_mut5
keratoisidinae_mutS rev
echinogorgia_complexa_muts
euplexaura_crassa_muts
briareum_asbestinum_mutS
pseudopteragorgia_bipinnata_muts
acanella_sburnea_muts rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_muts
corallium_rubrum_rmuts rev
paracorallium_japenicum_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stvlatula_elongata_mutS
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_muts
primnea_resedasformis_muts
sinularia_peculiaris_muts
narella_hawalinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_mutS
dendronephthya_castanea_muts
dendronephthva_gigantea_muts
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthya_suensoni_muts
junceella_fragilis_muts
keratoisidinae_mutS rev
echinogorgia_complexa_muts
euplexaura_crassa_muts
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_muts
acanella_sburnea_muts rewv
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_muts
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japonicum_mutS rev
heliopara_coerulea_muts
stwlatula_elongata_muts
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

aleyonium_digitaturn_mutS
primnoa_resedasformis_muts
sinularia_peculiaris_muts
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthya_castanea_mutS
dendronephthya_gigantea_muts
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthya_susnsoni_muts
juncesila_fragilis_muts
keratoisidinae_mutS rewv
echinogorgia_complexa_muts
euplexaura_crassa_mutS
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_muts
acanella_sburnea muts rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_muts
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japonicum_muts rev
heliopora_coerulea_muts
stvlatula_elongata_muts
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

100 120 140 160

I 1 | I

TAAGTATGGGTTATCAGTAATCCAGCTTATCCAAATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATGAGCCCAATACTCCTAGCAGGCAAC
TAAGTATGGGTTATCAGTAATCCAGCTTATCCAGATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATGAGCCCGATACTTCTAGTAGGCAAC
TAAGTATGGATTATCAGTAATCCAGCTTATCCAGATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATGAGCCTGATACTTCTAGTAAGCAGC
TAAGTETGGGTTATCCGTAATCCAGCTTATCCAGATTGGTAAGTTCTATGAAATTTGGCATGAGCCTGATGTTCCTAGTATACAAC
TAAGTATGGGTTATCAGTAATTCAGCTTATTCAGATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATGAGCCTAATGTTCCTAGTATACAAC
TAAGTATGGATTATCAGTAATACAGCT TATACAGATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATGAGCCTGATACTCEGTAGTAAGCAAC
TAAGTATGGATTATCAGTAATACAGCT TATACAGATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATGAGCCTGATACTCGTAGTAAGCAAC
TAAGTATGGATTATCAGTAATACAGCT TATACAGATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATGAGCCTGATACTCGTAGTAAGCAAC
TAAGTATGGATTATCAGTAATACAGCT TATACAGATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATGAGCCTGATACTCGTAGTAAGCAAC
TAAGTATGGATTATCAGTAATACAGCT TATACAGATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATGAGCCTGATACTCEGTAGTAAGCAAC
TAAGTATGGGGCATCAGCAATCCAGCTTATCCAGATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATGAGCGTGATGTTTCTTGTATACAAC
TAAGTATGGGTTATCAGTAATCCAGCTTATCCAGATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATAAGCCTGATGTTCCTAGTATACAAC
TAAGTATGGGTTATCAGTAATCCAGCTTATACAAATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATGAGCCTGACACTCCTAGTAGGCAAC
TAAGTATGGATTGTCAGTCATCCAGCT TATCCAGATTGGTAAGTTC TATGAACTTTGGCATGAGCCTGACACTCCTAGTTGTCAAC
TAAATATGGGTTATCAGTAATCCAGCTTATCCAGATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATGAGCCCGATGTTCCTAGTATACAAC
TAAGTATGGATTATCGGTAATCCAACT TATTCAGATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATGAGCCTGATACTCCTAGTGTGCAAC
TAAGTATGGGTTATCAGTAATCCAGCTTATCCAGATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATAAGCCTGATGTTCCTAGTATACAAC
TAAGTATGGGC TATCAGTAATTCAGCT TATACAGATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATGAGCCGGATGTTCCTAGTATACAAC
TAAGTATGGGE TATCAGTGAT TCAGCT TATACAGATTGGTAAGTTCTATGAACTCTGGCATGAGCCGGATGTTCCTAGTATACATC
TAAGTATGGGC TATCAGTGATTCAGCT TATACAGATTGGTAAGTTCTATGAACTCTGGCATGAGCCGGATGTTCCTAGTATACATC
TAAGTATGGGL TATCAGTAATTCAGCT TATACAGATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATAAGCCGGATGTTCCTAGTGTACAAC
TAAGTATGGGL TATCAGTAATTCAGCT TATACAGATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATGAGCCGGATGTTCCTAGTGTACAAC
TAAGTATGGGTTATCAGTAATCCAGCT TATACAGATTGGCAAGTTCTATGAACTTTGGCATGAGCCCGATGTTCCTAGTATACAAC
TAAGTATGGGTTATCAGTAATCCAGTTTATCCAGATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATGAGCCTGATGCTCCTTGTATACAGC
TAA T TACGGGL TATCAGTAATCCAGCT TATTCARATTGGTAAGTTITATGAACTTTGGCATGAGCCTGATGCTCCTTGTATACAGC

TAAGTATGGGTTAT CAGTAATCCAGCT TATACAGATTGGTAAGTTCTATGAACTTTGGCATGAGCCTGATGCTCCTAGTATACAAC

180

I
AAGCATACTCTCAAACCGAGTTATTAGCTGAGTCATC
AAGCATACTCTCAAGCTGAGTTATTAGCTGAATCATC CATGCGAAGTCAGCCTTTGGEGGGTAACGCCC
GAGCATACTCTCAAGCCGAGTTATTAATGGAGTCATC GATACGAAATAGGCCCTTAGAGGTAATATCC
AAGCATACTCTCAAGCTGAGT TATTAGTTGAGTCTATACCAACTCACAGTACCCAGATACGAAGTCGGTCTTTAGGGGTAACACCT
AAGCATACTCTCAAGCTGAGTTATTAGTTGAGTCGCCTATACCA - - - -ATTTACATACGAAGTAGGCCTTTAARAGGTAACACCT
AAGCATACTTTCAAGCCGAGTTATTAGTTGAGTCATC CATECGAAGTAGGCCTTTGGGGGCAACGCCT
AAGCATACTTTCAAGCCGAGTTATTAGTTGAGTCATC CATGCGAAGTGGGCCTTTGGGGGCAACGCCA
AAGCATACTTTCAAGCCGAGTTATTAGTTGAGTCATC CATGCGAAGTEGGCCTTTGGGGGCAACGCCA
AAGCATACTTTCAAGCCGAGTTATTAGTTGAGTCATC CATGCGAAGTEGGCCTTTGGGGGCAACGCCA
AAGCATACTTTCAAGCCGAGTTATTAGTTGAGTCATC CATECGAAGTEGGCCTTTGGGGEGCAACGCCA
AAGCATATTCTCAAGCTGAGCTATTAGCTGAGTCGCCCCCGC - CACGGGAGGGGCCTTTAGGGGCAACACCT
AAGCATACTCTCAAGCTGAGTTATTAGTTGAGTC -GTECC- - --ATACGAAGTAGGTCTTTAGGGGTAACACCT
AAGCATACTCTCAAGCCGAGTTATTAGTTGAGTCATC CATECGAAGTAGGCCTTTGGAGGTAACGCCT
AAGCATACTCTCAAGCCGAGTTATTAGTTAAGTCATC CATGCGAAGTGGGTCTTTGGAGGTAACGCCT
AAGCATACTCTCAAGCTGATCTATTAGTTGAGECGTC CATACGAAGTAGGCCCCTAAGGCGACTAACT
AAGCATACTCTCAAGCCGAGTTATTAGTTGGGECATC CATGCGAAGTAGGCCTTTGGAGGTAACGCCC
AAGCATACTCTCAAGCTGAGTTATTAGTTGAGTC GTEC- - --ATACGAAGTAGGTCTTTAGGGGTAACACCT
AAGCATACTCTCAAGCTGAGTTATTAGTTGAGTCGCCGATACCA - --ATTTACATACGAAGTAGGCCATTGGGGGTAACACCT
AAGCATACTCTCAAGCTGAGTTATTAGTGGAGTCGCCTATACCA - - SATTTACATACGAACTAGGCCTTTGGGGGTAACACCT
AAGCATACTCTCAAGCTGAGTTATTAGTGGAGTCGCCTATACCA - - SFATTTACATACGAACTAGGCCTTTGGGGGTAACACCT
AAGCATACTCTCAAGCTGAGTTATTAGTTGAGTCGCCTATACCA - SATTTACATACGAAGTAGGCCTTTGGGGGTAACACCT
AAGCATACTCTCAAGCTGAGTTATTAGTTGAGTCGCCTATACCA - SATTTACATACGAAGTAGGCCTTTGGGGGTAACACCT
AAGCATACTCTCAAGCTGAGTTATTAGCTGAGTCGTCTATACCA - SACTTACATACGAAACAAGTCTTTAGAGGTAACACCT
AAACATATTCTAAAGCTGAATTACTAGCTGAGTTGGCCCCTCC - - TETGGAG-GGGTCTTTAGAAGTAACCCCC
AATCATATTCTCAAGCTGAGTTATTAGTTGAGTCGGGECC - - - CCCACGGGGAGGGCCTTTAGAAGTAACCCCC
AAGCATACTCTCAAGCTGAGTTATTAGTTGAGTCNTC CATACGAAGTAGGCCTTTGGGGGTAACACCT

240
I I
CATGCGAAGTCGGCCTTTGGEGGEGTAACGCCC

200
1
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CCCATTGAACAAGTTGCCTCGTTACTTGATATGAGAATAATATTACCCGGEAAAAGATCTTTGCTT - - -CAAATGGGGTTTCCAAC

220 240

CCCATTGAACAAGTTGCCTCATTACT T GATATGAGAATAATATTGCCCGGET AAAAGATCTTTGCTT CAAATGGGGTTTCCAAT
CCCATTGAACAAGTTGCTTCGTTACTTGATATGAGAATAATATCACCCGGTAAAAGATCTTTGCTT - - -CAAATGGGGTTTCCAAT
CCTATTGAACAAGTTGCCTCGTTACTTGATATGAGAATAACATCCCCCGGTAAAAGATCCTTGCTT - - -CAAATGGGGTTTCCTAT
CCCATTGAGCAAGTTGCC TCGTTACT T GATATGAGAATAATATCACCCGGET AAAAGATCCTTGCTTTATCAAATGGGGTTTCCTAT
CCTATTGAACAAGTTGCCTCGTCACTTGATATGAGAATAACGTCGCCCOGTAAAAGATCCTTGCTT - - -CAAATGGGGTTTCCAAT
CCTATTGAACAAGTTGCCTCGTCACTTGATATGAGAATAACGTCGCCCGGT AAAAGATCCTTGCTT CAAATGGGGTTTCCAAT
CCTATTGAACAAGTTGCCTCGTCACTTGATATGAGAATAACGTCGCCCGGT AAAAGATCCTTGCTT CAAATGGGGTTTCCAAT
LT ATTGAACAAGTTGCCTCGTCACTTGATATGAGAATAACGTCGCCCGGET AAAAGATCCTTGCTT CAAATGGGGTTTCCAAT
CCTATTGAACAAGTTGCCTCGTCACTTGATATGAGAATAACGTCGCCCGGTAAAAGATCCTTGCTT CAAATGGGGTTTCCAAT
CCCATTGAACAAGTTGCTTCGTTACTT GATATGAGAATAACATCGCCCGGEAAAAGATCCETGCTT CAAATGGGGTTTCCTAT
CCCATTGAACAAGTTGCTTCGTTACT T GATATGAGAATAACATCACCCGGET AAAAGATCCTTGCTT CAAATGGGGTTTCCTAT
CCCATTGAACAAGTTGCCTCATTACTAGATATGAGAATAACATCGCCCGGTAAAAGATCCETGCTT CAAATGGGGTTTCCCGT
CCCATTGAACAAGTTGCCTCGTTACTTGATATGAGAATAACATCGCCCGGTAAAAGATCCTTGCTT CAAATGGGGTTTCCAAT
AATATTGAACAAGTTGCCTCGTTACTT GATATGAGAATAATCTCGCCCGGET AAAAGATCCETACTT CAAATGGGGTTTCCTAT
R CATAGAACAAATTGCCTCGTTACT T GATATGAGAATAATATCGCCCGGEAAAAGATCCTTGCTT FCAAATGGGEGTTTCCAAT
CCCATTGAACAAGTTGCTTCGTTACTTGATATGAGAATAACATCCCCCGGTAAAAGATCCTTGCTT -CAAATGGGATTTCCTAT

CCCATTGAACAGGTTGCCTCGTTACT T GACATGAGAATAATATCACCCGGET AAAAGATCCTTGCTT CAAATGGGGTTTCCTAC
CCCATTGAACAAGTAGCCTCGTTACTTGACATGAAAATAATATCACCCGGTAAAAGATCCTTGCTT CAAATGGGGTTTCCTAC
CCCATTGAACAAGTAGCCTCGTTACTTGACATGAAAATAATATCACCCOGTAAAAGATCCTTGCTT - - -CAAATGGGGTTTCCTAC
CCCATTGAACAGGTTGCCTCGTTACTTGACATGAAAATAATATCACCCGGT AAAAGATCCTTGCTT SCAMATGGGGTTTCCTAT
CCCATTGAACAGGTTGCCTCGTTACT T GACATGAGAATAATATCACCCGGET AAAAGATCCTTGCTT CAAATGGGGTTTCCTAT

TCCATTGAACAAGTTGCTTCGTTACTTGATATGAAGATAGTATCACCCAGT AAAAGATCCTTGCTT
CCTATTGAACAAGTTGCTTCGTTACTTGATATGAGGATAATATCACCGGGTAAAAGGCCCTTGCTT
CCTATTGAACAAGTTGC T TCATTACTTGATATGAGGATAATATCGCCGEGT AAAAGGTCTTTGTTT
CCCATTGAACAAGTTGCCTCGTTACTT GATATGAGAATAATATCGCCCGGET AAAAGATCCTTGCTT

CAAATGGGATTTCCTAT
CAAATGGGGTTTCCGAC
CAAATGGGGTTTCCTAC
CAAATGGGGTTTCCTAT

280 400

TTATTCCCT TAATAATCATCT AAGCACCTTGTTGGATAAAGGTTGGACTGTTATAGT TATCGATGAATTAGTCACTGGTAAATCCG
TTATTCCCT TACTACTCATCT AAGCACCTTATTGGATAAAGGTTGGACTGTTATAGT TATCGATGAATTAGTCACTGGTAAATCTG
CTATTCTCT TACTACCCATCTAAGCACCTTGTTGGATAAAGGTTGGACTGTTATAGT TATTGATGAATTAGTCACTGGTAAATCCG
TTATTCCCTTACTACTCATAT AGGCACCTTGTTGGATAAAGGT TGGACTATTATAGTTATTGATGAATTAGTCACTGATAAATCGG
TTATTCTCT TACTACTCATAT AAGTACT TTGTTGGATAAAGGT TG AACTATCATAGT TATTGATGAATTAATCACTGGTALAATCAG
TTATTCCCT TACTACCCACCT AAGTACCTTGTTGGATAAAGGT TGGACTGTTATAGT TATCGATGAATTAGT CACTGGTAAATCGE
TTATTCCCT TACTACCCACCT AAGTACCTTGTTGGATAAAGGT TGGACTGTTATAGT TATCGATGAATTAGTCACTGEGTAAATCGE
TTATTCCCTTACTACCCACCT AAGTACCTTGTTGGATAAAGGTTGGACTGTTATAGT TATCGATGAATTAGTCACTGGTAAATCGG
TTATTCCCT TACTACCCACCT AAGTACCTTGTTGGATAAAGGTTGGACTGTTATAGT TATCGATGAATTAGTCACTGGTAAATCGG
TTATTCCCTTACTACCCACCT AAGTACCTTGTTGGATAAAGGTTGGACTGTTATAGTTATCGATGAATTAGTCACTGGTAAATCGG
TTATTCGCT TACTACTTATTTAAGCACATTGTTGGATAAAGGTTGGACTATTATAGTTATTGATGAACTAGTCACTGGTAAATCCEG
TTATTCCCTAACTACTTATCTAGGCACCTTGTTGGATAAAGGT TG GACTATTATAGT TATTGATGAATTAGC CACTGAGALATCGG
TTATTCCTT TACTACTCATCT AAGTACCTTGE T GGATAAGGGT TG GACTGTTATAGT TATCGATGAATTAGTCACTGGTAAATCTG
TTATTCCCTCGCTACTCATCT AAGTACCTTGTTGGATAAAGGTTGGACTGTTATAGT TATTGATGAATTAGTCACTGGTAAATCCG
TTATTCCCTTACTACCCACCTAAGCACTTTGTTGAATAAAGGTTGGACTGTTGTAGTTATTGATGAATTGGTTACTGGTAAATCAG
TTATTCCCT TACTACCCATCT AAGTACT TTGTTGGACAAAGGTTGGACTGTTATAAT TATTGATGAATTAGTCACTGGTAAATCTG
TTATTCCCTAACTACTTATCT AAGCACCTTGTTGGATAAAGGTTGGACTATTATAGTTATTGATGAATTAGCCACTGATAAATTGG
CTATTCTCT TACTACTCATAT AAGAACCTTGETGGATAAAGGTTTAACTATTGTAGTCATTGATGAATTAGTCACTGGTAAATCAG
ATATTCCCT TACTACTCATAT AAGTACCTTGTTGGATAAAGGT TT AACTATTATAGT TATTGATGAATTAGTCACTGGTALAATCAG
ATATTCCCT TACTACTCATAT AAGTACCTTGTTGGATAAAGGT TTAACTAT TATAGT TATTGATGAATTAGTCACTGGTAAATCAG
ATATTCTCT TACTACTCATAT AAGTACTCTGTTGGATAGAGGTTTAACTATTATAGTCATTGATGAATTAGTCACTGGTAAATCGG
ATATTCTCT TACTACTCATAT AAGTACTCTGTTGGATAGAGGTTTAACTATTATAGTCATTGATGAATTAGTCACTGGTAAATCGG
CTATTCTCT TACTACTTAT T TAAGCACCTTGTTAGATAAAGGTTGGACTAT TATAGTTATTGATGAATTAGTCACTGGTAAATCAG
TTATTCCCT TACTACTTATTITAAGCACCTTGTTGGATAAAGGT TGGACTATTATAGT TATTGATGAACTAGTTACTGGTAAATCCG
TTATTCTCTCACTACTTATTTAAGCATCTTGTTGGATAAAGGTTGGACTGTTATAGTTATTGATGAATTAGTTGCTGGTAAATTTG
TTATTCCCTTACTACTCATCT AAGTACCTTGTTGGATAAAGGTTGGACTGTTATAGT TATTGATGAATTAGTCACTGGTAAATCGG
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138
136
136
136
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138
136
168
136
138
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165
136
138
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121
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207
216
204
204
204
204
204
207
237
204
204
204
204
237
216
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216
216
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201
207
207

287
287
287
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287
287
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287
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287
287
287
287
320
2339
299
299
299
2539
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290
230

373
373
373
376
388
373
373
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376
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373
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376
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aloyonium_digitatum_mutS
primnoa_resedaeformis_mutS
sinularia_peculiaris_muts
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_mutS
dendrenephthva_castanea_muts
dendronephthya_gigantza_muts
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthva_suensoni_muts
junceella_fragilis_mutS
keratoisidinas_mutS rev
echinogorgia_complexa_mutS
euplexaura_crassa_mut3
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_mutS
acanella_sburnea_muts rev
sibagogorgia_cauliflora_mutS
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_mutS
corallium_rubrum_mutS rev
paracorallium_japonicurn_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_elongata_mutS
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

aleyonium_digitatum_mut3
primnoa_resedaeformis_mutSs
sinularia_peculiaris_muts
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_mutS
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthya_castanea_muts
dendronephthya_gigantea_muts
dendronephthya_maollis_mutSs
dendrenephthyva_suensoni_muts
junceella_fragilis_mutS
keratoisidinae_mutS rev
echinogorgia_complexa_muts
euplexaura_crassa_mutS
briareum_asbestinum_muts
pseudopteragorgia_bipinnata_mutS
acanella_eburnea_mutS rev
sibagogargia_cauliflora_mutSs
corallium_elatius_mutS
corallium_keonaojoi_mutS
corallium_rubrum_mutS rev
paracorallium_japonicurn_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_slongata_muts
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

alewonium_digitaturn_muts
primnoa_resedasformis_muts
sinularia_peculiaris_muts
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_sldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthya_castanea_muts
dendronephthva_gigantea_muts
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthya_suensoni_muts
junceella_fragilis_muts
keratoisidinae_mutS rev
echinogorgia_complexa_mutS
euplexaura_crassa_mutSs
briareum_asbestinum_mutS
pseudopterogorgia_bipinnata_mutSs
acanella_sburnea_mutS rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_muts
carallium_rubrum_muts rewv
paracorallium_japonicum_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_elongata_muts
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_mutS
primnoa_resedasformis_muts
sinularia_peculiaris_mut3
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_mutS
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthya_castanea_muts
dendronephthva_gigantea_muts
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthya_suensoni_mutS
junceella_fragilis_mutS
keratoisidinae_mutS rev
echinegorgia_complexa_muts
euplexaura_crassa_muts
briareurmn_asbestinum_mut3
pseudopterogorgia_bipinnata_muts
acanella_eburnea_mutS rewv
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_mutS
corallium_konojoi_muts
corallium_rubrum_mutS rev
paracorallium_japanicum_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_elongata_muts
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

440 460 420
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GGCCAAAACA - - GAGGACTGTTCG
GGCCAAAACA - - - -ACGTGCAGTATCTCAGGTTTATTCTC-- - CTAGTTGTAATTTA - -GAGGACTGTTCG
GGCCAAAACA --- -ACGCGCAGTATCTCABGTTTATTCTC---CTAGTTGEAATTECA - -GAAGATTGTTCG
GGCCCAAACA --- -ACGCGCAGTATCTCAGGTTTATTCTC-- - CTAGETGTAATTTA - -GAAGACTGTTCG
GGCCGAAACA --- -ACGCGCAGTATCTCAGGTTTATTCTC - - - CTEGGTTGEAATTTA - -GAAGACTGTTCT
GGCCAAAMACA- - ------ - ACGCGCAGTATCTCAGGTTTATTCTCEETCTAGTTGTAATTTA -~~~ -~~~ -~ -~ GAGGACTGTTCG
GECCAAAACA--------- ACGCGCAGTETCTCAGGTETATTCTC - - - CTAGTTGTAATTTA - === === == -~ GAGGACTGTTCG
GACCAAAACA --- -ACGCGCAGTGTCTCAGGTCTACTCTC---CTAGTTGTAATTTA - -GAGGACTGTTCG
GACCAAAACA --- -ACGCGCAGTGTCTCAGGTCTATTCTC - - - CTAGTTGTAATTTA - -GAGGACTGTTCG
GACCAAAACA -~ - -ACGCGCAGTGTCTCAGGTCTATTCTC-- - CTAGTTGTAATTTA - -GAGGACTGTTCG
GGCCCAAACA --- -ACGCGCAGTATCTCAGGTTTATTCTC---CTAGTTGTAACTTA - -GAAGATTGTTCT
GGCCTAAACA -~ - -ACGCGCAGTATCTCAGGTTTATTCTC---CTAGTTGTAATETA - -GAAGATTGTECG
GGCCAAAACA --- -ACGCGCAGTATCTCAGGTTTATTCTC---CTAGTTGTAATTTA - -GAGGACBGTTCG
GGCCAAAACA --- -ACGCGCAGTATCTCAGGTTTATTCTC---CTAGTTGTAATTTA - - - --=n-=-- GAGGACTGTTCG
GACCEAAACA --- -ACGCGCAGTATCTCAGGTTTATTCTC---CTAGTTGTAATTTATETCAGARTTTAGAAGACTGTTCG
GGCCAAAACA --- -ACGCGCBGTATCTCAGGTTTAETCTC - - - CTAGTTGTAATTTA - === --mn-n == GABGACTGTTCG
GGCCTAAACA --- -ACGCGCAGTATCTCAGGTTTATTCTC---CTAGTTGTAATTTA - -GAAGATTGTECG
GGCCBAAACA --- -ACGCGCAGTATCTCAGGTTTATTCTC---CTBGTTGCAATTTA - -GAAGACTGEACG
GGCCBAAGCA --- -ACGCGCAGTATCTCAGGTTTATTCTC-- - CTGGATGCAATTTA - -GAAGACTGEECG
GECCBAAGCA - - ACGCGCAGTATCTCAGGTTTATTCTC - - - CTGGATGEAATTTA === - == == -~ GAAGACTGECCG
GGCCBGAAACA - - ACGCGCAGTATCTCAGGTTTATTCTC - - - CTEGGTTGEAATTTA - == === == - - GAAGACTGETCG
GGCCGAAACA --- -ACGCGCAGTATCTCAGGTTTATTCTC---CTGGTTGEAATTTA - -GAAGACTGETCG
GECCTAAACA- - ACGTGCAGTATCTCAGGTTTATTCTC - - - CTAGTTGTAATTTA - === - =n === GAAGACTGTTCG
GGCCTAAACA- - ------ - ACGCGCAGTATCTCAGGTTTATTCEC - - - CTAGTTGTAATTTA - -~ - -~~~ -~ -~ GAAGACTGTTCG
GGCCTAAACABCECARMCAACGCGCAGTATCTCABATTTATTCTC-- - CTAGTTGTAATTTA - -GAAGATTGTTCT
GGCCAAAACA - - - -ACGCGCAGTATCTCAGGTTTATTCTC-- - CTAGTTGTAATTTA - GAAGACTGTTCG

520

1 |
GAGTTATCCTATGTGTTATCAATTTATTTTTETEC
GAGTTATCTTATGTGTTATCAATTTATTTTTEGE
GAATTATCCTATGTGTTATCAATTTATTTTTETC -
GAATTATCTTATGTGATATCAATATATTTT
GAATTGTCCTATGTGATATCAATTTATTTT - - - -
GAATTATCCTATGTGTTATCAATTTATTTTTLTC -
GAGTTATCCTATGTGTTATCGATTTATTTTTETC -
GAGTTATCCTATGTGTTATCGATTTATTTTTILETC
GAGTTATCCTATGTGTTATCGATTTATTTTTETC -
GAGTTATCCTATGTGTTATCGATTTATTTTTETCE -
GAATTATCCTATGTGATATCAATTTATCTT - - - -
GAATTATCTTATGTGATATCAATCTATTTT
GAATTAGCCTATGTGTTATCCATTTATTTTTLETC - AGGAAGACTTAATGGGAATTGCTTTATT
GAATTATCCTATGTGTTATCAATTTATTTTTETC - AAGACGACTTATTAGGTATTACTCTATT
GAATTGTCT TATGTAATATCAATTTATAT TCCAATAGACAGGAAATCAGGAGATATTAAAGATAACTTACTTGGTATTACTTTATT
GAATTACCCTATGTATTATCAATTTATTTCTETC - AAAACGACTTATTAGGTATTACTTTATT
GAATTATCTTATGTGATATCAATCTATTTT - - - - AAAGATGACTTACTAGGTATTACTTTATT
GAGTTATCCTATGTGATATCAATTTATTTT AAAGATGACTTACTAGGTATTACTTTATT
GAATTATCCTATGTGATATCAATTTATTTT GGAGATGACTTACTAGGTGTTACTTTATT
GAATTATCCTATGTGATATCAATTTATTTT - - - - GGAGATGACTTACTAGGTGTTACTTTATT
GAATTATCCTATGTGATATCAATTTATTTT AAAGATGACTTACTAGGTATTACTTTATT
GAATTATCCTATGTGATATCAATTTATTTT AAAGATGACTTACTAGGTATTACTTTATT
GAATTATCCTATGTGATATCAATATATTTT -- - - AAAGATGACTTACTAGGTGTTACTTTATT
GAATTATCTTATGTGATATCAATTTATTTT AAAGATGACTTACTGGGGGTTACTTTATT
GAATTATCCTATGTGATATCAATTTATTTT AAAGATGACTTATTGGGTGTTACTTTATT
GAATTATCCTATGTGATATCAATTTATTTT - - - - AAAGATGACTTACTAGGTATTACTTTATT

540 sfo sfo

AAGACGACTTATTAGGTATTACTTTATT
AAGACGACTTACTAGGTATTACTTTATT
AAGACGACTTACTAGGTATTACTTTATT
AAAGATGATTTACTAGGTATTACTTTATT
AAAGATGACTTACTAGGTATTACTTTATT
AAGACGACTTATTAGGTATTACTTTATT
AAGACGACTTATTAGGTATTACTTTATT
AAGACGACTTATTAGGTATTACTTTATT
AAGACGACTTATTAGGTATTACTTTATT
AAGACGACTTATTAGGTATTACTTTATT
AAAGATGACTTACTAGGTATTACTTTATT
AAAGATGACTTACTAGGTATTACTTTATT

620 &40 23] &20
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CTCAGCCATGAACGGGCATAGTATAATGTTTCCTGTCTCTTGGGCGGACAGGGATAAAGTAGCCCGTTTATTAATCAGTTATCGTA
TTCAGTTAT GAATGGGCATAGTATAATGTTTCCTGTCTCTTGGACGGACAGGGATAAAGTAGCCCGATTATTAATCAATTATCGTA
TTCAGCCAT GAATGGGCATAGTATAATGTTTCCTGTCTCTTGGACGGACAGGGACAAAGTAGCCCGGTTATTAATCAGTTATCGTA
TTCTGC CATGAGTGGGCATAGTCTAATGTTTCCTGTCTATTGGGCCGACAGAGACAAAGTGGCTCGATTACTAGTCAGETATCGTA
TTCAGCCAT GAATGGACATAGTATAATGTTTCCTGTCTACTGGGT AGACAGAGACAAAGTAGCTCGACTATTAATTAGTTATCGTA
TTCAGCCATGAGTGGGCATAGTATAATGTTTCCCGTCTCTTGGGCGGACAGAGACAAAGTAGCCCGGTTATTAATTAGCTATCGTA
TTCAGCCATGAGTGEGCATAGTATAATGTTTCCTGTCTCTTGGACGGACAGAGACAAAGTGGCCCGGTTATTAATTAGECTATCGTG
TTCAGCCATGAGTGEGCATAGTATAATGTTTCCTGTCTCTTGGACGGACAGAGACAAAGTGGCCCGEGTTATTAATTAGECTATCGTG
TTCAGCCATGAGTGEGCATAGTATAATGTTTCCTGTCTCTTGGACGGACAGAGACAAAGTGGCCCGEGTTATTAATTAGECTATCGTG
TTCAGCCATGAGTGGGCATAGTATAATGTTTCCTGTCTCTTGGACGGACAGAGACAAAGTGGCCCGGCTATTAATTAGCTATCGTG
TTCAGC CATGAATGGACATAGCATAATGTTTCCTGTATATTGGGCAGACAGAGACAAAGTGGCTCGACTATTAATCAGETATCGTA
TTCTGCCATGAATGGGCACAGTATAATGTTTCCTGTCTATTGGGCCGACAGAGATAAAGTGGCTCGACTACTAATCAGTTATCGTA
TTCGGC CATGAATGGGCATAGTATAATGTTTCCTGTCTCTTGGGCGGACAGAGACAAAGTAGCTCGGTTATTAATCAGTTATCGTA
TTCAGC CATGAATGGGCATAGTATAATGTTTCCTGTCTCTTGGGCGGACAGGGACAAAGCAGCTCGGCTATTAATCAGTTATCGTA
TTCAGCCAT GAATGGACATAGTATAATGTTTCCTGTCTATTGGGTCGACAGAGACAAAGTAGCTCGATTATTAATCAGCTATCGTA
TTCAGC CATGAATGGGCATAGTATAATGTTTCCTGTCTCTTGAACGGACAGAGACAAAGTAGGCCGGTTATTAATCAGTTATCGTA
TTCTGCCAT GAATGGGCACANTATAATGTTTCCTGTCTATTGGGCCGACAGAGATAAAGTGGCTCGACTACTAATCAGTTATCGTA
TTCAGCCATGAATGGACATAGTTITAATGTTTCCTGTCTATTGGGACGATAGAGACAAAGTAGCTCGATTATTAATTAGTTATCGTA
TTCAGCCATGAATGCACATAGTATGATGTTTCCTGTCTATTGGGACGATAGAGACAAAGTAGCTCGATTGTTAATCAGTTATCGTA
TTCAGCCAT GAATGGACATAGTATGATGTTTCCTGTCTATTGGGACGATAGAGACAAAGTAGCTCGATTGTTAATCAGTTATCGTA
TTCAGCCATGAATGGCCATAGTATAATGTTTCCTGTCTATTGGGTCGATAGAGACAAAGTAGCTCGATTATTAATTAGTTATCGTA
TTCAGCCATGAATGGCCATAGTATAATGTTTCCTGTCTATTGGGTCGATAGAGACAAAGTAGCTCGATTATTAATTAGTTATCGTA
TTCAGCTATGAATGGGCATAGTACCATGTTTCCTGTCTATTGGGT TGACAGAGACAAAGTAGCTCGATTACTAATCAGTTATCGTA
TTCAGCCATGAATGGACATAGTETGATGTTTCCTGTCTATTGGGAAGACAGAGACAAAGTAGCTCGATTATTAATCAGCTACCGTA
TTCAGCCATGAGTGGACATAGTGTTATGTTTCCTGTCTATTGGGAAGACAGAGACAAAGTAGCTCGATTATTAATCAGETACCGTA

TTCAGCCATGAATGGGCATAGTATAATGTTTCCTGTCTATTGGGCGGACAGAGACAAAGTAGCTCGATTATTAATCAGTTATCGTA

700 740 750
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TTAGAGAAATAGTAATTTGGGCAAACTC GGGEGGCCGTCTCAGAGATTTTAATA- - ------- TATAAT
TTAGAGAAATAGTAATTTGGGCCAACTC GGGAGCCGGCTCAGAGATTTTAATAAATAAAATATATAAT
TTAGAGAAATAGTAATTTGGGCGGACTC -GGEGETTGECTTAAATATCTTAATAAATAAGATATATAALC
TTAAAGAGGTAGTAATTAGGGCGGACTC GGGGGCCAATTCAGAGAC - - -ACTAAATAAGATATATGGEC
TTAAAGAGGTAGTAATTTGGGCGGACTC GGAGCCCGATTCAGGGAT - - -ACTAAATAAGATCTATGGET
TTAGAGAAATAGTAATTTGGGTAAACTT -GGAAGCTGGCCTATATATTTTAATAAATAAAATATATAAT
TTAGAGAAATAGTAATTTGGGTAAACTT -GGGGGTTGGCTTAGATATTTTAACAAATAAAATATATAAT
TTAGAGAAATAGTAATTTGGGTAAACTT -GGEEGGETTGGECT TAGATATTTTAACAAATAAAATATATAAT
TTAGAGAAATAGTAATTTGGGTAAACTT -GGEGETTGECT TAGATATTTTAACAAATAAAATAT ATAAT
TTAGAGAAATAGTAATTTGGGTAAACTT -GGEGGTTGECTTAGATATTTTAACAAATAAAATATATAAT
TTAAAGAGGTAGTAATTTGGGTGGACTC GGGEGGACAATCCAGGGAT- - -ACTAAATAAGATATATGET
TTAAAGAGGTGGTAATTAGGGCGGACTC GGAGGCCAATTCTGGGAT- - -ACTAAATAAGATATATGAT
TTAGAGAAATAGTAATTTGGGCAAACGT -AGGGGTTGECTCAGAGATTTTAATAAATAAGGTATATCAT
TTAGAGAAATAGTAATTTGGGCAAACTC CGGEGGTTGGCTCAGAGATTTTAATAAATAAAATATATAAT
TTAAGGAAGTAATAGT T TGGGCGGACTCCCAAGAAGTGCGCGGAGCAGCGAGCCGATTCAAGGAT - - -ACTAAATAAGATATATGET
TTAGAGAAATAGTAATTTGGGTAGACTC AGGGGCTGGCTCAGAGATTTTAATTATTAAAATATATAAT
TTAAAGAGGTAATAATTAGGGCGGACTC -GGAGGCCAATTCTGGGAT - - -ACTAAATAAGATATATGAT
TTAAAGAGGTAGTAATTTGGGCGGACCT -GGGGGCCGATT CAGGGAT - ACTAAATAAGATATATGGET
TTAAAGAGGTAGTTATTTGGGCGGACCT -GGGGGCTAACTCAGGGAT - ACTAAATAAGATATATGGT
TTAAAGAGGTAGTTATTTGGGCGGACCT -GGGEGGCTAACT CAGGGAT - ACTAAATAAGATATATGGET
TTAAAGAGGTAGTAATTTGGGCGGACCT GGGEGGCCAATTCAGGAAT - - -ACTAAATAAGATATATGET
TTAAAGAGGTAGTAATTTGGGCGGACCT GGEGGCCAATTCAGGAAT - - -ACTAAATAAGATATATGET
TTAAGGAGGTAGTAATTTGGGCGGACTC -GAGGGCCAATTCAGGCAT - - -ATTGAATAAAATATATGGET
TTAAAGAGGTAGTAATTTGGGCGGACTC GGGEGGCCGACCCAGGAAT - - -ACTAAATAAGATATATGET
TTAAGGAAGTATTAATATGGGC CGATCCAGGGAT-- -ACTAAATAAAATATATGET
TTAAAGAAGTAGTAATTTGGGCGGACTC ----GGEGGECCGACTCAGGGAT - - -ACTAAATAAGATATATGAT
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alcyonium_digitatum_muts
primnuaireseaaefurmis:muts
sinularia_peculiaris_mutS
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_mutS
scleranephthya_gracillimum_mutS
dendronephthya_castanea_muts
dendronephthva_gigantea_mutS
dendronephthva_mollis_muts
dendronephthyva_suensoni_muts
junceella_fragilis_mutS
keratoisidinae_mut5 rev
echinogorgia_complexa_mutS
euplexaura_crassa_mutS
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_mutS
acanella_sburnea_mutS rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_mutS
corallium_rubrum_mutS rev
paracorallium_japonicum_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_elongata_mutS
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

aleyonium_digitaturm_mutS
primnoa_resedaeformis_mutS
sinularia_peculiaris_mut3
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthva_gracillimum_muts
dendronephthya_castanea_mutS
dendronephthya_gigantea_mutS
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthva_suensoni_muts
junceella_fragilis_muts
keratoisidinae_mutS rev
echinogorgia_complexa_mutS
euplexaura_crassa_mutS
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_mutS
acanella_sburnea_mutS rev
sibagogoragia_cauliflora_muts
carallium_elatius_mutS
corallium_konojoi_muts
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japonicum_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_elongata_mutS
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_muts
primnoa_resedasformis_mutS
sinularia_peculiaris_muts
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthva_castanea_muts
dendronephthyva_gigantea_muts
dendronephthya_mollis_muts
dendronsphthya_suensoni_muts
junceella_fragilis_muts
keratoisidinae_muts rewv
echinogorgia_complexa_muts
suplexaura_crassa_mutS
briareum_asbestinum_mutsS
pseudopterogorgia_bipinnata_muts
acanella_sburnea_mutS rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_keonojoi_muts
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japanicum_muts rev
heliopora_coerulea_muts
stvlatula_eslongata_muts
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

aleyonium_digitatum_muts
primnoa_resedasformis_mutS
sinularia_peculiaris_mutS
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthva_castanea_muts
dendronephthya_gigantea_muts
dendronephthyva_mollis_muts
dendronephthya_suensoni_muts
junceella_fragilis_muts
keratoisidinae_mutS rev
echinogorgia_complexa_muts
euplexaura_crassa_mutS
briareum_asbestinum_mutS
pseudopterogorgia_bipinnata_mutS
acanella_sburnea_mutS rewv
sibagogorgia_cauliflara_muts
corallium_elatius_muts
corallium_kenojoi_muts
corallium_rubrum_mutS rewv
paracorallium_japonicum_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stlatula_elongata_muts
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

1?0 s?n sfn sTn
TTATTAATTGGTTATAATTTATTCCCCTCTGAACCCAATGCTAAAATTGAGGTTATGGGGGAAGTAATAAAC - -
TTATTAATTGGTTGGAATTTATTTCCCTCTGAACCCAATGCTAAAATAGAGGTTATGGGAGAAGCACTAACC -
TTATTAATTGGTTGGAATTTATTCCCCTCTGAACCTAATGCTAAAATTGAAGTTATGGGAGAAGTACTAACC - -
TTATTAATTGGTTGGAATTTATTCCCCTCTGAACCTAATGC TAGAATTGAAGTTATGGGGGAAACATTAACCTCTACCCCCG- - - -
TTATTAATTGGTTGGAATTTATTCCCT TCTGAGCCGAAT GTTEAAATTGAAGTTATGGGGGAAACATTAACCC - - -CCTCAGGGGG
TTETTAATTGATTGGAACTTATTTCCCTCTGAGCCCAATGCTAAAATTGAGGTTATGGGAGAAGCACTAACC -
TTGTTAATTGATTGAAATTTATTCCCCTCTGAGCCCAATGCTAAAATTGAAGTTATGGGAGAAACACTAACC -
TTGTTAATTGATTGAAATTTATTCCCCTCTGAGCCCAATGCTAAAATTGAAGTTATGGGAGAAACACTAACC -
TTGTTAATTGATTGAAATTTATTCCCCTCTGAGCCCAATGCTAAAATTGAAGTTATGGGAGAAACACTAACT -
TTGTTAATTGATTGAAATTTATTCCCCTCTGAGCCCAATGCTAAAATTGAAGTTATGGGAGAAACACTAACT -
TTATTAATTGGTTGGAATTTATTCCCTTCTGAACCTAATGC TAAAATTGAAGTTATGGGCAGT
TTATTAATTGGTTGGAATTTATTCCCCTCTGAACCTAATGCCATAATTGAAGTTATGGAGGAL
TTATTAATTGGTTGGAATCTATTCCCCCTTGAACCCAGTGCTAAGATTGAAGTTATGGGAGAAGCACTGCCC -
TTATTAATTGGTTGTAATTTATTCCCCCCTGAACCCAATGTCAAAATTGAAGTTATGGGAGAAGCACTACCC - -
TTGETTAATTGGTTGGAATTTATTCCCCTCTGAACCTAAT GCTAAAATTGAAGTTATGGGGGAAACATTAACCGGCATAACCACCGG
TTATTAATTGGTTGGAGTCTATTCCCCTCTGAGCCCAACGCTAAAATTGAAGTTATGGGAGGAGCACTAACT - -
TTATTAATTGGTTGGAATTTATTCCCCTCTGAACCTAATGCCATAATTGAAGTTATGGAGGAC
TTATTAATAGGTTGGAATTTATTCCCT TCTGAGCCTAATGTTGAAATTGAGGTTATGGGGGAAACATTAACCC
TTATTAATTGCTTGGAATTTATTTCCT TCTGAGCCTAATGTGOAAATTGAAGTTATGGGGGAAACATTAACCCC
TTATTAATTGCTTGGAAT TTATTTCCT TCTGAGCCTAATGTGGAAATTGAAGTTATGGGGGAAACATTAACCC CCTCAGGGGA
TTATTAATTGGLTGGAATTTATTCCCT TCTGAGCCTAATGTTGAAATTGAAGTTATGGGGGAAACATTAACCC CCTCAGGGGA
TTATTAATTGGC TGGAATTTATTCCCT TCTGAGCCTAATGTTGAAATTGAAGTTATGGGGGAAACATTAACCC - - -CCTCAGGGGA
TTATTAATTGATTGGAATTTATTCCCCTCTGAACCTAATGC TAGAATTGAAGTTATGGGGGAAACATTACCTGAGATGACCA- - - -
TTATTAATTGGTTGGAATTTATTCCCT TCTGAACCTAATGCTAGGGTTGAAGTTATGAGTAGE
TTATTAATTGGTTGGAATTTETTCCCT TCEGAGCCTAATGC TAGAGTTGAAGTTATGAGTA
TTATTAATTGGTTGGAATTTATTCCCCTCTGAGCCTAATGCTAAAATTGAAGTTATGGGGGAAACACTAACT

CCTCAGGGGA
CCTCAGGGGA

220 300 520
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——————— AATTTACCGTGTTATTTATCTTATAGGTACGAAAATAATAATAAGGAGTGGCTTTTGCTCCATATTTATATGGGCATTA
------- AACTTGCCGTGTTATTTATCT TATAGGTACGAAAATAATAATAAGGAGTGGCTTTTGCTCCATATTTATATGGGCATTA
------- AACTTACCGTGTTATTTATCT TATAAGTACGAAAATAATAATAAGGAGTGGCTTTTGCTCCATATTTATATAGGCATTA
-------- GCTTATCGTGTTATTTATCT TATAGGTACGAAAATGATAATAAGGAGTGGCTTTTGCTTCATATTTATTTAGGCATTA
TATAGGTATAGC CCCCTGTTETTTATCT TATAGGTACGAAAATGE TAATAAGGAGTGGCTTTTGCTTCATATTTATTTGGGTATTA
——————— AACTTGCCGTGTTATTTATCTTATAGGTACGAAAATAATAATAAGGAGTGGCTTTTGCTCCATATTTATACGGGCATTA
------- AACTTGCCGTGTTATTTATCTTATAGGTACGAAAATAATAATAAGGAGTGGCTTTTGCTCCATGTTTATGTGGGCATTA
------- AACTTGCCGTGTTATTTATCT TATAGGTACGAAAATAATAATAAGGAGTGGCTTTTGCTCCATGTTTATGTGGGCATTA
------- AACTTGCCGTGTTATTTATCT TATAGGTACGAAAATAATAATAAGGAGTGGCTTTTGCTCCATGTTTATGTGGGCATTA
------- AACTTGCCGTGTTATTTATCT TATAGGTACGAAAATAATAATAAGGAGTGGCTTTTGCTCCATGTTTATGTGGGCATTA
- -CCGCGTTATTTATCTTATAGGTACGAAAATGATAATAAAGAGTGGCTTTTGCTTCATATTTATTTGGACATTA
- -CCGTGTTATTTATCTTATAGGTACGAAAATGATAATAAGGAGTGGCTTTTACTTCATATTTATTTGGGCATTA
——————— AACTTGCCGTGTTATTTATCTTATAGGTACGAAAATAATAATAGGGAGTGGCTTTTGCTCCATATTTATATGGGCATTA
------- AACTTACCGTGTTATTTATCT TATAGGTACGAAAATAATAATAAGGAGTGGCTTTTGCTACATATTTATATGGGCATTA
CTTATCGGACCTATCGTGTTATTTATC T TATAGATACGAAAATGATAATAAGGAGTGGCTTTTGCTTCATATTTATTTGGACATTA
------- GATTTACCGTGETATTTATCTTATAGGTATGAAAACAATAATAAGGAGTGGCTTTTGCTCCATATTTATATGGGCATTA
- -CCGTGTTATTTATCTTATAGGTACGAAAATGATAATAAGGAGTGGCTTTTGCTTCATATTTATTTGGGCATTA
CCCCCGGTTATTTATCTTATAGGTACGAAAGTGATAATAGGGAGTGGCTTTTGCTTCATATTTATTTGGGCATTA
--CCCCCGGTTATTTGTCT TATAGGTACGAAAGTGATAGTAGGGAGTGGCTTTTGCTTCATATTTATTTGGGCATCA
--CCCCCGGTTATTTGTCT TATAGGTACGAAAGTGATAGTAGGGAGTGGCTTTTGCTTCATATTTATTTGGGCATCA
CCCCCGGTTATTTATCTTATAGGTACGAAAGTGATAATGGGGAGTGGCTTTTGCTTCATATTTATTTGGGCATTA
--CCCCCGGCTATTTATCT TATAGGTACGAAAGTGATAATGEEGGAGTGGCTTTTGCTTCATATTTATTTGGGCATTA
- - -CCGGTTATTTATCTTACAGGTACGAGAATGATAATAAAGAGTGGCTTTTGCTTCATATTTATTTGGGCATTA

SCCGTGTTACTTATCT TATAGATACGAAAATGATAATAAGGAGTGGTTTTTGCTTCATATTTATTCGGACGTTA
CTCCATGTTACTTATCTTATAGGTACGAAAATGATAATAAGGAGTGGATTTTGCTTCACATTTATTCGGACATTA
-------- ACTTGCCGTGTTATTTATCT TATAGGTACGAAAATGATAATAAGGAGTGGCTTTTGCTTCATATTTATTTGGGCATTA
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ARG CAGAGT GG T T TAACAAAA AT TAT CAAGAATATACCCTTAGTAAGATATTTCAAAGTACTTGAGCAGAAAATGTTAATCAGGCA
ATGCAGAGTGGTTTAACAAAAATTAT CAAGAATATACCCTTAGTAAGATATTTCAAAGTACTTGAACAGAAAATGTTAATCAGGTA
ACGCAGAGTGGTTGAACAAAAATTATCAAAGATATACCCTTAGTAAGATATTTCAAAGTACTTGGACAGAAAATGTTAATCAGGCA
ACGAAGAGT GGTTTAACAAAAATTATCAAGAATATACCCTTAGTAAAATATTTCAAAGCACTTGGACGGAAGATGTCAATCAGGTA
ARG AAGAGT GG T T TAACAAAA AT TAT CAARAATATACCCTTAGTAAAATATTTCAAAGCACTTGGACGGAAGATGTCAATCAGGTA
ACGCAGAGTGGTTTAACAAAAAT TATCAARAATATACCCTTAGTAAGATATTTCAAAGTACTTGGACAGAAAATGTTAATCAGGTA
ACGCAGAGTGGTTTAACAAAAATTATCAARAAATATACCCTTAGTAAGATATTTCAAAGTACTTGGACAGAAAATGTTAATCAGGTA
ACGCAGAGTGGTTTAACAAAAATTATCAARAAATATACCCTTAGTAAGATATTTCAAAGTACTTGGACAGAAAATGTTAATCAGGTA
ARG CAGAGT GG T T TAACAAAA AT TAT CAARAAT ATACCCTTAGTAAGATAT TTCAAAGTACTTGGACAGAARATGTTAATCAGGTA
ACGCAGAGTGGTTTAACAAAAAT TATCAAGAATATACCCTTAGTAAGATATTTCAAAGTACTTGGACAGAAAATGTTAATCAGGTA
ACGAAGAGTGGTTTAACAAAA ATTAT CAAGAATATACCCTTAGTAAAATATTTCAAAGCACTTGGACGGAAAATGTCAATCAGGTA
ATGAAGAGTGGTTTAACAAAAATTATCAAGAATATACCCTTAGTAAAATATTTAAAAGCACTTGGACGGAAGATGTCAATCAGGTA
ARG CAGAGT GG T T TAGCAAAA AT TACCAAGAATATACCCTTAGTAAGATAT TTAAAAGTACTTGGACAGAARAATGTTAATCCGGTA
ACGCAGAGT GGTTTAACAAAA AT TAT CAAGAATATACCCTTAGTAAGATATTTCAAAGTACTTGGACAGAAAATGTTAATCAGGTA
ACGAAGAGTGGTTTAATAAAA ACTATCAAGAGTACACCCTTAGTAAAATATTTCAAAGCATTTGGACGGAAGATGTCAATCAGGTA
ACGCAGAGT GG T T TAACAAAA AT TAT CAARAAATATACCCTTAGTAAAATATTTCAAAGTACTTGGACAGAAAGTGTTAATCAGGTA
ATGAAGAGT GG T T TAACAAAA AT TAT CAAGAATATACCCTTAGTAARATAT TTCAAAGCACT TGGACGGAAGATGTCAATCAGGTA
GCAAAGAGT GGTTTAACAAAAATTAT CAGAAATATACCCTTAGTAAAATATTTCAAAGCACCTGGACGGAAGATGTCAATCAGGTC
ACAAAGAGTGGTTTAACAAAA AT TATCAARAAATATGCCCTTAGTAAAATATTTCAGAGCACCTGGACGGAAGATGTCAATCAGGLCC
ACA A AGAGTGGTTTAACAAAA AT TAT CAARAAATATGCCCTTAGTAAAATATTTCAGAGCACCTGGACGGAAGATGTCAATCAGGCC
ACAAAGAGTGGTTTAACAAAAATTATCATAAATATACCCTTAGTAAAATATTTCAAAGCACTTGGACGGAAGATATCAATCAGGTA
ACAAAGAGTGGTTTAACAAAAATTAT CAGAAATATACCCTTAGTAAAATATTTCAAAGCACTTGGACGGAAGATGTCAATCAGGTA
ACAAGGAAT GG TTTAATAAAA AT TAT CAAGAATATACTCTTAGTAAAATATTTCAAAGCACTTGGACGGAAGATGTCAATCAGGTA
ARG AAGAGT GG T T TAACAAAA AT TAT CAAGAATATACCCTTAGTAAAATAT TTAAAAGCACTTGGAAGGAAGATCTCAATCAGGTA
ARG AAGAGT GG T T TAACAAAA AT TAT CAAGAGTATACCCTTAATAAAATAT TTCAAAACACTTGGEECGGATGATCTCAATCAGGTA
ACGAAGAGTGGTTTAACAAAAATTAT CAAGAATATACCCTTAGTAAAATATTTCAAAGCACTTGGACGGAAGATGTCAATCAGGTA
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AAT CTAATTAGC CTT TTAGGAGTATTACAATTTATTAAAGATCGAAATCCTAATCTTATTAAGAATCTTCAACTTCCCGAGTGTTA
AATCTAATTAGC CT T TTAGGAGTATTACAATTTATTAAAGAT CGAAATCCTAATCTTATTAAGAATCTTCAACTTCCCGAATGTTA
AAT T TAAT TAGT CT T TTAGGAGTATTACAATTTAT TAAAGAT CGAAATCCTAATCTTATTAAGAATCTTCAACTTCCTGAGTGTTA
AATCTAATTAGC CTE TTEGGAACATTACAATTTATTAAAGAT CGAAATCCTAATCTTATTAAGAATCTCCAACTTCCTGAATGTTA
AATATAATTAGC CT T TTAGGAATATTACAATTTATTAAGGATCGAAATTCTAATTTTATTAAGAATCTCCAACTTCCTGAGTGTTA
AAT CTAATTAGC CT T TTAGGAGCATTACAGT TTATTAACGATAGAAATCCTAATCTGATTAAGAACCTTCAACTTCCCGAGTGTTA
AAT T TAAT TAGC CT T T TAGGAGTATTACACTTTAT TAACGATCGAAATCCTGATCTTATTAAAAACCTCCAGCTCCCCGAGTGTTA
AAT TTAATTAGC CTT TTAGGAGTATTACACTTTATTAACGATCGAAATCCTGATCTTATTAAAAACCTCCAGCTCCCCGAGTGTTA
AATTTAATTAGC CTT TTAGGAGTATTACACTTTATTAACGATCGAAATCCTGATCTTATTAAAAACCTCCAGCTCCCCGAGTGTTA
AAT T TAATTAGC CT T TTAGGAGTATTACACTTTATTAACGATCGAAATCCTGATCTTATTAARAAACCTCCAGCTCCCCGAGTGTTA
AAT T TAAT TAGC CT T T TAGGA ATATTACAATTTGT TAAAGAT CGAAATCCTAATTTTATTAAGAACCTTCAACTTCCTGAGTETTA
AATETAATTAGC CTT TTAGGAACATTACAATTTATTAAAGAT CGAAATCATAATCTTATTAAGAATATACAACTTCCTGAGTGTTA
AATTTAATTAGC CTT TTAGGAGTATTACAATTTATTAAAGATCGAAATCCAAATCTTATTAAGAACCTTCAACTTCCCGAGTGTCA
AATCTAATTAGC CT T TTAGGAGTATTACAATTTATTAAAGAT CGAAATCCTAATCTTATTAAGAACCTTCAACTTCCCGAGTGTTA
AAT TTGAT TAGC CTTE TAGGA ATATTACAATTTAT TAAAGAT CGAAATCCTAATTTTATTAAGAATCTCCAACTTCCTGAATGTTA
AAT TTAATTAGC CT T TTAGGAGTATTGCAAT TTAT TAAAGATAGAAATCCTAATCTTATTAAGAATCTCCAACTTCCCGAGTGTTA
AT CTAATTAGC CT T T TAGGA ACATTACAATTTAT TAAAGAT CGAAATCATAATCTTATTAAGAATCTCCAACTTCCTGAGTGTTA
AATATAATTAGC CT T TTAGGAATATTAAAATTTATTAAAGAT CGGAATTCTAATTTTATTAAGAATCTCCAACTTCCTGAGTGTTA
AT ATAATTAGC CT T TTAGGAATATTAAAATTTAT TAAAGATCGCAATTCTAATTTAATTAAGAATCTCCAACTTCCTGAGTGTTA
AGTATAATTAGC CT T TTAGGAATATTAAAATTTAT TAAAGATCGCAATTCTAATTTAATTAAGAATCTCCAACTTCCTGAGTGTTA
AT ATAATTAGC CT T T TAGGA ATATTAAAATTTAT TAAAGAT CGAAATTCTAATTTTATTAAGAATCTCCAACTTCCTGAGTGTTA
AGTATAATTAGCCTT TTAGGAATATTAAAATTTATTAAAGAT CGAAATTCTAATTITTATTAAGAATCTCCAACTTCCTGAGTGTTA
AAT TTAGT TAGC CTTE TAGGAGTATTACAATTTAT TAAAGAT CGAAATCCTAATTTTATTAATAATCTCCAACTTCCTGAGTGTTA
AACATAATTAGC CT T TTAGGAATATTACAATTTGTTAAAGACCGAAATCCTAATCTTATTAAGAACCTACAACTTCCTGAGTETTA
AT ATAATTAGT CT T T TAGGA ATATTACAAT T TGT TAAAGAT CGAAATCCTAATTTTATTAAGAATCTTCAACTTCCCGAGTETTA
AATTTAATTAGC CTT TTAGGAATATTACAATTTATTAAAGAT CGAAATCCTAATCTTATTAAGAATCTCCAACTTCCTGAGTGTTA
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alcyonium_digitatum_mutS
primnoa_resedaeformis_muts
sinularia_peculiaris_mutS
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthya_castanea_muts
dendronephthyva_gigantea_muts
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthya_suensoni_muts
junceella_fragilis_muts
keratoisidinae_mutS rewv
echinogorgia_complexa_mutS
euplexaura_crassa_muts
briareumn_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_muts
acanella_sburnea_mutS rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_muts
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japonicum_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_elongata_muts
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_mutS
primnoa_resedasformis_muts
sinularia_peculiaris_muts
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthva_gracillimum_muts
dendronephthya_castanea_mutS
dendronephthya_gigantea_mutS
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthya_suensoni_muts
junceella_fragilis_muts
keratoisidinas_mutS rev
echinogorgia_complexa_mutS
euplexaura_crassa_mutS
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_muts
acanella_sburnea_mutSs rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_mutS
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japonicum_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_elongata_muts
renilla_muelleri_muts

Consensus

Censervation

aloyonium_digitatum_mutS
primnoa_resedaeformis_mutS
sinularia_peculiaris_mutS
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_mutS
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthva_castanea_mutS
dendronephthya_gigantea_mutS
dendronephthva_mollis_muts
dendronephthya_suensani_mutS
junceella_fragilis_muts
keratoisidinae_mutS rev
echinogorgia_complexa_mutS
euplexaura_crassa_mutS
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_mutS
acanella_sburnea_mutS rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_mutS
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japonicum_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_elongata_mutS
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_muts
primnoa_resedaeformis_mutS
sinularia_peculiaris_mutS
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_mutS
scleronephthya_gracillimum_mutSs
dendronephthyva_castanea_mutS
dendronephthya_gigantea_muts
dendronephthva_mollis_muts
dendronephthya_suensaoni_mutS
junceella_fragilis_muts
keratoisidinae_mutSs rev
echinogorgia_complexa_mutS
euplexaura_crassa_mutS
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_muts
acanella_sburnea_mut3 rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_mutS
corallium_konojoi_mutS
corallium_rubrum_mutS rev
paracorallium_japonicum_muts rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_elongata_mutS
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

1120
I

TAATTCTGTTGTTAGCCCCCTAAATTTAATACTATGTAATCGAGCAGAATATCAATTGGACTTATTGCCTAAGAGGGGGE - - - AAAC
TAATTCTGTTGTTAGCCCCCTAAATTTAATACTATGTAATCGAGCAGAATATCAATTGGACTTATTACCTAAGAGGGGE -
TAATTCTGTTGTTAGTCCTTTAAAT TTAATATTATGTAATCGAGCAGAATATCAATTGGACTTATTGCCTAAGAGGGGG -
TAATTCTGTTGT TAGCCCCCTAAATTTAATACTATGTAATCGAGCAGAATATCAATTGGACTTATTACCTAAAAAGESEE -
TAATTCTGTTGTTAGCCCCTT AAATTTAATACTATGTAATCGAGCAGAATATCAATTGGACCTATTGCCTAAAAGGGS - -
CAATTCTGCTATTAGCCCCCTAAACTTAATATTATGTAATCGEGCAGAATATCAATTAGACTTATTGCCTAGGGGGGGEE -
CAATTCTGE TGT TAGCCCCCT AAACTTAATATTATGTAATCGAGCAGAATATCAATTGGACTTATTGCCTAAGGGAGGA -
CAATTCTGE TGT TAGCCCCCT AAACTTAATATTATGTAATCGAGCAGAATATCAATTGGACTTATTGCCTAAGGGAGGA -
CAATTCTGCTGTTAGCCCCCTAAACTTAATATTATGTAATCGAGCAGAATATCAATTGGACTTATTGCCTAAGGGAGGA -
CAATTCTGE TGT TAGCCCCCT AAACTTAATATTATGTAATCGAGCAGAATATCAATTGGACTTATTGCCTAAGGGAGGA -
TAGTTCTGTTGTTAGCCCTTTAAGTTTAATACTATGTAACCGAGCGGAATATCAATTGGACTTATTGCCTAAGAAGGG - - -CAAAT
TAGTTCTATTGTTAGCCCCCT AAATTTAATACTGTGTAATCGAGCAGAATATCAATTGGACTTATTACCTAAAAAGGGGGGGAAAC
TAATTCTGTTATTAGCCCCCTAAACTTAATATTATGTAATCGAGCAGAATACCAATTGGACTTATTGCCTAAGAAAGGA -
TAATTCTGTTATTAGCCCCCTAAACTTAATATTATGTAATCGAGCAGAATATCAATTGGACTTATTGCCTAAGAGGGGA -
TGATTCTGTTGTTAGCCCCTTAAATTTAATACTATGTAATCGAGCAGAATATCAATTGGACTTATTGCCTAAAAGGGGEE -
TAATTCTGT TATTAGCCCCCTAAACTTAATATTATGTAATCGAGCAGAATATCAATTGAACTTAGTGCCTAAGAGGGGA -
TAGTTCTATTGTTAGCCCCCT AAATTTAATACTGTGTAATCGAGCAGAATATCAATTGGACTTATTACCTAAAAAGGGE -
TAACTCTGTTGT TAGCCCCTTAAATTTAATACTATGTAACCGAGCAGAATATCAACTGGACCTATTGCCCAAAAAGSS -
TAATTCTGT TGT TAGCCCCTTAAATTTGATACTATGTAATCGAGCAGAATATCAATTGGACCTATTGCCTAAAAAGGS -
TAATTCTGT TGT TAGCCCCT T AAAT TTGATACTATGTAATCGAGCAGAATATCAATTGGACCTATTGCCTARAAAAGGS -
TAATTCTGTTGTTAGCCCCCTAAATTTAATACTATGTAATCGAGCAGAATATCAATTGGACCTATTGCCTAAAAAGGG -
TAATTCTGT TGT TAGCCCCCT AAATTTAATACTATGTAATCGAGCAGAATATCAATTGGACCTATTGCCTAAAAAGGS -
TAATTCTGTTGTTAGCCCCTTAAATTTAATACTATGTAATCGEGCAGAATATCAATTGGACTTATTGCCTAAAAAGGG -
TAATTCTGTTGTTAGCCCTTTAAATTTAATACTATGTAATCGAGCCGAGTATCAATTGGACTTATTGCCTAAAAAGGS -
TAATTCTGTTGT TAGCCCTTTAAATTTAATGCTATGTAATCGAGCCGAGTATCAATTGGACTTATTATCTAAAAAGAA -
TAATTCTGTTGTTAGCCCCCTAAATTTAATACTATGTAATCGAGCAGAATATCAATTGGACTTATTGCCTARAAAAGGG -
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TGGGTGGTTTACTTAGTCTAGTTGATTACTGTTCTACTGCAATGGGTAAAAGATTACTTAAATTCAGACTTCTTAACCCCATTACA
TEGGTEGET T TAC T TAGTC TG TTGATTAC TGTTC TACTGCAATGGGTAAAAGACTACTCAAATTTCGACTTCTTAACCCTATTACA
TEGGTEGET T TAC T TAATC TG TTGATTAT TGTTC TACTGCAATGGGTAAAAGACTTT TCAAAT TTAGACTTCTTAATCCTATTACA
TGGGTGGTTTACTTAATCTGGTTGATTACTGTTCTACTGCAATGGGTAAAAGACTACTCAAATTCAGACTTCTTAGCCCTATCACA
TEGGTGEGET T TAC T TAAT T TG TTGATTAC TGTTC TACTGCAATGGGTAAAAGACTACTCAAATTTAGACTTCTCAACCCTATCACA
TGGGCGGTTTEC TTAGTTTGG TTGATTACTGTTCTACTGCAATGGGTAAAAGACTACTCAAATTCAGACTTCTTAACCCCATTACA
TGGGCGGGCTACTTAGTTTGG TTGATTACTGTTCTACTGCAATGGGTAAAAGACTACTTAAATTCAGACTTCTTAACCCCATTACA
TGGGCGGECTACTTAGTTTGGTTGATTACTGTTCTACTGCAATGGGTAAAAGACTACTTAAATTCAGACTTCTTAACCCCATTACA
TGGGCGGGCTACTTAGTTTGG TTGATTACTGTTCTACTGCAATGGGTAAAAGACTACTTAAATTCAGACTTCTTAACCCCATTACA
TGGGCGGECTACTTAGTTTGGTTGATTACTGTTCTACTGCAATGGGTAAAAGACTACTTAAATTCAGACTTCTTAACCCCATTACA
TEG GGG T T TAC T TAATC TAATTGATTACTGTTC TACTGCAATGGGTAAAAGATTACTTAAAT TCAGACTTCTTAACCCTATCACA
TTGGEGEGET T TAC T TAATATGATTGATTAT TGTTCTACTGCAATGGGTAAAAGACTACTCAAATTCAGACTTCTTAACCCTATCACA
TGGGTGGTTTACTTAGCCTGGTTGATTTCTGTTCTACTGCAATGGGTAAAAGACTACTTAAATTTAGACTCCTTAACCCCATTACA
TEGGTEGET T TAC TAAGT T TG TTGAT T TC TG T TC TACTGCAATGGGTAAAAGACTACTCAAATTCAGACTTCTTAACCCCATTACA
TEGGTEGT T TAC T TAATC TAGTTGATTACTGTT T TACTGCAATGGGTAAAAGATTACTCAAATTCAGACTTCTTAACCCCGTCACA
TGGGTGGGETTACTTAGTTTGG TTGATTTITTGTTCGACGGCAATGGGTAAAAGACTACTTAAATCCAGACTTCTTAACCCCATTACA
TEGGEGEGE T TAC T TAATATGG TTGATTAT TGTTC TACTGCAATGGGTAAAAGATTACTCAAATTCAGACTTCTTAACCCTATCACA
TGGGEGGTETACTTAATGTGGTTGATTACTGTTCTACTGCAATGGGTAAAAGGCTACTCAAATTCAGACTTCTCAACCCTATCACA
TGGGCGGTETACTTAGTCTGG TTGATTACTGTTC TACTGCAATGGGTAAAAGGCTACTCAAATTTAGACTTCTCAACCCTATCACA
TGGGCGGTGTACTTAGTCTGGTTGATTACTGTTCTACTGCAATGGGTAAAAGGCTACTCAAATTTAGACTTCTCAACCCTATCACA
TGGGTGGTETACTTAATTTGG TAGATTACTGTTCTACTGCAATGGGTAAAAGGCTACTCAAATTTAGACTTCTCAACCCTATCACA
TGGGTGGEGTACTTAATTTGGTAGATTACTGTTCTACTGCAATGGGTAAAAGGCTACTCAAATTCAGACTTCTCAACCCTATCACA
TEG TG T T TAC T TAATC TGATTGATCAT TG T TC TACTGCAATGG GTAAGAGACTGT TCAAATTCAGACTTCTTAACCCTATTACA
TEGGTGEGT T TAC T TAATC TGATTGATTACTGTTC TACTGCAATGGGTAAAAGACTACTCAAATACAGACTTCTTAACCCTATCACA
TGGGAGGTTTACTTAATCTGATTGATTACTGTTCTACTGTAATGGGAAAAAGGCTTCTCAAATACCGACTTCTTAACCCTATAACA
TGGGTGGTTTACTTAATCTGG TTGATTACTGTTCTACTGCAATGGGTAAAAGACTACTCAAATTCAGACTTCTTAACCCTATNACA
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GATCATTCT GAATTAAAT CTTCGTTATGAGGAGATTGCTACATTTAAACAATTATATAACAAGAAAATATTTGACAATTCCGAGTT
GATCATTCT GAATTAAATCT TCGTTAT GAGGAGAT TGCTACATTTAAACAATTACT TGACAAGAAAATATTTGACAATTCCGAGTT
GATTATTCT GAATTAAATCTTCGTTATAAGGAGATTGCTATATTTAAACAATTACTTGACAAGAAAATATTTGACAATTTCGAGTT
GATTATTCTGAATTGAATCTTCGTTATGAGGAGATTGCTATATTTAAACAATTACTTGATAAGCAAATATTTGATAACTCTTCGTT
GAT TAT TCT GAACTAAAT CTTCGTTAT GAGGAGATTGCTACATTTAGACAATTACTTGATAAGCAAGTGTTTAATAACTCCGAGTT
GATTGTTTTGAATTAAATCTCCGTTATGAGGAGATTGCTACATTTAAACAATTAATTGACAAGAAAATATTTGACAACTCCGAGTT
GATTAT TAT GAATTAAAT CTCCGTTAT GAGGAGATTGCTACATTTAAACAATTAATTGACAAGAAAATATTTGACAATTTCGAGTT
GATTATTAT GAATTAAAT CTCCGTTATGAGGAGATTGCTACATTTAAACAATTAATTGACAAGAAAATATTTGACAATTTCGAGTT
GATTATTATGAATTAAATCTCCGTTATGAGGAGATTGCTACATTTAAACAATTAATTGACAAGAAAATATTTGACAATTTCGAGTT
GATTATTAT GAATTAAAT CTCCGTTATGAGGAGATTGCTACATTTAAACAATTAATTGACAAGAAAATATTTGACAACTCCGAGTT
GACTATTCTGAACTAAATCTTCGTTAT GAGGAGATCGCAACATTTAAACAATTACTTGATAAGCAAATATTTGATAACTCCGAGTT
GATTATTCT GAATTGAATCT TCGTTAT GAGGAGAT TGCTACATTTAAACAATTACTTGATAAGCGAATATTTGATAACTCCGAGTT
GATTGT TGTGAATTAAATCTTCGTTATAAGGAAATTGCTACATTTAAACAATTAATTGACAARAAAATATTTGACAATTCCGAGTT
GATTATTGT GAATTGAAT CT TCGTTAT GEGGAGAT TGCCACATTCAAACAATTAATTGACAARAAAATATTTGACAACTCCGAGTT
GACTATTCTGAATTAAATCTTCGTTATGAGGAGATTTCTACATTTAAACAATTACTTGATAAGCAAATCTTTGATAACTCCGAGTT
GATCATTATGAATTAAACCTTCGTTATGAGGAGATTGCCACATTTAAACAATTAATTGACAAGAAAACATTTGACAATTCCGAGTT
GATTAT TCT GAATTGAAT CTTCGTTAT GAGGAGATTGCTACATTTAAACAATTACTTGATAAGCAAATATTTGATAACTCCGAGTT
GATTATTCT GAATTAAATCTTCGTTATGAGGAGATTGCTACATTTAGACAATTACTTGATAAGCAAATATTTGATAACTCCGAGTT
GAGAATTCT GAATTAAATCTTCGTTAT GAGGAGATAGCTACATTTAGACAATTACTTGATAAGCAAATATTTAATAACTCCGGGCT
GAGAATTCT GAATTAAAT CTTCGTTAT GAGGAGATAGCTACATTTAGACAATTACTTGATAAGCAAATATTTAATAACTCCGGGET
GATTATTCT GAATTAAAT CTACGTTAT GAGGAGAT TGCTACATTTAGACAATTACTTGATAAGCAAATATTTAAT AACTCCGAGTT
GATTAT TCT GAATTAAAT CTACGTTATGAGGAGATTGCTACATTTAGACAATTACTTGATAAGCAAATATTTAATAACTCCGAGTT
GATTATTCT AAATTAAATCT TCGTTAT GAGGAGATTGCTACATTTAAACAATTACTTGATAAACAAATATTTGATAACTCCGAGTT
GATTATCCT GAACTAAATCT TCGTTACGAGGAAGT TGCTACATTTAAACAATTACT TGATAAGCAAATATTTGATAACTCCGAGTT
GATTGTTCTGAACTAAATCTTCGTTACAAGGAAGTTGCTACTTTTAAACAGTTACTCGATAAGCAAATATTTGATAACTCCGATTT
GATTATTCTGAATTAAATCTTCGTTATGAGGAGATTGCTACATTTAAACAATTACTTGATAAGCAAATATTTGATAACTCCGAGTT
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AAAACACATTAAAGATTTATCTTCTTTACATCGTCAGTGAACAATATGTGCCTCGAGTG - - - -~~~ - - - -~ ATACTACCTTG-
AAAACACAT TAAAGATTTATCTTCTTTACATCGTCAATGGGCAATATGTGCCTCGAGTG- ----------- ATACTACCTTG-
AAAACACAT TAAAGATTTATCTTCTTTACATCGTCAATGGGCAATATGTGCCTCAAGTG- ----------- ATACTACCTTA-
AR ACAAAT TAAAGATTTATCCTCT T TACATCGTCAATGGGCAATATGTGCCTCGAGTG- - - -~ - - - - - - AGACTATCTTG-
AAAACAAAT TAAAGATTTATCCTCTTTACACCGTCAGTGGGCAATATGTGCCTCGAGTG - ----------- ATACTACCCTG-
AR ACACAT TAAAGATTTATCTTCT T TACATCGTCAATGGGCAATATGTGCTTCGAGTG- - - -~ - - - - -~ - ATACTACCTTG-
AR ACACAT TAAAGATTTATCTTCT T TACATCGTCAATGGGCAATATGTGCCTCGAGTG- - - -~ - - - - -~ - ATACTGCCTTG-
AAAACACATTAAAGATTTATCTTCTTTACATCGTCAATGGGCAATATGTGCCTCGAGTG - - - - -~ - - - - - - ATACTGCCTTG-
AR ACACAT TAAAGATTTATCTTCT T TACATCGTCAATGGGCAATATGTGCCTCGAGTG- - - -~ - - - - -~ - ATACTGCCTTG-
AAAACACATTAAAGATTTATCTTCTTTACATCGTCAATGGGC AATATGTGCCTCGAGTG - - - - -~ - - - - - - ATACTGCCTTG-
AAAACAAATTAAAGATTTATCCTCTTTGCATCGTCAATGGGCGATATGTGCCTCGAGTG - - - - -~ - - - - - - ATACTACCTTG-
AAAACAAAT TAAAGATTTATCCTCTTTACATCGTCAATGGGCAATATGTGCCTCTAGTG- ----------- ATACTACCTTG-
AAAACACATTAGAGATTTATCTTCTTTACATCGTCAATGGGTAATATGCGCATCCAGTG - - - -~~~ - - - - - GTACTACCTTG-
AAAACACAT TAAAGATTTATCTTCTTTACATCGTCAATGGGCAATATGTGCCTCGAGTG - ----------- AGACTACCTTG-
AAAACAAAT TAAAGATTTATCCTCTTTACATCGTCAATGGGCGATATGTGCCTCGAGTG- ----------- ATACTACTTTG-
AR ACACAT TAAAGATTTATCTTCT T TACATCGTCAATGAGCAATATGTGCCTCGAGTG- - - -~ == - - -~ - ATACTACCTTG-
AAAACAAAT TAAAGATTTATCCTCTTTACATCGTCAATGGGCAATATGTGCCTCTAGTG- ----------- ATACTACCTTG-
AAAACAAAT TAAAGACTTATCCTCTTTACATCGTCAATGGGCAATATGTGCCTCGAGTG- - - - -- - - - -~ - ATACTGCCCTG-
AR ACAAAT TAAAGATTTGTCCTTTTTACATCGTCAGTGGGCAATATGTGCCTCGAGTG- ----------- ATAATACCCTG-
AAAACAAATTAAAGATTTGTCCTTTTTACATCGTCAGTGGGC AATATGTGCCTCGAGTG - - - - -~ - - - - - - ATAATACCCTG-
AAAACAAAT AAAAGATTTATCCTCTTTACATCGTCAATGGGCAATATGTGCCTCGAGTG- ----------- ATAATACCCTG-
AAAACAAAT AAAAGATTTATCCTCTTTACATCGTCAATGGGC AATATGTGCCTCGAGTG - - - - -~ - - - - - - ATAATACCCTG-
AAAACAAAT TAAAGATTTATCCTCTTTACATCGTCAATGGGCTATATGTGCCTCGAGTG - - - - - - - - - - - - ATACTACCTTG-

AAAACAAAT TAAAGATTTATCCTCT T TACATCG TCAATGAGCAATATGTGCCTCGAGTGTTAATTCAACAGATACTACTTTGTGEC
AAAACAAAT TAAAGACTTATCCTCTTTACATCGTCAATGAGCAATATGTGCTTCGAGTGTTAATGCGACAGATACTACCTTGTGGE
AAAACAAAT TAAAGATTTATCCTCTTTACATCGTCAATGGGCAATATGTGCCTCGAGTG - - - - - - - - - - - - ATACTACCTTG- - - -
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1048
1057
1057
1063
1084
1060
1057
1057
1057
1057
1039
1072
1057
1057
1129
1057
1069
1075
1075
1075
1075
1075
1051
1039
1036

1134
1143
1143
1149
1170
1146
1143
1143
1143
1143
1125
1158
1143
1143
1215
1143
1155
1161
1161
1161
1161
1161
1137
1125
1122

1220
1229
1229
1235
1256
1232
1229
1229
1229
1229
1211
1244
1229
1229
1301
1229
1241
1247
1247
1247
1247
1247
1223
1211
1208

1290
1299
1299
1303
1326
1302
1239
1299
1239
1299
1281
1314
1299
1299
1371
1239
1311
1317
1317
1317
1317
1317
1293
1297
1294



alcyonium_digitstum_muts
primnoa_resedasformis_muts
sinularia_peculiaris_muts
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthya_castanea_mutS
dendronephthya_gigantea_muts
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthya_suensoni_muts
junceella_fragilis_muts
keratoisidinas_mutS rev
echinogorgia_complexa_muts
euplexaura_crassa_mutS
briareum_asbestinum_mutsS
pseudopterogorgia_bipinnata_mutS
acanella_sburnea_mutS rev
sibagogorgia_cauliflara_muts
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_muts
corallium_rubrum_mutS rev
paracorallium_japonicum_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_elongata_mutS
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

alcyonium_digitstum_muts
primnoa_resedasformis_mutS
sinularia_peculiaris_muts
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthva_castanea_muts
dendronephthya_gigantea_mutS
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthva_suensoni_muts
junceella_fragilis_muts
keratoisidinae_mutS rev
echinogorgia_complexa_muts
euplexaura_crassa_mutS
briareum_asbestinum_mutsS
pseudopterogorgia_bipinnata_muts
acanella_sburnea_mutS rev
sibagogorgia_cauliflara_muts
corallium_elatius_muts
corallium_kenojoi_mutS
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japenicum_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stvlatula_elongata_mutsS
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_mutS
primnoa_resedaeformis_mutS
sinularia_peculiaris_mutS
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthya_castanea_mutS
dendronephthyva_gigantea_mutS
dendronephthya_mollis_mutS
dendronephthya_suensani_mutS
junceella_fragilis_muts
keratoisidinae_muts rev
echinogorgia_complexa_mutS
euplexaura_crassa_muts
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_mutS
acanella_sburnea_mutSs rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_mutS
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japonicum_mutSs rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_elongata_mutS
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_mutS
primnoa_resedasformis_muts
sinularia_peculiaris_mutS
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthya_castanea_mutS
dendronephthyva_gigantea_mutS
dendronephthya_mollis_mutS
dendronephthva_suensani_mutS
junceella_fragilis_muts
keratoisidinae_mutS rev
echinogorgia_complexa_mutS
euplexaura_crassa_mutS
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_muts
acanella_sburnea_mutS rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_mutS
corallium_rubrum_mutS rev
paracerallium_japonicurn_muts rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_elongata_mutS
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

1.120 1.?00 1.?10 1‘?40
- -CCACCTAAAAAGT TAAGT CAAATTTACCATTCTTATTTGTCTGCTAATCAACTAATAAGTAAATTAACAAATAATA
- rCCACCTAAAAAGT TAAGT CAAATCTATCATTCTTATT TGTTTGCTAATCAACTAATAAGTARAATTAATARATAATAAAT -
--TCCCCTAAAAAGT TAAGT CAAATTTATCATTCTTATTTGTTTGCTAATCAGTTAATAAGTAAATTGATARAATAATAA - -
- -CCACCTAAAAAGT TGAAT CAAATTTACCACTCTTATT TGTCTGCTAATAAATTAATAAGGTCATTACTTCCTTTATTAC -
- rCTACCTAAAAAGT TGAAT CAAATTTACCGCTCTTATT TGTCTGCTAATAAATTAATAAGGTCATTACTTCCTT TAAACCTAC
- - CCACCTAAAAACT TAAGTAAAATTTACCATTCTTATT TGTTTGCTAGTCAACTAATAAGTAARATTAACAAGTAACAAAT -
- rCCACCTAAAAAGT TAAGTAAAATTTACCATTCTTATT TGTTTGCTAGTCAACTAATAAGTAAGTTAACAAATAATAAAT
- -CCACCTAAAAAGT TAAGTAAAATTTACCATTCTTATTTGTTTGCTAGTCAACTAATAAGTAAGTTAACAAATAATAAAT
- -CCACCTAAAAAGT TAAGTAAAATTTACCATTCTTATT TGTTTGCTAGTCAACTAATAAGTAAGTTAACAAATAATAAAT
- -CCACCTAAAAAGT TAAGTAAAATTTACCATTCTTATTTGTTTGCTAGTCAACTAATAAGTAAGTTAACAAATAATAAAT -
--CCACCTAAAAAGT TGAAT CAAATTTATCACTCTTAT T TGTCTGTTAGTAAATTAATAAGGTCGCTACTTCCTTTATTACGGETCC
- rCCACCTAAAAAGT TAAAT CAAATTTACCACTCCTATT TGTCTGCTGATAAATTAATAAGGTCATTACTTCCTTTATTCC
--CCCCCTAAAAAGT TGAGT CAAATTTACCATTCTTATTTGTTTGCTAGTCAACTAATAAGTAAATTAATAAGTAGTGARA -
- rCCACCTAAAAAGT TGAGT CAAATTTACCATTCTTATT TGTTTGCTAGTCGACTAATAAGTAA
- -CCACCTAAAAAGTTGAATCAGATTTACCACTCTTATTTGTCTGCTAATAAATTAATAGGGTCATTACTTCGCTACGCCCCAC - -
- -CCACCTAAAAAGT TGAGT CAAATTTACCATTCTTATT TGTTTGCTAGTCAACTAATAAGTAAATTAATAAGTAATAAAT -
- rCCACCTAAAAAGT TAAAT CAAATTTACTACTCCTATT TGTCTGCTGATAAATTAATAAGGTCATTACTTCCTTTATTAC -
--CCACCTAAAAAGT TGAATCAGATTTACCGCTCTTATT TGTCTGCTAATAAATTAATAAGGTCTTTACTTCCTTTAGACCTGE - -
--CCTCCTAAAAGG T TGAAT CAGATTTACCGCTCTTATT TGTCTGCTAATAAACTAATAAGGTCGTTACTTCCTTTAGACCTGE - -
--CCTCCTAAAAGGT TGAAT CAGATTTACCGCTCTTATTTGTCTGCTAATAAACTAATAAGGTCGTTACTTCCTTTAGACCTGE
--CCACCTAAAAAGT TAAAT CAGATTTACCGCTCTTATT TGTCTGCTAGTAAATTAATTAGGTTATTACTTCCTTTAGACCTGE - -
- CCACCTAAAAAGT TGAAT CAGATTTACCGCTCTTATTTGTCTGCTAGTAAATTAATTAGGTCATTACTTCCTTTAGACCTGE - -
--CCGBCCTAAAAAGT TGAAT CAAATTTACCACTCTTATT TATCTGCTAAAAAATTAATAAGCTCATTACTTCCTGCATTACTCCCT
TGCCACCTAAAAAGT TGAAT CAAATTTATCACTCCTATTTGTCTGCTAATAGATTGATAAGGTCTTTACTCCCTTTATTACGACCC
TACCGC CTAAARAGT TAAAT CAAATTTACCACTCTTAT T TATCTGCTAATAAATTTATAAGGTCTTTGCTTCCTTTATTACGATTT
- -CCACCTAAAAAGT TGAAT CAAATTTACCACTCTTATT TGTCTGCTAATAAATTAATAAGGTCATTACTTCCTTTAAAAC
W T ¥
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————————————— TTCAATTACCCCCTTTAGTCGTGCCCCAATT
-GAATTAATATTCAATTACCCCCTTCAGTTGGGCCCCAATT
CATTCAATTACCTCCTTTAATCGGGCCCCAACT
AACTGCCCCC---AATCGGCCCTCAATT
AATTGCCCCCTTCAATTGGECCCCAATT
-GAATTAATATTCAATTACCCCCCTCAGTCGGGCCCCAACT
-GAATTAATGTTCAATTACCCCCCTCAGTCGGGCCCCAACT
-GAATTAATGTTCAATTACCCCCCTCAGTCGGGCCCCAACT
- -GAATTAATGTTCAATTACCCCCETCAGTCGGGCCCCAACT
- - -GAATTAATGTTCAATTACCCCCETCAGTCGGGCCCCAACT
CCCCGGCACCTGGCAATCGAGCCCCTGGCAGCTGGACCTCAATT
---------------- GGCTGCCCCCTTCAGTCGGACCTCAATT
- -GTATAAATATTCAATTGCCCCCTTTAATTGGGCCCCAATT AGAGTCGCTAATTGAGGAAAT
-GAATTAATATTCAATTACCCCCTTCAATCGGGCCCCAATT AGAATCGCTAATTGAGGAAAT
................ AATTGCCCCT T TCAGTCGGACCTCAATTGGAAAAT TGTAGGGTGCAATTAGAATCGTTAATTGAGGAAAT
- -GAATTAATATTCAATTACCCCCCTCAGTCGGGCCCCAATT ARAATCGCTAATTGAGGAAAT
AACTGCCCCCTTCAGTCGGACCTCAGAT TAAATCGTTAATTGGGGAGAT
AACTGCCCCCTTCAATCGGGCCCCAATT AGAGTTGTTAATTGAGGAAAT
AACTACCCCCTTCAATCGGGCCCCAATT AGAATTGTTAATTGAGGAAAT
AACTACCCCCTTCAATCGGGCCCCAATT AGAATTGTTAATTGAGGAAAT
AACTGCCCCCTTCAATCGGGCCCCAGTT AGAATTGTTAATTGAGGAAAT
AACTGCCCCCTTCAATCGGGCCCCAGTT AGAATTGTTAATTGAGGAAAT
GAGCGCATACCGCTTCAACTGCCCCTTTCAGTTGGACCTCAATT AGAATCGCTGATTGAAGAAAT
CACC TGGCAATCGAGCACTTGTCAGTCGTACCTCAATT AGAATCGTTAATTGAGGAAAT
CACT TGEGCAATTGAACATTITGGCAGTGGTACCTCAATT AGAATCGTTAATTGAGGAAAT
STTCAATTACCCCCTTCAGTCGGGCCCCAATT AGAATCGTTAATTGAGGAAAT

¢ 1.?20
AGAATTGCTAATTGAGGAAAT
AGAATTGCTAATTGAGGAAAT
AGAATCGTTAATTGAAGAAAT
AGAATCGTTAATTGGGGAGAT
AGAATTGTTAATTGAGGAAAT
AGAATCGCTAATTGAGGAAAT
AGAATCGCTAATTGAGGAAAT
AGAATCGCTAATTGAGGAAAT
AGAATCGCTAATTGAGGAAAT
AGAATCGCTAATTGAGGAAAT
AGAGCCATTAATTGAGGAACT
AGAATCGTTAATTGGGGAGAT
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AGGETCGAAT TTTCCAGACAGATAATCT TTTAGG TGATTT TAAAGACGTATTACAGCCAACTGATAATCTAACTAACTTCTTTGTAC
AGGCCGAGTTTTCCAGGCAGATAATCT TTTAGGTGAT T T TAAAGACGTATTACAGCCAACTGATAATCTAACTAACTTCTTTGTAC
AGACCGAGT TTTCCAAGTAAATAATCT TTTAGGTGATTT TAAAGATATATT ACAGCCAACTGATAATTTAACTAATTTACTTGCAC
AGATATATT T TTCCAGGTCGATAATCT TTTGGCAGAT T T TAAAGACATATTGCAACCAACTGATAATCTAACTAACCTCCTEGTAC
AAATAGATTTTTTCAAGTAGATAACCTTTCGGGAGATTTCAAAGACATATTACAGCCAACTGATAATCTAACTAACCTCCTCGAAC
AGGCCAAGTTTTCCAGGTAAATAGCCT TTTAGGTGATTTTAAATATGTATTACGGCCAACTGAGAATTTAACTAACCTCCTTGCAC
AGGCCGAGTTTTCCAGGTAGATAGCCTTTTAGG TGATTTTAAATATGTATTACGGCCAACTGATAATTTAACTAACCTCCTTGEAC
AGGCCGAGT T T TCCAGGTAGATAGCCT TTTAGG TGATTT TAAATATGTATTACGGCCAACTGATAATTTAACTAACCTCCTTGEAC
AGGCCGAGTTTTCCAGGTAGATAGCCT TTTAGGTGAT T T TAAATATGTATTACGGCCAACTGATAATTTAACTAACCTCCTTGCAC
AGGCCGAGT T T TCCAGGTAGATAGCCT TTTAGG TGATTT TAAATATGTATT ACGGCCAACTGATAATTTAACTAACCTCCTTGEAC
AGAAAGAGTTTTTCAGGTAAAGAATCTTTTGGGGGACTTAALAAGACATATTACAACCCACTGACAACCTAACTAACCTTCTTGEAC
ATCTCTATTT T TTCAGGTAGATAATCTTTTGGGAGATTTTAAATACATATTGCAACCAACTGACAATCTAACTAGCCTCCTEGTAC
AGGCCGAGTTTTCCAGGTAGATAGTCTCACAGGTGATTTTAAAGATGTATTACAACCATCTGATAATTTAACCAACCTCTTTGCAC
AGGCCGAATTTTCCAGGTTGACAGTCTTACAGGTGATTTAAAAGATGTAATACAACCAACTGATAATTTAACTAACCTCCTTGEAC
AGATAGATTTTTCCAGGTAGATAATCT TTTGGGAAATTTCAAAGATATATTACAGCCAACTGATAATCTAACTAATCTCTTCGCAC
AGGCCGAATTTTCCAGGTAGATAGCTTTACAGGTGATTTTAAAGATGTATTACAACCAACTGGCAATTTAACTAACCTTCTTGCAC
ATCTCTATT T T TTCAGGTAGATAATCT TTTGGGAGAT TT TAAATACATATTGCAACCAACTGACAATCTAACTAGCCTCCTTGTAC
AGATCGATTTTTTCAGGTAGATAACCTTTTGGGAGATATCAAAGACATATTACAGCCAACTGATAATCTAACTAACCTCCTETTAC
AGACCGATTTTTTCEGGTAGATAACCT TTTGGGAGATTTCAAAGATATATT ACAGCCAACCGATAATCTTACTAATCTCCTCGTAC
AGACCGATTTTTTCGGGTAGATAACCT TTTGGGAGATTTCAAAGACATATTACAGCCAACCGATAATCTTACTAATCTCCTEGTAC
AGATCGATTTTTTCGGGTAGATAACCT TTTGGAAGATTTCAAAGACATACTACAGCCAACCGATAATCTAACTAACCTCCTEGTAC
AGATCGATTTTTTCGGGTAGATAACCT TTTGGGAGATTTCAAAGACATATTACAGCCAACCGATAATCTAACTAACCTCCTEGTAC
AGATCGATT TTEC GGG TAGATAATCT TTTAGGAGAT TTCAAAGATATATTACAACCAACTGATAATCTAACTAACCTCCTCGTAC
AR CATATT T T TCCAGGTAGATAATCT TCTGGGAGATTT AAAAGACATATTACAACCAACGGACGACCTAACTAGCCTTCTCGTAC
AGGCCAATTTTTCCAAGTAGATAATCTTTTGGGAGATTTAALAATATATATTACAACCAACGAACAATCTAATTAACCTTCTAGAAC
AGACCGATTTTTCCAGGTAGATAATCTTTTGGGAGATTT TAAAGATATATTACAGCCAACTGATAATCTAACTAACCTCCTTGTAC
|| L | L I | | | i N | N |
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AR A A AR CT TTAAAGGCCCAAC T TACAGAGT GGEGGECGAACAGACTTCAAATATTGTGTTTCAAGATACAATTTCTATCAAAGCT
AACAACAAACTTTAAAGGCCCAACTTACAGAGTGGGCGGAACAGACTTCAAATATTGTGTTTCAAGATACAATTTCTATCAAAGCT
AACAACAAACTTTAAGGGCCCAACTTACAGAGTGGGCCGAACAGATTTCAAATATTGTGTTTCAAGATACAATTTCTATTAAAGCC
AACAACAAACTTTAAAGGCCCAACTTACAAAATGGGCCGAACAAACTTCEGAATATTGTATTTCAAGATACAATTTCTATAAAAGCT
AACAACAAACTTTAAAGGCCCAACTTGCAGAGTGGGCCGAACAAACTTCTAATATTGTATTTCAGGATACAATTTCTATCAAAGCT
AACAACAAATTTTAGGGGCCCAACTTACAGAGTGGEGCCGAACAGACTTCAAATATTGTGTTTCAAGACACAATTTCTATTAAAGCT
AACAACAAATTTTAAGGGCCCAACTTACAGAGTGGGCCGAACAGACTTCAAATATTGTGTTTCAAGACACAATTTCTATTAAAGCT
AR A AT T TTAAGGGCCCAAC T TACAGAGT GGG CCGAACAGACTTCAAATATTGTGTTTCAAGACACAATTTCTATTAAAGCT
AACAACAAATTTTAAGGGCCCAACTTACAGAGTGGGCCGAACAGACTTCAAATATTGTGTTTCAAGACACAATTTCTATTAAAGCT
AACAACAAAT T TTAAGGGCCCAACTTACAGAGT GGG CCGAACAGACTTCAAATATTGTGTTTCAAGACACAATTTCTATTAAAGCT
AACAACAAACTTTAAGGGCCCAACTTGCAGAGTGGGCCGAACAAGCTTCEGAATATTGTATTTCAAGATACAACTTCTATCAAAGCT
AACAACAAACTTTAAAGGCCCAACTTACAGAATGGGCCGAACARAACTTCGAATGTTGTATTTCAAGATACAATTTCTATCAAAGCT
AACAACAAATGTTAAGGGCCCAACTTACAGAGTGGGCCGAACAGACTTCAAATATTGTGTTTCAAGATACAATTTCTATTAAAGCS
AACAAC AT T TTEE GGG CCCAAC T TACAGAGT GGG CTAAACAGACTTCAAATATTGTGTTTCAAGATACAATTTCTATTAAAGCT
AR A A A CTT TTAAAGGCCCAACT TACAGAGT GGG CTGAACARACTTCAAATATTGTATTTCAAGATACAATTTCTATCAAAGTT
AACAACAAATTTTGGGAGCCCAACTTACAGAGTGGGCCGAACAGACTTCAAATATTGTATTTCAAGATACAATTTCTATTAAAGCT
AACAACAAACTTTAAAGGCCCAACTTACAGAATGGGCCGAACAAACTTCGAATATTGTATTTCAAGATACAATTTCTATCAAAGCT
AACAACAAACTTTAAAGGCCCAACTTACAGAGTGGGCCGAACAAACTTCTAATATAGTATTTCAGGATACAATTTCTATCAAAGCT
AR A A A C TE TAAAGGCCCAACTTACAGAGT GGG CCGAACARAACTTCTAATACTGTATTTCAAGACACAATTTCTATCAAAGCT
AACAACAAACTCTAAAGGCCCAACTTACAGAGTGGGCCGAACAAACTTCTAATACTG TATTTCAAGACACAATTTCTATCAAAGCT
AR A A A A C T TAAAGGCCCAACT TACAGAGT GGG CCGAACARACTTCTAATATTGTATTTCAAGATACAATTTCTATCAAAGTT
AACAACAAACTCTAAAGGCCCAACTTACAGAGTGGEGCCGAACAAACTTCTAATATTGTATTTCAAGATACAATTTCTATCAAAGTT
AACAACAAAT TTTAAAGGCCCAACTTACAGAATGGGCCGAACAAACTTCAAATATTGTATTTCAAGATACAGTTTCTATCAAAGTT
AACAACAAACTTTAAAGAGCCAACTTACAGAGTGGGCCGAACAAACTTCGAATGTTGTATTTCAAGATACAATTTCTATCAAAGCT
AACAACAAGCTTTAAAGGACCAACTTACAGAATGGGCCGAACAAACTTCTAATATTGTATTTCAAGATACAATTTCTATCAAAGCT
AACAAC AT TTAAAGGCCCAACTTACAGAGT GGG CCGAACARACTTCAAATATTGTATTTCAAGATACAATTTCTATCAAAGCT
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aleyonium_digitatum_muts
primnoa_resedasformis_mutS
sindlaria_peculiaris_mutS
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendranephthya_castanea_mutS
dendronephthya_gigantea_mutS
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthva_suensoni_muts
junceella_fragilis_muts
keratoisidinas_mutS rev
echinogorgia_compiexa_muts
euplexaura_crassa_muts
briareum_ashestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_muts
acanella_sburnea_mutS rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_mutS
corallium_kenojoi_muts
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japonicum_mutS rewv
heliopora_coerulea_muts
stwlatula_elongata_muts
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_muts
primnoa_resedasformis_mutS
sindlaria_peculiaris_mutS
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendranephthya_castanea_muts
dendronephthya_gigantea_muts
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthva_suensoni_muts
junceella_fragilis_muts
keratoisidinae_mutS rev
echinogorgia_complexa_muts
suplexaura_crassa_mutS
briareurm_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_muts
acanella_sburnea_muts rev
sibagogorgia_cauliflara_muts
corallium_elatius_mutS
caorallium_konojoi_muts
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japonicum_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stwlatula_elongata_muts
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

aloyonium_digitatum_muts
primnoa_resedaeformis_muts
sinularia_peculiaris_muts
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_mutS
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthya_castanea_muts
dendronephthya_gigantza_muts
dendronephthya_mollis_muts
dendrenephthya_suensoni_muts
junceella_fragilis_mutS
keratoisidinae_mutS rev
echinogorgia_complexa_muts
euplexaura_crassa_muts
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_mutS
acanella_sburnea_muts rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_mut3
corallium_konojoi_muts
corallium_rubrum_mutS rev
paracorallium_japonicurn_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_elongata_muts
renilla_muelleri_mutS

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_mutS
primnoa_resedaeformis_mutS
sinularia_peculiaris_mut3
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthva_castanea_mutS
dendronephthya_gigantea_muts
dendronephthya_mollis_muts
dendrenephthya_suensoni_muts
junceella_fragilis_muts
keratoisidinae_mutS rev
echinogorgia_complexa_mutS
euplexaura_crassa_muts
briarsum_asbestinum_muts
pseudopterogaorgia_bipinnata_mutS
acanella_eburnea_muts rev
sibagogoragia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_muts
corallium_rubrum_mut5 rev
paracorallium_japonicurn_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_elongata_muts
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation
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GAATATTTTAATAAAGAGGCTTATGCCTTCTCTATTTTATC TAAAAAGTTAACTAAGTTAGAACAATAT
GAATATTTTAATAAAGAGGGT TATGCCTTCTCTAT T TTACC TAAAAAGT TAATCAAGTTAGAACAATATCTGACTAATGCCTCTAT
GAATATTTTAATAAAGAGGGT TATGCT TTTTCTAT T TTATC TAAAAAGTTAACTAAGTTAGAATATTACATGACTAATGCCTCTAT
GAATATTT CAGTAAGGAGGGT TATGCCCTCTCTAT T TTATC TAAAAAGCTAGC TAAGTTAGAGCGTTATTTGGCTAATTCCTCTET
GAACATTTCAACAAGGAAGGT TATGCCTTTTCTATCTTATC TAAAAAGT TEGGCTAGG TTAGAACGTTACTTGGTTAGTAGCCCTGT
GAATATTT T AATAAAGAGGGT TATGCT TTCGCTAT T TCATATAAAAAGT TAGC TAAGTTAGAACATTACATGACTAATGCCCCCAT
CAATATTTTAATAAAGAGGGCTATGCT TTCGCTAT T TEGTATAAAAAGT TAGTTAAGTTAGAACATTACATGACTAACGCCCCCAT
GAATATTTTAATAAAGAGGGCTATGCT TTCGCTATTTCGTATAAAAAGTTAGTTAAGTTAGAACATTACATGACTAACGCCCCCAT
GAATATTTTAATAAAGAGGGCTATGCT TTCGCTATTTCGTATAAAAAGTTAGTTAAGTTAGAACATTACATGACTAACGCCCCCAT
GAATATTTTAATAAAGAGGGCTATGCT TTCGCTATTTCGTATAAAAAGTTAGTTAAGTTAGAACATTACATGACTAACGCCCCCAT
GAATATTTTAGTAAGGAGGGCTATGCCETCTCTAT T TTATC TAAAAAGT TAGCAAAATTAAATCGCTACTTGGCTGGCCCTGCCTC
GAATATTTTAGTAAGGAGGGTTATGCCTTCTCTGTTTTATCTAAAAAG -~~~ -=-~ TTAGAGCGTTACTTAGCTAATACCTCTGGE
GAGTGETTTTAATAAAGAGGGT TATGCT TTTTCTATTTCATC TAAAAAGTTAACTAAGTTAGAGCATTACATGGCTAGCGCCTCTAC
GAGCGTTTTAATAAAGAGGGT TATGCT TTTITCTAT T TTATC TAAAAAGT TACCTAAGTTAGAACATTACATGTCTAGCGCCTCTAT
GAATATTTCAGTAAGGAGGGGTATGCCTTCTCTATTTTGTC TAAAAAGTTAGCTAAGTTAGAGCACTACTTCACTA- - -CCGCTGT
GAGCGGTTTAATAAGGAGGGCCATGCT TTTTCTAT T TTAAC TAAAAAGT TAACTAAGTTAGAGCATTACATGACTAGCGCCTCTAT
GAATATTTCAGTAAGGAGGGTTATGCCTTCTCTATTTTATCTAAAAAG - TTAGAGCGTTACTTAGCTAATACCTCTGST
GATCATTT CAAC AAGGAGGGT TATGCCTTTITCTAT T TTATC TAAAAAGT TEGCCAGG TTAGAACGTTACTTGGCTGACACCCCTET
GAACACTT CAACAAGGAGGGT TATGCCTTTTCTATC TTATCCAAAAAATTGGCCAGG TTAGAACGTTACTTGGCTAACACCCCTET
GAACACTTCAACAAGGAGGGTTATGCCTTTTCTATCTTATCCAAAAAATTGGCCAGGTTAGAACGTTACTTGGCTAACACCCCTGT
GAACACTTCAACAAGGAGGGT TATGCCTTTTCTATTTTATC TAAAAAGTTGGCCAGGTTAGAACGTTACTTGGCTGACACCCCTAT
GAACATTTCAACAAGGAGGGTTATGCCTTTTCTATTTTATC TAAAAAGTTGGCCAGGTTAGAACGTTACTTGGCTAACACCCCTGT
GAATATTT CAGTAAAGAGGG CTATGCCTTTTCTAT T TTATC TAAAAAGT TAGC TAAGTTAGAGCGTTACTTGGTTAATACCTCTST
GAATATTTTAGTAAGGAGGGCTATGCCTTCTCTATTTTATC TAAAAAGTTAGCTAAGTTAAATCGT - -~~~ - GTTAAAGCCCC- ==
GAATATTTTAGTAAGGAGGGCTATGTT TTCTCTATTTTATC TAAAAAGTTAGCTAAGTTAAATCAAGTTAAACTCCTGACCTCTAG
GAATATTTTAATAAGGAGGGT TATGCCTTCTCTATTTTATC TAAAAAGTTAGCTAAGTTAGAACATTACTTGGCTAACGCCCCTAT

1,300 1,520 1,540 1,580
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GCCTGAT - - AATTCAATTATGATATT GGGTAAAAGAGGAAGCCACCATATAATTACTAGTCCCACTATTCATA
ATCTGAT - - AATTCAATTATGATAT T GGGTAAAAGAGGAAGCCACCATATAATTACTAGTCCCGCCATTCATA
ATCTAAT - - AATTCAATTATTGTATT GGG TAAGAGAGGAAACCACCATATAATTACTAGTCCTACTATTCATA
AACTG- - - - ACCCCTATTATTATATTGGGTAAAAGAGGAAATCACCATATAATTACTAGTCCCGCTATTCTTA
AACTGALC - - ACATCTATCATTATACTAGGTAAAAGAGGGAATTACCAAATAATTACTACTCCCGCTACTCTTA
GTCTGAT - - AATTCAATTAT TETGET GGGTAAAAGAGGAAGTAGCC TTATAATAACTAGTTCCACCATTCAAA
GTCCGAT - - AATCCAATTAT TG TGT T GGG TAAAAGAGGAAGTAGCCTTATAATAACTAGTTCCACCATTCAAA
GTCCGAT - - AATCCAATTATTGTGTTGGGTAAAAGAGGAAGTAGCCTTATAATAACTAGTTCCACCATTCAAA
GTCCGAT - - AATCCAATTATTGTGTTGGGTAAAAGAGGAAGTAGCCTTATAATAACTAGTTCCACCATTCAAA
GTCCGAT - - - AATCCAATTATTGTGTTGGGTAAAAGAGGAAGTAGCCTTATAATAACTAGTTCCACCATTCAAA

GAGTGTCCCTGEGEAGT TG T AAGCTCTATTAT TATGTT GGGEAAAAGEGGGAATTACCACATAATTACTAGTCCTGCTATTCTTA
C----mmm-- TCCCCCATTAT - - -ATTGGGTAAAAGAGGAAATCACCATATAATTACTAGTTCCGCTATTCTTA
AATTCAATTAT TG TGT T GGG TAAAAGAGGAAACAACCTTATAATTTICTAGCCCTGCCATTCATA
AATTCAGTTATTGTGTTGGGTAAAAGAGGAAATTACCTTATAATTACTAGCCCCGCCATTCATA
ACTTCTATTATTATATTAGGTAAAAGAGGAAATCATCATATAATTACTAATACCACTETCCTTA
AATTCAATTAT TG TGTTGGGTAAAAGAGGAGGCCGCCTTATAATCACTAGCCCCGCCATTCATA
CCCCCTATTAT - - -ATTGGGTAAAAGAGGAAATCACCATATAATTACTAGTTCCGCTATTCTTA

AACTGAC- - - TCATCTATTAT TATACT AGGTAAAAGAGGGAATTACCAGATAATTACTAGTCCCGCTATTATTA
AACTGAC - - TCATCTATTAT TATACT GGGTAAAAGAGGGAATTACCAAATAATTACTAGTCCCGCTATTCTTA
AACTGAC - - TCATCTATTATTATACTGGGTAAAAGAGGGAATTACCAAATAATTACTAGTCCCGCTATTCTTA
AACTGAC - - - TCATCTATTATTATACTAGGTAAAAGAGGGAATTACCAAATAATTACTAGTCCCGCTATTCTTA
AACTGAC - - - - - - - - - - - - - -~ TCATCTATTAT TATACTAGGTAAAAGAGGGAATTACCAAAT AATTACTAGTCCCGCTATTCTTA
AACTG= = -~ - - AT --------- ACCTCTATTAT TGTATT AGGTAAAAGAGGAAATCAGCATATAATTACTAGTCCCGCTATTCTTA

AARTGCTAATACGATAGATACTAACTCTTTTACCATATT GGGCAAAAGAGGAAATTATCATATAATTACTAGTCCCGCTATTCTTA
CGCTAATATGA- - -TAGACAT TAACTCTATTATCATATT AGGTAAAAGAGGAAATTATAATATAATTACTAATCCCGCTATTATAA
--------------- AATTCTATTATTATATT GGGTAAAAGAGGAAATTACCATATAATTACTAGTCCCGCTATTCTTA

2.020
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AAGTATCAAT TGAAT TAAAT T TAT TAGAAGAGCAAATTAATACTTATGTCAAACAGACTTATAACCGGGAACTTAAAAGATTATAT
AAGTAT CAATC GAAT TAAAT T TATTAGAAGAGCAAATTAATACTTATGTCAAACAGACTTATAACCGGGAACTTAAAAGATTATAT
AAATAT CAATCGAAT TAAAT T TATTAGAAGAGCAAATTAATACTTACGTTAAACAGACTTATAACCAGGAACTTAAAAGATTATAT
AAGTAT CAACTGAAT TAAACT TATTAGAAGAGCAAGTTAATATTTATGTAAAACAAACTTATAGCCGGGAACTTAAAAGACTATAT
A G TAT CAATTAAACTAAAT T TATTAGAAGAACAAGTTAATATTTATGTTAAACAAACTTATAACAGGGAACTTAAAAGATTATAT
A GTATCGATCGAAT TAAGT T TAT TAGAAGAGCAAATTAATACTTATGTTAAACAGACTTATAACCGGGAACTTAAAAGATTATAT
AAGTCTCAATCAAAT TAAGT T TAT TAGAAGAGCAAATTAATACTTATGTTAAACAAACTTATAACCGGGAACTTAAAAGATTATAT
AAGTCTCAATCAAAT TAAGT T TATTAGAAGAGCAAATTAATACTTATGTTAAACAAACTTATAACCGGGAACTTAAAAGATTATAT
A G T CTCAATC AR AT TAAGT T TAT TAGAAGAGCAAATTAATACTTATGTTAAACAAACTTATAACCGGGAACTTAAAAGATTATAT
AAGTCTCAATCAAAT TAAGT T TATTAGAAGAGCAAATTAATACTTATGTTAAACAAACTTATAACCGGGAACTTAAAAGATTATAT
AAGTCTCAGTTGAGT TAAACT TATTAGAAGAGCAAGTTAATACTTATGTTAAACAAACTTATAACCGGGAACTTAAAAGGCTGTAT
AAGTATCAATTGAAT TAAACT TAGTAGACGAGCAAGTTAATAT TTATGTCAAACAAACTTATAACGGGGAACTTAAAAGACTACAT
A GTAT CAATCAAAT TAAAT T TATTAGAAGAGCATGTTAATACTTATGTTAAACAGACTTATAACCGGGAACTTAAAAAATTATAT
AAGTAT CAATCGAAT TAAACTCAT TAGAAGAGCAAATTAATACTCATGTAAAACAGATTTATAACCGGGAACTTAAAARATTATAT
A GTATCAGTTGAAT TAAGT T TAT TAGAAGAGCAAATTGATAT T TATGTTAAACAAACTTATAACCGAGAGCTTAAAAGACTATAT
AAGTETCAATC GAAT TAAAT T TATTAGAAGAGCAAATTAATACTTATGTTAAACAGACTTATAACCGGGAACTTAAGAGATTATAT
AAGTAT CAATTAAAT TAAACT TATTAGAAGAGCAAGTTAATATTTATGTCGAACAAACTTATAACAGGGAACTTAAAAGACTATAT
AAGTAT CAGTAGAAT TAAACT TAT TAGAAGAACAGGTTAATAT T TATGTTAAACAAACCTATAATGGGGAACTAAAAAGACTATAT
AAGTAACAGTTGAAT TAAACT TATTAGAAGAACAGGTTAATATTTATGTTAAACAAACCTATAATGGGGAACTTAAAAGACTATAT
A G TAACAGTTGAAT TAAACT TAT TAGAAGAACAGGTTAATAT T TATGTTAAACAAACCTATAATGGGGAACTTAAAAGACTATAT
AAGTAACAGTTGAAT TAAACT TAT TAGAAGAACAGGTTAATAT T TATGTTAAACAAACCTATAATGGGGAACTTAAAAGACTATAT
GAGTAACAGTTGAAT TAAACT TATTAGAAGAACAGGTTAATATTTATGTTAAACAAACCTATAATGGGGAACTTAAAAGACTATAT
AAGTAT CAATTGAAT TAAACT TATTAGAAGAGCAAGTTAATATTTATGTCAAACAAACTTATAACCGGGAACTTAAAAGACTATAT
AAGTAT CAATTGAGT TAAACT TATTAGAAGAGCAGATTAATACTTATGTTAAACAAGCTTATAACCGGGAACTTAAGAGACTATAT
AAGTAT CAACTAAGT TAAACT TATTAGAAGAGCAAATTAATACTTATGTTAAACAAATTTATAACCGAGAACTTAAAAGACTATAT
AAGTAT CAATTGAAT TAAACT TATTAGAAGAGCAAATTAATACTTATGTTAAACAAACTTATAACCGGGAACTTAAAAGACTATAT
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TTCAGTTATTCTGAGCTGTT T TTACCC TTAGAAAATATGATTTCTAGATTAGATGTTGCATTAAGCGGGEGCTATTGCGGCTATTAA
TTCAGTTATTCTGAGT TGTT T TTGCCCTTAGTAAATATGATTTCTAGATTAGATGTTGCATTAAGCGGGGCTATTGCGGCTATTAA
TTTAATTAT TCTGAACTATT T TCGCCCTTAGTAAATATGATTTCTAGATTAGATGTTGCATTAAGCGGGGCTATTGEGGCTATTAA
TTTAGTTATTCTGAGCTGTT T TTACCC TTAGAGAATATAATTTCTAGATTAGATGTTGCATTAAGCGGGGCTATCGTGTCTACTAA
TTTAGTTAT TCTGAGC TATT T TCTCCC TTAGAGAATATAATTTCTAGATTAGATGTTGCATTAAGCGGGGCTATCGTGTCTATTAA
TTTAGTTAT TCTGAACTGTT T TTACCCTTAGTAAGTATGATTTCTAGATTAGATGTCGCACTAAGCGGGGCTATTGCGGCTATTAA
TTTAGTTATTCTGATCTGTT T TTACCCTTAGTAAATATGATTTCTAGATTAGATGTTGCACTAAGCGGGGCTATTGCGGCTATTAA
TTTAGTTAT TCTGATCTGTT T TTACCC TTAGTAAATATGATTTCTAGATTAGATGTTGCACTAAGCGGGGCTATTGCGGCTATTAA
TTTAGTTAT TCTGATCTGTT T TTACCC T TAGTAAATATGATTTCTAGATTAGATGTTGCACTAAGCGGGGCTATTGCGGCTATTAA
TTTAGTTATTCTGAT CTGTTTTTACCCTTAGTAAATATGATTTCTAGATTAGATGTTGCACTAAGCGGGGCTATTGCGGCTATTAA
TTCAGCTAT TCTGAACTGT T T TTACCC T TAGAGAATATAATTTCTAGATTAGATGTTGCATTAAGCGGGGCTATCGTATCTACTAA
TTCAGGTATTATGAGCTGTTTTTCCCCTTAGAGAATCTTATTTCTAGATTAGATGCTGCATTAAGCGGGGCTATCGTGTCTACTAA
CTCAGTTATTCTAAGCTGTTT TTACCC T TAGAGAATATAATTTCTAGATTAGATGTTGCATTAAGCGGGGCTATTGCGGCTATTAA
TTCAGTTAT TCTGAGC TGTT T TTACCC TTAGAAAATATAAT T TCTAGATTAGATGTTGCATTAAGCGGGGC TATTGCGGCTATTAA
TTCAATTAT TCTGAACTGTT T TTACCC TTAGAAAATATGATTTCTAGATTAGATGTTGCATTAAGCGGAGCTATCGTGTCTATTAA
TTTAATTATTCTGAGCTGTT T TTACCCCTAGAAAATATGATTTCTAGETTAGATGTTGCATTAAGCGGGGCTEGTTGCGECTGTTAA
TTCAGGTAT TATGAGC TGTT T TTCCCC T TAGAGAATATGATTTCTAGATTAGATGCTGCATTAAGCGGGGCTATCGTGTCTACTAA
TTTAGTTATTCGGAGCTATT T TTTCCCCTAGAGAATATAATTTCTAGGTTAGATGTCGCATTAAGCGGGGCTATCGTGTCTATTAA
TTTAGTTAT TCTAAGC TATT T TTACCCCTGGAGAATATAATTGCTAGETTAGATGTTGCATTAAGCGGGGCTATCGTGTCTACTAA
TTTAGTTAT TCTAAGC TATT T TTACCCCTGGAGAATATAATTGCTAGETTAGATGTTGCATTAAGCGGGGCTATCGTGTCTACTAA
TTTAGTTATTCTGAGCTATT T TTTCCCCTAGAGAATATAATTTCTAGGTTAGATGTTGCATTAAGCGGGGCTATCGTGTCTATTAA
TTTAGTTAT TCTGAGC TATT T TTTCCCCTAGAGAATATAATTTCTAGETTAGATGTTGCATTAAGCGGGGCTATCGTGTCTATTAA
TTCAGCTAT TCTGAGC TGTT T TTACCC TTAGAAAATATGATTTCTAGATTAGATGTTGCATTAAGCGGGGCTATCGTGTCTACTAA
TTCAGTTATTCTGAGT TGTT T TTACCC T TAGAGAATATAATTTCTAGATTAGATGTTGCATTAAGCGGGGCTATAGTGTCTACTAA
TTCAGTTAT TCTGAACTGTT T TCACCT TTAGAGAATATAATTTCTAGATTAGATGTTGCATTAAGCGGGGCTATCGTGTCTACTAA
TTTAGTTAT TCTGAGCTGTT T TTACCC TTAGAGAATATNATTTCTAGATTAGATGTTGCATTAAGCGGGGCTATCGTGTCTATTAA

2,020 2,140
) 1

111

1661
1697
1688
16388
1715
1700
1697
1697
1697
1697
1638
1691
1697
1685
1778
1637
1688
1708
1708
1706
1708
1706
1700
1691
1697

1732
1768
1759
1753
17386
1771
1768
1768
1768
1768
1774
1759
1768
1756
1855
1768
1758
1777
1777
1777
1777
1777
1771
1777
1780

1518
1554
1845
1545
1872
1857
1554
1554
1554
1554
15860
15845
1554
1842
1941
1554
1842
15863
15863
1563
15863
1863
1857
15863
1866

1504
1540
1931
1531
1958
1943
1540
1940
1940
1540
1946
1531
1540
1928
2027
1940
1928
1548
1949
1948
1548
1949
1943
1548
1952



alcyonium_digitatum_muts
primnoa_resedaeformis_mutS
sinularia_peculiaris_muts
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthyva_castanea_mutS
dendronephthya_gigantea_mutS
dendronephthva_mollis_muts
dendronephthya_suensani_mutS
junceella_fragilis_muts
kerataisidinas_mutS rev
echinogorgia_complexa_mutS
euplexaura_crassa_mutS
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_mutS
acanella_sburnea_mutS rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_muts
corallium_rubrum_mutS rev
paraceorallium_japonicum_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_elongata_mutsS
renilla_muelleri_muts
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Conservation

alcyonium_digitatum_mutS
primnoa_resedaeformis_muts
sinularia_peculiaris_muts
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthya_castanea_mutsS
dendronephthya_gigantea_mutS
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthva_suensani_mutS
junceella_fragilis_muts
keratoisidinae_mutSs rev
echinogorgia_tcomplexa_muts
euplexaura_crassa_mutS
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_muts
acanella_sburnea_muts rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_mutS
corallium_rubrum_muts rev
paraceorallium_japonicum_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_elongata_mutS
renilla_muelleri_muts
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alcyoniurn_digitatum_mutS
primnoa_resedasformis_mutS
sinularia_peculiaris_mutS
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_mutS
scleronephthya_gracillimum_mutS
dendronephthyva_castanea_muts
dendronephthya_gigantea_mutS
dendronephthyva_mollis_mutS
dendronephthya_suensoni_muts
junceella_fragilis_muts
keratoisidinas_mutS rev
echinogorgia_complexa_muts
euplexaura_crassa_muts
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_muts
acanella_eburnea_mutS rev
sibagogoragia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_mut5
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japonicum_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stvlatula_elongata_mutS
renilla_muslleri_muts
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alcyonium_digitatum_mutS
primnoa_resedasformis_mutS
sinularia_peculiaris_muts
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_mutS
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthya_castanea_mutS
dendronephthya_gigantea_mutS
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthya_suensoni_muts
junceella_fragilis_mutS
keratoisidinas_muts rev
echinogorgia_complexa_muts
euplexaura_crassa_muts
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_mutS
acanella_sburnea_mutS rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_kenojoi_mutS
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japonicum_mutSs rev
heliopora_coerulea_mutS
stylatula_elongata_muts
renilla_muelleri_muts

Consensus
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ATTCAATTATACTAAACCTTGCTTAATACTAA - - -CTAAATCCCACCAGCCCCAACARAACCAAGGGETT AATAGAAGCAATTAACT
ATTCAATTATATTAAACCTTGTTTAATACTAG - - -CTAAATCCCA - ----ACAAACCAAGGGTTTAATAGAAGCAATTAACC
ATTCAATTATACTAAACCTTGCTTAACACTAA - - -CGAAACCCCA - - - cACARACCAAAGGTTTTATAGAAGCAATTAACT
GTTTAATTATACTAGACCTTGCTTATTAACCAAA- - CTAGGGATTATGAACAGGGGTTAATAGAAACAATTAATC
ATTTAATTATACTAAACCTTGCTTATT AACAAATTACACTGATCAGGCCCCA- - - - - GCTAGGGGTTTAATAGAAGCAACTAATC
GTTCAATTATACTAAACCTTGCTTAACACTAG - - -CAAAATACCA - ----ACAAACCAGGGGATTAATTGAAGCAATTAACC
GTTCAATTATACTAAACCCTGCTTAACG CACAAACCAGGGGATT AATTGAAGCAATTAACT
GTTCAATTATACTAAACCCTGCTTAACG -ACAAACCAGGGGATTAATTGAAGCAATTAACC
GTTCAATTATACTAAACCCTGCTTAACG- - - - - CACAAACCAGGGGATT AATTGAAGCAATTAACT
GTTCAATTATACTAAACCCTGCTTAACG- - -- - -ACAAACCAGGGGATTAATTGAAGCAATTAACC
GTTTAATTATACCAGACCTTGCTTGCAAG - - -GAGAAGGCAAGGGCTTAATAGAAACAATTAATT
GTTTAATTATACTAGACCTGACTTATTGACGA - --------=---- CTGACCAAAAAGCTAAGGGTTTAATCGAAACAATTAATC
GTTTAATTATACCAAACCCTGCTTAACACCGA - - -CGAAGTCCCA S- - CACARACTAAGGGTTTAATTGAAGCAATTAACT
GTTTAATTATACTAAACCTTGCTTAACACTAA - - -CAAAATCCCA - ----ACAAACTAGGGGTTTAGTTGAAGCAATCAACC
GTTTAATTATACTAGGCCCGATATAATACGCACA S-AACTCGACTGACCAAAGCCCTAAGGGTTTAATAGAAGCAACTAATC
GTTCAATTATACTAAACCTTGCTTAGTACTAG - - -CGAAATCCCA - - - - - - - -~ ACAAACTAGGGGTTTAATTGAAGCTATTAACC
GTTTAATTACACTAGACCTAACTTATTGACGA - -------------- CTGACCAAAAAGCTAAGGGTTTAATAGAAACAATTAATC
ATTTAATTATACTAAACCTTGCTTATTAGC CARATCTACTAATCCGGEC CCCACAAAAAGCTAGGGGTTTGATAGATGCTACTAATC
ATTTAAT TACACTAAACCTTGCTTATT AGC CAAATC TACTAGT CAGGCTCCACAAACAGC TAGGGGTTTAATAGATGCTACCAATC
ATTTAATTACACTAAACCTTGCTTATTAGC CAAATCTACTAGTCAGGCTCCACAAACAGCTAGGGGTTTAATAGATGCTACCAATC
ATTTAATTATACTAAACCTTGCTTATTAGC CAAATCGATTAATCAGGC CCCACAAAAAGCTAGGGGTTTAATAGATGCGACTAATC
ATTTAATTATACTAAACCTTGCTTATTAGC CAAATCGACTAATCAGGC CCCACAAAAAGCTAGGGGTTTAATAGATGCGACTAATC
GTTTAATTATACTAGGCCTTGCTTATT AGCTA - - CTGACCAAGAAGCTAAGGGTTTAATAGACACAATTAATC
GTTTAATTATACTAGACCTTGCTTGCAGG- - - - - - -GAGAAGGTAGGGGTTTAATAGAAACAACTAATC
GTTTAATTATACTAAGCCTTGCTTAG - - -GAGAAGGTCAAGGTTTAATAGAAACGACTAATC
GTTTAATTATACTAAACCTTGCTTAATANCNA - - -C -AAANACCA --- - ---- AACAAGCTAGGGGTTTAATAGAAGCAATTAATC

-AAACACCA -
AAACACCA
AAACACCA
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[
TGCGACACCCATTAGTAGAACAGTTAAACACTCAAGAAGAATGTGTAGCTCATAATATTAGTT TAGAGGATAAGGGAATGTTAATA
TACGACACCCATTAGTAGAACAGTTAAACACT CAAGAAGAATGTG TAGCTCATAATATTAGTT TAGAAGATAAGGGGATGT TAATA
TACGACACCCATTAGTAGAACAGTTAAACACTCAAGAAGAATGTGTAGCTCATAATATTAATT TAGAAGATAAGGGAATGTTAATA
TACGACACCCATTAATAGAACAGC TAAATACCCAGGAAGAATGTGTAGCTCATGATATTAGTT TAGAGGATAAAGGAATGTTAATA
TACGACATCCATTAATAGAACAGTTAAATACTCAGGAAGAGTGTGTAGCTCATGATATTAGTT TAGAGGATAGGGGAATGCTAATA
TGCGACACCCGC TAGTAGAACAGT TAAACACTCAAGAAGAATGTGTEGCCCATAATATTAGTCTAGAGGATAAGGGAATGT TAATA
TGCGACACCCACTAGTAGAACAGTTGAACACTCAAGAAGAATGTGTAGCCCATAATATTAGTT TAGAGGATAAGGGAATGT TAATA
TGCGACACCCACTAGTAGAACAGTTGAACACTCAAGAAGAATGTGTAGCCCATAATATTAGTT TAGAGGATAAGGGAATGTTAATA
TGCGACACCCACTAGTAGAACAGTTGAACACTCAAGAAGAATGTGTAGCCCATAATATTAGTT TAGAGGATAAGGGAATGT TAATA
TGCGACACCCACTAGTAGAACAGTTGAACACTCAAGAAGAATGTGTAGCCCATAATATTAGTT TAGAGGATAAGGGAATGTTAATA
TACGACACCCATTAATAGAACAACTAAATACTCAGGAAGAATGTGTAGCTCATGATATTAGTT TAGAAGATAAGGGAATGT TAATA
TACGACATCCATTAATAGAACAGC TAAATACCCAGGAAGAATGTGTAGCTCATGATATTAGTT TAGAGGATAAAGGAATGTTAATA
TACGGCACCCATTAGTAGAACAGC TAAACACTCAAGAAAAATGTGTATCTCATGATATTAGTT TAGAAAATAAGGGAATGTTAATA
TACGACACCCATTAGTAGAACAGTTAAACACTCAAGAAGAATGTGTAGCTCATAATATTAGTT TAAAGGACAAGGGGATGTTAATA
TACGACATCCGTTAATAGAACAATTAAACACTCAGGAAGAATGTGTGGCTCACGATATTAGTT TAGAGGATAAGGGAATGT TAATA
TACGACACCCATTAGTAGAACAGTTAAACACTCAAGAAGAATGTGTAGCTCATAATATTAGTT TGGGGGATAGGGGAATGTTAATA
TACGACATCCATTAATAGAACAGC TAAATACCCAGGAAGAATGTATAGCTCATGATATTAGTT TAGAGGATAAAGGAATGTTAATA
TCCGACACCCATTAATAGAACAGT TAAATACTCAGGAAGAATGTGTAGCTCATGATATTAGTT TAGAGGATAAGGGAATGCTGCTA
TCCGACACCCATTAATAGAACAGTTAAATACT CAGGAAGAATGTGTAGCTCATGATATTAGTT TAGAGGACAGGGGAATGCTAATA
TCCGACACCCATTAATAGAACAGTTAAATACTCAGGAAGAATGTGTAGCTCATGATATTAGTT TAGAGGACAGGGGAATGCTAATA
TCCGACACCCATTAATAGAACAGTTAAATACTCAGGAAGAATGTGTAGCTCATGATATTAGTT TAGAGGACAGGGGAATGCTAATA
TCCGACACCCATTAATAGAACAGC TAAATACTCAGGAAGAATGTGTAGCTCATGATATTAGTT TAGAGGACAGGGGAATGCTAATA
TACGACACCCATTAATAGAACAGTTAAATACT CAGGAAGAATGTGTAGCTCATGATATTAGTT TAGAGGATAAGGGGATGT TAATA
TCCGACACCCACTAATAGAACAGTTAAATACTCAGGAAGAATGTGTAGCTCATGATATTAGTT TAGAGGACAGGGGAATGTTAATA
TTCGACACCCATTAATAGAACAATTAAACACTCAAGAAGAGTGTGTAGCTCATGATATTAGTT TAGAGGATAAGGGAATATTAATA
TACGACACCCATTAATAGAACAGTTAAACACT CAGGAAGAATGTGTAGCTCATGATATTAGTT TAGAGGATAAGGGAATGT TAATA
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TTCTCAGTAAATGGTGCGGGCAAAT CTACTTTACTTAGAGCAATTGGAGTCAACGTAATCTTAGCTCAAGCAGGAATGTATGTAGC
TTCTCAGTAAATGGT GCAGGCAAAT CTACTTTACTTAGAGCAATTGGAGTTAACGTAATCTTAGCTCAAGCAGGAATGTATGTAGT
TTCTCAGTAAATGGT GCGGGTAAATCTACTCTACTCAGAGCAATCGGGGTCAACGTAATCTTAGCTCAAGCAGGAATGTATGTAGT
TTCTCAGTAAATGGT GCGGGCAAGT CTACTTTACTTAGAGCAATTGGEGGTTAACGTAATCTTAGCTCAGGCAGGAATGTATGTAGC
CTCTCAGTAAATGGTGCGGGTAAGTCTACTTTACTTAGAGCAATTGGGGETCAACGTAATCTTAGCTCAGGCAGGAATGTATGTAGC
TTCTCAGTAAATGGT GCAGGGAAAT CTACTCTACTTAGAACAATTGGAGTCAACGTAATCTTAGCTCAAGCAGGAATGTATGTAGT
TTCTCAGTAAATGGT GCAGGAAAAT CTACTCTAC T TAGAACAAT TGGAGTAAACGTAATCTTAGC TCAAGCAGGAATGTATGTAGT
TTCTCAGTAAATGGT GCAGGAAAAT CTACTCTACTTAGAACAATTGGAGTAAACGTAATCTTAGCTCAAGCAGGAATGTATGTAGT
TTCTCAGTAAATGGT GCAGGAAAAT CTACTCTACTTAGAACAATTGGAGTAAACGTAATCTTAGCTCAAGCAGGAATGTATGTAGT
TTCTCAGTAAATGGT GCAGGAALAAT CTACTCTAC T TAGAACAAT TGGAGTAAACGTAATCTTAGC TCAAGCAGGAATGTATGTAGT
TTCTCAGTAAATGGEGCGGGCAAGTCGACTTTACTTAGAGCAATCGGAGTAAACGTAATCCTAGCTCAGGCAGGAATGTATGTAGE
TTCTCAGTAAATGGT GCGGGCAAGTCTACTTTACTCAGAGCAATTGGGGTTAACGTAATCTTGGCTCAGGCAGGAATGTATGTAGT
TTCTCAGTAAATGGT GCAGGCAAAT CTACTTTACT TAAAGCAAT TGGAGTAAACGTAATCTTAGCTCAAGCAGGAATGTATGTAGC
TTCTCAGTTAATGGT GCGGGCAAAT CTACTTTACTTAGAGCAATTGGAGTCAACGTAATCTTAGCTCAAGCAGGAATGTATGTGGE
TTCTCAGTAAATGGT GCGGGCAAMAT CTACTTTACTTAGAGCAATTGGEGGTTAACGTAATCTTAGCTCAGGCAGGAATGTATGTAGT
TTCTCAGTAAATGGT GCAGGCAAAT CTACTCTACTTAGAGCAATTGGECGTCAACGTAATCTTAGCTCAAGCAGGAATGTATGTAGC
TTTTCAGTAAATGGT GCGGGCAAGT CTACTTTACTTAGAGCAATTGGEGGTTAACGTAATCTTGGCTCAGGCAGGAATGTATGTAGE
CTTTCAGTAAATGGTGC GGG CAAGTCTACTTTACTTAGAGCAATTGGGGETCAACGTAATCTTAGCACAGGCAGGAATGTATGTAGC
CTCTCAGTAAATGGTGC GGG CAAGTCTACCTTACTTAGAGCAATTGGGGETCAACGTAATCTTAGCTCAGGCTGGCATGTATGTAGC
CTCTCAGTAAATGGTGCGGGCAAGTCTACCTTACTTAGAGCAATTGGGGTCAACGTAATCTTAGCTCAGGCTGGCATGTATGTAGC
CTTTCAGTTAATGGTGC GGG CAAGTCTACTTTACTCAGAGCAATTGGGGTCAACGTAATCTTAGCTCAGGCAGGAATGTATGTAGC
CTTTCAGTTAATGGTGCGGGCAAGTCTACTTTACTCAGAGCAATTGGGGETCAACGTAATCTTAGCTCAGGCAGGAATGTATGTAGC
CTCTCAGTAAATGGCGCAGGCAAGTCTACTTTACTTAGAGCAATTGGEGGTCAACATAATCTTAGCTCAAGCAGGGATGTATGTAGC
TTCTCGGTAAATGGEGCGGGCAAGT CTACTTTACTTAGAGCAATCGGGGTTAACGTAATATTAGCTCAAGCAGGAATGTATGTAGT
TTTTCGGTAAATGGT GCGGGTAAGTCCACTTTACTCAGAGCAATAGGGGTTAACGTTATATTAGCTCAAGCAGGAATGTATGTAGT
TTCTCAGTAAATGGT GCGGGCAAGTCTACTTTACTTAGAGCAATTGGGGTCAACGTAATCTTAGCTCAAGCAGGAATGTATGTAGT
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TGCAGATTCATTTAGGTTAAGACCTTATCACTATTTAATTACTCGTATTTTAGGGGGEGATGATCTTCATAAAGGCCAAGGTACTT
TGCAGATTCATTTAGGTTAAGACCTTATCATTATTTAATTACTCGGATTTTAGGGGGAGATGATCTTCATAAAGGCCAAGGTACTT
TGCAGATTCAT T TAAGT TAAGGCCTTATAATTAT T TAAT TACTCG TATTTTAGGGGGAGATGATCTTCATAAAGGCCAAGGTACTT
TGCAGATTCATTTAAGT TAAGACC CTACCACTATTTAATTACTCGTATTTTAGGGGGAGATGATCTTCATAAAGGTCAAGGTACTT
TGCGGATTTAT T TAAGTTAAGACCTTACAACTATTTAATTACTCGTATTTTAGGGGGAGACGATCTTCATAAAGGTCAAGGTACTT
TGCAGATTCAT T TAGGT TAAGACCTTATAACTAT T TAAT TACTCG TAT T TTAGGGGGEGATGATCTTCATARAAGGCCAAGGTACTT
TGCAGACTCATTTAGGTTAAGACCTTATCACTATTTAATTACTCGTATTTTGGGGGGEGATGATCTTCATAAAGGCCAAGGTACTT
TGCAGACTCATTTAGGTTAAGACCTTATCACTATTTAATTACTCGTATTTTGGGGGGEGATGATCTTCATAAAGGCCAAGGTACTT
TGCAGACTCAT T TAGGT TAAGACCTTATCACTAT T TAAT TACTCGTAT T TTGGGGGEEGATGATCTTCATARAAGGCCAAGGTACTT
TGCAGACTCAT T TAGGT TAAGACCTTATCACTAT T TAATTACTCG TAT T TTGGGGGGEGATGATCTTCATAAAGGCCAAGGTACTT
CGCAGATTCATTTAAATTAAGACCTTACCACTATTTAATTACCCGTATTTTAGGGGGEGACGATCTTCATAAAGGACAAGGTACTT
TGCAGATTCAT T TAAGT TAAGACCTTACCACTATTTAGT TACTCG TAT T TTAGGGGGAGACGATCTTCATARAAGGTCAAGGTACTT
TGCGGACTCAT T TAGGL TAAGACCTTATAACTAT T TAATTACTCG TATTTTAGGGGGEGATGATCTCCATAAAGGCCAAGGTACTT
TGCAGATTCATTTAGGTTAAGACCTTATCACTATTTAATTACTCGTATTTTAGGGGGEGATGATCTCCATAAAGGCCAAGGTACTT
TGCAGATTCAT T TAAGT TAAGACCTTACCACTAT T TAAT TACTCGTAT T TTAGGGGGAGATGATCTTCATARAAGGTCAAGGTACTT
TGCAGATTTAT T TAAGT TAAGACCTTATCACTAT T TAATTACTCG TATTTTAGGGGGEGATGATCTCCATAAAGGCCAAGGTACTT
TGCAGATTCATTTAAGTTAAGACCTTACCACTATTTAGT TACTCGTATTTTAGGGGGAGACAATCTTCATAAAGGTCAAGGTACTT
TGCGGACTTAT T TAAGT TAAGACCTTACCACTATTTAATTACTCGTATTTTAGGAGGAGACGATCTTCATAAAGGTCAAGGTACTT
TGCGGACTTATTTAAGT TAAGACCTTACCACTATTTAATCACCCGTATTTTAGGAGGAGACGATTTTCATAAAGGCCAAGGTACTT
TGCGGACTTATTTAAGTTAAGACCTTACCACTATTTAATCACCCGTATTTTAGGAGGAGACGATTTTCATAAAGGCCAAGGTACTT
TGCGGATGTATTTAAGTTAGTACCTTACCACTATTTAATCACCCGTATTTTAGGGGGAGACGATCTTCATAAAGGTCAGGGTACTT
TGCGGATGTAT T TAAGT TAGTACCTTACCACTAT T TAATCACCCGTATTTTAGGGGGAGACGATCTTCATAAAGGTCAGGGTACTT
TGCAGATTCATTTAAGTTAAGACCTTACCACTATTTAATTACTCGTATTTTAGGAGGAGATGATCTTCATAAAGGTCAAGGTACTT
TGCAGACTCTT T TAAGT TAAGACCTTACCACTAT T TAATTACTCG TATTTTGGGGGGAGACGATCTTCATAAAGGTCAAGGTACTT
TGCCGACTCTT T TAAATTAAGGCCTTACCATTAT T TAAT TACTCG TAT T TTAGGGGGAGATGATCTTTATAGAGGCCAAAGTACTT
TGCAGATTCAT T TAAGT TAAGACCTTACCACTAT T TAATTACTCGTAT T TTAGGGGGAGATGATCTTCATAAAGGCCAAGGTACTT
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alcyonium_digitatum_mutS
primnoa_resedasformis_muts
sinularia_peculiaris_muts
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_sldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthya_castanea_mutSs
dendronephthya_gigantea_muts
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthya_suensoni_muts
junceella_fragilis_muts
keratoisidinae_muts rev
echinogorgia_complexa_mutSs
euplexaura_crassa_muts
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_mutS
acanella_sburnea_mutsS rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_kenejei_muts
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japanicum_muts rev
helipora_coerilea_muts
stylatula_elongata_mutS
renilla_muelleri_muts
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dendronephthya_gigantea_muts
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthyva_suensoni_muts
junceella_fragilis_muts
keratoisidinae_muts rev
echinogorgia_complexa_muts
euplexaura_crassa_mutS
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_mutS
acanella_eburnea_muts rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_mutS
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japanicurm_muts rev
helipora_coerilea_muts
stylatula_elongata_mutS
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_mutS
primnoa_resedasformis_mutS
sinularia_peculiaris_muts
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_mutS
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthyva_castanea_muts
dendronephthya_gigantea_muts
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthya_suensoni_muts
junceella_fragilis_muts
keratoisidinas_mutS rev
echinogorgia_complexa_muts
euplexaura_crassa_muts
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_mutS
acanella_sburnea_muts rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_mutS
corallium_konaojoi_muts
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japonicum_mutS rev
heliopora_coerulea_mutS
stvlatula_elongata_mutS
renilla_muelleri_mutS

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_mutS
primnoa_resedasformis_muts
sinularia_peculiaris_mutS
narella_hawaiinensis_mutS
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthva_castanea_mutS
dendronephthya_gigantea_muts
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthya_suensaoni_muts
junceella_fragilis_muts
keratoisidinas_muts rev
echinogorgia_complexa_muts
euplexaura_crassa_mutS
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_mutS
acanella_sburnea_mut5 rev
sibagogorgia_cauliflora_mutS
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_mutS
corallium_rubrum_mutS rev
paracorallium_japonicum_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_elongata_muts
renilla_muslleri_muts

Consensus

Conservation

2‘5‘00 z.slzo 1.?10 2‘5‘50
TTGAGGTCGAAATGAGAGATCTTTCAACTATAT TAAAGC TAGCTAATTATAACAGTCTAATAT TGGGGGACGAAATTTGTCATGGA
TTGAGGET CGAAATGA GAGAT CTTTCAAC TATAT TAAAGC TAGCTAATTATAACAGTTTGATAT TAGGGGACGAAATTTGTCATGGA
TTGAGGTCGAAATGAGAGATC T TTCAACTATAT TAAAGC TAGCTAATTATAACAGTTTAATATTAGGGGACGAAATTTGTCATGGA
TTGAGGTCGAAATGAGAGATC TETCAACTATAT TAAAGC TAGCTAATTATAACAGTT TAATATTAGGTGATGAGATTTGCCATGGE
TTGAGGT CEAAATGAGAGATCTTTCAACTATAT TAAAGCTAGCTAATTATAACAGTTTAATATTAGGTGATGAAATTTGCCATGGT
TTGAGGTCGAAATGAGAGATCTTTCAACTATAT TAAAGC TAGCTAATTATAACAGTTTAATAT TGGGGGACGAGATTTGTCATGGA
TTGAGGET CEAAAT A GAGATCTTTCAACTATAT TAAAGCTAGCTAATTATAACAGTTTAATAT TAGGGGACGAAATTTGTCATGGA
TTGAGGT CGAAATGA GAGAT C T TTCAAC TATAT TAAAGC TAGCTAATTATAACAGTTTAATATTAGGGGACGAAATTTGTCATGGA
TTGAGGTCGAAATGAGAGATCTTTCAACTATAT TAAAGCTAGCTAATTATAACAGTTTAATATTAGGGGACGAAATTTGTCATGGA
TTGAGGET CGAAATGAGAGAT C T TTCAACTATAT TAAAGC TAGCTAATTATAACAGTTTAATAT TAGGGGACGAAATTTGTCATGGA
TTGAGGT CGAAATGA GAGAT C T TTCAAC TATAT TAAAGC TAGCCAATTATAACAGTTTAATATTAGGCGATGAAATTTGCCATGGE
TTGAGGTCGAAATGAGAGATCTCTCAACTATAT TAAAGC TAGCTAATTATAACAGTTTAATATTAGGTGATGAGATTTGCCATGGE
TTGAGGTTGAAATGAAAGATCTTTCAACTATAT TAAAGCTAGCTGATTATAACAGTTTAATAT TAGGTGATGAAATTTGTCATGGA
TTGAGGT CGAAATGAGAGATCTTTCAACTATAT TAAAGCTAGCTAATTATAACAGCTTAATATTAGGCGACGAAATTTGTCATGGA
TTGAGGTTGAAATGAGAGATCTTTCAACTATAT TAAAGC TAGCTAATTATAACAGTT TAATATTAGGTGATGAGATTTGCCATGGE
TTGAGGE T CEAAATGAGGEGAT CTTTCAACCATAT TAAAAT TAGCTAATTATAACAGCTTAATAT TAGGCGACGAAATTTGTCATGGA
TTGAGGT CGAAATGAGAGATCTCTCAACTATAT TAAAGCTAGCCAATTATAACAGTTTAATATTAGGTGATGAGATTTGCCATGGE
TTGAAGTAGAAAT GAGAGAT CTTTCAACTATAT TAAAGCTAGCTGATTATAGCAGTTTAATAT TAGGGGATGAGATTTGCCATGGET
TTGAAGTAGAAATGA GAGAT C T TTCAAC TATAT TAAAGC TAGCTGATTATAGCAGTTTAATAT TAGGGGATGAGATTTGCCATGGT
TTGAAGTAGAAATGAGAGATC T TTCAAC TATAT TAAAGCTAGCTGATTATAGCAGTTTAATAT TAGGGGATGAGATTTGCCATGGT
TTGAAGTAGAAATGAGAGATCTTTCAACTATAT TAAAGC TAGCTGATTATAGCAGTTTAATAT TAGGGGATGAGATTTGCCATGGT
TTGAAGTAGAAATGA GAGAT C T TTCAAC TATAT TAAAGC TAGCTGATTATAGCAGTTTAATAT TAGGGGATGAGATTTGCCATGGT
TCGAGGT CGAAATGAGAGAT CTTTCAACTATAT TAAAGT TAGCTAATTATAATAGTTTAATATTAGGTGATGAGATTTGCCATGGA
TTGAGGTCGAAATGAGAGATCTTTCGACTATAT TAAAGC TAGCTAATTCTAACAGTTTAATATTAGGCGATGAAATTTGCCATGGE
TTGAGGTAGAAATGAGAGATCTCTCGACTATAT TAAAGC TAGCTAATTATAATAGTTTAATATTAGGCGATGAAATATGCCATGGA
TTGAGGT CGAAATGAGAGATCTTTCAACTATAT TAAAGCTAGCTAATTATAACAGTTTAATATTAGGGGATGAAATTTGCCATGGA

o ] 1 j |
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A A GAAGTTAGTTCAGGAGCAGCAATATTAGCTGCAACAATTGAAAGATTAACAGCTGCACAAACTAGTTTTGTTCTTTCTACTCA
A GAAGTTAGTTCAGGAGCAGCAATATTAGCTGCAACAATTGAAAGATTAACAGCTGCACAAACTAGTTTCGTTCTTTCTACTCA
ACAGAAGTTAGTTCGGGAACAGCGATATTAGCTGCAACAATTGAAAGATTAACAGCTGCACAAACTAGTTTCGTTCTTTCTACTCA
ACAGAAGTTAGTTCAGGGTTAGCAATATTAGCCGCAACAATTGAAAGATTGACAGCTGCACGAACTAGTTTCGTTCTTTCTACTCA
ACAGAAGTTAATTCAGGGCTAGCAATATTAGCTGCAACAATTGAAAGATTAACAGCTGCACAAACTAGTTTCGTTTTGACCACTCA
ACAGAAGTCAGTTCAGGGGEGCAGCAATATTAGCTGCGACAATTGAAAGATTAACAGCTGCACAAACTAGTTTTIGTTCTTTCTACTCA
A A GAAGT CAGTTCAGGGACAGCAATATTAGCTGCAACAATTGAAAGATTAACAGCTGCACAAACTAGTTTTIGTTCTTTCTACTCA
ACAGAAGT CAGTTCAGGGACAGCAATATTAGCTGCAACAATTGAAAGATTAACAGCTGCACAAACTAGTTTTGTTCTTTCTACTCA
ACAGAAGTCAGTTCAGGGACAGCAATATTAGCTGCAACAATTGAAAGATTAACAGCTGCACAAACTAGTTTTIGTTCTTTCTACTCA
ACAGAAGT CAGTTCAGGGACAGCAATATTAGCTGCAACAATTGAAAGATTAACAGCTGCACAAACTAGTTTTGTTCTTTCTACTCA
ACA GAAGTTAATTCE GGG L TAGCAATATTAGCTGCAACAATTGAAAGEGTTGGCAGCTGCACGAACTAGCTTCGTTCTTTCTACTCA
ACAGAAGTCAGTTCAGGGACAGCAATATTAGCTGCAACAATTGAAAGATTGACAGCTGCACGAACTAGT TTCGETCTTTCTACTCA
ACA GAAGTTAGTTCAGGAACAGCAATATTGGCTGCAACAATTGAAAGATTAACAGCTGCACTGACTAGTTTTGTTCTTTCTACTCA
ACAGAGGTCAGTTCAGGGACAGCAATATTAGCTGCAACAATTGAAAGATTAACAGCTGCACAAACTAGTTTCGTECTTTCTACTCA
ACAGAAGTTAGTTCCGGGETAGCAATATTAGCTGCCACAATTGAAAGATTGACAGCTGCACAAACAAGTTTTIGTTCTTTCTACTCA
A CAGAAGTTAGT T CAGGAACAGCCATATTGGCTGCAACAATTGAGAGATTAGCAGCTGCACAAACTAGT TTCGCECTCTCTACTCA
ACAGAAGTCAGTTCAGGGTTAGCAATATTAGCTGCAACAATTGAAAGATTGACAGCTGCACGAACTAGT TTTIGETCTTTCTACTCA
A A GAAGT CAATTC L GGG TAGCAATAT TAGCGGCAACAATTGAAAGATTAACAGCTGCACGAACTAGTTTCGTTCTGACTACTCA
A A GAAGT CAATTCAGGG L TAGCAATATTAGCTGCAACAATCGAAAGATTAACAGCTGCACGAACTAGTTTCGTTCTGACTACTCA
ACAGAAGTCAATTCAGGGLTAGCAATATTAGCTGCAACAATCGAAAGATTAACAGCTGCACGAACTAGTTTCGTTCTGACTACTCA
A A GAAGT CAGTTCAGGG L TAGCAATATTAGCTGCAACAATTGAAAGATTAACAGCTGCACGAACTAGTTTCGTTCTGACTACTCA
ACA GAAGT CAGTTCAGGG L TAGCAATATTAGCTGCAACAATTGAAAGATTAACAGCTGCACGAACTAGTTTCGTTCTGACTACTCA
ACAGAAGTTAGTTCAGGGTTAGCAATATTAGCTGCGACAATTGAAAGATTAACAGCTGCACGAACTAGTTTCGTTCTTTCTACTCA
ACAGAAGTTAGTTCEGGGTTAGCAATATTAGCTGCAACAATTGAAAGGTTAACAGCTGCACGAACTAGTTTCGTTCTTTCTACCCA
ACAGAAACTAGTTCE GGG T TAGCAATATTAGCCGCAACAATTGAAAGGTTGTCAATTGCACGAACTAGTTTCGTTCTTACTACTCA
ACAGAAGTCAGTTCAGGGATAGCAATATTAGCTGCAACAATTGAAAGATTAACAGCTGCACNAACTAGTTTCGTTCTTTCTACTCA
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] 1
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TCTACATCAAGTTTGTTCTTTAATTGATTCACCAGTTCGGTACTATCATTTATCTGTTATTCAACAAGAAGATTTGGGCCTAATTT
TCTACATCAAGTTTGTTCTTTAATTGATTCACCAGTTCGGTACTATCATTTATCTGTTATTCAACAAGAAGATTTGGGGCTAATTT
TTTACATCAAGT TTGTTCTTTAATTGAT TTGCCAGTTCGGTGCTATCATTTATCTGT TATTCAACAAGAAAATTCGGGCCTAATTT
CCTACATCAAGTTTGTTCTTT GATTGATTCACCAGTTCGGTATTATCATCTATCTGTTATTCAGCGAGAAGATTTAGGGATAATTT
TCTACATCAAGTTTGTTCTTTGATTGATTCACCAGTTCGGTGTTATCATCTATCTGTCATTCAACAGGAAG GTTTAATTT
TTTACATCAAGTTTTI TTCTTTAATTGATTCGCCAGTTCGGTGCTATCATTTATCTGT TATTCAACAARAAGATTTGGGCCTAATTT
TTTACATCAAGT TTTI TTCTTTAATTGAT TCGCCAGTTCGGTGCTATCATTTATCTGTTATGCAACAARAAAGATTTGGGCCTAATTT
TTTACATCAAGTTTT TTCTTTAATTGATTCGCCAGTTCGGTGCTATCATTTATCTGTTATGCAACAAAAAGATTTGGGCCTAATTT
TTTACATCAAGTTTT TTCTTTAATTGATTCGCCAGTTCGGTGCTATCATTTATCTGT TATGCAACAAAAAGATTTGGGCCTAATTT
TTTACATCAAGT TTT TTCTTTAATTGAT TCGCCAGTTCGGTGCTATCATTTATCTGTTATGCAACAARAAAGATTTGGGCCTAATTT
CCTACATCAAGTTTGTTCTTTAATTGAT T TACCAGTTCGATATTATCATCTATCTGTTATTCAGCGAGAAGATTTAGGTATAATTT
CCTACACCAAGTTTGTTCCCTAATTGATTCACCAGTTCGGTATTATCACCTATCTGTTATTCAGCGAGAAGATTTAGGTATAATTT
TTTACATCAAGT TTT TTCTT T AAT CAAT TCTCCAGTTCGGTGCTATCATTTATCTGT TATTCAGCAAGAAGGTTTTGGCCTAATTT
TTTACATCAAGT TTTI TTCTTTAATTGAT TCGCCAGTTCGGTGCTATCATTTATCTGTTATTCAACAAGAAGATTTGGGCCTAATTT
CTTGCATCAAGTTTGTTCTTTACTTGCAGC CCCAGTTCGGTGCTATCACCTATCTGTTATTCAGCGAAAAGATTTAGGTCTAATTT
TCTGCATCAAGTTTTI TTCTTTAATTGGC TCGCCAGTTCGGTGCTATCACTTATCTGT TATTCAACAARAAAGATTTGGGCCTAATTT
CCTACACCAAGTTTGTTCECTAATTGATTCACCAGTTCGGTATTATCACCTATCTGTTATTCAGCGAGAAGATTTAGGTATAATTT

2,740
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TCTACATCAAGTTGT TTCTCTAATTGATTCCCCAGTTCGGTGTTATCATCTATCTGTTATTCAGCAAGAAG- -----GTATAATTT
TTTACATCAGGTTTGTTCTCTAATTGATTCACCGGTTCGGTGTTATCATCTATCTGTTATTCAGCAAGAAG- S-GTATAATTT
TTTACATCAGGTTTGTTCTCTAATTGATTCACCEGGTTCGGTGTTATCATCTATCTGTTATTCAGCAAGAAG - - -GTATAATTT
TCTACATCAAGTTTGTTCTCTGATTGATTCACCAGTTAGGTGTTATCATCTTITCTGTTATTCAGCAAGAAG- - - - - -GTATAATTT
TCTACATCAGGTTTGTTCTETGATTGATTCACCAGTTCGGTGTTATCATCTITCTGTTATTCAGCAAGAAG: =---~ GGATAATTT

CCTACATCAAGTTTGTTCTTTAATTGATTCACCAGTTCGGTATTATCATCTATCTGTTATTCAGCGAGAAGATTTAGGTCTAATCT
CCTACATCAAATTTGTTCTTTAATTGATTCACCAGTTCGATATTACCATCTATCTGTTATTCAGCGAGAAGATTTAGGTATAATTT
CCTACATCAAGTCTGTTCTTTAATTGATTCACCAGTTCAATATTATCATCTATCAGTTATTCAGCGAGAAGATTT GGGAATAATTT
TCTACATCAAGT TTGTTCTTTAATTGAT TCACCAGTTCGGTGTTATCATCTATCTGTTATTCAGCAAGAAGATTTGGGTCTAATTT

2,760
I

ATGAACGTAAATTGAAGC CTGGAC CCGGGC CCTCTCAATATGGCATTGAAGTTATGGGCCACATAATTAATGATAAAAAATTTTAT
ATGAACGTAAATTGAAACCTGGAC CAGGGC CCTCTCAATATGGCATTGAAGTTATGGGCCACATAATTAATGATAAAAAATTTTAT
ATGAACGTAAATTGAAACCTGGCC CAGGGC CCTCTCAATATGGCATTGAAGTTATGGGTCATATAATTAATGATAAAAAATTTTAT
ATGAACGTAAATTGAAACCTGGTC CAGGGC CCTCTCAATATGGCATCGAAGTTATGGGGCACATAATTAATGACAGAGAGTTTTAT
ATGAACGTAAATTGAAACCTGGLC CAGGGC CCTCTCAATATGGCATTGAAGTTATGGGGCACATCATTAATAACAAAGAGTTTTAT
ATGAACGTAAATTGAAACCTGGTCCEGGACCCTCCCAATATGGCATTGAAGTTATGGGCCACATAATTAATGACAAAAAATTTTAT
ATGAACGTAAATTAAAACCTGGTC CEGGACCCTCCCAATATGGCATTGAAGTTATGGGCCACATAATTAATGACAAAAAATTTTAT
ATGAACGTAAATTAAAACCTGGTC CEGGACCCTCCCAATATGGCATTGAAGTTATGGGCCACATAATTAATGACAAAAAATTTTAT
ATGAACGTAAAT TAAAACCTGGTCCEGGACCCTCCCAATATGGCATTGAAGTTATGGGCCACATAATTAATGACAAAARATTTTAT
ATGAACGTAAATTAAAACCTGGTC CEGGACCCTCCCAATATGGCATTGAAGTTATGGGCCACATAATTAATGACAAARAAATTTTAT
ATGAACGTAAATTAAAACCTGGCC CAGGGC CTTCTCAATATGGCGTCGAAGTTATGGGACACATAATTAATGACAAAGAGTTTTAT
ATGAGCGTAAATTGAAACCTGGTC CAGGGC CCTCTCAATATGGCATCGAAGTTATGGGGCACATAATTAATGACAGAGAGTTTTAT
ATGAACGTAAATTAAAACCTGGCC CAGGACCCTCCCAATATGGCATTGAAGTTATGGGCCACATAATAAATGACAAAAAATTTTAT
ATGAACGTAAATTGAAACCTGGCC CAGGGC CCTCCCAATATGGCATTGAAGTTATGGGCCACATAATTAATGACAAAAAATTTTAT
ATGAGCGTAAATTAAAACCCGGTC CAGGGC CCOCTCAATATGGCATCGAAGTAATGGGCCACATAATTAATGACAGAGAGTTTTAT
ATGAGCGTAAATTGAAACCTGGTC CAGGGC CCTCCCAATATGGCATTGAAGTTATGGGGCACATAATTAATGACAAAAAATTTTAT
ATGAGCGTAAATTGAAACCTGGTC CAGGGC CCTCTCAATATGGCATCGAAGTTATGGGGCACATAATTAATGACTGAGAGTTTTAT
ATGAACGTAAATTGAAACCTGGTC CAGGGC CCOCTCAATATGGCATTGAAGTTATGGGGCACATAATTAATGACAGAGAGTTTTAT
ATGAGCGTAAATTGAAACCTGGTCCEGGGC CCCCTCAGTATGGCATTGAAGTTATGGGGCACATAATTAATGACAGAGAGTTTTAT
ATGAGCGTAAATTGAAACCTGGTC CEGGGC CCOCTCAGTATGGCATTGAAGTTATGGGGCACATAATTAATGACAGAGAGTTTTAT
ATGAACGTAAATTGAAACCTGGTC CEGGGCCCCCTCAGTATGGCATTGAAGTTATGGGGCACATAATTAATGACAGAGAGTTTTAT
ATGAACGTAAATTGAAACCTGGTC CEGGGC CCOCTCAGTATGGCATTGAAGTTATGGGGCACATAATTAATGACAGAGAGTTTTAT
ATGAGCGTAAATTGAAACCTGGTC CAGGGCCCTCTCAATATGGAATTGAAGTTATGGGACACATAATTAATGATAGAGAGTTTTAL
ATGAGCGTAAATTAAAACCTGGCC CAGGGC CCTCCCAATATGGCATCGAAGTTATGGGTTATATTATTAATGACAAAGAGTTTTAT
ATGAACGTAAATTAAAACCTGGTC CAGGGC CCTCCCAATATGGCATCGAAGTTATGGGGCATATTATTAACGATAAAGAGTTTTAT
ATGAACGTAAATTGAAACCTGGTC CAGGGCCCTCTCAATATGGCATTGAAGTTATGGGGCACATAATTAATGACAAAGAGTTTTAT
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alcyonium_digitatum_muts
primnoa_resedasformis_muts
sindlaria_peculiaris_mutS
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendrenephthya_castanea_muts
dendronephthya_gigantea_muts
dendronephthva_mollis_mutS
dendrenephthya_suensoni_muts
junceella_fragilis_mutS
keratoisidinas_muts rev
echinogorgia_complexa_mutS
euplexaura_crassa_muts
briareum_asbestinum_mutS
pseudopterogorgia_bipinnata_mutS
acanella_sburnes_muts rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_mutsS
corallium_konojoi_muts
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japanicum_muts rev
heliopora_coeralea_muts
stylatula_elongata_muts
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_muts
primnoa_resedaeformis_muts
sindlaria_peculiaris_mutS
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthya_castanea_mutS
dendronephthva_gigantea_mutS
dendronephthya_mollis_muts
dendronephthya_suensoni_muts
junceella_fragilis_mutS
keratoisidinas_muts rev
echinogorgia_complexa_muts
euplexaura_crassa_mutS
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_mutS
acanella_sburnea_muts rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corsllium_slatius_muts
corallium_konojoi_muts
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japonicurm_muts rewv
heliopora_coeralea_muts
stylatula_elongata_muts
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_mutS
primnoa_resedaeformis_muts
sinularia_peculiaris_muts
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthya_castanea_mutS
dendronephthya_gigantea_muts
dendronephthya_mollis_muts
dendranephthya_suensoni_muts
junceella_fragilis_mutS
keratoisidinae_mut3 rev
echinogorgia_complexa_muts
euplexaura_crassa_muts
briareum_asbestinum_mutS
pseudopterogorgia_bipinnata_rmuts
acanella_esburnea_mutS rev
sibagogoragia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_kanojoi_muts
corallium_rubrum_mutS rev
paracorallium_japonicum_mutS rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_slongata_mutS
renilla_muelleri_mutS

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_muts
primnoa_resedaeformis_muts
sinularia_peculiaris_mutS
narella_hawaiinensis_muts
paraminabea_aldersladei_muts
scleronephthya_gracillimum_muts
dendronephthya_castanea_muts
dendronephthya_gigantea_muts
dendronephthya_mollis_mutS
dendronephthya_suensoni_muts
junceella_fragilis_muts
keratoisidinae_muts rev
echinogorgia_complexa_muts
euplexaura_crassa_muts
briareum_ashestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_muts
acanella_sburnea_mutS rev
sibagogorgia_cauliflara_muts
corallium_glatius_muts
corallium_kenojoi_muts
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japonicur_muts rev
heliopora_coerulea_muts
stylatula_elongata_muts
renilla_muelleri_muts

Consensus

Conservation

2,240 2,280 2,220 2,500 2,920
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ACAAGTGCT TTGAAATATCGTAAACTCATTAACTGGGAGCCACCA - ----TCCCGAAGT - -- - - - CAGTCTAGTTCTTTAAC
ACAAGTGCTTTGAAATATCGTAAACTTATTAAT TGGGAGCCGTCA ---TCCCGAAGT ------ GAGCCTAATTCTTTAAC
AATAGTGCT TTGAAATATCGTAAACTTATTAAT TGGGAGTTACCA - ----TCCCGAAGT - -- - - - GAGTTTAGCCCTTTAAC
ACTAATGCT TTAAAATATCGTAAACTTATTAAT TGGAAGTCACCATCCCCACGGCCCCGAAGT - - - - - - AAGTC=-ssmmmlsmn==
AGTAGTGCT TTAAAATATCGT AAACTTATTAAT TGTAAATTACCACCTTTGEGGGCTCCGAAGT - - - - - - AAGTCGGGTTCTTTACC

AATAGCGCT TTAAAATATCGTAAACTTATTAACTGGGAGCCATCA ---TCCCGAAGT - -- - - - GGGCCAAGTTCTTTAAC
AATAGTGCT TTAAAATATCGTAAACTTATTAACTGGGAGCCACCA ---TCCCGAAGT - -- - - - CGGTTAAGTTCTTTAGC
AATAGTGCTTTAAAATATCGTAAACTTATTAACTGGGAGCCACCA ---TCCCGAAGT - - - - - - GEGTTAAGTTCTTTAGC
AATAGTGCTTTAAAATATCGT AAACTTATTAACTGGGAGCCACCA --=TCCCGAAGT - -- - -~ GGEGTTAAGTTCTTTAGC
AATAGTGCT TTAAAATATCGTAAACTTATTAACTGGGAGCCACCA - ----TCCCGAAGT - -- - - - CGGTTAAGTTCTTTAGC
AGAAGCGCCTTAAAATATCGT AAACTTATTAAT TGGAAGTCGCCGTCCCTGAGGCCCCAAAGT - - - - - - AAGTCTAGTTCTTTAGC
ACTAATGCT TTAAAATATCGT AAACTTATTAAT TGGAAGTCACC - - -CCAAAAGCCCCAAAGT - - - - - - AAGTCTGATTCTTTGAC
AATAGTGCTTTGAAATATCGTAAACTTATTAACTGGGAACCACCA ----TCTCAAATT------ AAGTCAAGTTCTTTAAC
AATAGTGCTTTGAAATATCGTAAACTTATTAACTGGGAACCACCA - ----TCCCGAAGT - - - - - - GAGTCAAGTTCTTTAAC

AGCAGTGCT TTAAAATATCGT AAACTTATTAAT TGGAAGTCATCATCCTTACAGCCCCGAAGT GAAAGT AAGTCAAATTCTTTAAC

AGTAGTGCTTTAAAATATCGTAAACTTATTAACTGGGEGGCCACCA - ----TCCCGAAGT - ---- - GAGTTAAGTTCTTTAAC
ACTAATGCT TTAAAATATCGTAAACTTATTAAT TGGAAGTCACCATCCCTGCGGCCCCAAAGT - - - - - - AAGTCTAATTCTTTAAC
AGTAGTGCT TTAAAATATCGT AAACTTATTAAT TGTAAATCACCACCTTTGTGGCCCCAAAGT - - - - - - AAGTCTGGTTCTCTGCC
AGTAGTGCT TTAAAATATCGTAAACTTATTAAT TGTAAATCACCACCTTTGTGGCCCCAAAGT - - - - - - AAGTCAGGTTCCTTACC

AGTAGTGCT TTAAAATATCGTAAACTTATTAAT TGTAAATCACCACCTTTGTGGCCCCAAAGT
AGTAGTGCT TTAAAATATCGTAAACTTATTAAT TGTAAATCACCACCCCTGTGGCCCCAAAGT
AGTAGTGCT TTAAAATATCGTAAACTTATTAAT TGTAAATCACCACCCCTETGGCCCCAAAGT
AGTAGTGCT TTGAAATATCGTAAACTTATTAAT TGGAAGTCACCATCCCTGCGACCCCGAAGT - - - - - - GAAACCAGTTCTTTAGC
AGTAGTGCT TTAAAATATCGTAACCTTGTTAAT TGGAAATCACC - - ---BGCCCCGAAGT - -- - - - AAATCTAGTTCTTTAGC
ATTAGTGCT TTAAAATATCGTAAACTTATTGAT TGTAAATCAA - - - AAAAGAATCCCAAGTCTAGCTCTTTAAC
AGTAGTGCT TTAAAATATCGTAAACTTATTAAT TGGAAGTCACCA - AAGTCNAGTTCTTTAAC

------ AAGTCAGGTTCCTTACC
------ AAGTCTGGTTCTTTACC
------ AAGTCTGGTTCTTTACC

2.940 2,980
]

2,520
]

2.000
|

|
AGTTTTCCGTCCECTCTAAATATAATGCTCGAGT TTTTAT TGATTCGTGTGAAATATGCGGEBGCTCCAGCGGAGGCTATCCACCACA
AGTTTTCCGTCCTTCTAAATATAATGT TCGAGT TTTTAT TGATTCGTGTGAAATATGCGGAGCTCCAGCGGAGGCTATCCACCACA
AR TATTCCGCCC T T C TAAATATAATGCTCAAGT TTTTAT TGATTCGTGTGAAATATGCGGAGCTCCAGCAGAGGCTATTCACCACA
AGCATTCCGCCC T CTAAATATAATTCTAAAGT TTTTAT TGACTCGTGTGAAATATGTGGAGCTCCAGCGGAGGCTATCCATCATA
AGTATTTCGTCCTTCTAAATATAGTTCGCAAGT TTTTAT TGACTCGTGTGAAATATGTGGAGCTCCAGCGGAGGCTATACATCATA
AGTATTCCGCCCTTCTAGATATAATGCTCAAGT TTTTAT TGATTCGTGTGAAATATGCGGAGCTCCAGCGGAAGCTATCCACCACA
AGTATTCCGCCC T T C TAAATATAATGCTCAAGT TTTTAT TGATTCGTGTGAAATATGCGGAGCTCCAGCGGAAGCTATCCACCACA
AGTATTCCGCCCTTCTAAATATAATGCTCAAGT TTTTAT TGATTCGTGTGAAATATGCGGAGCTCCAGCGGAAGCTATCCACCACA
AGTATTCCGCCC T T CTAAATATAATGCTCAAGT TTTTAT TGATTCGTGTGAAATATGCGGAGCTCCAGCGGAAGCTATCCACCACA
AGTATTCCGCCC T T CTAAATATAATGCTCAAGT TTTTAT TGATTCGTGTGAAATATGCGGAGCTCCAGCGGAAGCTATCCACCACA
AGTATTCCGCCC T T CTAAATATAATACTAAAGT TTTTAT TGACTCGTGTGAAATATGTGGAGCCCCTGCGGAGGCCATCCATCATA
AGTATTCCGCCC CT CTAAATATAATT CTAAAGT TTTTATCGATTCGTGTGAAATATGTGGAGCTCCAGCGGAGGCTATCCATCATA
AGTATTCCGCCC T T C TAAATATAATGCTAAAGT TTTCAT TGATTCGTGTGAAATATGCGGAGCTCCGGCGGAGGCTATTCACCACA
AGTATACCGCCC T T CTAAATATAATGCTCAAGT TTTTAT TGATTCGTGTGAAATATGCGGAGCTCCAGCGGAGGCTATCCACCACA
AGTATTCCGC L T T CTAAATATAATACTCAAGT TTTTAT TGACTCATGTGAAATATGCGGAGCTCCAGCGGAGGCTATCCATCACA
AGTATTCCGCCC CT CTAAATATAATGCTCAAGT TTTTAT TGATTCGTGTGAAATATGCGGAGCCCCAGCGGAGGCTATTCATCACA
AGTATTCCGCCC T T CTAAATATAATTCTAAAGT TTTTAT TGATTCGTGTGAAATATGTGGAGC TCCAGCGGAGGCTATCCATCATA
AGTATTCCGTCC T T CTAAATATAACCCTCAAGT TTTTAT TGACTCGTGETGAAATATGTGGAGCTCCAGCGGAGGCTATACATCATA
AGTATTCCGTCC T TCTAAATATAATCCTCAAGT TTTTAT TGACTCGTGTGAAATATGTGGAGCTCCAGCGGAGGCTATACATCATA
AGTATTCCGTCCTTCTAAATATAATCCTCAAGT TTTTAT TGACTCGTGTGAAATATGTGGAGCTCCAGCGGAGGCTATACATCATA
AGTATTCCGTCC T T CTAAGTATAATTCTCAGGT TTTTAT TGACTCGTGTGAAATATGTGGAGCTCCAGCGGAGGCTATACATCATA
AGTATTCCGTCCTTCTAAGTATAATCCTCAGGT TTTTAT TGACTCGTGTGAAATATGTGGAGCTCCAGCGGAGGCTATACATCATA
AGTATTCCGTCC T TCTAAATATAATACTCAAGT TTTTAT TGACTTGTGTGAAATATGTGGAGCTCCAGCGGAGGCTATCCACCATA
AGTATTCCGCCCCT CTAAATATAATACTAAAGT TTTTAT TGACTCGTGTGAAATATGTGGAGCCCCAGCAGAGGCCGTCCATCATA
AGTGTTTCGTCC T CTAAATATAACTCTAAAGT TTTTAT TGACTCATGTGAAATATGCGGEGCTCCAGCAAAGGCCATTCATCATA
AGTATTCCGCCC T TC TAAATATAATGCTCAAGT TTTTAT TGATTCGTGTGAAATATGCGGAGCTCCAGCGGAGGCTATCCATCATA

[ | ] | I

2.040
|
TTCAACCTAAGAATCAACTAAAAAATCAACCCAAGAAATTATGTAATAGA
TTCAACCTAAGAATCAACTTAAAAGTCAACCCAGTAARATTATGTAATAGA
TTCAACCTAAGAGTGAATTTAAAAGTCAACCTGAAAAATTATGTAATAGA -

2,020 2,060
I |

EE - AEEEEE
EE . \EEEEE

TTAAACCTAAGAG ATTATGTG: - - -GGGGGCACTCCTTCAATTTG
TTAAACCTAAAAA ACTATGTARR- - - - -GGGGACACCCCTTECAATTTA
TTCAACCTGAARA ATTATCTAATAGA----------- - - -AG-- -
TTCAACCTGAAAA - SATTATGTAATAGA - E -AEEEEE
TTCAACCTGAAAA - SATTATGTAATAGA - = -AEEEEE
TTCAACCTGAAAA - SATTATGTAATAGA - R -AEEEEE
TTCAACCTGAAAA -=-AG----
TTAAGCCTAAGAA GGEGCACTCCCTCAATTTA
TTAAGCCTAAGAG - FATTATATAAATTATATAATAATTCTAATAGGGGGCACTCCTTCAATTTG
TECAACCTAAGAA - CATCAGGTGATAGA - - - - ------------mmm - o - -GGATTA
TTCAACCTAAGAA - SATCATGTGATAGA - - - - ------------------- - -AGATTG
TTAAACCTAAGAG ATTATGTAG CCGAAATTTG
TTCAACCTAAAAA ATTACGTAGTAGA - AGATTG
TTAAGCCTAAAAG - SATTATATAA- - TAGGGGGCACTTCTTCAATTTG
TEAAACCTAAAAA - -ACAAGGTA- - - -GGGGACACTCCTTTAATTTG
TTAAACCTAAARA - -ACTATATA-- - -GGGGACACTCCTTTAATTTG
TTAAACCTAAALA ACTATATA-- - - -GGGGACACTCCTTTAATTTG

TTAAACCCAAAAA
TTAAACCCAAAAA

ACTATGTA-- - -

- -GGGGACACTCCTTTAATETG
- -GGGGACACTCCTTTAATETG

TTAAACCTAAGAG -- -~ -GEGGCACTCCTTCAATTTG
TTAAACCTAAGAA - GAGCTCTTTCAATTTG
Y Y T N ol < I c I CTECTTCAATTTG
TTAAACCTAAAAA - - <= < <o oo m oo mmmm oo oo ATTATGTAA - - o oo oo o mm oo oo CTCCTT-AATTTG

2,120 2140
I I

-------- GTCTAACTTGGTGCCCGTC TG TCAAGC TGTCATTTAGATATTCATAGAAATAAGATCTCTATTTTAGGTTGGAGGEG
———————— GTCTAACTTGGTGCCAGTTTGTTCAAGCTGTCATTTAGATATTCATAGAAATAAGATCTCTATTTTAGGTTGGAAGGG
AATCGAAAATCTAACTTGGTGCCAGTCTGTTCAAGCTGTCATTTAGATATTCATAGAAATAAAATCTCTATTTTAGGTTGGAAGAG
AATCGAAGATCTAACTTGGTGCCAGTGTGCTCAAGTTGTCATTTAGATATTCATAGAAATAAGATCTCTATTTTAGGC TGGAAGAG
AATCGAAGATCTAACTTGGTGCCAGTGTGCTCAAGTTGTCACTTAGATATACATAGAAATAAGATCTCTATTTTAGGCTGGAAGAG
-------- GTCTAACTTGGTGCCAGTCTGCTCAAGCTGTCATTTAGAGATTCATAGAAATAAGATCTCTATTTTAGGTTGGAAGAG
-------- GTCTAACTTGGTGCCAGTCTGCTCAAGCTGTCATTTAGATATTCATAGAAATAAGATCTCTATTTTAGGTTGAAAGAG
-------- GTCTAACTTGGTGCCAGTC TG TCAAGC TGTCATTTAGATATTCATAGAAATAAGATCTCTATTTTAGGTTGAAAGAG
———————— GTCTAACTTGGTGCCAGTCTGCTCAAGCTGTCATTTAGATATTCATAGAAATAAGATCTCTATTTTAGGTTGAAAGAG
-------- GTCTAACTTGGTGCCAGTCTGCTCAAGCTGTCATTTAGATATTCATAGAAATAAGATCTCTATTTTAGGTTGAAAGAG
AATCGAAGATCTAACTTGGTGCCAGTATGCTCAAGCTGTCATTTAGATATTCATAGAAATAAGATCTCTATTTCAGGTTGGAAGAA
AATCGAAGATCTAACTTGGTGCCAGTATGCTCAAGTTGTCATTTARATATTCATAGAAATAAGATCTCTATTTTAGGCTGGAAGAG
AATAGAAGGTCTAACTTGGTGCCAGTCTGCTCAAGCTGTCATCTARAAATTCATAAAAATAGTATCTCTATTTTAGGTTGAAAGAG
AATCGEAGGTCTAACTTGGTGCCAGTT TGCTCAAGCTGTCATTTAGATATTCATAGAAATAAAATCTCTATTTTAGGTTGGAAGAG
AATCGAAGATCTAACTTGGTGCCGETCTGCTCAAGT TG CATTTAGATATTCATAGAAATAAGATCTCTATTTTAGGCTGGAAGAG
AATAGAAGETCTAACTTGGTGCCAGTCTGCTCAGGCTGTCATTTAGATATTCATAGAAATAARATTTCTATTTTAGGCTGGAAGAG
AATCGAAGATCTAACTTGGTGCCAGTATGCTCAAGTTGTCATTTATATATTCATAGAAATAAGATCTCTATTTTAGGCTGGAAGAG
AATCGAAGATCTAACCTGGTGCCAGTGTGCTCAAGTTGTCACTTATCTATCCATAGAAATAAGATATCTATTTTAGGCTGGAARAG
AATCGAAGATCTAACTTGGTGCCAGTETGCTCAAGTTGTCACCTATCTATTCATAGAAATAAGATCTCTATTTTAGGCTGGAARAG
AATCGAAGATCTAACTTGGTGCCAGTGTGCTCAAGTTGTCACCTATCTATTCATAGAAATAAGATCTCTATTTTAGGCTGGAARAG
AATCGAAGATCTAACTTGGTGCCAGTGTGCTCAAGTTGTCACCTATCTATTCATAGAAATAAGATATCTATTTTAGGCTGGAARAG
AATCGAAAATCTAACTTGGTGCCAGTGTGCTCAAGTTGTCACCTATCTATTCATAGAAATAAGATATCTATTTTAGGCTGGAARAG
AATCGAAGATCTAACTTGGTGCCAGTATGCTCAAGCTGTCATTTAGATATTCATAGAAATAARATCTCTATTTTAGGCTGGAAGAG
AATAGAAGATCTAAT TTGGTGCCAGTATGCTCAAGCTGCCATTTAGATATCCATAAAAATAAGATCTCTATTTTAGGCTGGAAGAG
AAT AAAA A GTATAAT TTGGTACCAGTATGCTCAAACTGTCATTTAGATATTCATAGAAATAAGATCTCTATTTTAGGTTGGAARAA
AATCGAAGATCTAACTTGGTGCCAGTCTGCTCAAGCTGTCATTTAGATATTCATAGAAATAAGATCTCTATTTTAGGCTGGAAGAG

3,180 2,120
1 I
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alcyonium_digitatum_mutS
primnoa_resedasformis_muts
sinularia_peculiaris_mutS
narella_hawaiinensis_mutS
paraminabea_aldersladei_mutS
scleronephthya_gracillimum_mutS
dendronephthya_castanea_muts
dendronephthya_gigantea_muts
dendraonephthya_mollis_muts
dendronephthya_suensoni_muts
junceella_fragilis_mutS
keratoisidinae_muts rev
echinogorgia_complexa_mutS
euplexaura_crassa_mutS
briareum_asbestinum_muts
pseudopterogorgia_bipinnata_muts
acanella_sburnea_mutS rev
sibagogorgia_cauliflora_muts
corallium_elatius_muts
corallium_konojoi_muts
corallium_rubrum_muts rev
paracorallium_japonicum_mut5 rev

2,200 2,220 2,240
| I 1

GACCCCAGGACATAAGAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTGGATAGTGGAACTGAGTAA
GACCC CAGGACATAA GAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGATAGTGGAACTGAGTAA
AACCCCAGGACATAAGAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGACAGTGGAACTGAGTAA
AACACCAGCACATAAGAAATTATAT -GGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAG
AL CAC AR CACATAATAAATTATATTGGGTTTATCTTAATAACTCTTTAGACAGTGGAACTGAGTAA
AACCCCAGGACATAGGAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGACAGTGGAACTGAGTAA
AACCCCGGGACATAGGAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGACAGTGGAACTGAGTAA
AACCCCGGGACATAGGAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGACAGTGGAACTGAGTAA
AACCCC GGG ACATAGGAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGACAGTGGAACTGAGTAA
AACCCC GGG ACATAGGAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGACAGTGGAACTGAGTAA
AL CAC CAGGACATAAGAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGGGCCTTTAGACAGTGGAACTGAGTAA
AR CACCAGCACATAAGAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGACAGTGGAACTGAGTAA
AACCCCAGGACATAATAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGACAGTGGAACTGAGTAA
AACCCCEGGACATAAGAAATTATATTGGGTTAATCTTAATGTGTCTTTAGACAGTGGAACTGAGTAA
AACACCAGTACATAAGAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGACAGTGGAACTGAGTAA
AACCCC O G GETATAAGAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGATAGTGGAACTGAGTAA
AA CACCAGCACATAAGAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGACAGTGGAACTGAGTAA
AACATCAGTACATAATAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGGGCCTTTAGACAGTGGAACTAAGTAA
AACACCAGTACATAATAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGACAGTGGAACTAAGTAA
AACACCAGTACATAATAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGACAGTGGAACTAAGTAA
AACCCCAGTACATAATAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGACAGTGGAACTAAGTAA
AACCCCAGTACATAATAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGACAGTGGAACTAAGTAA

heliopora_coerulea_muts
stylatula_slongata_muts
renilla_muelleri_muts
Consensus
Conservation

Cob gene

alcyonium_digitaturn_caob
primnoa_resedasformis_cob
sinularia_peculiaris_caob
narella_hawaiinensis_cob
paraminabea_aldersladei_cob
scleronephthya_gracillimum_cob
dendronephthya_castanea_cob
dendronephthya_gigantea_caob
dendronephthya_mollis_caob
dendronephthva_suensoni_cab
junceella_fragilis_cob
keratoisidinae_cob
echinogorgia_complexa_cob
euplexaura_crassa_cob
pseudopterogorgia_bipinnata_cob
sibagogorgia_cauliflora_cob
acanella_sburnea_cob
briareum_asbestinum_cob
corallium_elatius_cob
corallium_konojoi_cob
corallium_rubrum_cob
paracorallium_japonicurn_cob
heliopora_coerulea_cob
stylatula_slongata_cob
renilla_muelleri_cob
Consensus

Conservation

alcyonium_digitaturn_cob
primnoa_resedasformis_cob
sinularia_peculiaris_cob
narella_hawaiinensis_caob
paraminabea_aldersladei_cob
scleronephthya_gracillimum_cob
dendronephthya_castanea_caob
dendronephthya_gigantea_cab
dendronephthya_mollis_cob
dendronephthva_suensoni_caob
junceella_fragilis_cob
keratoisidinae_caob
echinogorgia_complexa_cob
euplexaura_crassa_cob
pseudopterogorgia_bipinnata_cob
sibagogargia_cauliflora_caob
acanella_sburnea_cob
briareum_asbestinum_cob
corallium_elatius_cob
corallium_konojoi_cob
corallium_rubrum_cob
paracorallium_japenicum_cob
heliopora_coerulea_cob
stylatula_elongata_caob
renilla_muelleri_cab
Consensus

Conservation

AA CACCAGTACATAAGAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGACAGTGGAACTGAGTAA
AACGCCAGTACATAATAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGACAGTGGAACTGAGTAA
AACGCC GG ACATAATAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTC TAAAGACAGTGGAACTGAGTAA
AACCCCAGGACATAAGAAATTATATTGGGTTTATCTTAATGAGTCTTTAGACAGTGGAACTGAGTAA

[ I 1 |
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ATGCATATGGAATCACCAAACAAAATGTTACGAATAAGAACT CAACATCCAATACTCTCTATTGTGAATGGGETACTGETTGATCT
ATGCATATGGAAT CACCAAACAAAATGTTACGAATAAGAACTCAACATCCACTACTCTCTATTGTGAATGGGETACTGGETTGATCT
ATGCATATGGAAT CACCAAACAAAATGT TACGAATAAGAACTCAACATCCAATAATCTCTATTGTGAACGGGETTCTGGETTGATCT

ATG------ GAATCACCAAGCAAAATGTTACGAGTAAGAACTCAACACCCATTACTCTCTATTGTGAACGGGATATTGGTCGATCT
ATG-- - - - -EEEEEEEEEEEEEEEEEE TTACGAATAAGAACTCAACACCCATTAATCTCTATTGTGAATGGGATAGTGATTGATCT
ATG------ GAATCACCAAACAAAMATGTTACGAATAAGAACTCAACACCCAATAATCTCTATTGTGAATGGGATCCTGGETTGATCT
ATG------ GAATCACCAAACAAAATGTTACGAATAAGAACTCAACACCCAATAATCTCTATTGTGAATGGGETTCTGGTTGATCT
ATG--- - - -EEEEEEEEEEEEEEEEEE TTACGAATAAGAACTCAACACCCAATAATCTCTATTGTGAATGGGGTTCTGGTTGATCT
ATG- - - - TTACGAATAAGAACTCAACACCCAATAATCTCTATTGTGAATGGGETTCTGGTTGATCT
ATG------GAATCACCAAACAAAATGTTACGAATAAGAACTCAACACCCAATAATCTCTATTGTGAATGGGETTTTGGETTGATCT
ATG--- - - -EEEEEEEEEEEEEEEEEE TTACGAATAAGAACT CAACATCCAATAATCTCTATTGTGAATGGGATAGTGATCGATCT
ATG------ GAATCACCAAGCAAAATGTTACGAGTAAGAACTCAACATCCATTACTCTCTATTGTAAACGGGATATTGGTAGATCT
ATG- - - - - -EEEEEEEEEEEEEEEEEE TTACGAATAAGAACTCAACATCCAATACTCTCTATTGTGAATGGGGETACTGGTTGATTT
ATG-- - - mE |- EE - TTACGAATAAGAACTCAACATCCATTAATCTCTATTGTGAATGGGGTACTGETTGATCT
ATG--- - TTACGAATAAGAACT CAACATCCAATAATCTCTATTGTGAATGGGETACTGGTTGATCT
ATG------ GAAT CACCGAACAAAATGTTACGAGTAAGAACTCAACACCCATTAATATCTATTGTGAATGGAATACTGATTGATCT
ATG------ GAATCACCAAGCAAAATGTTACGAGTAAGAACTCAACATCCATTACTCTCTATTGTAAACGGGATATTGGTAGATTT
ATG- - - - - -IENEEEENEENERNEEEE TTACGAATAAGAACTCAACATCCARTAATCTCTATTGTGAACGGGATACTGETEGATCT
ATG------ GAATCACCGAACAAAATGTTACGAGTAAGAACTCAACACCCATTATTATCTATT GTGAATGGAATACTGATTGATCT
ATG------ GAATCACCGAACAAAATGTTACGAGTAAGAACTCAACACCCATTATTATCTATTGTGAATGGAATACTGATTGATCT
ATG------ GAATCACCGAACAAAMATGTTACGAGTAAGAACTCAACACCCATTAATATCTATTGTGAATGGAATATTGATTGATCT
ATG------ GAATCACCGAACAAAATGTTACGAGTAAGAACTCAACACCCATTAATATCTATTGTGAAT GGAATATTAATTGATCT
ATG------ GAATCACCAAGCAAAATGTTACGAGTAAGAACTCAACACCCATTACTCTCTATCGTGAACGGGATATTGGTAGATCT
ATG------ GAATCACCAAGCAAAATGTTACGAATAAGAACTCAACATCCACTAATATCTATTGTGAATGGGATAGTGGTCGATCT
ATG------ GAATCACCAAACAAAMATGTTACGAATAAGAACTCAACATCCATTAATTTCTATT GTGAATGGGETATTGGTAGATTT
ATG------ GAATCACCAAACAARATGTTACGAATAAGAACTCAACACCCATTAATCTCTATTGTGAATGGGATACTGGTTGATCT

100 120 140 160
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GCCAGCCCCETCTAATATTAGTTATTATTGGAATTTCGGTTCTTTGTTAGGACTTTGTTTAGCTATTCAATTGATTACCGGAATAT
GCCAACCCCTTCTAATATTAGTTATTAT TGGAATTTCGGTTCTTTGTTAGGACTTTGTTTAGCTATTCAATTGATTACCGGAATAT
ACCAGCCCCTTCTAATATTAGTTATTACTGGAATTTTGGTTCTTTGTTAGGACTTTGTTTAGCTATTCAATTGATTACTGGAATAT
GCCGGCCCCTTCTAATATAAGTTATTTATGGAATTTTGGTTCTTTATTAGGGEGCTTGTTTAGTTGTTCAATTGATTACCGGAATAT
GCCGGCCCCETCTAATATTAGT TATTTATGGAATTTTGGTTCTTTGTTAGGGGCTTGTTTAGT TATTCAGTTGATTACCGGAATAT
GCCCGCCCCTTCTAATATTAGTTATTACTGGAATTTTGGTTCTTTGTTAGGACTTTGTTTAGCTATTCAATTGATTACAGGAATAT
ACCAGCTCCTTCTAATATTAGTTATTACTGGAATTTTGGTTCTTTGTTAGGACTTTGTTTAACTATTCAATTGATTACCGGAATAT
ACCAGCTCCTTCTAATATTAGTTATTACTGGAATTTTGGTTCTTTGTTAGGACTTTGTTTAACTATTCAATTGATTACCGGAATAT
ACCAGCTCCTTCTAATATTAGTTATTACTGGAATTTTGGTTCTTTGTTAGGACTTTGTTTAACTATTCAATTGATTACCGGAATAT
ACCAGCTCCTTCTAATATTAGT TATTACTGGAATTTTGGTTCTTTGTTAGGACTTTGTTTAACTATTCAATTGATTACCGGAATAT
CCCATCCCCATCTAACATTAGTTATTTATGGAATTTTGGTTCTTTGTTAGGGGECTTGTTTAGTTATTCAATTAATTACCGGAATAT
GCCGGCTCCTTCTAATATAAGT TATTTCTGGAACTTTGGTTCTTTATTAGGAGCTTGTTTAGT TATTCAATTGATTACCGGAATAT
ACCAGCCCCECTCTAATATTAATTATTACTGGAATTTTGGTTCTTTGTTAGGACTTTGTTTAGCTATTCAATTGATCACCGGAATAT
GCCAGCCCCTTCTAATATTAGTTATTACTGGAATTTTGGTTCTTTGTTAGGACTTTGTTTAGCTATTCAATTAATTACCGGAATAT
GCCAGCCCCETCTAATATTAGTTATTACTGGAATTTTGGTTCTTTGTTAGGGCTTTGTTTAGCTATTCAGTTGATTACCGGAATAT
GCCGGCCCCGACAAATATAAGTTATTTATGGAATTACGGTTCTTTGTTAGGGACTTGTTTAGGTATTCAGTTGATTACCGGAATAT
GCCEGCTCCTTCTAATATAAGTTATTTATGGAATTTTGGTTCTTTATTAGGAGCTTGTTTAGTTATTCAATTGATTACCGGAATAT
GCCAGCCCCTTCTAATATTAGT TATTTATGGAATTTTGGTTCTTTATTAGGGGCTTGTTTAGCTATTCAATTGATTACCGGAATAT
GCCGACCCCETCTAATATTAGTTATTTETGGAATTTTGGTTCTTTGETAGGGACTTGTTTAGGTCTTCAGTTGATTACCGGAATAT
GCCGACCCCETCTAATATTAGTTATTTGTGGAATTTTGGTTCTTTGETAGGGACTTGTTTAGGTCTTCAGTTGATTACCGGAATAT
GCCGACCCCETCTAATATTAGTTATTTATGGAATTTTGGTTCTTTGTTAGGAGCCTGTTTGGEGTATTCAGTTGATTACCGGAATAT
GCCGBGCCCCETCTAATATTAGTTATTTATGGAATTTTGGTTCTTTGTTAGGAACCTGTTTGGGTATTCAGTTGATTACCGGAATAT
GCCTGCCCCTTCTAATATTAGTTATTTATGGAATTTTGGTTCTETGTTAGGAACTTGTTTAGTTATTCAATTGATTACCGGAATAT
ACCGGCCCCCACTAATATTAGTTATTTATGGAATTTTGGTTCTTTGTTAGGAGCTTGTTTAGT TATTCAATTGATGACTGGAATAT
ACCAGCTCCETCTAATATTAGTTATTTATGGAATTTTGGETCTTTGTTAGGAGCTTGTTTAGTTATTCAATTGATGACTGGAATAT
GCCAGCCCCTTCTAATATTAGT TATTTATGGAATTTTGGTTCTTTGTTAGGACCTTGTTTAGCTATTCAATTGATTACCGGAATAT
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aleyonium_digitatum_cob
primnoa_resedasformis_cob
sinularia_peculiaris_cob
narella_hawaiinensis_cob
paraminabea_aldersladei_cob
scleronephthwa_gracillimum_cob
dendronephthya_castanea_cob
dendronephthya_gigantea_cob
dendronephthya_mollis_cob
dendronephthya_suensoni_cob
junceella_fragilis_cob
keratoisidinae_cob
echinogorgia_complexa_cob
euplexaura_crassa_cob
pseudopterogorgia_bipinnata_cob
sibagogorgia_cauliflora_cob
acanella_eburnea cob
briareum_asbestinum_cob
corallium_elatius_cob
corallium_konojoi_cob
corallium_rubrum_cab
paracarallium_japonicum_cob
heliopora_coerulea_cob
stylatula_elongata_cob
renilla_muelleri_cob
Consensus

Conservation

aleyanium_digitatum_cob
primnoa_resedasformis_cob
sinularia_peculiaris_cob
narella_hawaiinensis_cob
paraminabea_aldersladei_cob
scleronephthya_gracillimum_cab
dendronephthya_castanea_cob
dendronephthva_gigantea_cob
dendronephthya_mollis_cob
dendronephthya_suensani_cob
junceella_fragilis_cob
keratoisidinas_cob
echinogorgia_complexa_cob
euplexaura_crassa_cob
pseudopteragorgia_bipinnata_cob
sibagogorgia_cauliflora_cob
acanella_sburnea_cob
briareum_asbestinum_cob
corallium_elatius_cob

coralliurm konojoi_cob
corallium_rubrum_cob
paracorallium_japonicum_cob
heliopora_coerulea_cob
stylatula_elongata_cob
renilla_rmuslleri_cab

Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_cob
primnoa_resedaeformis_cob
sinularia_peculiaris_caob
narella_hawaiinensis_cab
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TCT TAGCTATGCATTAT TGCCC TGACG TTAGC T TAGCT T TTGACT CAATTTCCCATATTTTAAGAGACGTTAATTATGGTTTTATG
TCT TAGCTATGCATTATTGCCC TGACG TTAGC T TAGCT T TTGACT CAATTTCCCATATTTTAAGAGACGTTAATTATGGTTTTATG
TCTTAGCTATGCATTATTGCCCTGACGTTAGT T TAGCTTTTGACTCAATTTCCCATATTTTAAGAGACGTTAATTATGGTTTTATG
TCTTAGCTATGCATTATTGCCCTGATG TTAACT TAGCTTTTGACTCAGTTTCCCATATTTTAAGAGATGTTAATTACGGTTTTGTG
TTT TAGCTATGCATTAT TGCTCTGACG TTAGT T TAGCT T TTGACT CAATTTCCCACATTTTAAGAGACGTTAATTATGGTTTTATA
TTT TAGCTATGCATTAT TGTTCTGACG T TAGT T TAGCT T TTGACT CAATTTCCCATATTTTAAGAGACGTTAATTATGGTTTTATG
TTT TAGCTATGCATTATTGTTCTGACG T TAGT T TAGCT T TTGACTCAATTTCCCATATTTTAAGAGACGTTAATTATGGTTTTATG
TTTTAGCTATGCATTATTGTTCTGACGTTAGT T TAGCTTTTGACTCAATTTCCCATATTTTAAGAGACGTTAATTATGGTTTTATG
TTT TAGCTATGCATTAT TGT TCTGACG TTAGT T TAGCT T TTGACT CAATTTCCCATATTTTAAGAGACGTTAATTATGGTTTTATG
TTT TAGCTATGCATTAT TGTTCTGACG T TAGT T TAGCT T TTGACT CAATTTCCCATATTTTAAGAGACGTTAATTATGGTTTTATG
TCT TAGCTATGCACTATTGCTCCGACGTTAGC T TAGCT T TTGACTCAGTTTCCCATATTTTAAGAGACGTTAATTACGGGTTCATG
TCT TAGCTATGCATTATTGCCCTGACGTCAGCT TAGCTTTCGACTCAGTTTCTCATATCTTAAGAGATGTTAATTACGGTTTTGTG
TET TAGCTATGCAT TAT TGT TCTGACG T TAGT T TAGC T T TTGACTCAATTTCCCATATTTTAAGAGACGTCAATTATGGTTTTATG
TET TAGCTATGCATTAT TGCCC TGACG TTAGT T TAGC T T TTGACT CAATTTCGCATATTTTAAGAGACGTTAATTATGGTTTTATG
TCT TAGCTATGCATTAT TGCCCCGACGTTAGT T TAGCT T TTGACT CAATTTCCCATATTTTAAGAGACGTTAATTATGGTTTTATG
TTTTAGCTATGCATTATTGCTCTGACGTTAGT T TAGCT T TTGATTCAATTTCCCACATTTTAAGAGACGTTAATTATGGGTTTTTA
TCTTAGCTATGCATTATTGCCCTGACGTCAGET TAGCTTTEGACTCAGTTTCTCATATCETTAAGAGATGTTAATTACGGTTTTGTG
TTT TAGCTATGCATTAT TGCCC TGATG T TAACT TAGC T T TTGACTCAGTTTCCCATATTTTAAGAGACGTTAATTATGGTTTTATG
TTT TAGCTATGCATTAT TGCTCTGACG TTAGT T TAGCT T TTGATTCAATTTCCCACATTTTAAGAGACGTAAATTATGGGTTTTTA
TTTTAGCTATGCATTATTGCTCTGACGTTAGT T TAGCT T TTGATTCAATTTCCCACATTTTAAGAGACGTAAATTATGGGTTTTTA
TTTTAGCTATGCATTATTGCTCTGACGTTAGT T TAGCTTTTGATTCAATTTCCCACATTTTAAGAGACGTTAATTATGGGTTTTTA
TTTTAGCTATGCATTATTGCTCTGACGTTAGT T TAGCTTTTGATTCAATTTCCCACATTTTAAGAGACGTTAATTATGGGTTTTTA
TET TAGCTATGCAT TAT TGCCC TGACG TTAACT TAGC T T TTGACTCAGTTTCCCATATTTTAAGAGATGTTAATTACGGTTTTATG
TTT TAGCTATGCATTATTGCCCCGACGTTAACT TAGCTTTTGACTCAGTTTCCCATATTTTAAGAGACGTTAATTACGGTTTTATG
TTTTAGCTATGCATTATTGCGCCGACGTTAACT TAGCTTTTGACTCAGTTTCCCATATTTTAAGAGACGTTAATTACGGTTTTATG
TTTTAGCTATGCATTATTGCTCTGACGTTAGT T TAGCTTTTGACTCAATTTCCCATATTTTAAGAGACGTTAATTATGGTTTTATG
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TTAAAGTATATTCATGC TAATGGAGCT TCATTATTCTTTCTCTGTGTATATATACACATGGGTAGAGGGCTCTATTATGGGAGCTA
TTAAAGTATATTCATGC TAATGGAGCT TCATTATTECTTTCTCTGTGTATATATACACATGGGGAGAGGACTCTATTATGGGAGCTA
TTAAAATATATTCATGC TAATGGAGCT TCATTATTCTTTCTITGTGTATATATACACATGGGTAGAGGACTCTATTATGGGAGCTA
TTAAAGT CCAT TCAT G TAAT GGAGCT TCATTATTE T TTCTC TG T GTGTATATACATATGGGCAGAGGGCTCTATTATGGAAGCTA
TTAAAGTACAT TCAT GC TAAT GGAGCT TCCTTATTE T TTCT T TG T GTGTATATTCATATGGGGAGAGGACTCTATTATGGAAGCTA
TTAAAGTATATTCATGC TAATGGAGCT TCATTATTTTTTCTCTGTGTTTATATACACATGGGCAGGGGACTCTATTATGGGAGCTA
TTAAAGTATATTCATGC TAATGGAGCT TCATTATTTTTTCTCTGTGTTTATATCCATATGGGCAGGGGACTCTATTATGGGAGCTA
TTAAAGTAT AT TCAT G TAAT GGAGCT TCATTAT T TTTTCTC TGTGTTTATATCCATATGGGCAGGGGACTCTATTATGGGAGCTA
TTAAAGTAT AT TCAT G TAAT GGAGCT TCATTAT T TTTTCTC TGTGTTTATATCCATATGGGCAGGGGACTCTATTATGGGAGCTA
TTAAAGTATAT TCAT G TAAT GGAGCT TCATTAT T TTTTCTC TG TGTTTATATCCATATGGGCAGGGGACTCTATTATGGGAGCTA
TTAAAGTACATTCATGC TAATGGAGCT TCATTATTETTTCTCTGTGTGTATATGCATATAGGTAGAGGGCTCTATTATGGAAGCTA
TTAAAGT CCATTCAT G TAAT GGAGCT TCATTAT T TTTTCTC TG T GTGTATATACATATGGGCAGAGGACTCTATTATGGAAGCTA
TTEAAGTAT AT TCAT G TAAT GGAGCT TCATTAT T TTTTCTC TGTGTGTATATACACATGGGCAGAGGACTCTATTATGGGAGCTA
TTAAAGTAT AT TCAT G TAAT GGAGCT TCACTAT T TTTTCTC TG T GTATATATCCACATGGGCAGAGGATTGTATTATGGGAGCTA
TTAAAGTATATTCATGCTAACGGAGCT TCATTATTCTTTCTCTGTGTATATATACACATGGGCAGAGGACTCTATTATGGGAGCTA
TTAAAGT CCATTCAT G TAAT GG GG CCTCETTAT T T T T TC TC TG T G TG TATATACATATGGGGAGAGGACTCTATTATGGGAGCTA
TTAAAGT CCAT TCAT G TAAT GGAGCT TCATTAT T TTTTCTC TG T GTGTATATACATATGGGCAGAGGACTCTATTATGGAAGCTA
TTAAAGTACATTCATGC TAAT GGGEGCCTCETTATTC T TCCTTTGTGTGTACATACATATGGGT AGAGGACTCTATTATGGAAGCTA
TTAAAGTACATTCATGC TAAT GGAGCCTCCCTATTTTTTCTCTGTGTGTATATACATATGGGGAGAGGACTCTATTATGGGAGCTA
TTAAAGTACATTCATGC TAATGGAGCCTCECCTATTTTTTCTCTGTGTGTATATACATATGGGGAGAGGACTCTATTATGGGAGCTA
TTAAAGTACAT TCAT G TAAT GGAGCCTCCCTAT T T T T TCTC TG T G TG TATATACATATGGGGAGAGGACTCTATTATGGGAGCTA
TTAAAGTACAT TCATGC TAAT GGAGCCTCCCTATTTTTTCTC TG T GTGTATATACATATGGGGAGAGGACTCTATTATGGGAGCTA
TTAAAATACATTCATGCTAAT GGAGCT TCATTATTCTTTCTCAGTGTGTATATACATATAGGT AGAGGACTTTATTATGGAAGCTA
TTAAAGTACATTCATGC TAATGGAGCT TCATTATTETTTCTITGTGTGTATATACATATGGGTAGAGGACTCTATTATGGAAGCTA
TTAAAGTAT AT TCATGC TAAT GGAGCT TCATTATTETTTATTITGTGTGTATATACATATAGGCAGAGGACTCTATTACGGAAGCTA
TTAAAGTACATTCATGC TAAT GGAGCT TCATTATTTTTTCTCTGTGTGTATATACATATGGGCAGAGGACTCTATTATGGGAGCTA
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CATGAAAATGGACGTTTGGAATATAGGGGTTATAATTTACGCAGT GATGATGATAACAGCCTTTTTAGGGTATGTATTACCTTGGE
CATGAAAATGGACGT TTGGAATATAGGGGTTATAATTTACGCAGTGATGATGTTAACAGCCTTCTTAGGGTACGTATTACCTTGGG
CATGAAAAT GGACGT TTGGAATETAGGGGTTATAATTTACTTAGT GATGATGTTAACAGCTTTCTTAGGGTATGTATTACCTTGGE
CATGAAAACGGACGTETGGAATTTAGGGGTTATACTCTACGTEGTAATGATGTTAACAGCCTTCTTAGGGTACGTATTACCTTGGE
CATGAAAATGGAAGT TTGGAATGTAGGGGTTAT AATATACTTAGTAATGATGTTAACAGCCTTCTTGGGGTACGTATTACCETGGE
CATGAAAATGGACGTTTGGAATATAGGGGTTATAATTTACTTAGTGATGATGTTAACAGCCTTCTTGGGGTATGTATTACCTTGGE
CATGAAAATGGACGT TTGGAATATAGGGGTTATAATTTACTTAGT AATGATGTTAACAGCCTTCTTAGGGTATGTATTACCTTGGE
CATGAAAAT GGACGT TTGGAATATAGGGGTTATAATTTACTTAGT AATGATGTTAACAGCCTTCTTAGGGTATGTATTACCTTGGE
CATGAAAATGGACGTTTGGAATATAGGGGTTATAATTTACTTAGT AATGATGTTAACAGCCTTCTTAGGGTATGTATTACCTTGGE
CATGAAAATGGACGT TTGGAATATAGGGGTTATAATTTACTTAGTGATGATGTTAACAGCCTTCTTAGGGTATGTATTACCTTGGG
CATGAAAAT GGACGT TTGGAATTTAGGGGTTAT AATATACTTAAT AATGATGTTAACAGCCTTCTTAGGGTATGTATTACCTTGGE
CATGAAAACGGACGTETGGAATTTAGGGGTTATAATCTACTTAATAATGATGTTAACAGCCTTTITTAGGGTACGTATTACCCTGGE
CATGAAAATGGACGT TTGGAATATAGGGGTTATAATTTACTTAGT GATGATGATAACAGCCTTCTTAGGGTATGTATTACCTTGGG
CATGAAAATGGACGTTTGGAATATAGGGGTAATAATCTACTTAGTGATGATGTTAACAGCTTTCTTAGGGTATGTATTACCTTGGE
CATGAAAATGGACGT TTGGAATATAGGGGTTATAATTTACTTAGT AATGATGTTAACAGCTTTCTTAGGGTATGTATTACCTTGGE
CATGAAAAT GGAAGTCTGGAATTTAGGGGTTATATTATTCTTAGT AATGATGATAACAGCCTTCTTAGGGTACGTATTACCTTGGE
CATGAAAACGGACGTETGGAATTTAGGGGTTATAATCTACTTAATAATGATGTTAACAGCCTTCTTAGGGTACGTATTACCCTGGE
CATGAAAATGGACGTETGGAATATAGGGGTTATAATCTACTTAATAATGATGTTAACAGCCTTCTTAGGGTACGTGTTACCTTGGG
CATGAAAAT GGAAGTETGGAATTTAGGGGTTATAATATT TTTAGT AATGATGATTACAGCCTTCTTAGGGTACGTATTACCCTGGE
CATGAAAAT GGAAGTETGGAATTTAGGGGTTATAATATT TTTAGT AATGATGATTACAGCCTTCTTAGGGTACGTATTACCCTGGE
CATGAAAATGGAAGTCTGGAATCTAGGGGTTATAATATTCTTAGTAATGATGATAACAGCCTTCTTAGGGTACGTGTTACCETGGE
CATGAAAAT GGAAGTETGGAATCTAGGGGTTATAATATTCTTAGT AATGATGATAACAGCCTTCTTAGGGTACGTGTTACCCTGGE
CATGAAAACGGACGTETGGAATETGGGGETTAT AATATACTTAATAATGATGTTAACAGCCTTCTTGGGGTACGTATTACCTTGGE
CATGAAAAT GGACGTETGGAATATCGGGGTTATAATCTACTTAAT AATGATGTTAACAGCCTTCTTAGGGTACGTATTACCCTGGE
CATGAAAATGGACGTETGGAATATCGGGGTTATAATTTACTTAATAATGATGTTAACCGCCTTITTAGGGTACGTATTGCCCTGGE
CATGAAAAT GGACGT TTGGAATATAGGGGTTATAATTTACTTAGT AATGATGTTAACAGCCTTCTTAGGGTACGTATTACCTTGGE
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GACAAATGTCCTTTTGGGGAGCCACAGTTATAACTAACTTTTGTTCTGCTATACCCTATATAGGAACAGATATTGTTCAGTGGATT
GACAAATGTCCTTTTGGGGAGCCACAGTTATTACTAACTTTTGTTCTGCTATACCECTATATAGGAACAGATGTTGTTCAGTGGATT
GACAAATGTCTT T T TGGGGAGCCACAGTTATTACTAACT TTTGTTCTGCTATACCCTATATAGGAACAGATGTTGTTCAGTGGATT
GACAAATGTCCTTTTGGGGAGCCACAGTTATTACTAACTTCTGTTCTGCTATACCTTATGTEGGGCTCAGATATTGTTCAATGGATT
GACAAATGTCCTTCTGGGEGGCCACAGTTATTACTAACT TTTGTTCTGCTATCCCETGTGTAGGCACAGAAATTGTTCAGTGGATT
GACAAATGTCCT T T TGGEGEGCCACAGTTATTACTAACT TTTGTTCTGCTATACCTTATATAGGAACAGATATTGTTCAGTGGATT
GECAAATGTCCTTTTGGGGAGCAACAGTTATTACTAACTTTTGTTCTGCTATACCTTATATAGGAACAGATATTGTTCAGTGGATT
GLCAAATGTCCT T T T GGGGAGCAACAGTTATTACTAACT TTTGTTCTGCTATACCTTATATAGGAACAGATATTGTTCAGTGGATT
GECAAATGTCCTTTTGGGGAGCAACAGTTATTACTAACTTTTGTTCTGCTATACCTTATATAGGAACAGATATTGTTCAGTGGATT
GLCAAATGTCCTTTTGGGGAGCAACAGTTATTACTAACTTTTGTTCTGCTATACCTTATATAGGAACAGATATTGTTCAGTGGATT
GACAAATGTCCTTTTGGGGEGECCACAGTTATTACTAACT TCTGTTCTGCTATCCCTTATGTAGGTACAGATATTGTTCAATGGATT
GACAAATGTCCTTTTGGGGAGCCACAGTTATTACTAACTTCTGTTCTGCTATACCTTATGTGGGCTCAGATATTGTTCAATGGATT
GACAAATGTCCTTTTGGGEAGCTACAGTTATTACTAACT TTTGTTCTGCTATACCCTATATCGGAACAGATATTGTTCAGTGGATT
GACAAATGTCCTTTT GGG GAGCCACAGTTATAACTAACTTTTGTTCTGCTATACCECTATATAGGAACAGATATTGTTCAGTGGATT
GACAAATGTCCTTTTGGGGAGCCACAGTTATTACTAACTTTTGTTCTGCTATACCCTATATAGGAACAGATATTGTCCAGTGGATT
GACAGATGTCCTTTTGGGGEGECCACAGTTATTACTAACT TTTGTTCTGCTATCCCTTATGTAGGCACAGAAATTGTTCAATGGATE
GACAAATGTCCTTTTGGGGAGCCACAGTTATTACTAACTTCTGTTCTGCTATACCTTATGTEGGCTCAGATATTGTTCAATGGATT
GACAAATGTCCTTTTGGGGEGCCACAGTTATTACTAACTTCTGTTCTGCTATACCTTATGTGGGCACAGATATTGTTCAATGGATT
GACAAATGTCCTTTTGGGGEGECCACAGTTATTACCAACT TTTGTTCTGCTATCCCTTATGTAGGCACAGAAATTGTTCAATGGATT
GACAAATGTCCTTTTGGGGEGCCACAGTTATTACCAACTTTTGTTCTGCTATCCCTTATGTAGGCACAGAAATTGTTCAATGGATT
GACAAATGTCCTTTTGGGGEGCCACAGTTATTACTAACTTTTGTTCTGCTATCCCTTATGTAGGCACAGAAATTGTTCAATGGATT
GACAAATGTCCTTTTGGEGEGCCACAGTTATTACTAACTTTTGTTCTGCTATCCCTTATGTAGGCACAGAAATTGTTCAATGGATT
GACAAATGTCCTTTTGGGGAGCCACAGTTATTACTAACTTCTGTTCTGCTATACCTTATGTAGGCTCAGATATTGTTCAATGGATT
GACAAATGTCTTT T T GGGGEGECCACAGTTATTACTAACT TCTGTTCTGCTATACCTTATTITAGGGACAGATATTGTTCAATGGATT
GACAAATGTCTTTTTGGGGEGCCACAGTTATTACTAATTTTTGTTCTGCTATACCTTATGTEGGGCACAGATATTGTTCAGTGGATT
GACAAATGTCCTTTTGGEGAGCCACAGTTATTACTAACTTTTGTTCTGCTATACCTTATGTAGGCACAGATATTGTTCAGTGGATT
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TG GGAGGAT TTAGT GTATCT AACGCAACTCTTACTCGTTTCTTCTCTTTACATTATCTTTTTCCTTTTCTTATAATTGCATTAGC
TGGEGGAGGATTTAGTGTATCT AACGCGACTCTTAATCGTTTCTACTCTTTACATTATCTTTTTCCTTTTCTTATAGTTGGATTAGG
TG GGAGGATTTAGTGTATCT AACGCGACTCTTAATCGTTTCTTCTCTTTACATTATCTTTTTCCTTTTCTTTTAGTTGGATTGGG
TG GGAGGATTTAGT GTATCT AACGCGACTCTTAATCGTTTCTTCTCTTTACATTATCTTTTTCCECTTTCTTATAGTTGGACTAGC
TGEEGEEGGATTTAGT GTATCT AACGCGACTCTTAATCGTTTCTTCTC TTTACATTATCTTTTTCCTTTTCTTATAGTTGGACTAGC
TGEEGEEGGAT T TAGT GTATCT AACGCGACTCTTAATCGTTTITTCTCTTTACATTATCTTTTTCCTTTTCTTATAGTTGGATTAGE
TGEGGEGGATTTAGTGTATCT AACGCGACTCTTAATCGGTTTITTTTCTCTACATTATCTTTTTCCTTTTCTTATAGTTGGATTAGG
TG GEEEGATTTAGTGTATCT AACGCGACTCTTAATCGGTTTITTTTCTCTACATTATCTTTTTCCTTTTCTTATAGTTGGATTAGG
TG GGAGGATTTAGTGTATCT AACGCGACTCTTAATCGGTTTITTTITCTCTACATTATCTTTTTCCTTTTCTTATAGTTGGATTAGG
TGEEGEEGGATTTAGT GTATCT AACGCGACTCTTAATCGETTTTTCTC TETACATTATCTTTTTCCTTTTCTTATAGTTGGATTAGG
TGEEGEEGGAT TTAGT GTATCT AACGCGACTCTTAATCGTTTCTTCTCTTTACATTATCTTTTTCCTTTTCTTATAGTTGGACTAGC
TGGGGAGGATTTAGTGTATCT AACGCGACTCTTAATCGTTTCTTCTCTTTACATTATCTTTTTCCETTTCTTATAGTTGGACTAGC
TG GGAGGATTTAGTGTATCT AACGCGACTCTTAATCGTTTCTACTCTTTACATTATCTTTTTCCTTTTCTTATAGCTGGATTAGG
TEEGGAGGATTTAGT ATATCT AACGCGACTCTTAATCGTTTCTACTC TTTACATTATCTTTTTCCTTTTCTTATAGCTGGATTAGG
TG GGAGGATTTAGT GTATCT AACGCGACTCTTAATCGCTTCTACTCTTTACATTATCTTTTTCCTTTTCTTATAGETGGATTAGGE
TGEEGEEGGATTTAGT GTATCT AACGCGACTCTTAATCGT TTCTACTCTTTGCATTATCTTTTTCCTTTTCTTATAGTTGGACTAGC
TGEEGGAGGA T TTAGT GTATCT AACGCGACTCTTAATCGTTTCTTCTCTTTACATTATCTTTTTCCETTTCTTATAGTTGGACTAGC
TG GGAGGATTTAGTGTATCT AACGCGACTCTTAATCGTTTCTACTCTTTACATTATCTTTTTCCTTTTCTTATAGTTGGACTAGC
TGEEGEEGGATTTAGTGTATCT AACGCGACTCTTAATCGGTTCTTCTC TTTACATTATCTTTTTCCETTTCTTATAGTTGGACTAGC
TGEEGEEGGAT T TAGT GTATCT AACGCGACTCTTAATCGETTCTTCTCTTTACATTATCTTTTTCCETTTCTTATAGTTGGACTAGC
TGEEGEEGGATTTAGT GTATCT AACGCGACTCTTAATCGTTTCTTCTCTTTACATTATCTTTTTCCTTTTCTTATAGTTGGACTAGC
TGEEGEEGGAT TTAGT GTATCT AACGCGACTCTTAATCGTTTCTTCTCTTTACATTATCTTTTTCCTTTTCTTATAGTCGGACTAGC
TGGEGGEGGATTTAGTGTATCT AACGCGACTCTAAATCGTTTCTTCTCTTTACATTATCTTTTTCCTTTTCTTATAGCETGGACTAGC
TG GGAGGATTTAGT GTATCT AACGCGACTCTTAATCGTTTCTACTCTTTACATTATCTATTTCCTTTTCTTATAGCTGGACTAGC
TGEEGGAGGATTTAGT GTATCT AACGCAACTCTTAACCGTTTTTACTCTTTACATTATCTTTTTCCTTTCCTTATAACTGGACTAGT
TGEGGAGGATTTAGT GTATCT AACGCGACTCTTAATCGTTTCTTCTCTTTACATTATCTTTTTCCTTTTCTTATAGTTGGACTAGC
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CTTATTACATATTAT TAGT TTACACACAGC TGGGTCAAATAATCCTTTEGGGATTGACTCTAATATAGACAAAGTTACCTTTCATG
CETATTACATATTCT TAGT TTACACACAGC TGEGTCAAATAAT CCTTTAGGGATTGACTCTAATATAGACAAAGTTACCTTTCATG
CTTATTACATATTATTAGT TTACATACAGCTGGGTCAAATAATCCTTTAGGGATTGATTCTAATATAGATAAAGTTACCTTTCATG
CCTATTACATATTAT TAGT TTACACACAGACGGGTCAAATAATCCTTTAGGGATTAGCTCTAATATAGATAAGGTTACCTTTCATG
CAT AL TACATATTCT TAGT TTACATACAGC CGGGTCGAATAATCCTTTAGGGACTAGTTCTAATATAGATAAAGTCACCTTCCATG
CATATTACATATTCT TAGT TTACACACAGC TGGGTCAAATAATCCTTTAGGGATTGACTCTAATATAGACAAAGTTACCTTTCATG
CATATTACATATTCT TAGT TTACACACAGC COGGGTCAAATAATCCTTTAGGTATTGACTCTAATATAGACAAAGTTACCTTTCATG
CATATTACATATTCT TAGT TTACACACAGC COGGTCAAATAATCCTTTAGGTATTGACTCTAATATAGACAAAGTTACCTTTCATG
CATATTACATATTCT TAGTTTACACACAGC CGGGTCAAATAATCCTTTAGGTATTGACTCTAATATAGACAAAGTTACCTTTCATG
CATATTACATATTCT TAGT TTACACACAGC CGGGTCAAATAATCCTTTAGGTATTGACTCTAATATAGACAAAGTTACCTTTCATG
CETATTACATATTAT TAGT TTACATACAGACGGGTCAAATAATCCTTTAGGGGETTAGCTCTAATATAGATAAAGTTCCCTTTCATG
CCTATTACATATTAT TAGT TTACACACAGACGGGTCAAATAATCCTTTAGGGATTAGCTCTAATATAGATAAGGTGACCTTTCATG
CETATTACATATTAT TAGT TTACACACAGC TGGEGTCAAATAATCCTTTAGGTATTGACTCTAATATAGACAAAGTAACCTTTCATG
CETATTACATATTCT TAGTTTACACACAGCTGGGTCAAATAATCCTTTGGGAATTGACTCTAATGTAGACAAAGTTACCTTTCATG
CETATTACATATTAT TAGT TTACATACAGCTGGGTCAAATAATCCTTTAGGAATTGATTCTAATATAGACAAAGTTACCTTTCATG
CAT AL TACATATTAT TAGCTTACATACAGC CGGGTCGAATAAT CCTTTAGGGATTGGTTCTAATATAGATAAAGTCACCTTCCATG
CCTATTACATGTTAT TAGT TTACACACAGACGGGTCAAATAATCCTTTAGGGATTAGCTCTAATATAGATAAGGTTACCTTTCATG
TETATTACATATTAT TAGT TTACATACAGACGGGTCAAATAATCCTTTGGGCATTAGCTCTAATATAGATAAAGTTACTTTTCATG
CATACTACATATTATTAGTTTACACACAGCCGGGTCAAATAATCCTTTAGGGATCGGATCTAATATAGATAAAGTCACCTTCCATG
CATACTACATATTATTAGTTTACACACAGCCGGGTCAAATAATCCTTTAGGGATCGGATCTAATATAGATAAAGTCACCTTCCATG
CATACTACATATTAT TAGT TTACATACAGACGGGTCTAATAATCCTTTAGGGATTGGTTCTAATATAGATAAAGTCACCTTCCATG
CATACTACATATTAT TAGT TTACATACAGACGGGTCTAATAATCCTTTAGGGATTGGTTCTAATATAGATAAAGTCACCTTCCATG
TATAGTACATATTATTAGCTTACACACAAACGGGTCAAATAATCCTTTAGGAATTAACTCTAATATAGATAAAGTTACCTTTCATG
CETATTACATATTAT TAGT TTACATACAAACGGGTCAAATAATCCTTTAGGTATTAGCTCTAATATAGATAAAGTTACCTTTCATG
CETATTACATATCCT TAGT TTACATGCAGATGGGTCGAATAATCCTTTAGGGATTAGCTCTAATATAGATAAAGTTACCTTTCATG
CATATTACATATTAT TAGT TTACACACAGC CGGGTCAAATAATCCTTTAGGGATTGGCTCTAATATAGATAAAGTTACCTTTCATG
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TTTATTATACTTATAAGGACTTGTTTGGTATGATGGTACTTAGCACTATTTTAGTTATATATTGTTATTTTATGCCTAATGTATTA
TTTATTATACTTATAAGGATCTGTTTGGTATGATGGTACTTAGCACTATTT TAGTTATATATTIGTTATTTTETGCCTAATATATTA
TTTATTATACTTATAAGGACTTGTTTGGTATAATGGTACTTAGCACTATTTTAATTATACTTTIGTTATTTTATGCCTAATGTATTA
TTTATTATACTTATAAGGACTTGTTTGGAATTATGGTACTTGGCGCTATET TAGTTATAATTAGTTACTTTATGCCTAATGTGTTA
TTTATTTTACTTATAAGGACTTGTTTGGATTAATGGTACTTGGCGCTATTTTAGTTATAATTAGTTACTTTATACCTAATGTGTTG
TTTATTATACTTATAAGGACTTGTTTGGTATAATGGTGC TTAGCACTATTTTAATCATACTTTGTTATTTTATGCCTAATGTATTA
TTTATTATACTTATAAGGACTTGTTTGGTATAATGGTACTTAGCACTATTTTAATTATACTTTIGTTATTTTATGCCTAATGTATTA
TTTATTATACTTATAAGGACTTGTTTGGTATAATGGTACTTAGCACTATTTTAATTATACTTTIGTTATTTTATGCCTAATGTATTA
TTTATTATACTTATAAGGACTTGTTTGGTATAATGGTACTTAGCACTATTTTAATTATACTTTGTTATTTTATGCCTAATGTATTA
TTTATTATACTTATAAGGACTTGTTTGGTATAATGGTACTTAGCACTATTTTAATTATACTTTGTTATTTTATGCCTAATGTATTA
CTTATTATACTTATAAGGACTTGTTTGGEATCCTAGTACTTGGCGTTATTTTAGTTATAATTAGTTACTTTATGCCTAATGTGTTA
TTTATTATACTTCTAAGGACTTGTTTGGAATTATGGTACTTGGCGCTATGT TAGTTATAATTAGTTACTTTATGCCTAATGTGTTA
TTTATTATACTTATAAGGACTTGTTTGGTATAT TGGTACTTAGCACTATTTTAATCATATTTTGTTATTTTATGCCTAATGTATTA
TTTATTATACTTATAAGGACTTGTTTGGTATGATGGTACTTAGCACTATTTTAATTATATTTTIGTTATTTTATGCCTAATGTATTA
TTTATTATACTTATAAGGACT TATTEGGTATGATGGTACTTGGCACTATTT TAGTTATACTTTIGTTATT TTACGCCTAATGTATTA
TTTATTACACTTATAAGGACTTGTTTGGEATAATGGTACTTGGCGCTATTTTAGTTATAATTAGTTACTTTETGCCTAATGTGTTA
TTTATTATACTTATAAGGACT TGTTTGGAATTATGGTACTTGGCGCTATGT TAGTTATAATTAGTTACT TTATGCCTAATGTGTTA
CTTATTATACTTATAAGGACTTGTTTGGEATTATGGTACTTGGCGTTATTT TAGTAATAATTAGTTACTTTATGCCTAATGTGTTA
TTTATTACACTTATAAGGACCTGTTTGGRATAATGGTACTTGGCGCAATTETAGTTATAATTAGTTACTTTATGCCCAATGTGTTA
TTTATTACACTTATAAGGACCTGTTTGGEATAATGGTACTTGGCGCAATTETAGTTATAATTAGTTACTTTATGCCCAATGTGTTA
TTTATTACACTTATAAGGACTTGTTTGGEATAATGGTACTTGGCGCTATTTTAGTTATAATTAGTTACTTTATGCCCAATGTGTTA
TTTATTACACTTATAAGGACTTGTTTGGEATAATGGTACTTGGCGCTATTTTAGTTATAATTAGTTACTTTATGCCCAATGTGTTA
TTTATTATACTTATAAGGACTTATTTGGACTTATAGTACTTGGCGTTGTTTTAGTTACAATTAGTTACTTTATGCCTAATGTGETA
TTTATTATATTTATAAGGAT T TGTTTGGEATACTAGTACTTGGCCTTATTTTAGTTATAATTAGCTATTTTATGCCCAATGTGTTA
TTTATTACATTTATAAGGATTTGTTTGGGATCT TAGCACTTGGCTTTATTTTAGTTATAATTAGTTATTTTATGCCTAATGTGTTA
TTTATTATACTTATAAGGACTTGTTTGGTATAATGGTACTTGGCGCTATTTTAGTTATAATTAGTTATT TTATGCCTAATGTGTTA
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GETGATCCTGAAAAT TTCATT CAAGCTAATCCT TTGGTAACTCCTGTTCATATACAACCAGAATGGTACTTETTATTCGCATACGE
GETGATCCTGAAAAT TTCATT CAAGCTAATCCTTTGGTAACTCCTGTTCATATACAACCAGAATGGTACTTETTATTCGCATACGE
GETGATCCTGARAAT TTCATTCAAGCTAATCCT TTAGTAACTCCTGTTCATATACAACCAGAATGGTACTTCTTATTCGCATACGC
GETGACCCTGAGAATTTCATTCAAGCTAATCCT TTAGTAACCCCTGTTCATATACAACCAGAATGGTACTTTTTATTCGCATATGE
GETGATCCCGAGAAT TTTATT CAAGCTAATCCT TTAGTAACTCCTGTTCATATACAACCAGAGTGGTACTTTTTATTCGCATATGT
GETGATCCTGAAAAT TTCATT CAAGCCAATCCTTTAGTAACTCCTGTTCATATCCAACCAGAATGGTACTTETTATTTGCATACGE
GeTGATCCTGAAAAT TTCATCCAAGCCAATCCT TTAGTAACTCCTGTTCATATCCAACCAGAATGGTACTTCTTATTTGCATACGE
GETGATCCTGAAAAT TTCATCCAAGCCAATCCTTTAGTAACTCCTGTTCATATCCAACCAGAATGGTACTTETTATTTGCATACGE
GETGATCCTGAAAATTTCATCCAAGCCAATCCT TTAGTAACTCCTGTTCATATCCAACCAGAATGGTACTTCTTATTTGCATACGE
GETGATCCTGAAAAT TTCATT CAAGCCAATCCT TTAGTAACTCCTGTTCATATCCAACCAGAATGGTACTTETTATTTGCATACGE
GETGACCCTGAGAATTTCATTCAAGCTAATCCT TTAGTAACTCCTGTTCATATACAACCAGAATGGTACTTTTTATTTGCATATGE
GETGACCCCGAGAATTTCAT T CAAGCTAATCCT TTAGTAACCCCTGTTCATATACAACCAGAATGGTACTTTTTATTCGCATATGE
GETGATCCCGAAAATTTCATT CAAGCTAATCCTTTAGTAACTCCTGTTCATATTCAACCAGAATGGTACTTTTTATTCGCATATGE
GETGATCCTGARAAT TTCATT CAAGCTAATCCT TTAGTAACTCCTGTTCATATACAACCAGAATGGTACTTCTTATTCGCATACGT
GETGATCCTGAGAATTTTATT CAAGCTAATCCT TTAGTAACTCCTGTTCACATACAACCAGAATGGTACTTETTATTCGCGTACGE
GETGATCCCGAGAAT TTTAT T CAAGCTAATCCT TTAGTGACTCCTGTTCATATACAACCAGAATGGTACTTTTTATTCGCATATGT
GETGACCCTGAAAATTTCATTCAAGCTAATCCTTTAGTAACCCCTGTTCATATACAACCAGAATGGTACTTTTTATTCGCATATGE
GETGACCCTGAGAAT TTCATTCAAGCTAATCCT TTAGTAACTCCTGTTCATATACAACCAGAGTGGTACTTTTTATTCGCATATGE
GETGATCCCGAGAAT TTTATT CAAGCTAATCCTTTAGTEGACTCCTGTTCATATACAACCAGAATGGTACTTTTTATTCGCATATGE
GETGATCCCGAGAAT TTTATTCAAGCTAATCCT TTAGTGACTCCTGTTCATATACAACCAGAATGGTACTTTTTATTCGCATATGC
GETGATCCCGAGAATTTTATT CAAGCTAATCCTTTAGTEGACTCCTGTTCATATACAACCAGAATGGTACTTTTTATTCGCATATGE
GOTGACCCCGAGAAT TTTATTCAAGCTAATCCT TTAGTGACTCCTGTTCATATACAACCAGAATGGTACTTTTTATTCGCATATGE
GETGACCCTGAGAAT TTTATT CAAGCTAACCCTTTGGTAACTCCTGTTCATATACAACCAGAATGGTACTTTTTATTCGCATATGE
GOTGACCCCGAGAAT TTCATTCAAGCTAATCCT TTAATAACCCCTGTTCATATACAACCAGAATGGTACTTTTTATTTIGCTTATGE
GETGACCCTGAGAATTTCATTCAAGCTAACCCCTTAGTAACTCCTGTTCATATTCAACCTGAATGGTACTTTTTATTTGCTTATGE
GETGATCCTGAGAAT TTCATT CAAGCTAATCCT TTAGTAACTCCTGTTCATATACAACCAGAATGGTACTTTTTATTCGCATATGE
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alcyonium_digitatum_cob
primnoa_resedasformis_cob
sinularia_peculiaris_cob
narella_hawaiinensis_cob
paraminabea_aldersladei_cob
scleronephthya_aracillimum_caob
dendronephthya_castanea_cob
dendronephthya_gigantea_cob
dendronephthya_mollis_cob
dendronephthya_suensani_cob
junceella_fragilis_cob
keratoisidinas_cob
echinogorgia_complexa_cob
euplexaura_crassa_cab
pseudopterogorgia_bipinnata_cob
sibagogorgia_cauliflora_cob
acanella_sburnea_cob
briareum_asbestinum_cob
corallium_eslatius_cob
corallium_konojoi_cob
corallium_rubrum_caob
paracorallium_japonicum_cob
heliopora_coerulea_cob
stylatula_slongata_cob
renilla_muelleri_cob

Consensus

Conservatian

alcyonium_digitatum_cob
primnoa_resedasformis_cob
sinularia_peculiaris_cob
narella_hawaiinensis_cob
paraminabea_aldersladei_cob
scleronephthya_gracillimum_cob
dendronephthya_castanea_cob
dendronephthva_gigantea_cob
dendronephthva_mollis_caob
dendronephthya_suensoni_cob
junceella_fragilis_cob
keratoisidinas_cab
echinogorgia_complexa_cob
euplexaura_crassa_cab
pseudopterogorgia_bipinnata_cob
sibagogorgia_cauliflora_cob
acanella_sburnea_cob
briareum_asbestinum_cob
corallium_elatius_cob
corallium_konojoi_cob
corallium_rubrum_cob
paracorallium_japonicum_cob
heliopora_coerulea cob
stylatula_slongata_cob
renilla_muelleri_cob
Consensus

Conservation

alovonium_digitatum_cob
primnoa_resedaeformis_cob
sinularia_peculiaris_caob
narella_hawaiinensis_cab
paraminabea_aldersladei_cab
scleronephthya_gracillimum_caob
dendronephthya_castanea_cob
dendronephthya_gigantea_cob
dendronephthya_mollis_caob
dendronephthya_suensaoni_cob
junceella_fragilis_cob
keratoisidinas_cob
echinogorgia_cormplexa_cob
euplexaura_crassa_caob
pseudopterogorgia_bipinnata_caob
sibagogorgia_cauliflora_cob
acanella_sburnea_caob
briareum_asbestinum_cab
corallium_elatius_cob
corallium_konojoi_cob
corallium_rubrum_caob
paracorallium_japonicum_cob
heliopora_coerulea_caob
stylatula_slongata_cob
renilla_muelleri_cob
Consensus

Conservation

alcyonium_digitatum_cob
primnoa_resedaeformis_cob
sinularia_peculiaris_caob
narella_hawaiinensis_cab
paraminabea_aldersladei_caob
scleronephthya_gracillimurn_caob
dendronephthya_castanea_cob
dendronephthya_gigantea_cob
dendronephthya_mollis_caob
dendronephthya_suensoni_cob
junceella_fragilis_cob
keratoisidinae_caob
echinogorgia_complexa_cab
euplexaura_crassa_cob
pseudopterogorgia_bipinnata_cob
sibagogorgia_cauliflora_cob
acanella_sburnea_cob
briareumn_asbestinum_cob
coralliurm_elatius_caob
corallium_konojoi_cob
corallium_rubrum_caob
paracorallium_japonicum_cob
heliopora_coerulea_cob
stylatula_elongata_caob
renilla_muelleri_cob
Consensus

Conservation
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CATACTACGCTCTATACCCAACAAGCT TGGGGGGGTCTTGGCTATGGEATT TAGTATCTTGGTGTTATTTTTATTGCCCTTTGTTC
CATACTACGCGC TATACCCAACAAGCTTGEGEEGGTTTTGGCTATGGCATT TAGTATTTTGGTGTTATTTTTATTGCCTTTTGETTC
CATACTACGC TCTATACC CAACAAACT TGEGGGAGTCTTGGCTATGGTATT TAGTATCTTGGTGTTATTTTTATTGCCTTTTATTC
CATACTACGCGCTATACCCAACAAGCTTGGEGGGGGTCTTGGCTATGGGACT TAGTATCTTAGTGCTATTCTTATTGCCCTATATTC
CATACTACGC TCTATACCCAACAAGCTTGEGGEEGGTCTTGGCTATGGTAGC TAGTATCTTGGTGE TATTATTATTGCCCTTTATTC
TATACTACGC TCTATACCCAACAAGLT TGEGGEGGTCTTGGCTATGGTGT T TAGTATCTTGGTGTTATTATTATTGCCCCTTATTC
TATATTACGCTCTATACCCAACAAACTTGGGGGGGTCTTGGCTATGGTATT TAGTATCTTGGTGTTATTATTATTGCCCCTTATTC
TATATTACGCTCTATACCCAACARMACT TGEGEGEGGTCTTGGCTATGGTATT TAGTATCTTGGTGTTATTATTATTGCCCCTTATTC
TATATTACGCTCTATACCCAACAAACT TGEGGEGGTCTTGGCTATGGTATT TAGTATCTTGGTGTTATTATTATTGCCCCTTATTC
TATATTACGCTCTATACCCAACAAACTTGGGGGGGTCTTGGCTATGGTATTTAGTATCTTGGTGTTATTATTATTGCCCCTTATTC
CATACTCCGCTCTATACC CAACAAGCTEGEGGEGGTTGTGGCTATGGTEGGCTAGTATCTTGGTGCTATTATTATTGCCTTTTATTC
CATACTACGCTCTATACCCGACAAGCTTGGEGGGGGTCTTGGC CATGGEAGCTAGTATCTTGGTGCTATTATTATTGCCCTATATTC
TATACTACGCTCTATACCCAACAAGCTGGGGGGGGTCTTAGCTATGGTATT TAGTATCTTGGTGTTATTTTTATTGCCCTTTATTC
TATTCTECGCTCTATACCCAACAAGC T TGGAGGAGTTTTGGCTATGGTATT TAGTATTATGGTGTTATTTTTATTACCCTTTATTC
TATACTACGCTCTATACCCAACAAGCT TGGGGGGGTTTTGGCTATGGTATT TAGTATCTTGGTGTTATTGTTATTACCCTTTGTTC
CATACTACGCTCTATACCCAACAAGCTTGGAGGGGTCTTGGCTATGGEAGC TAGTATCTTGGTGCTATTATTATTGCCCTTTATTC
CATACTACGCTCTATACCCAACAAGCTTGEGGGEGGTCTTGGC CAT GGEAGC TAGTATCTTGGTGCTATTATTATTGCCCTATATTC
CATACTACGCTCTATACCGAACAAGCTEGGGGGGGTCTTGGCTATGGTAGCTAGTATCTTAGTGTTATTATTATTACCTTTTATTC
CATACTACGCTCCATACC CAACAAGCTTGGAGGGGTCTTGGCTAT GGEAGC TAGTATCTTGGTGCTATTATTATTGCCCTTTATTC
CATACTACGCTCCATACCCAACAAGCT TGEAGGGGTCTTGGCTAT GEGAGCTAGTATCTTGGTGCTATTATTATTGCCCTTTATTC
CATACTACGCTCTATACCCAACAAGCT TGEAGGGGTCLT GGCTAT GEGAGC TAGTATCTTGGTGCTATTATTATTGCCCTTTATTC
CATACTACGCTCTATACCCAACAAGC T TGGAGGGGTCLTGGCTATGGEAGC TAGTATCTTGGTGCTATTATTATTGCCCTTTATTC
CATACTACGT TCTATACCCAACAAGCT TGEGGEGGTCTTGGCTAT GG TATCTAGTATCTTGGTGTTATTATTATTGCCTTATATTC
CATACTACGCGCTGTCCCCAACAAGCTTGGAGGGGTCTTGGCTTTGGTAGCTAGTATCTTGGTGCTATTATTATTGCCCTTTATTC
TATACTACGCGCTGTGCCCGATAAGCTTGGGGGGGTCTTAGCTCTGGTAGCTAGTETTTTGGTTCTATTAGTATTACCTTTTATTCC
CATACTACGCTCTATACCCAACAAGCTTGEGGEGGTCTTGGCTATGGTANCTAGTATCTTGGTGTTATTATTATTGCCCTTTATTC
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ATACTAGTAAATTAAGAGCTT TAACATTTAGGCCCTTAGGTAAAATAGCATTTTGGTTTTTAGTAGCTGATTTTGTTTTATTAACT
ATACTAGTAAAT TAAGAGCTT TAACAT TTAGGCCTTTAGGTAAAATAGCATTTTGGTTTTTAGTGGCTGATTTTATTTTATTAACT
ATACTAGTAAAT TAAGAGCT T TAACAT TTAGACCTTTAGGTAAAATAGCATTTTGGTTTTTAGTAGCTGATTTTATTCTATTAACC
ATACTAGTAAAT TAAGAGCCCTAACAT T TAGACCGECTAGGTAAAATAGCATTTTGGTTTATAGTAGCTGATTTTATATTATTAACC
ATACTAGTAAAT TAAGAGCC CTGACAT TTAGACC TTTAGGTAAAATAGCATTTTGGT TTTTAGTAGCTGATTTTTTACTATTAACC
ATACTAGTAAAT TGAGAGCT T TAACAT TTAGGCC TTTAGGTAAAATAGCATTTTGGTTTTTAGTAGCTGATTTTATACTATTAACC
ATACTAGTAAAT TGAGAGCTT TAACGT TTAGGCCTTTAGGTAAAATAGCATTTTGGT TTTTAGTGGCTGATTTTATACTATTAACC
ATACTAGTAAAT TGAGAGCTT TAACGTTTAGGCC TTTAGGTAAAATAGCATTTTGGT TTTTAGTGGCTGATTTTATACTATTAACC
ATACTAGTAAAT TGAGAGCTT TAACGT TTAGGCC TTTAGGTAAAATAGCATTTTGGT TTTTAGTGGCTGATTTTATACTATTAACC
ATACTAGTAAAT TGAGAGCTT TAACGT TTAGGCC TTTAGGTAAAATAGCATTTTGGT TTTTAGTGGCTGATTTTATACTATTAACC
ATACTAGTAAAATAAGAGCCCTAACAT TTAGGCCTTTGG L TAAAATAGCATTTTGGT TTTTAGCAGCTGATTTTATATTATTAACC
ATACTAGTAAAT TAAGAGCCCTAACAT TTAGACC T TTAGGTAAAATAGCGT TTTGGT TTTTAGTAGCTGATTTTATATTATTAACC
ATACTAGTAAATTAAGAGCTT TAACATTTAGGCCTTTAGCCAAAATAGCATTTTGGTTTTTAGTAGCTGATTTTGTATTATTAACT
ATACTAGTAGAT TAAGAGCCT TAACAT TTAGGCC TTTAGGTAAAATAGCATTTTGGT TTTTAGCAGCTGATTTTATACTATTAACC
ATACTAGTAAATTAAGAGCTT TAACATTTAGGCCTTTAGGTAAAATAGCATTTTGGTTTTTAGTAGCTGATTTTGTGTTATTAACC
ATACCAGTAAATTAAGAGCCCTAACATTTAGACCTTTAGGTAAAATAGCATTTTGGTTTTTAGTAGCTGATTTTATACTATTAACC
ATACTAGTAAAT TAAGAGCCC TAACAT TTAGACC TTTAGGTAAAATAGCATTTTGGT TTTTAGTAGCTGATTTTATATTATTAACC
ATACTAGTAAATTAAGAGCCCTAACATTTAGACCTTTAGGAAAACTAGCATTTTGGTTTTTAATAGCTGATTTTATACTATTAACC
ATACTAGTAAAT TAAGAGCCCTAACAT TTAGACCTTTAGGTAAAATAGCATTTTGGT TTTTAGTAGCTGATTTTATTCTATTAACC
ATACTAGTAAAT TAAGAGCCCTAACAT TTAGACC T TTAGGTAAAATAGCATTTTGGTTTTTAGTAGCTGATTTTATTCTATTAACC
ATACTAGTAAGT TAAGAGCCCTAACATTTAGACCTTTAGGTAAGATAGCATTTTGGTTTTTAGTAGCECGATTTTATACTATTAACC
ATACTAGTAAGT TAAGAGCCCTAACAT TTAGACCTTTAGGTAAGATAGCATTTTGGTTTTTAGTAGCCGATTTTATACTATTAACC
ATACTAGTAAAT TGAGAGCCC TAACAT T TAGACCTTTAGGAAAAATGGCATTTTGGTTTTTAATAGCTGATTTTATGTTATTAACC
ATACTAGTAAAT TAAGAGCCC TAACAT TTAGGCCTTTGGGTAAAATGGCATTTTGGTTTTTAGTGGCTGACTTTATATTATTAACC
ATACTAGTAAAT TAAGAGCC CTAACAT TTAGACCTTTGG GTAAAATAGCAT TTTGGT TTTTAGTAGCTGATTTTATATTATTAACC
ATACTAGTAAAT TAAGAGCCCTAACAT TTAGACCTTTAGGTAAAATAGCATTTTGGT TTTTAGTAGCTGATTTTATACTATTAACC
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TEGTTAGGAGCTAATGCAGTAGAGGAGCCETATATTATGATTGGT CAATTTGCTTCTGTATACTACTTTTGETACTTCTTAGTATT
TEGTTAGGAGCTAATGCAGTAGAGGAGCCTTATATTATGGTTGGTCAATTTGCTTCTTTATATTACTTTTGCTACTTCTTAGTATT
TEGTTAGGAGC TAATCCAGTT GAGGAACCTTATGTTATGATTGGT CAATTTGCTTCTTTATTCTACTTTTGETACTTCTTAGTATT
TEGTTAGGAGCCAACCCAGTAGAGGAACCTTACGTTATGGTCGGTCAATTTGCTEGCCTTATTCTACTTTATTTACTTCTTAGTATT
TEGTTAGGGEGC TAACCCAGTAGAGGAACCTTACGTTATGGTTGGCCAATTTGCTTCCTTATTCTACTTTTGTTACTTCTTATTATT
TEGTTGGGGEGCTAATCCAGTAGAGGAACCTTAT GTTATGGTTGGACAATTTGCTTCTGTATTCTACTTTACCTACTTTITTATTATT
TEGTTEGGEGEGCCAATCCAGTAGAGGAGCCTTATGTTATGGTTGGTCAATTTGCTTCTATATTTTACTTTACCTACTTTITTATTGTT
TEGTTGEGGGEGCCAATCCAGTAGAGGAGCCTTAT GTTATGGTTGGTCAATTTGCTTCTATATTTTACTTTACCTACTTTTTATTGTT
TEGTTEGGEGEGCCAATCCAGTAGAGGAGCCTTATGTTATGGTTGGTCAATTTGCTTCTATATTTTACTTTACCTACTTTITTATTGTT
TEGTTGGGGEGCCAATCCAGTAGAGGAGCCTTAT GTTATGGTTGGT CAATTTGCTTCTATATTTITACTTTACCTACTTTTTATTGTT
TEGTTAGGAGCCAACCCAGTAGAGGAGCCTTACATTGTGATTGGTCAATTTGCTTCTTTATTCTACTTTTGTTACTTCTTATTATT
TEGTTAGGAGCCAATCCAGTAGAGGAACCTTACGTTATGGTCGGTCAATTTGCTTCCTTATTATACTTTTITTACTTCTTAGTATT
TGEGTTAGGAGCTAACCCAGTTGAGGAACCATACATTATGATTGGGCAATTTGCTTCTATATTTTACTTTAGCTACTTTTTATTATT
TCGCTAGGGGCTAATCCAGTAGAGGAGCCTTATGTTATCATTGGT CAATTTGCATCTATATTCTACTTTTGETACTTCTTAGTATT
TEGTTAGGGGCTAATCCAGTAGAGGAACCTTATGTTATGGTTGGTCAATTTGCTTCTTTATTCTACTTTTTICTACTTCTTAATATT
TEGTTAGGAGCTAACCCAGTAGAGGAACCTTACGTTATGGTCGGCCAATTTGCTTCCGTATTCTACTTTTGTTACTTTTTATTATT
TEGTTAGGAGCCAATCCAGTAGAGGAACCTTACGTTATGGTCGGTCAATTTGCTTCCTTATTATACTTTTITTACTTCTTAGTATT
TEGATAGGAGCTAACCCAGTAGAGGAACCTTACGTTTTGATCGGTCAATTTGCTTCCATGTTCTACTTTTGTTACTTCCTATTACT
TEGTTAGGAGCTAACCCGGTAGAGGAACCTTACGTTATGGTCGGCCAATTTGCTTCCGTATTCTACTTTTGTTACTTTITTATTATT
TEGTTAGGAGC TAACCCGGTAGAGGAACCTTACGTTATGGTCGGCCAATTTGCTTCCGTATTCTACTTTTGTTACTTTTTATTATT
TEGTTAGGAGCTAACCCGGTAGAGGAACCTTACGTTATGGTCGGCCAATTTGCTTCCGTATTCTACTTTTGTTACTTTITTATTATT
TEGTTAGGAGCTAACCCGGTAGAGGAACCTTACGTTATGGTCGGCCAATTTGCTTCCGTATTCTACTTTTGTTACTTTTTATTATT
TEGTTEGGAGCTAACCCAGTAGAGGAGCCTTATATTATGATCGGTCAATTTGCTTCCGTATTCTACTTTTGTTATTTCTTATTATT
TGEGTTAGGAGCCAACCCAGTAGAGGAGCCTTACGTTGTGGTAGGCCAATTTGCTTCCATTTTATACTTTGGTTACTTCTTATTATT
TEGTTAGGAGCCAACCCAGTAGAGGAACCTTACGTTATGATCGGCCAATTTGCTTCTGTITTCTACTTTTGTTACTTCTTATTATT
TEGTTAGGAGCTAACCCAGTAGAGGAACCTTACGTTATGGTTGGT CAATTTGCTTCTGTATTCTACTTTTGTTACTTCTTATTATT
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GATCCCCTTGTTAGGGTGGGTAGAAACCAAATTGCTCCGLA- - - -TGAAGT AA
GATCCCCTTGTTAGGGETGGGCTGAAACCAAATTGCTTCGCA - - TGAAGTAG
GETCCCCTTGTTAGGTTGGGT AGAAACCAAATTGCTTCGTA- - - - -TGAAGTAG
AATCCCCCTGTTAGGTTGGGCAGAAACCAAATTGCTCCGGA TAAAGT AG
AGTTCCTCTGTTAGGTTGGGT AGAAAACTACCTCATAAGTAGCCGCCCTCCTTTAATCTCGTGTTATAAA EREETAG
AATCCCCCTGTTAGGTTGGGT AGAAAATTATTTACT GARMATAG
AATCCCCCTGTTAGGTTGGGT AGAAAATTATTTACT -GAAATAG
AATCCCOCCTGTTAGGTTGGGT AGAAAATTATTTACT -GAAATAG
AATCCCCCTGTTAGGTTGGGT AGAAAATTATTTACT -GAAATAG
AATCCCCCTGTTAGGTTGGGT AGAAAATTATTTACT GAAATAG
AGTGCCCCTATTAGGTTGGGCAGAAACCAAGTTGCTCCGGA - - - TGAAGT AA
AATCCCCTTGTTAGGGETGGGTAGAAACCAAATTGCTCCGGA- - - TAGAGT AG
AATACCTCTGTTAGGTTGGGT AGAAAATTATTTACT AAMATAG
GETCCCCTTGTTAGGCTGGGTAGAAACCAAATTGCTCCGTA- - TGAAATAG
GATCCCCTTGTTAGGCTGGGTAGAAACCAAATTACTCCGTA- - - TAAAAT AA
AATTCCCCTGTTAGGGTGGATAGAAAATTATTTACTAA-TAACCCCC
AATCCCCCTGTTAGGTTGGGT AGAAACCAAATTGCTCCGGA - - -
AATTCCTCTATTAGGTTGGGCAGAAACCAAATTGCTTCGGA- - -
AATTCCCCTGTTAGGGTGGAT AGAAAATTATTTACTAA-TAACCCECC -=-TAA
AATTCCCCTGTTAGGGTGGATAGAAAATTATTTACTAA-TAACCCCC ====TAA
AATTCCCCTGTTAGGGTGGAT AGAAAATTATTTACTAA -TAACCCCCCAAAATTACAAAGCTCTTTTATACAATCTCTACT AA
AATTCCCCTGTTAGGGTGGAT AGAAAATTATTTACTAA-TAACCCCCCAAAATTACAAAGCTCTTTTATACAATCTCTACT AA
AATTCCTCTGTTAGGTTGGGT AGAAACCAAATTACTTCGGA- - - - -TAAAGT AG
AATTCCCCTTTTAGGTTGGGT AGAAAACAAGTTGCTCCGGA- - - - -TGAAGTAG
AATTCCCCTTTTAGGTTGGGT AGAAACCAAGTTGCTCCGAA- - - - -TGAAGT AG
AATCCCCCTGTTAGGTTGGGT AGAAAACAATTTACTCCGTA- - TGAAGT AG

TGAAGTAG
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922
540
940
922
g22
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a2z
940
922
a2z
922
940
340
922
940
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240
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540
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1026
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1094
1112
1112
1094
1094
1112
1094
1112
1094
1094
1094
1112
1112
1094
1112
1112
1112
1112
1112
1112
1112
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1167
1167
1161
1167
1155
1155
1137
1137
1155
1143
1161
1137
1143
1143
1161
1161
1143
1161
1161
1184
1154
1161
1161
1161
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I 1 |
CCACACTACTCCTTTGACCTTGGGGAGTTTATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCTGAAT -
CCACACTACTCCTTTGACCTTGGGGAGTCTATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCTGAAT -
CCACACTACTCCTTTGACCT TGGGGAGTC TATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCTGAAT - - - - - - - - - - --- - -
fffffffff TCCTTTGACCTTGGGGAGTCTATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCTGTACTATGGGGCCCCTGAC
C-ACACTACTCCTTTGACCTTGGGGAGTCTATAAGGCAATATGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCC CATA

40 &0

C-------- TCCTTTGACCTTGGGGAGTC TATAAGGCAATATGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCTGTA

C-----=---T STTGACCTTGGGGAGTCTATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCCGTACTATG - -
C--------TCCTTTGACCTTGGGGAGTCTATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCCGTACTATG - -
C----m--- TCCTTTGACCTTGGGGAGTC TATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCCGTACTATG - --
[ TCCTTTGACCTTGGGGAGTC TATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCCGTACTATG - --
C----m- - - TCCTTTGACCTTGGGGAGTCTATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCCGTACTATG - -

CCACACTACTCCTTTGACCTTGGGGAGTC TATAAGGCAACGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCT - -AT
CCACACTACTCCTTTGACCTTGGGGAGTTTATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCTATCA -
CCACACTACTCCTTTGACCTTGGGGAGTTTATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCCTGAT -
C----m - - TCCTTTGAC CTTGGGGAGTCTATAAGGCAATGTGTTCTTCTAATACATGCAAGGCCCTGTA- - ------ - -------

160

nlju 1‘20 1Tu
A-GEGTCCTACTGGTGAGGATAAAACGAGA- -TATC
AAGGGTCCTACTGGTGAGGATAAAMACGGAGATTATC
AAGGGTCCTACTGGTGAGGATAAAACGGAGATTATC
CACTAGGTCGAGGGCCCTATAGGAGGGGTCCTACTGGTGAGGATAAAACGGAGATCATC
GGGGTCCTACTGGTGAGGATAAAATGGAGATCGTC

I
TCG-TTGACGT-ATTAGAAT
TCOGTTGACGT -ATTAGAAT
TCGGTTAACGT -ATTAGAAT
-TCGGTTGACGT -ATTAGAAT
-TCGGTTGACGT -ATTAGAAT

-TCGGTTAACGT -ATTAGAAT

-GGGCCCTACTGG -GAGGATAAAACGGAGGTCATC
-GGGTCCTACTGGTGAGGATAAAATGGAGATCGTC

TCGGTTAACGTTATTAGAAT
-TCGGTTGACGT -ATTAGAAT

-GGGTCCTACTGGTGAGGATAAAATGGAGATCGTC
-GGGTCCTACTGGTGAGGATAAAATGGAGATCGTC
-GGGTCCTACTGGTGAGGATAAAATGGGGATCGTC
-GGGTCCTACTGGTGAGGATAAAATGGGGATCGTC -TCGGTTGACGT -ATTAGAAT
AGGGGTCATACTGGTGAGGATAAAACGGAGATTATC TCGGTTGACGT -ATTAGAAT
FAGGEGTCATACTGGTGAGGATAAAATGGAGACCATCGACGGTETCTGTTGACGT -ATTAGAAT
-GGGGLCATACTGGTGAGGATAAAATGGAGACCATTGACGGTTTCTGTTGACGT -ATTAGAAT
GGGTCCTACTGGTGAGGATAAAA -GGAGATCATC - - - - -TCGGTTGACGT -ATTAGAAT

------- TCGGTTGACGT -ATTAGAAT
TCGGTTGACGT -ATTAGAAT

TCGGTTGACGT -ATTAGAAT

120
1 1 1 I
AGGTGGGATAGTGG -CCCACCTGETCG AAGATGCGTAGTATAGCCACACTTTCACTGAAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA

200 220 240

AGGTGGGATAGTGG -CCCACCTGGTCGAAGATGCGTAGTATAGCCACACTTTCACTGAAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
AGGTGGGATAGTGG -CCCACCTGGTCGAAGATGCGTAGTATAGCCACACTTTCACTGAAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
AGGTGGGATAGTGG -CCCACCTGETCGAARAATGCGTAGTATAGCCACACTTTCACTGTAACAGGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
AGGTGGGATAGTGGGECCCACCTGGTCGAAGATGCGTAGTATAGCCACACTTTCACTGTAACAAGGGGAAGACACATTTTGGCAGCA
AGCCACACTTTCACTGAAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
AGCCACACTTTCACTGAAACAAGGGGAAGACA--TTTTGGCAGCA
AGCCACACTTTCACTGAAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
AGCCACACTT TCACTGAAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
AGGCGGGATAGTGG -CCCACC TGO TCGAAGATGCGTAGTATAGCCACACTTTCACTGAAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
AGCCACACTTTCACTGTAGCAAGGGGAAGACA--TTTTGGCAGCA
AGGCGGGATAGTGG -CCCACCTGGTCGAAGATGCGTAGTATAGCCACACTTTCACTGTAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
1] B GCCACACTTTCACTGAAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
7777777777777777 GCCACACTTTCACTGAAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
AGCCACACTTTCACTGAAACAAGCGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
AGGTGGGATAGTGG -CCCACCTGGTCGAAGATGCGTAGTATAGCCACACTTTCACTGTAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
AGGTGGGATAGTGG -CCCACCTGGTCGAAGATGCGTAGTATAGCCACACTTTCACTGTAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
AGCCACACTT TCACTGAAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
AGGETGGEGATAGTGG -CCCACCTEOTCGAAGATGCGTAGTATAGCCACACTTTCACTGTAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
AGGTGGGATAGTGG-CCCACCTGGTCGAAGATGCGTAGTATAGCCACACTTTCACTGTAACAAGGGGAAGACA--TTTTGGCAGCA
AGGTGGGATAGTGG -CCCACCTGGTCGAAGATGCGTAGTATAGCCACACTTTCACTGTAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
AGGTGGGATAGTGG -CCCACCTGGTCGAAGATGCGTAGTATAGCCACACTTTCACTGTAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
AGGCGGGATAGTGG -CCCACCTGETCGAAGATGCGTAGTATAGCCACACTTTCACTGAAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
AGGCGGGATAGTGG -CCCACCTGGTCGAAGATGCGTAGTATAGCCACACTTTCACTGTAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
AGETGGEGATAGC GG -CCCACCTEOTCGAAGATGCGTAGTATAGCCACACTTTCACTGAAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA
AGGTGGGATAGTGG-CCCACCTGGTCGAAGATGCGTAGTATAGCCACACTTTCACTGAAACAAGGGGAAGACA - -TTTTGGCAGCA

|
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GTAGAGAATCTTGTGCAATGGGTAAA -CGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GCTAGAGAATCTTGTGCAATGGGTAAA - CGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GTAGAGAATCTTGTGC AATGGGTAAA -CGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GTAGAGAATCTTGTGCAATGGGTAAA - CGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GTAGAGAATCTTGTGCAATGGGTATA -CGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GTAGAGAATCTTGTGCAATGGGTAAA -CGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GTAGAGAATCTTGTGCAATGAGTAAA - CGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GCTAGAGAATCTTGTGCAATGAGTAAA - CGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
CTAGAGAATCTTGTGCAATGAGTAAA - CoCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GTAGAGAATCTTGTGCAATGAGTAAA -CGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GCTAGAGAATCTTGTGCAATGGGTAAA - CGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTCACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
CTAGAGAATCTTGTGCAATGGGTAAAACGC TTGACACAGGGTTTCACACCGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GTAGAGAATCTTGTGCAATGGGTAAA - CGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GTAGAGAATCTTGTGCAATGGGTAAA -CGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GCTAGAGAATCTTGTGCAATGGGTAAA - CGCTTGACACAGGGTTTCACACTCAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GTAGAGAATCTTGTGCAATGGGTAAA -CGCTTGACACAGGGTTTCACACCGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GTAGAGAATCTTGTGCAATGGGTETA - CGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GTAGAGAATCTTGTGCAATGGGTAAA -CGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGC
GTAGAGAATTTTGTGCAATGGGTATA -TGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GTAGAGAATTTTGTGCAATGGGTATA -TGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GCTAGAGAATCTTGTGCAATGGGTATA -CGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GTAGAGAATCTTGTGC AATGGGTATA -CGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GTAGAGGATCTTGTGCAATGGGTAAA -CGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GTAGAGAATCTTGTGCAATGGGTAAA -CGCTTGACACAGGGTTTCACAATGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA
GTAGAGAATCTTGTGCAATGGGTAAA -CGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA

GTAGAGAATCTTGTGCAATGGGTAAA - CGCTTGACACAGGGTTTCACACTGAGGTCTGTCTAACTAAGTGCCAGCAGACGCGGTTA

119

290
294
294
323
284
128
123
128
123
286
128
290
127
127
128
287
285
123
288
288
288
288
292
300
300
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Consensus
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AACTTAGAGG- -CCCAGTTTT TA-TTTCGCATTAGGCG T TAAAGTATGTAGTGAAGCATGAGAATALAAGTAAGGCCAACCTCTTGSE
AACTTAGAGG- -CCCAGTTTTTA-TTTCGCATTAGGCGT TAAAGTATGTAGTGAAGCATGAGAATAAAGTAAGGCAAACCTCTTGE
AACTTAGAGG- -CCCAGTTTTTA-TTTCGCATTAGGCGT TAAAGTATGTAGTGAAGCATGAGAATAAAGTAAGGEGAACCTCTTGE
AACTTAGGGG--CCCAGTTTTTA-TTTCGCATTAGGCGTTAAAGTATGTAGTGAAGCATGCGAGGACAAAGTAAGGTAAACCTCTTGG
AACTTAGGGG- -CCCAGTTTTTA-TTTCGCATTAGGCGT TAAAGTATGTAGTGAAGCATGAGGACAAAGTAAGGTAAACCTCTTGG
AACTTAGAGG- -CCCAGTTTTTA-TTTCACATTAGGCGT TA-AGTATGTAGTGAAGCATGAGAATAAAGTAAGGT AAACCTCTTGE
AACTTAGAGG- -CCCAGTTTTTA-TTTCACATTAGGCGT TA- AGTATGTAGTGAAGC ATGAGAATAAAGTAAGGTAAACCTCTGGE
AACTTAGAGG- -CCCAGTTTTTA-TTTCACATTAGGCGT TA-AGTATGTAGTGAAGCATGAGAATAAAGTAAGGTAAACCTCTTGE
AACTTAGAGG- -CCCAGTTTTTA-TTTCACATTAGGCGT TA-AGTATGTAGTGAAGCATGAGAATAAAGTAAGGTAAACCTCTGGG
AACTTAGAGG- -CCCAGTTTTTA-TTTCACATTAGGCGT TA-AGTATGTAGTGAAGCATGAGAATAAAGTAAGGTAAACCTCTTGE
AACTTAGAGG- -CCCAGTTTT TA-TTTCGCATTAGGCG T TAAAGTATGTAGTGAAGCATGAGGACAAAGTAAGGTAAACCTCTTGSE
AACTTAGAGGGEL CCCAGTTTTTAAT TTCGCATT AGGCGT TAAAGTATGTAGTGAAGCATGAGGACAAAGTAAGGTAAACCTCTTGE
AACTTAGAGG- -CCCAGTTTTTA-TTTCGCATTAGGCGT TAAAGTATGTAGTGAAGCATGAGAATAAAGTAAGGCAAACCTCTTGSG
AACTTAGAGG- -CCCAGTTTTTA-TTTCGCATTAGGCGT TAAAGTATGTAGTGAAGC ATGAGAATAAAGTAAGGCAAACCTCTTGSE
AACTTAGGGG- -CCCAGTTTTTA-TTTCGCATTAGGCG T TAAAGTATGTAGTGAAGC ATGAGAATAAAGTEGGGGCAAACCTCTTGE
AACTTAGAGG- -CCCAGTTTTTA-TTTCGCATTAGGCET TAAAGTATGTAGTGAAGCATGAGGACAAAGTAAGGTAAACCTCTTGE
AACTTAGGGG- -CCCAGTTTTTA-TTTCGCATTAGGCGT TAAAGTATGTAGTGAAGCATGAGGACAAAGTAAGGCAAACCTCTTGSG
AACTTAGGGG- -CCCAGTTTTTA-TTTCGCATTAGGCGT TAGAGTATGTAGTGAAGCATGAGGACALAGTAAGGTAAACCTCCTGGE
AACTTAGGGG- - CCCAGTTTTTA-TTTCGCATT AGGCET TAGAGTATGTAG TGAAGCATGAGGACAAAGTAAGGTAAACCTCCTGS
AACTTAGGGG- -CCCGGTTTTTA-TTTCGCATTAGGCGT TAAAGTATGTAGTGAAGCATGAGGACAAAGTAAGGTAAACCTCTTGG
AACTTAGGGG- -CCCGGTTTTTA-TTTCGCATTAGGCGT TAAAGTATGTAGTGAAGCATGAGGACALAGTAAGGTAAACCTCTTGSE
AACTTAGAGG- -CCCAGTTTT TA-TTTCGCATTAGGCG T TAAAGTATGTAGTGAAGCATGAGGATAAAGTAAGGTAAACCTCTTGGE
AACTTAGAGG- -CCCAGTTTTTA-TTTCGCATTAGGCGT TAAAGTATGTAGTGAAGCATGAGGATAAAGTAAGGT AAACCTCTTGE
AACTTAGAGG- -CCCAGTTTTTA-TTTCGCATTAGGCGT TAAAGTATGTAGTGAAGCATGAGGATAAAGTAAGGTGAACCTCTTGSG
AACTTAGAGG- -CCCAGTTTTTA-TTTCGCATTAGGCGT TAAAGTATGTAGTGAAGCATGAGGATAAAGTAAGGTAAACCTCTTGG

440 450 420 s00

1 I ] 1
TAGCGGTAAAATGTTTGAAGCAAGAGT GGAAGT CCGAAGGTGBAGACTCCTTACTCCGTTCATG - T-ACATCTTCATGAAATACGA
TAGCGGTAAAATGTTTGAAGCAAGAGT GGAAGTCCGAAGGTGBAGACTCCTTACTCCGTTCATGGE -ATATCTTCATGAAATACGA
TAGCGGTAAAATGTT TGAAGC AAGAGT GGAAGT CCGAAGGTGAAGACTCCTTACTCCGTTCATGTT -ATATCTTCATGAAATACGA
TAACGGTAAAATGT T TGAAGCAAGAGT GGAAGT CLGAAGGTGEBAGACTCCT TACTCCGTTCATGGTTACGTCTTCATGAAATACGA
TAGCGGTAAAATGCT TGEAGCAAGAGT GGAAGT CCGAAGGTGAAGACTCCTTACTCCGTTCATGGT -ACGTCTTCATGAAATACGA
TAGCOGTAAAATGTT TGAAGCAAGAGT GGAAGT TC CAAGGTGBAGACTCCTTACTTCGTTCATGGT -BCATATTCATGAAATACGA
TAGCGGTAAAATGTT TGAAGC AAGAGT GGAAGT TCGAAGGTGGAGACTCCTTACTTCGTTCATGGT -GCATATTCATGAAATACGA
TAGCGGTAAAATGTT TGAAGCAAGAGT GGAAGT TCGAAGGTGEAGACTCCTTACTTCGTTCATGGT -GCATATTCATGAAATACGA
TAGCOGTAAAATGTTTGAAGCAAGAGT GGAAGT TC CAAGGTGBAGACTCCTTACTTCGTTCATGGT -BCATATTCATGAAATACGA
TAGCOGTAAAATGTT TGAAGC AAGAGT GGAAGT TC CAAGGTGBAGACTCCTTACTTCGTTCATGGT -GCATATTCATGAAATACGA
TAGCGGTAAAATGTT TGAAGC AAGAGT GGAAGT CCGAAGGTGAAGACTCCTTACTCCGTTCATGG-GACGTCTTCATGAAATACGA
TAACGGTGAAATGT T TGAAGCAAGAGT GGAAGT CLGAAGGTGEBAGACTCCTTACTCCGTTCATGGT -ACGTCTTCATGAAATACGA
TAGCOGTAAAATGTTTGAAGCAAGAGT GGAAGT CCGAAGGTGAAGACTTCTTACTTCGTTTATGGT -ATATCTTCATGAAATACGA
TAGCOGTAAAATGTT TGAAGCAAGAGT GGAAGT CCGAAGGTGAAGACTCCTTACTTCGTTCATGGT -ATATCTTCATGAAATACGA
TAGCGGTAAAATGTT TGAAGC AAGAGT GGAAGCCCGAAGGTGAAGACTCCTTACTTCGTTCATGGT - "TATCTTCATGAGATACGA
TAACGGTAAAATGTTTTAAGCAAGAGT GGAAGT CLGAAGGTGBAGACTCCT TACTCCGTTCATGGT -ACGTCTTCATGAAATACGA
TAGCGGETABAATGTT TEEAGCAARAGT GGAAGT CCAAAGGTBAAGACTCCTTACTCCGTTCATGGT -ACEGTCTTCATGAAATACGA
TAGCGGTAGAATGTT TGGAGCAAAAGT GGAAGTCCATAGGTGAAGACTCCTTACTCCGTTCATGGT -ACGTCTTCATGAAATACGA
TAGCGGTAGAATGT T TGGAGCAAAAGT GGAAGT CCATAGGTGAAGACTCCTTACTCCGTTCATGGT -ACGTCTTCATGAAATACGA
TAGCGGETABAATGTT TEGAGCAAAAGT GEAAGT CCAAAGGTBAAGACTCCTTACTCCGETCATGGT -CCETCTTCATGAAATACGA
TAGCGGTAGAATGTT TGGAGC AAAAGT GGAAGTCCAAAGGTGAAGACTCCTTACTCCGTTCATGGT -CCETCTTCATGAAATACGA
TAACGGTAAAATGTTTGAAGCAAGAGT GGAAGTCCGAAGGTGAAGACTCCTTACTCCGTTCATGGT -ATATCTTTATGAAATACGA
TAGCGGTAAAATGTT TGAAGCAAGAGT GGAAGT CCGAAGGTGAAGACTCCTTACTCCGTTCATGGT -ACGTCTTCATGAAATACGA
TAACGGTAAAATGTATGAAGCAAGAGT GGAAGTCCGAAGGTGAAGACTCCTTACTCCGTTCATGGT -AT - - -TTCATGAAATACGA
TAGCGETAAAATGTT TEAAGCAAGAGT GEAAGT CCGAAGGTBAAGACTCCTTACTCCGTTCATGGT -ACATCTTCATGAAATACGA
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AAGCTTGGATAGTAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTCGCCCTAAACTTATACAATAGCTTTATTAGCAAATAACCTTATTG
AAGCTTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTTGCCCTAAACTTATACAATAGCTTTATTAGCARATAACCTTATTG
AAGCTTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTCGCCCTAAACTTATACAATAGCTTTATTAGCAAATAACCTTATTG
AAGCTTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTTGCCCTAAACTTATACAATTGGAGCAATC -CARAATAACCTTATTG
AAGCTTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTTGCCCTAAACTTATACAATAGCTTTATTAGCGAATAACCTTATTG
AAGCCTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTCGCCCTAAACTTATACAATAGCTTTATTAGCAAATAACCTTATTG
AAGCCTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTCGCCCTAAACTTATACAATAGCTTTATTAGCAAATAACCTTATTG
AAGCCTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTCGCCCTAAACTTATACAATAGCTTTATTAGCAAATAACCTTATTG
AAGCCTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTCGCCCTAAACTTATACAATAGCTTTATTAGCAAATAACCTTATTG
AAGCCTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTCGCCCTAAACTTATACAATAGCTTTATTAGCAAATAACCTTATTG
AAGCTTGGGEGAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTTGCCCTAAACTTATACAATTGGAGTAATC -CAAATAACCTTATTG
AAGCTTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTTGCCCTAAACTTATACAATAGCTTTATTAGCGAATAACCTTATTG
AAGCTTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTCGCCTTAAACTTATACAATAGCTTTATTAGCARATAACCTTATTG
AAGCTTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTCGCCTTAAACTTATACAATAGCTTTATTAGCAAATAACCTTATTG
AAGCTTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTCGCCTTAAACCTATACAATAGCTTTATTAGCARATAACCTTATTG
AAGCTTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTTGCCCTAAACTTATACAATAGCTTTATTAGCGAATAACCTTATTG
AAGCTTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTCGCCCTAAACTTATACAATTGGAGTAATC-CAAATAACCTTATTG
-------------------------------------------------- CETATACRAEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEE
AAGCTTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTTGCCCTAAACCTATACAATTGGAGCAATC-CAAATAACCTTATTG
AAGCTTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTTGCCCTAAACCTATACAATTGGAGCAATC -CAAATAACCTTATTG
AAGCTTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTTGCCCTAAACTTATACAATTGGAGTAATC-CAAATAACCTTATTG
AAGCTTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTTGCCCTAAACTTATACAATTGGAGTAATC -CAAATAACCTTATTG
AAGCTTGGETAACAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTTGCCCTAAACTTATACAATAGCTTTATTAGCGAATAACCTTATTG
AAGCTTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTCGCCCTAAACTTATACAATAGCTTTATTAGCGAATAACCTTATTG
AAGCTTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTCGCTCTAAACTTATACAATAGCTTTATTAGCGAATAACCTTATTG
AAGCTTGGATAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCTCGCCCTAAACTTATACAATAGCTTTATTAGCAAATAACCTTATTG
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TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGAT TGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGT TTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGATTGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGTTTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGAT TGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGT TTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGATTGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGTTTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGATTGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGTTTAAGTCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TETGCCTGAATACTT TGATCGCAAGAT TGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGTTTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TETGCCTGAATACTTTGATCGCAAGATTGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGTTTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TETGCCTGAATACTT TGAT CGCAAGAT TGAAACTCAAAAGGCTTGGL TGTTCACTGT TTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TETGCCTGAATACTTTGATCGCAAGATTGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGTTTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TETGCCTGAATACTT TGAT CGCAAGAT TGAAACTCAAAAGGCTTGGL TGTTCACTGT TTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGATTGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGTTTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGAT TGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGT TTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGATTGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGTTTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGAT TGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGT TTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGATTGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGTTTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGAT TGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGT TTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGATTGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGTTTGAGTCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
------------------------------------------------ GATCATCACGCGGGCCAGAGCGGTCATTAG
TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGATTGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGTTTGAGTCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGATTGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGTTTGAGTCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGAT TGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGTTTGAGTCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGATTGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGTTTGAGTCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGATTGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGTTTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGATTGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGTTTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGAT TGAAACTCAAAAGGCTTGGL TGTTCACTGT TTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC

TATGCCTGAATACTATGATCGCAAGAT TGAAACTCAAAAGGCTTGGCTGTTCACTGTTTGAATCAGAGGAGCGTGTAATTTAATAC
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GATGATCCGCGTGTCACCTEACCTTTCCTTGAAAGCGGACTACCTTT-ATEGGTAGT --CCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTE
GATGATCCGCGTGTCACCTTACCTTTCCTTGAAAGCGGACTATCTTTTGTAGGTAGTAGCCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
GATGATCCGCGTGTCACCTTACCTTTCCTTGAAAGCGGATTACTTTTT -TAGGTAATAGCCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
GATGATCCGCGTGTCACCTTACCTTTCCTTGAAAGCGGECEACCTECTEGTAGGTEGTAGCCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
GATGATCCGECGTETCACCTTACCTTTCCTTGAAAGCGETTTA - -~ - TAGGTATAAGCCGCTCAGGTATTGCATGGCCETCETE
GATGATCCGCGTGTCACCTEACCTTTCCTTGAAAGCGAACEACCTACAARAGGTAGT - -CCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
GATGATCCGCGTGTCACCTCACCTTTCCTTGAAAGCGAACCACCTACAAAAGGTAGT - -CCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
GATGATCCGCGTGTCACCTEACCTTTCCTTGAAAGCGAACCACCTACAAAAGGTAGT - -CCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
GATGATCCGCGTGTCACCTEACCTTTCCTTGAAAGCGAACCACCTACAAAAGGTAGT --CCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTE
GATGATCCGCGTGTCACCTEACCTTTCCTTGAAAGCGAACCACCTACAAAAGGTAGT - -CCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
GATGATCCGCGTGTCACCTTACCTTTCCTTGAAAGCG --CCBACTCTTAAGAGTGG - - -CCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
GATGATCCGCGTGTCACCTTACCTTTCCTTGAAAGCGG H - nf o TETAAGCCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
GATGATCCGCGTGTCACCTTACCTTTCCTTGAAAGCGGACTACCTTT-GTGGGTGGT TGCCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
GATGATCCGCGTGTCACCTTACCTTTCCTTGAAAGCGGACTACCTTITTGTEGGTAGTTGCCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
GATGATCCGCGTGTCACCTTACCTTTCCTTGAAAGCGGACTECCTTT-GTGGGTAGTAGCCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
GATGATCCGCGTGTCACCTTACCTTTCCTTGAAAGCGG -~~~ - TETAAGCCGCTCAGGCATTGCATGGCCETCGETE
GATGATCCGCGTGTCACCTTACCTTTCCTTGAAAGCGGACTACCTATAAGAGGTAGAAGCCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
cATCETHEENEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEE GGCCGTCGTC
GATGATCCGCGTGTCACCTECACCTTTCCTTGAAAGCGGACTACCTCTTATAGGTAGTAGCTGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
GATGATCCGECGTGTCACCTEACCTTTCCTTGAAAGCGGACTACCTETTATAGGTAGTAGCTGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
GATGATCCGCGTGTCACCTTACCTTTCCETGAAAGCGGACTACCTATAAAAGGTAGTAGCCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
GATGATCCGCGTGTCACCTTACCTTTCCCTGAAAGCGGACTACCTATAAGAGGTAGTAGCCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
GATGATCCGCGTGTCACCTTACCTTTCCTTGAAAGCGGECTACCT -~ -ATAGGTAGTACCCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
GATGATCCGCGTGTCACCTEACCTTTCCTTGAAAGCG - -CEBACTETTAAAG- -AGTGGCCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTE
GATGATCCGCGTGTCACCTCACCTTTCCTTGAAAGCG --CEGGCTCTTAAAG. ~AGTGGCTGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
GATGATCCGCGTGTCACCTTACCTTTCCTTGAAAGCGGACTACCTATTATAGGTAGTAGCCGCTCAGGCATTGCATGGCCGTCGTC
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AG-GATAACAATAAATGTTATCCTTAACCCTATTATGGATTAAGTCAGGTGTCATGGTCTTTATGGAAAGGGATATTATGCGCTAC
AG - GATAACAATAAATGTTATCCTTAACCCTAT TATGGATTAAGT CAGGTGTCATGGTCTTTATGGAAAGGGATATTATGCGCTAC
AG-GATAACAATAAATGTTATCCTTAACCCTATTATGGATTAAGTCAGGTGTCATGGTCTTTATGGAAAGGGATATTATGCGCTAC
AG - GATAACAATAAATGTTATCCTTAACCCTAT TATGGATTAAGT CAGGTGTCATGGTCTTTATGGAAAGGGATATTATGCGCTAC
AG-GATAATAATAAATGTTATCCTTAACCCTATTATGGATTAAGTCAGGTGTTATGGTCTTTATGGAATGGGATATTACGCGCTAC
AG - GATAACAATAAATGTTATCCTTAACCCAAT TATGGATTAAGT CAGGTGTCATGGTCTTTATGGAAAGGGATATTATGCGCTAC
AG-GATAACAATAAATGTTATCCTTAACCCAATTATGGATTAAGTCAGGTGTCATGGTCTTTATGGAAAGGGATATTATGCGCTAC
AG - GATAACAATAAATGTTATCCTTAACCCAAT TATGGATTAAGT CAGGTGTCATGGTCTTTATGGAAAGGGATATTATGCGCTAC
AG-GATAACAATAAATGTTATCCTTAACCCAATTATGGATTAAGTCAGGTGTCATGGTCTTTATGGAAAGGGATATTATGCGCTAC
AG - GATAACAATAAATGTTATCCTTAACCCAAT TATGGATTAAGT CAGGTGTCATGGTCTTTATGGAAAGGGATATTATGCGCTAC
AG - GATAACAATARAATGT TATCCTTAACCCTAT TATGGATTAAGT CAGGTGTCATGGTCTTTATGGAAAGGGATATTATGCGCTAC
AG - GATAACAATAAATGTTATCCTTAACCCTAT TATGGATTAAGTCAGGTGTCATGGTCTTTATGGAAAGGGATATTATGCGCTAC
AG-GATAACAATAAATGTTATCCTTAGCCCTATTATGGATTAAGTCAGGTGTCATGGTCTTTATGGAAAGGGACATTATGCGCTAC
AG-GATAACAATAAATGTTATCCTTAACCCTATTATGGATTAAGTCAGGTGTCATGGTCTTTATGGAAAGGGATATTATGCGCTAC
AG - GATAACAATARATGT TATCCTTAACCC TAT TATGGATTAAGT CAGGTGTTATGGTCTTTATGGAAAGGGATATTATGCGCTAC
AGA GATAACAATAAATGTTATCCTTAACCCTAT TATGGATTAAGT CAGGTGTCATGGTCTTTATGGAAAGGGATATTATGCGCTAC
AG-GATAACAATAAATGTTGTCCTTAACCCTATTATGGATTAAGTCAGGTGTCATGGTCTTTATGGAAT GGGATATTACGCGCTAC
AG--ATAACAATAAATGTTATCCTTAACCCTATTATGGATTAAGTCAGGTGTCATGGTCTTTATGGAATGGGATATTATGCGCTAC
AG-GATAACAATTAATGTTATCCCTAACCCTAT TAGGGATTAGGTCAGGTGTCATGGTCTTTATGGAATGGGATATTACGCGCTAC
AG-GATAACAATTAATGTTATCCCTAACCCTATTAGGGATTAGGTCAGGTGTCATGGTCTTTATGGAATGGGATATTACGCGCTAC
AG - GATAACAATARAATGT TATCCTTAACCC TAT TATGGATTAAGT CAGGTGTCATGGTCTTTATGGAATGGGATATTACGCGCTAC
AG-GATAACAATAAATGTTATCCTTAACCCTATTATGGATTAAGTCAGGTGTCATGGTCTTTATGGAATGGGATATTACGCGCTAC
AG - GATAACAATARAATGT TATCCTTAACCCTAT TATGGATTAAGT CAGGTGTCATGGTCTTTATGGAATGGGATATTATGCGCTAC
AG-GATAACAATAAATGTTATCCTTAACCCTATTATGGATTAAGTCAGGTGTCATGGTCTTTATGGAAAGGGATATTATGCGCTAC
AG - GATAACAATARAATGTTATCCTTAACCCTAT TATGGATTAAGT CAGGTGTCATGGTCTTTATGGAAGGGTATATTATGCGCTAC
AG-GATAACAATAAATGTTATCCTTAACCCTATTATGGATTAAGTCAGGTGTCATGGTCTTTATGGAAAGGGATATTATGCGCTAC
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ATTCTCCTATACAATAT-CACA--TTAAATTAGGAGGCGGCGATTCTCTGAAACGGGAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCCTATACAATATACACA- -GTAAATTAGGAGGCGGAGATTCTCTGAAACGGGAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCCTATACAATATACACA- -GTAAATTAGGAGGCGGAGATTCTCTGAAACGGGAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCCTACACAATATATACA- -GTAAATTAGGAGGCGGAGATTCTCTGAAATGGGAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCCTBTACAATATATACA- -GTAAATEAGGAGGCGGAGATTACCTGAAACGGGAATCTTAAGTAGAATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCTTABACAATATACACAT - ETAAATTANGAGGCGGAGATTTTCTGAAACGGGAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCTTAAACAATATACACAT- -TAAATTAAGAGGCGGAGATTTTCTGAAACGGGAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCTTAAACAATATACACAT - - TAAATTAAGAGGCGGAGATTTTCTGAAACGGGAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCTTAAACAATATACACAT- -TAAATTAAGAGGCGGAGATTTTCTGAAACGGGAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCTTAAACAATATACACAT - - TAAATTAAGAGGCGGAGATTTTCTGAAACGGGAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCCTATACAATGTATACA- -GTAAATTAGGAGGCGGAGATTCTCTGAAATGGGAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGG
ATTCTC CTACACAAT ATATATATAGTAAAT TAGGAGGLGGAGATTCTC TGAAATGGGAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCCTATACAATATACACA- -GTAAATTAGGAGGCGGAGATTCTCTGAAACGGGAATCTTAAGTAGAATTTGATAGTAATCGG
ATTCTC CTATACAAT ATACACA- -G-AAATTAGGAGGLGGAGAT T TTC TGAAACGGGAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCCTATACAATATACATA- -GTAAATTAGGAGGCGGAGATTCTCTGAAACGGGAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCCTACACAATATATALE - -GTAAATTAGGAGGCGGAGATTCTCTGAAATGGGAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCCTBTACAATATACACA- -ATAAATTAGGAGGCGGAGATTCTCTGAAACGGGAATCTTAAGTAGAATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCCTATACAATATATACACAGTAAATTAGGAGGCGGAGATTCTCTGAAACGGGAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCCTBTACAATATACACA- -ATAAATTAGGAGGCGGAGATTCTCTGAAACGGGAATCTTAGGTAGAATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCCTBTACAATATACACA- -ATAAATTAGGAGGCGGAGATTCTCTGAAACGGGAATCTTAGGTAGAATTTGATAGTAATCGG
ATTCTTCTETACAATATATACA- -ATAAATTBGGAGGCGMAGATTCTCTGAAACGGGAATCTTAGGTAGAATTTGATAGTAATCGG
ATTCTTCTETACAATATATACA- -ATAAATTEGGAGGCGTAGATTCTCTGAAACGGGAATCTTAGGTAGAATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCCTGGACAATATATACA - -GTAAATTAGGAGGCGGAGATTCTCTGAAATGGGGATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGG
ATTCTC CTAGACAATATATACT - -GTAAATTAGGAGGCGGAGATTCTCTGAAATGGTAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCCTATACAATACATANA- -GTAAATTAGGAGGCGGAGATTCTCTGAAATAGTAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGG
ATTCTCCTATACAATATACACA- -GTAAATTAGGAGGCGGAGATTCTCTGAAACGGGAATCTTAAGTAGGATTTGATAGTAATCGG
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GAAGTAGAGCGTTCCGGTGAATTTITAACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACACCCCA
GAAGTAGAGCGTTCCGGTGAATTCTAACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACGCCCCG
GAAGTAGAGCGTTCCGGTCGAATTCTAACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACGCCCCG
GAAGTAGAGCGTTCCGGTGAATTCTAACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACGCCCCG
GAAGTAGAGCGTTCCGGTGAATTCTAACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACGCCCCG
GAAGTAGAGCGTCCCGGTGAATTCTCACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACGCCCCG
GAAGTAGAGCGTCCCGGTGAATTCTCACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACGCCCCG
GAAGTAGAGCGTCCCGGTGAATTCTCACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACGCCCCG
GAAGTAGAGCGTCCCGGTGAATTCTCACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACGCCCCG
GAAGTAGAGCGTCCCGGTGAATTCTCACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACGCCCCG
GAAGTAGAGCGTTCCGGTGAATTCTAACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACGCCCCG
GAAGTAGAGCGTTCCGGTGAATTAGAACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACGCCCCG
AAAGTAGAGCGTTCCGGTGAATTCTAACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTGAGGATACGAGACGCCCCG
GAAGTAGAGCGTTCCGGTGAATTCTGACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACGCCCCG
GAAGTAGAGCGTTCCGGTGAATTCTAACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACGCCCCG
GAAGTAGAGCGTTCCGGTGAATTCTAACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACGCCCCG
GAAGTAGAGCGTTCCGGTGAATTCTAACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACGCCCCG
GAAGTAGAGCGTTCCGGTGAACTCTAACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACGCCCCG
AAAGTAGAGCGTTCCGGTGAATTCTAACCCGGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCGGGTTAGGGTTACGAGACGCCCCG
AAAGTAGAGCGTTCCGGTGAA T TC TAACCCEGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCEGEGTTAGGGTTACGAGACGCCCCG
GAAGTAGAGCGTTCCGGTGAATTATAACCCGGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCGAGTTAGGGATACGAGACGCCCTG
GAAGTAGAGCGTTCCGGTGAACTCTAACCCGGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCGGGTTAGGGATACGAGACGCCCCG
GAAGTAGAGCGTTCCGGTGAATTCTAACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGACACGAGACGCTCCA
GAAGTAGAGCGTTCCGGTGAATTCTAACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACGCCCCG
GAAGTAGAGCGTTTCGGTGAATTATAATCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGAATACGAGACGCCCCG
GAAGTAGAGCGTTCCGGTGAATTCTAACCCAGTGTTAGCACAAATCGCCCGTCGTCCCCTTCAAGTTAAGGATACGAGACGCCCCG
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) | I
————— GCGGGGTTATCCCTCCTT TTCGAGAATGGG TAAGTCGTAACATAGTAAGGGTAAGGGAACTTGTTCTTGGG
--TGCGGGGTTATCCCTCCTTTTCGAGAATGGG TAAGTCGTAACATAGTAAGAGTAAGGGAACTTGTTCTTGGG
--GGTGGGGTTATCCCTCCTTTTCGAGAATGGG TAAGTCGTAACATAGTAAGGGTAAGGGAACTTGTTCTTGGESE
--GGCGEGGTTATCCCTCCTTTTCGAGAATGGG TAAGTCGTAACATAGTAAGGGTAAGGGAACTTGTTCTTGGESE
--GGCAGGGTTATCCCTCCTTTTCTAGAATGGG TAAGTCGTAACATAGTAAGAGTAAGGGAACTTGTTCTTGG -
- -GGCGGGGTTATCCCTCCTTTTCGAGGATGGG TAAGTCGTAACATAGTAAGGGTAAGGGAACTTGTTCTTGGG
- -GGG GG TTATCCC TCCT T T TE GAGGAT GGG TAAGTCGTAACATAGTAAGGGTAAGGGAACTTGTTCTTGGEE
- -GGG GEGE TTATCCC TCCT T T TE GAGGAT GGG TAAGTCGTAACATAGTAAGGGTAAGGGAACTTGTTCTTGGEE
- -GGG GG TTATCCC TCCT T T TE GAGGAT GGG TAAGTCGTAACATAGTAAGGGTAAGGGAACTTGTTCTTGGEE
--GGCGEGGTTATCCCTCCTTTTCGAGGATGGG TAAGTCGTAACATAGTAAGGGTAAGGGAACTTGTTCTTGGESE
- -GG CGGEGEGE TTATCCCECCT T T TCGAGAATGGG TAAGTCGTAACATAGTAAGGGTAAGGGAACTTGTTCTTGGE

TC--G- AAGGTTATCCCTCCTTTTCGAGAATGGG TAAGTCGTAACATAGTAAGGGTAAGGGAACTTGTTCTTG -
c- - - -GGCGGEEGTTATCCCTCCTT TTTGAGAATGGG TAAGTCGTAACATAGTAAGGGTAAGGGAACTTGTTCTTGESE
== - - -GGCGEEGTTATCCCTCCTT TTCGAGAATGGG TAAGTCGTAACATAGTAAGGGTAAGGGAACTTGTTCTTGESE
T- - - - GTCGGEGEGTTATCCCTCCTT TTTGAGAATGGG TAAGTCGTAACATAGTAAGGGTAAGGGAACTTGTTCTTGGS
TA--G---------=-- AAGGTTATCCCTCCTTTTCGAGAATGGG TAAGTCGTAACATAGTAAGGGTAAGGGAACTTGTTCTTG -
CC--A-AA------GGCAGGGTTATCCCTCCTTTTCGAGAATGGG TAAGTCGTAACATAGTAAGAGTAAGGGAACTTGTTCTTGGG

CCAATCTACATTAAGGCGGGGTTATCCCTCCTT TTCGAGAATGGG TAAGTCGTAACATAGTAAGGGTAAGGGAACTTGTTCTTGGG
CC--A-AA---- - GGCGEGGTTATCCCTCCETTTCGAGAATGGGTAAGTCGTAACATAGTAAGAGTAAGGGAACTTGTTCTTGEG
- GGCGEGGTTATCCCTCCETTTCGAGAATGGGTAAGTCGTAACATAGTAAGAGTAAGGGAACTTGTTCTTGGEE
- GGCAGGGTTATCCCTCCTTTTCGAGAATGGGTAAGTCGTAACATAGTAAGAGTAAGGGAACTTGTTCTTGGEG
- GGCAGGGTTATCCCTCCTTTTCGAGAATGGGTAAGTCGTAACATAGTAAGAGTAAGGGAACTTGTTCTTGGG
- GGTGETGTTATCCCTCCTTTTCGAGAATGGG TAAGTCGTAACATAGTAAGGGTAAGGGAACTTGTTCTTGEG
- GGCGEGGTTATCCCTCCTTTTCGAGAATGGGTAAGTCGTAACATAGTAAGGGTAAGGGAACTTGTTCTTGEG
TT--ATTAATT- - -GGCGGGGTTATCCCTCCTTTTCGAGAATGGGTAAGTCGTAACATAGTAAGGGTAAGGGAACTTGTTCTTGGS
cc-- GGCGGEEGETTATCCCTCCTTTTCGAGAATGGE TAAGTCETAACATAGTAAGGGTAAGGGAACTTETTCTTGGSE

1042

1052

1051

---TACGTTCAATACGTACTTGGCCGCCCGETAACTAGGA - ---- 1126

---- 1044
CCAAGTTGT FECTCGTTCAATACGTACTTGGCCGCCCTCE - - - - - - - 923
CCAAGTTGT - - -GCGCGTTCAATACGTACTTGGCCGCCCTCE - - - - - - - 923
CCAAGTTGT - - -GCGCGTTCAATACGTACTTGGCCGCCCTCE - - - - - - - 923
CCAAGTTGT - - -GCGCGTTCAATACGTACTTGGCCGCCCTCE - - - - - - - 923

CCAAGTTGT - - -GCGCGTTCAATACGTACTTGGCCGCCCTCE ----+- - - 1081
CCAGA- -GA---TTACGTTCAATGCGTACTTGGCCGCCCTCTTE 827

1031
CCAAGTTAT - - -GCGCGTTCAATACGTACTTGGCCGCCCTCCGTAACTA - ---- 328
CCAAGTTTT - - -GCGCGTTCAATACGTACTTGGCCGCCCTCCGTAACTA - ---- 928
CCAAGTTAT a24

EE 1022

CCATAGC -C- - -CTGCGTTTAATACGTACTTGGCCGCCCTTITTITGTTTAACCGGGATG 1096
CCAAGCTGCAGGCTACGTTCAATACGTACTTGGCCGCCCTCTTGTAGE - -TTCGCAGT 581

CCATAGC -C- - -CTGCGTTTAATACGTACTTGGCCGCCCTCTTTGTATCACCGGG - - - 1096
CCATAGC -C- - -CTGCGTTTAATACGTACTTGGCCGCCCTCTTTGTATCACCGGG - - - 1096
CCATAGC -C- - -CTGCGTTTAATACGTACTTGGCCGCCCTCTTITGTATAACCGGG - - - 1096

CCATAGC -C- - -CTGCGTTTAATACGTACTTGGCCGCCCTCTTTGTATAACCGGG - - - 1096

CCA--- - 1054
CCATA - 1063
CCATA - 1061
CCAAN -
20 40 &0 20

] 1 1 1

————————— TCTATCGGTAAGG-ACGTGAAATACGAAAT AACAAGGG- AGAGACTTTGAACTTGTTTATCCTAACTGAAAAGGGTAA
--------- TCTATCGGTAAGG-ACGTGAAATACGAAAT AACAAGGG- AGAGACTTTGAACTTGTTTATCCTAACTGAAAAGGGTGA
————————— TCTATCGGTAAGG-ACGTGAAATACGAAAT AACAAGGG- AGAGACTTTGAACTTGTTTATCCTAACTGAAAAGGGTGA
AGTCTAGEGETCTATCGGTAAGG - ACGTGAAATACGAAAT AACAAGGG- AGAGACTTTGAACTTGTTTATCCTAACTGAAAAGGGTGA
AGTCTAGGGTCTATCGGTAAGG - ACGTGAAATACGAAAT AACAAGGG- AGAGACTTTGAACTTGTTTGTCCTAACTGAAAAGGGTAA
————————— TCTATCGGTAAGG-ACGTGAAATACGAAAT AACAAGGG- AGAGACTTTGAACTTGTTTATCCTAACTGAAAAGGGTGA
--------- TCTATCGGTAAGG- ACGTGAAATACGAAAT AACAAGGG - AGAGACTTTGAACTTGTTTATCCTAACTGAAAAGGGTAA
————————— TCTATCGGTAAGG-ACGTGAAATACGAAAT AACAAGGG- AGAGACTTTGAACTTGTTTATCCTAACTGAAAAGGGTAA
777777777 TCTATCGGTAAGG-ACGTGAAATACGAAAT AACAAGGG- AGAGACTTTGAACTTGTTTATCCTAACTGAAAAGGGTAA
--------- TCTATCGGTAAGG- ACGTGAAATACGAAAT AACAAGGG- AGAGACTTTGAACTTGTTTATCCTAACTGAAAAGGGTAA
--------- TCTATCGGTAAGG-ACGTGAAACACGAGAT AACAAGGG- AGAGACTTTGAGCTTGTTTATCCTAACTGAAAAGGGTTA
AGTCTAGEGETCTATCGGTAAGGEACGTGAAATACGAAAT AACAAGGG- AGAGACTTTGAACTTGTTTATCCTAACTGAAAAGGGTGA
————————— CCTATCGGCAAGG-ACGTTAAATACGAGAT AACAAGGA - AGAGACTTTGAACTTGTTTATCCTAACTGAAAAGGGTTA
————————— TCTATCGGTAAGG-ACGTGAAATACGAAAT AACAAGGG- AGAGACTTTGAACTTGTTTATCCTTACTGAAAAGGGTGA
————————— TCTATCGGTAAGG-ACGTGAAATACGAAAT AACAGGGG- AGAGACTTTGAACTTGTTTATCCTAACTGAAAGGGGTAA
AGTCTAGGGTCTATCGGTAAGG - ACGT GAAA -ACGAAAT AACAAGGGCAGAGACTTTGAACTTGTTTATCCTAACTGAAAAGGGTGA
----TAGGGTCTGTCGGTAAGG ACGTGAAACACGAAAT AACAAGGG- AGAGBCTETGAACTTGTTTGTCCTAACCGAAAAGGGTAA

------------------ AGG-ACGTGAAATACGAAAT AACAAGGG- AGAGACTTTGAACTTGTTTATCCTAACTGAAAAGGGTGA
AGTATAGGGTCTGTCGGTAAGG ACGTGAAACACGAAAT AACAGGGG- AGAGBCTCCGAACTTGTTEGGTCCTAACCAAAAAGGGTAA
AGTATAGEGTCTGTCGGTAAGG - ACGTGAAACACGAAAT AACAGGGG- AGAGGCTCCGAACTTGTTGETCCTAACCAAAAAGGGTAA
AGTCTGGGEGTCTGTCGGTAAGG - ACGT GAAACACGAAAT AACAAGGG- AGAGGC TCAGAACTTGTTTGTCCTAACCAAAAAGGGTAA
AGTCTGGGG TCTGTCGGTAAGG-ACGTGAAACACGAAAT AACAAGGG- AGAGGCTECTGAACTTGTTTGTCCTAACCAAAAAGGGTAA
————————— TCTATCGGTAAGG-ACGTGAAATACGAGAT AACAAGGG- AGAGACTTTGAACTTGTTTATCCTAACTGAAAAGGGTTA
--------- TCTATCGGTAAGG-ACGTGAAATACGAAAT AACAAGGG - AGAGACTTTGAACTTGTTTATCCTAACTGAAAAGGGTGA
--------- TTTATTGGTAAGG- ACGTGAAATACGAAAT AACAGGGG- AGAGACTTTGAACTTGTTTGTCCTAACTGAAAAGGGTGA
- TCTATCGGTAAGG-ACGT GAAATACGAAAT AACAAGGG- AGAGACTTTGAACTTGTTTATCCTAACTGAAAAGGGTAA
W | || ]

100 120 140 160
| [ 1 ]

FAT TGAATAGT TAAT TGAAACATCTTACTAGACTATGAGGAATACATCAACTGAGATTCCGTGCGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAG -
AT TGAATAGT TAAT TGAAACATC T TACTAGAC TATGAGGAATACATCAACTGAGAT TCCGTGCGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGG
SAT TGAATAGT TAAT TGAAACATCTTACTAAACTATGAGGAATACATCAACTGAGATTCCGTGCGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGG
AT TGAATAGT TAAT TGAAACATCT TAT TAGACTATGEGC GAATACATCAACTGAGATTCCGTACGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGG
AT TGAATAGT TAAT TGAAACATCTTACTAAACTATGGGGAATACATCAACTGAGATTCCGTACGTAGCGGCAAGCGATAGCGGAGG
ST TGAATAGT TAAT TGAAACATC T TACTAGACTATGAGGAATACATCAACTGAGATTCCGTGCGTAGCGGCGAGCGATAGCGGATA
e T TGAATAGT TAAT TGAAACATC T TACTAAACTATGAGGAATACATCAACTGAGATTCCGTGCGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGA
SET TGAATAGT TAAT TGAAACATC T TACTAAACTATGAGGAATACATCAACTGAGAT TCCGTGCGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGA
-GT TGAATAGT TAAT TGAAACATCTTACTAAACTATGAGGAATACATCAACTGAGATTCCGTGCGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGA
ST TGAATAGT TAAT TGAAACATCT TACTAAACTATGAGGAATACATCAACTGAGATTCCGTGCGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGA
SAT TGAGTAGT TAAT TGAAACATCTTACTAAACTATGAGGAATACATCAACTGAGATTCCGTACGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGG
AT TGAATAGT TAAT TGAAACATCTTACTAGAC TEGTGEGG GAATACATCAACTGAGATTCCGTACGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGG
AT TGAATAGT TAAT TGAAACATCTTACTAGACTATGAGGAATACATCAACTGAGATTCCGTGCGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGG
AT TAAATAGT TAAT TGAAACATC T TACTAGAC TATGAGGAARACATCAACTGAGATTCCGTGCGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGG
AT TAAATAGT TAARATGAAACATC T TACTAGACTATGAGGAATACATCAACTGAGAT TCCGTGCGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGG
SAT TGAATAGT TAAT TGAAACATCTTACTAGACTGTGGGGAATACATCAACTGAGATTCCGTACGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGG
AT TGAATAGT TAAT TGAAACATCTTACTAAACTATGGGGAATACATCAACTGAGATTCCGTACGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGG
SAT TGAATAGT TAAT TGAAACATCTTACTAGACTATGAGGAATACATCAACTGAGATTCCGTGCGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGG
CAT T - AATAGT TAAT TGAAACATCT TACTAAACTATGEGG GAATACATCAACTGAGATTCCGTACGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGG
AT T -AATAGT TAAT TGAAACATC T TACTAAACTATGGG GAATACATCAACTGAGATTCCGTACGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGG
FAT TGAATAGT TAAT TGAAACATC T TACTAAACTATGGGGAATACATCAACTGAGAT TCCGTACGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGS
AT TGAATAGT TAAT TGAAACATC T TACTAAACTATGEGG GAATACATCAACTGAGATTCCGTACGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGG
TAT TGAAT G GT TAAT TGAAACATC T TAT TAAACTATAGGGAATAAATCAAT TGAGATTCCGTACGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGG
SAT TGAATAGT TAAT TGAAACATCT TACTAAACTATGAGCGGAATAAATCAACTGAGATTCCGTACGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGG
AT TAAATAGT TAAT TGAAACATC T TACTAAAC TATGAGGAATARAATCAACTGAGATTCCGTGCGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGA
SAT TGAATAGT TAAT TGAAACATCT TACTAAAC TATGAGGAATACATCAACTGAGAT TCCGTGCGTAGCGGCGAGCGATAGCGGAGS
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lfﬂ z?n 220 ZTE z‘sn
AATTGTCTCAAACAGATAATT AAGATGATTGGACATCTAGACTAAACC CCGATAGACACCTAT AGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTCAAACAGATAATT AAGATGATTGGACATCTAGACTAAACC CCGATAGACACCTAT AGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTCARACAGATAATT AAGATGAT TGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTAT AGAGAGAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTCAAACAGATAATT AAGATGATTGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTAT AGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTCARACAGATAATT AAGETGAT TGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTAT AGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTTAAACAGATAATT AAGATGAT TGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTAT AGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTTAAACAGATAATT AAGATGATTGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTAT AGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTTAAACAGATAATT AAGATGATTGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTATAGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTTAAACAGATAATT AAGATGAT TGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTAT AGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGT CTTAAACAGATAATT AAGATGATTGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTATAGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTCAAACAGATAATT AAGGTGATTGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTATAGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTCAAACAGATAATT AAGATGATTGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTAT AGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTCAAACAGATAATT AAGATGATTGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTATAGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTCAAACAGATAATT AAGATGATTGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTATAGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTCAAGCAGATAATT AAGATGTTTGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTATAGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTCAAACAGATAATT AAGATGATTGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTAT AGAGAAAGTACCGTGAGG GAAAGA
AATTGTCTCAAACAGATAATT AAGGTGATTGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTATAGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTCARAACAGATAATT AAGATGATTGGACATCTAGACTAAACC CCGATAGACACCTAT AGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTCAAACAGATAATT AAGETGATTGGACATCTAGACTAAACC CCGATAGACACCTAT AGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTCARACAGATAATT AAGGTGATTGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTAT AGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTCAAACAGATAATT AAGETGATTGGACATCTAGACTAAACC CCGATAGACACCTAT AGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTCARACAGATAATT AAGETGAT TGGACATCTAGACTAAACC CCGACAGACACCTAT AGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTATCAAACAGATAATT AAGATGATTGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGATACCTAT AGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTCAAACAGATAATT AAGATGATTGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTAT AGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
AATTGTCTCARACAGATAATT AAGATGAT TGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTAT AGAGAAAGTACCGTAAGGGAAAGA

AATTGTCTCARACAGATAATT AAGATGATTGGACATCTAGACTAAACCCCGATAGACACCTAT AGAGAAAGTACCGTGAGGGAAAGA
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CTTAGAATTGGTTC -TAAAAGTTACCT TTTGCATAATGGGCCTGCAAGACAAAATTTGGCAAGCTTAAGTAGTAAATGAAGGCGTAG
CTTAGAATTGGTTC -TAAAAGTTACCT TTTGCATAATGGGCCTGCAAGACAAAATTTGGCAAGCTTAAGTAGTAAATGAAGGCGTAG
CTTAGAATTGGTTC -TAAAAGTTACCT TTTGCATAATGGGCCTGC AAGACAAAATTTGGCAAGCTTAAGTAGTAAATGAAGGCGTAG
CTCAGAATTGGTTC - AAAAAGTTACCT TTTGCATAATGGGCCTGCAAGATAAGATTTGGCAAGCTTAAGTAGTGAATGAAGGCGTAG
CTCCTAATTGGTTC -TAA-GGTTACCTTTTGCATAATGGGCCTGCAAGATAAGATTTGGCAAGCTTAAATAGTGAATGAAGGCGTAG
CTCAGAATTGGTTC - TAAAAGTTACCT TTTGCATAATGGGCCTGC AAGACAAAATTTGGCAAGCTTAAATAGTAAATGAAGGCGTAG
CTCAGAATTGGT TC - TAAAAGT TACCT TTTGCATAATGGGCCTGCAAGACAAGATTTGGCAAGCTTAAGTAGTAAATGAAGGCGTAG
CTCAGAATTGGTTC - TAAAAGTTACCT TTTGCATAATGGGCCTGC AAGACAAGATTTGGCAAGCTTAAGTAGTAAATGAAGGCGTAG
CTCAGAATTGGTTC - TAAAAGTTACCT TTTGCATAATGGGCCTGC AAGACAAGATTTGGCAAGCTTAAGTAGTAAATGAAGGCGTAG
CTCAGAAT TGGT TC - TAAAAGT TACCT TTTGCATAATGGGCCTGC AAGACAAGATTTGGCAAGCTTAAGTAGTAAATGAAGGCGTAG
CTCAGAATTGGT TCTAAAAAGT TACCT TTTGCATAATGGGCCTGCAAGACAAGATTTGGCAAGCTTAAGTAGTGAATGAAGGCGTAG
CTCAGAAT TGGT TCA - AAAAGT TACCT TTTGCATAATGGGCCTGC AAGACAAGATTTGGCAAGCTTAAGTAGTGAATGAAGGCGTAG
CTCAGAAT TGGT T - TAAAAGT TACCT TTTGCATAATGGGCCTGCAAGACAAACTTTGGCAAGCTTAAGTAGTAAATGAAGGCGTAG
CTCAGAAT TGGT T - - AAAAGT TACCT TTTGCATAATGGGCCTGCAAGACAARAATTTGGCAAGCTTAAGTAGTAAATGAAGGCGTAG
CTCAGAATCGGTTC -TAAAAGTTACCT TTTGCATAATGGGCCTGCAAGACAAAATTTGGCAAGCTTAAGTAGTAAATGAAGGCGTAG
CTCATAAT T GGT TCA - AAAAG T TACCT TTTGCATAATGGGCCTGCAAGACAAGATTTGGCGAGCTTAAGTAGTGAATGAAGGCGTAG
CTCAGAATTGGTTC -TAAAAGTTACCT TTTGCATAATGGGCCTGCAAGATAAGATTTGGCAAGCTTAAGTAGTGAATGAAGGCGTAG
CTCAGAATTGGTTCGAAAAAGTTACCT TTTGCATAATGGGCCTGCAAGATAAGATTTGGCAAGCTTAAGTAGTAAATGAAGGCGTAG
CTCAGAATTGGTTC -TAAAAGTTACCTTTTGCATAATGGGCCTGC AAGATAAGATTTGGCAAGCTTAAGTAGTAAATGAAGGCGCAG
CTCAGAATTGGTTC -TAAAAGTTACCT TTTGCATAATGGGCCTGC AAGATAAGATTTGGCAAGCTTAAGTAGTAAATGAAGGCGCAG
CTTAGAATTGGTTC -TAAAGGTTACCT TTTGCATAATGGGCCTGCAAGATAAGATTTGGCAAGCTTAAGTAGTGAATGAAGGCGTAG
CTCAGAATTGGTTC -TAAAGGTTACCT TTTGCATAATGGGCCTGC AAGATAAGATTTGGCAAGCTTAAGTAGTAAATGAAGGCGTAG
CTCAGAATCGGTTC - TAAAAGTTACCT TTTGCATAATGGGCCTGC AAGACAAGATTTGGCAAGCTTAAGTAGTTAATGAAGGCGTAG
CTTAGAATTGGTTC -TAAAAGTTACCT TTTGCATAATGGGCCTGCAAGACAAGATTTGGCAAGCTTAAGTATTGAATGAAGGCGTAG
CTCAGAATTGGTTC - TAAAAGTTACCT TTTGCATAATGGGCCTGC AAGATAAGATTTGGCAAGCTTAAGTATTAAATGAAGGCGTAG
CTCAGAATTGGTTC -TAAAAGTTACCTTTTGCATAATGGGCCTGCAAGACAAGATTTGGCAAGCTTAAGTAGTAAATGAAGGCGTAG
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TGAAAGCAAGAGAA - AAACTCGTCAGTCAAAT -TACCCGAAACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTATG -
TGAAAGCAAGAGAA - AAACTCGTCAGTCAAAT -TACCCGAAACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTATG -
TGAAAGCAAGAGAA - AAACTCGTCAGTCAAAT -TACCCGAAACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTATG -
TGAAAGCAAGAGAA -AA-CTCGTCAGTCAAATCT-CCCGAMACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGGAGTATCT -
TGAAAGCAAGGGAA -AA-CTCGTCAGTCAAATCT-CCCGAMACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTAAGCTT -
TGATAGCAAGAAGACAAACTCGTTAGTCAAATT TTICCCGAAMACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTATG -
TGATAGCAAGA- - -CAAACTCGTTAGTCAAATT TTCCCGAAACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTATG -
TGATAGCAAGA- - -CAAACTCGTTAGTCAAATT TTCCCGAAACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTATG -
TGATAGCAAGA- - -CAAACTCGTTAGTCAAATT TTCCCGAAACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTATG -
TGATAGCAAGA- - -CAAACTCGTTAGTCAAATT TTCCCCAAACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTATG -
TGAAAGCAAGGGA - - AAACTCGTCAGTCAAATCT-CCCGAAACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTATG -
TGAAAGCAAGGGA - - AAACTCGTCAGTCAAATCT-CCCGAAACCAAGTGATCTA-CCATGGCCAGGTAGGAGTTATL -
TGAAAGCAAGAGAA -AA-CTCGTCAGTCAAATT T-CCCOAMACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTATG -
TGAAAGCAAGAGAA - AAACTCGTCAGTCAAATTC -CCCOAMACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTATG -
TGAAAGCAAGAGAA - AAACTCGTCAGTCAAATTC -CCCGAMACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTATG -
TGAAAGCAAGGGA - - AAACTCGTCAGTCAAATCT-CCCGAMACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGGAGTAGTCTTTAGACAGT
TGAAAGCAAGGGAA - AAACCCGTCAGTCAAATCT-CCCGAAMACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTAG--CT- -~ - -

TGAAAGCAAGGGAA - AAACTCGTCAGTCAAATCT-CCCGAAMACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGGAATATAA -
TGAAAGCAAGGGAA - AAACTCGTCAGTCAAATCT-CCCGAAACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTAG - -CT -
TGAAAGCAAGGGAA - AAACTCGTCAGTCAAATCT-CCCGAAACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTAG - -CT -
TGAAAGCAAGGGAA -AAACTCGTCAGTCAGATCT-CCCGAMACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTAG - -CT -
TGAAAGCAAGGGAA -AAACTCGTCAGTCAAATCT-CCCGAMACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTAG - -CT -
TGAAAGCAAGGGA - - AAACTCGTCAGTCAAATTE -CCCGAMACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGGCATAGATGC
TGAAAGCAAGAGAA - AAACTCGTCAGTCAAATCT -CCCGAAACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGGAGTATTTACCATA- - - -
TGAAAGCAAGAGAN - AAACTCGTTAGTCAAATCT -CCCGAAACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGGAGTATTTACCATA- - - -
TGAAAGCAAGAGAA - AAACTCGTCAGTCAAATCT-CCCGAAACCAAGTGATCTAACCATGGCCAGGTAGCTATG
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------- CTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATA - -GC
——————— CTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATATAGC
------- CTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATATAGC
CAGACTCCTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAATCGAACTTGGATATAGC
----CTGCTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATATAGC
------- CTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATATAGC
------- CTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATATAGC
------- CTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATATAGC
------- CTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATATAGC
——————— CTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATATAGC
——————— CTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGTGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATATAGC
------- CTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAATCGAACTTGGATATAGC
------- CTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATTCTAGTCGAACTTGGATATAGC
------- CTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATA- -GC
------- CTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATATAGC
GAAACTCCTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAATCGAACTTGGATATAGC
----CTGCTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATATAGC
CCTATTCCTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATATAGC
SCTGCTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTAAAATGCTAGTCGAACTTGGATATAGC
-CTGCTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTAAAATGCTAGTCGAACTTGGATATAGC
-CTGCTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATATAGC
--CTGCTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATATAGC
------- CTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATATAGC
-CTCCTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGTGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATATAGC
-CTCCTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATATAGC
------- CTGACCGAACCAGTGATTGTGGCAAAAATCTTGGATGAGCTGTGGTTAGCGGTGAAATACTAGTCGAACTTGGATATAGC
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TGGTTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCGCGCA - -GGTTATTC - -GCCCCCAAACCCGGEGG-COTGAATTACTGGTG-TAGTA
TGGTTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCGCCCCACGTTGATTC - -GCCCCCAAACCCGGEGG-CTTGAATTACTGGTG-TAGTA
TGEGTTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCGCCCCAAGTTGATTC - -GCCCCCAAACCCGGEGG-CTTGAATTACTGGTG -TAGTA
TGETTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCACTCCAAGTTGATTC - -GCCCCCAAACCAGGEGG - CCTGAATTACTGGTG - TAGED
TGGTTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCACTCCAAGTTAATTCTITGCCCCCAAACCAGGGGGGCCTGAATTACTGGTG - TAGCA
TGGETTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCGCOCCAAGTTGATTC - - GCCCCCAAACCCEGEGGECTTGAATTACTGGTG -TAGTA
TEGETTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCGCCCCAAGETGATTC - -GCCCCCAAACCCEGEGEGETTTGAATTACTGGTG - TAGTA
TEGETTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCGCCCCAAGETGATTC - -GCCCCCAAACCCEGEGOGTTTGAATTACTGGETG -TAGTA
TGGETTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCGCCCCAAGETGATTC - - GCCCCCAAACCCEGEGEETTTGAATTACTGGTG -TAGTA
TEGETTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCGCCCCAAGE TGATTC - - GCCCCCAAACCCEGEGOGTTTGAATTACTGGETG -TAGTA
TGGTTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCGCTCCAAGTTGATTC - -GCCCCCAAACCAAGGGG-CCTGAATTACTGGTG-CAGTA
TGGTTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCTCCCCAAGTTGATTC - -GCCCCCAAACCCGGEGG-CCTGAATTACTGGTGGTAGCA
TGGTTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCGCETCAAGTTGATTC - -GCCCCCAAACCC -GGGGGCTTGAATTACTGGTG -TAGTA
TGGTTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCGCCCCAAGTTGATTC - -GCCCCCAAACCC -GEGGGCTTGAATTACTGGTG -TAGTA
TGGTTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCGCCCCAAGTTGATTC - -GCCCCAAMACCCC -GGGGGCTTGAATTACTGGTG -TAGTA
TGETTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCACTCCAAGTTGATTC - -GCCCCCAAACCCGGEGGE - CCTGAATTACTGGTG - TAGCA
TGGTTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCACTCCGAGTTGATTC - -GCCCCCAAMACCAGGGGG-CTTGAATECCCTGGTG -TAGELC
TGEGTTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCGCCCCAAGTTGATTC - -GCCCCCAAATCAGGEGGGCCTGAATTACTGGTG -TAGCA
TGGETTCTCTACGAAACCTATCTTAGTAAGGCACTCCTAGTTGATTC - -GCCCCCAAACCAGGGEGGGCCCGAATCACTGGEG - TAGGC
TEGETTCTCTACGAAACCTATCTTAGTAAGGCACTCCTAGTTGATTC - -GCCCCCAAACCAGGEGOGLCOGAATCACTGGEG - TAGGE
TGGETTCTCTACGAAACCTATCTTAGTAAGGCACTCCAAGTTGATTC - -GCCCCCAAACCAGGEGG - CTTGAATCACTGGGES - TAGGE
TGGETTCTCTACGAAACC TATCTTAGTAAGGCACTCCAAGTTGATTC - -GCCCCCAAACCAGGGGG - CTTGAATCACTGGGEG - TAGGC
TGGTTCTCTACGAAACTTATCTCAGTAAGGCGCTCCAAGTTGATTC - -GCCCCCAAACCAGGGG- -CTTGAATTACTGGTG -TAGET
TGGTTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCATTCCATGTTGATTC - -GCCCCCAAACCAGGGGG-CTTGAATTACTGGTG-TAGTC
TEGETTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCATTCCAAGTTGATTC - - GCCCCCAAACCCGAGGG - COTGAATTACTGGTG -TAGTC
TGGTTCTCTACGAAACTTATCTTAGTAAGGCGCNCCAAGTTGATTC - -GCCCCCAAACCCGGEGG-CTTGAATTACTGGTG-TAGTA
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AGACTATGGCGATAAGGC CTCTAGTCAAGAGGG - TAAGCCC TAACCAGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGS
AGACTATGGC GATAAGGC CTCTAGTCAAGAGGGGTAAGCCC TAACCAGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
AGACTATGGCGATAAGGC CTCTAGTCAAGAGGGGTAAGCCCTAACC AGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
AGACTATGG L GATAAGGC CCCTAGTCAAGAGGGGTAAGCCC TAACCAGAAAT TAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
AGACTATGGCGACAAGGC CCCTAGTCAAGAGGGGTAAGCCC TAACCAGTAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTEGTAAAGAGG
AGACTATGGCGATAAGGC CCCTAGTCAAGAGEGGGEAAGCCC TAACCAGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
AGACTATGGCGATAAGGC CCCTAGTCAAGAGCGGGGGEAAGCCCCAACCAGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
AGACTATGGCGATAAGGC CCCTAGTCAAGAGGGGGEAAGCCCCAACC AGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
AGACTATGGCGATAAGGC CCCTAGTCAAGAGCGGGGEAAGCCCCAACCAGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
AGACTATGGCGATAAGGC CCCTAGTCAAGAGGGGEAAGCCCCAACCAGAAAT TAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
AGACTATGGCGATAAGGC CCCTAGTCAAGAGGGGTAAGCCC TAACCAGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGS
AGACTATGGCGATAAGGC CCCTAGTCAAGAGGGGTAAGCCC TAACCAGAAAT TAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
AGACTATGGCGACAAGGC CTT TAGTCAAAAGGGGTAAGCCC TAACCAGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
AGACTATG G L GATAAGGC CCC TAGTCAAGAGGGGTAAGCCC TAACCAGAAAT TAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
AGACTATGGCGATAAGGC CCCTAGTCAAGAGGGGTAAGCCC TAACCAGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAGGAGG
AGACTATGGCGATAAGGC CCCTAGTCAAAMAGGGGCAAGCCC TAACCAGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGS
AGACTATGGC GATAAGGC CCCTAGTCAAGAGGGGTAAGCCC TAACCAGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGA
AGACTATGGCGATAAGGC CCCTAGTCAAGAGGGGTAAGCCC TAACC AGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
AGACTATGGCGATAAGGC CCCTAGTCAAGAGGEGGTAAGCCC TAACCAGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
AGACTATGGCGATAAGGC CCCTAGTCAAGAGGGGTAAGCCC TAACCAGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
AGACTATGGCGATAAGGC CCCTAGTCAGGAGGEGGTAAGCCC TAACCAGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
AGACTATGGCGATAAGGC CCCTAGTCAGGAGGGGTAAGCCC TAACCAGAAAT TAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
AGACTATGGCGATAAGGC CCCTAGTCAAGAGGGGTAAGCCC TAACCAGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
AGACTATGGCGATAAGGC CCCTAGTCAAGAGGGGTAAGCCC TAACCAGAAATTAAAGTCGCTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
AGACTATGGCGATAAGGC CCCTAGTCAAGAGGGGTAAGCCCCGACCAGAAATTAAAGTCGCTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
AGACTATGGCGATAAGGC CCCTAGTCAAGAGGGGTAAGCCC TAACCAGAAATTAAAGTCACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGG
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GTTCAACTTAGACAA -

GTTCAACTTAGACAA -

GTCCAACTTAGACAA -

GCCCAACTTAGACAA - - ACAGGAA
GCTCAACTTAGACAA - - ACAGGAA
GCT CAACTTAGACAAGCC CCAACCAGAAATTAAAGT CACTAATACAGATTAAGTGTATAAAGAGGGCTCAACTTAGACAAACAGAAA
GCTCAACTTAGACAA - - ACAGAAA
GCTCAACTTAGACAA - - ACAGAAA
GCTCAACTTAGACAA - - ACAGAAA
GTCCAACTTAGACAA - ACAGGAA
GTCCAACTTAGACAA - ACAGGAA
GTTCAACTTAGACAA - GCAGGAA
GTTCAACTTAGACAA - - ACAGGAA
GTTCAACTTAGACAA - - ACAGGAA
GTCCAACTTAGACAA - ACAGGAA
GTCCAACTTAGACAA - ACAGGAA
GTCCAACTTAGACAA - ACAGGAA
GTCCAACTTAGACAA- - ACAGGAA
GTCCAACTTAGACAA - ACAGGAA
GTCCAACTTAGACAA - ACAGGAA
GTCCAACTTAGACAA - ACAGGAA
GTCCAACTTAAACAA- - ACAGGAA
GTCCGACTTAGACAA - - ACAGGAA
GTTCGGCTTAGACAA - - ACAGGAA
GTCCAACTTAGACAA - ACAGGAA
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GTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGTACAGGAAAACGTAAAAGT TCACTGAATGAGCTAGGAAACTCTAAGAATTAAGGCGGCTAAATC
GTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGTACAGGAAAACGTAAAAGTTCACTGAATGAGCTAGGAAACTCTAAGAATTAAGGCGGCTAAATC
GTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGTACAGGAAAACGTAAAAGT TCACTGAATGAGCTAGGAAACTCTAAGAATTAAGGCGGCTAAATC
GTAGGCTCGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAAAAGTTCACTGAATGAGCTAGGAAACTCTAAGAATTAAGGCGGCTAAATC
GTAGGC TTGGAAACAGCCATCTGCACAAGAAAACGTCALAAGT TCACTGAATGAGCTAGGEGACTCTAAGAATTAAGGCGGCTAAATC
GTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAAAAGTTCACTGAATGAGCTAGGBACCTCTAATAATTAGGGCGGCTAAATC
GTAGGC TTGGAAACAGCCAT CTGCACAGGAAAACGTAAAAGT TCACTGAATGAGCCAGGGACCTCTAATAATTAAGGCGGCTAAATC
GTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAAAAGTTCACTGAATGAGCCAGGGBACCTCTAATAATTAAGGCGGCTAAATC
GTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAALAAGTTCACTGAATGAGCCAGGEACCTCTAATAATTAAGGCGGCTAAATC
GTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAAAAGTTCACTGAATGAGCCAGGGBACCTCTAATAATTAAGGCGGCTAAATC
GTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAALAAGTTCACTGAATGAGCTAGGAAACTCTAAGAATTAAGGCGGCTAAGTC
GTAGGCTCGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAAAAGT TCACTGAATGAGCTAGGAAACTCTAAGAATTAAG-CGGCTAAATC
GTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAAAAGTTCACTGAATGAGCTAGGAAACTCTAAGAATTAAGGTGGCTAAATC
GTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAAAAGT TCACTGAATAAGTCAGGAAACTCTAAGAATTAAGGTGGCTAAATC
GTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAAAAGTTCACTGAATGAGCTAGGAAGCTCTAAGAATTAAGGTGGCTAAATC
GTAGGCTCGGAAACAGCCACCTGCACAGGAAAACGTAAAAGT TCACTGAATGAGCTAGGAAACTCTAAGAATTAAGGCGGCTAAATC
GTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAAAAGT TCACTGAATAAGCTAGGAAACTCTAAGAATTAAGGCGGCTAAATC
GTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAAAAGT TCACTGAATGAGCTAGGAAACTCTAAGAATTAAGGCGGCTAAATC
GTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAAAAGT TCACTGAATAAGCTAGGAAACTCTAAGAATTAAGGCGGCTAAATC
GTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAALAGTTCACTGAATAAGCTAGGAAACTCTAAGAATTAAGGCGGCTAAATC
GTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAAAAGT TCACTGAATAAGCTAGGAAACTCTAAAAATTAAGGCGGCTAAATC
GTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAALAAGTTCACTGAATAAGCTAGGAAACTCTAAGAATTAAGGCGGCTAAATC
GTAGGCTCGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAAAAGT TCACTGAATGAGCTAGGAAACCCTAAGAATTAAGGCGGCTAAATC
GTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAAAAGTTCACTGAATGAGCTAGGAAACTCTAAGAATTAAGACGGCTAAATC
GTAGGC TCGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAAAAGT TCACTGTATGAGCTAGAAAAATCTAAGAATTAAGACGGCTAAATC
GTAGGCTTGGAAACAGCCATCTGCACAGGAAAACGTAAAAGTTCACTGAATGAGCTAGGAAACTCTAAGAATTAAGGCGGCTAAATC
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TGTAACTGAAATTCTGGAAGCCAGAATGCAACCGTAAGGAAG - TATCAACTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT
TETAACTGAAATTCTGGAAGCCAGATGGCAACCGTAAGGAAG - TATCAACTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT
TETAACTGAAATTCT GGAAGC CAGATGGCAACT GTAAGGAAGCCATAC CGCAAGGAAATAT CAACTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT
TGTAACTGAAATTCTGGAAGCCATACGGCAACCGTAAGGGAG - -------------=-- CACCAACTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT
TGGAACTGAAACTCTGGAAGCC -TGCGGCAATCGCAAG - AAG - G- -CAACTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT
TGTAACTGAAATTCTGGAAGCCAGACCGTAA - - CATTAACTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT
TGETAACTGAAATTCT GGAAGCCAGACCGTAA CATCAACTGGCTTGTTAGTAGAGCGTTCT
TGTAACTGAAATTCTGGAAGCCAGACCGTAA CATCAACTGGCTTGTTAGTAGAGCGTTCT
TGETAACTGAAATTCT GGAAGCCAGACCGTAA CATCAACTGGCTTGTTAGTAGAGCGTTCT
TGTAACTGAAATTCTGGAAGCCAGACCGTAA CATCAACTGGCTTGTTAGTAGAGCGTTCT
TGTAACTGAAATTCTGGAAGCC STCAACTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT
TGTAACTGAAACTCT GGAAG S CAATTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT

TGETAACTGAAATTCT GGAAGCCAGATCGTAA - -GG - CATTAACTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT
TGTAACTGAAATTCTGGAAGCCAG -------------=::--~- CATCAACTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT
TETAACTAAAATTCTGGAAGCCAGACCGTAA - -GGAGG CATTAACTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT

TGTAACTGAAACTCT GGAAG
CETAACTGAAACTCT GGAAGCCATACGGCAACCGCAAA - AGE -
TGTAACTGAAACTCTGGAAGCCATACTTTA
TGTAACTGAAACTCTGGAAGCCATGCGGCAACCGCAAA - AGG
TETAACTGAAACTCT GGAAGCCATGCGGCAACCGCAAA - AGS
TGETAACTGAAACTCTGGAAGCCATACGGCAACCGCAAA - AGG -
TGTAACTGAAACTCTGGAAGCCATACGGCAACCGCAAA - AGG -
TGTAACTGAAATTCTGGAAGC
TETAACTGAAATTCT GGAAGCCACACGGCAACCGCAAGGAAG
TETAACTGAAATTCTGGGAGCCACACAGGAGCCGAAAGGAAG -
TGTAACTGAAATTCT GGAAGCCAGACGGCAA

S AATTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT
CETCAACTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT
TATCAATTEGCTTEETAGTAGAGCGTTCET
CETCAACTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT
CETCAACTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT
CETCAACTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT
CGTCAACTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT
ATCAACTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT
CTTTAATTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT
CATAAATTGGC TTGGTAGTAGAGCGTTCT
---------------- CATCAACTGGCTTGGTAGTAGAGCGTTCT
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GTAGGCACEATACGTGCACACCTCGTGAGATAAACAGAAGTGATAATGCAGGCATGAGTAGTACAAGAT TCATTCCCAAATAAST - -
GTAAGCACGETACCTGCACACCTCGTGAGATAAACAGAAGTCATAATGCAGGCATGAGTAGTACAAGAT TCATTCCCAAATAAAT - -
GTAGACACGATACCTGTACACCTCGTGAGATAAACAGAAGTGATAATGCAGGCATGAGTAGTACAAGAT TTACTCCCAAATAAAT - -
GTA - - - TCTATACACCTCGTGAGATAAACAGAAGTGATAATGCAGGCATGAGTAGTACAAGATTCACTCCCAAATAAA - - -
GTA - - - - -TETATCCACCTCGTGAGATAAACAGAAGTGATAATGCAGGCATGAGTAGTACAGGATTCACTCCCAAATAAA - - -
GTAGECACEATATETGCECACCTCGTGAGATAAACAGAAGTGATAATGCAGGCATGAGTAGTACAAGAT TTACTCCCAAATAAATAT
GTAGGCACGATATCTGCGCACCTTGTAAGATAAACAGAAGTGATAATGCAGGCATGAGTAGTACAAGAT TAACTCCCAAATAAATAT
GTAGGCACGATATCTGCGCACCTTGTAAGATAAACAGAAGTGATAATGCAGGCATGAGTAGTACAAGAT TAACTCCCAAATAAATAT
GTAGGCACGATATGTGCGCACCTTGTAAGATAAACAGAAGTGATAATGCAGGCATGAGTAGTACAAGAT TAACTCCCAAAT AAATAT
GTAGGCACGATATGTGCGECACCTTGTAAGATAAACAGAAGTGATAATGCAGGCATGAGTAGTACAAGAT TAACTCCCAAATAAATAT
GTA - -~ - TGCATCCACCTCGTGAGATAAACAGAAGTGACAATGCAGGCATGAGTAGTACAGGATTCACTCCCAAATAAA - - -
GTA - - - TGTATACACCTCGTGAGATAAACAGAAGTCATAATGCAGGCATGAGTAGTATA - CEEE CTCCCAAATAAA - - -
GTAGGCACGATATGTGCGCACCTCGTGAGATAAACAGAAGTGATAATGCAGGCATGAGTAGTACAAGAT TCACTCCCAAATAAATTG
GTAGGCACGAT - -GTGCECACCTCGTGAGACAAACAGAAGTGATAATGCAGGCATGAGTAGTACAAGAT TCACTCCCAAATAAATAT
GTAGECACGATACCTGCGCACCTCGTGAGATAAACAGAAGTCATAATGCAGGCATGAGTAGTACAAGATTCACTCCCAGATAAACAC
GTA - - - TCTATACACCTCOTGAGATAAACAGAAGTCATAATGCAGGCATGAGTAGTATAAGATTCACTCCCAAATAAA - - -

GTA - S TETACACACCTCGTGAGATAAACAGAAGTGATAATGCAGGCATGAGTAGTACAGGATTTACTCCCAAATAAA - - -
GTA - GCACACCTCGTGAGATAAACAGAAGTGATAATGCAGGCATGAGTAGTACAGGAT TCACTCCCAAATAAA - - -
GTE - TETACACACCTCGTGAGACAAACAGAAGTGATAATGCAGECATEAGTAGTACAGGAT TTACTCCCAGATAAA - - -
GTE - TETACACACCTCGTGAGACAAACAGAAGTGATAATGCAGECATEAGTAGTACAGGAT TTACTCCCAGATAAA - - -
GTA - TGTACACACCTCGTGAGATAAACAGAAGTGATAATGCAGGCATGAGTAGTACAGGAT TTACTCCCAAATAAAL - - -
GTA - - - - - TGTACACACCTCGTGAGATAAACAGAAGTGATAATGCAGGCATGAGTAGTACAGGAT TTACTCCCAAATAAA - - -

GTAGACACGGTACCTGCGCACCTCGTGAGATAAACAGAAGTGATAATGCAGGCATGAGTAGTATAAGATTCACTCCCAAGTAAA -
----TACATCAACCTCGTGAGATAAACAGAAGTGATAATGCAGGCATGAGTAGTACAAGATTCAGTCCCAAATAAA -
- - - -CACATACACCTCGTGAGATAAACAGAAGTGATAATGCAGGCATGAGTAGTACAAGATTCACTCCCAAATGAA - - -
---TGTGCACACCTCGTGAGATAAACAGAAGTGATAATGCAGGCATGAGTAGTACAAGATTCACTCCCAAAT AAAL - - -
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SACGCCCGATG -ATTATAATTCTTGTACCTGTTCAGGAAAAATATTATGGTACGA
SACGCCCGATGGATTATAATTCTTGTACCTGTTCAGGAAAAATATTATGGTACGA
ACGCCCGATGGATTATAATTCTTATTCTTGTTCAGGAAALAATATTATGGTACTT
ACGCCCGATGGATTATAATTCTTGGACCTGTTCAGGAAAATTATTATAGTGCAT
ACGCCCGATGGATTATAATTCTTGTACCTGTTCAGGAAAATTATTATAGTGCAT
-ATGCCCGATGGATTATAATTTTTATACCTGTTCAGGAAAAATATTATGGTACTT
SATGCCCGATGAATTATAATTTTTATACCTGTTCAGGAAAAATATTATGGTACTT
ATGCCCGATGAATTATAATTTTTATACCTGTTCAGGAAAAATATTATGGTACTT
SATGCCCGATGAATTATAATTTTTATACCTGTTCAGGAAAAATATTATGGTACTT
ATGCCCGATGAATTATAATTTTTATACCTGTTCAGGAAALAATATTATGGTACTT
- GCCCGATGGATTATAATTCTTGTACCTGTTCAGGAAAATTATTATAGTGCAT
-ACGCCCGATGAATTATAATTCTTGTACCTGTTCAGGAAAATTATTATAGTGCAT
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-A- - --TATACAGCTTCTAAGGGCATT - -
SA- - - -TATACAGCTTCTAAGGGCATT - -
-AGATATATACAGCTTCTAAGGGCATT
-ATAGTTATACAACTTCTAAGGGCATT
-ATATTTATACAACTTCTAAGGEGCATC
-------- CAGCTTCTAAGGACATT - -
ATATATATGTATACAGCTTCTAAGGACATT - -
ATATATATGTATACAGCTTCTAAGGACATT
ATATATATGTATACAGCTTCTAAGGACATT - -
ATATAT - -GTATACAGCTTCTAAGGACATT -
- - - -ATGTTTATACAGCTCCTAAGGGCATT -
----ATATTTATACAACTTCTAAGGGCATT - -

== -CAGCTTCTAAGGGCATT ACGCCCGATGGATTATAATTCTTGAACCTGTTCAGGAAAAATATTATGGTACTT
=== -CAGCTTCTAAGGGCAC- - S -GCCCGATGGATTATAATTCTTGTACCTATTCAGGAAAAATATTATGGTACTT
---------- CAGCTTCTAAGGGCACT - - -ACGCCCGATGAATTATAATTCTTGTACCTGTTCAGGAAAAATATTATGGTACGA

SATATTTATACAACTTCTAAGGGCATT
-ATATTTATACAACTTCTAAGGGCATT
SATATTTATACAGCTTCTAAGGGCETT
SATATTTATACAACTTCTAAGGGCATT - -
SATATTTATACAACTTCTAAGGGCATT - -
SATATTTATACAACTTCTAAGGGCATT

ACGCCCGATGAATTATAATTCTTGTACCEGTTCAGGAAAATTATTATAGTGCAT
ACGCCCGATGGATTATAATTCTTGTACCTGTTCGGGAARATTATTATAGTGCAT
ACGCCCGATGGATTATAATTCTTGTACCTGTTCAGGAARATTATTATAGTACET
S ACGCCCGATGGATTATAATTCTTGTACCTGTTCGGGAARATTATTATAGTGCAT
-ACGCCCGATGGATTATAATTCTTGTACCTGTTCGGGAAAATTATTATAGTGCAT
ACGCCCGATGAATTATAATTCCTGTACCTGTTCGGGAARACTTTTATAGTGCAT
- -ATATTTATACAACTTCTAAGGGCATT - - -ACGCCCGATGAATTATAATTCETGTACCTGTTCGGGAAAACTTTTATAGTGCAT
- GTATTTATACAGCTTCTAAGGGCATT - - - ACGCCCGATGGATTATAATTCTTGTAACTACCCAGGAAAATTATTATAGTCCET
-ATGTTTATACAACTECTAAGGGCATT - - -BCGCCCGATGGATTATAATTCTTGTACCTGTTCAGGAAAATTATTATAGTGCAT
SATGTTTATACAACTECTAAGGGCATTATTETGCCCGATGGETTATAATTCTTGTACCTGTTCAGGAAAATTATTATAGTGCAT
SATATTTATACAGCTTCTAAGGGCATT - - - ACGCCCGATGGATTATAATTCTTGTACCTGTTCAGGAAAATTATTATAGTNCAT

1,200
I
CCTTTAACTGTTATTTATGGGACT TAGATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
CCTTCAACTGTTATTTATGGGACT TAGATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
CCTTCAACTGTTATTTATGGGACT TATATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
CTTTCGATTGTTATTTATGGGACT TAGATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
CCTTCTATTGTTACTTATGGGACTTAGATCTAGGCATAATTCCTCTTAAGGAACTTGGCA
CCTTCAACTGTTATTTATGGGAT T TATATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTTIGGCA
CCTTCAACTGTTATTTATGGGATTTATATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
CCTTCAACTGTTATTTATGGGAT T TATATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
CCTTCAACTGTTATTTATGGGATTTATATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
CCTTCAACTGTTATTTATGGGAT T TATATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
GACTTACTTTTGATTGTTA-TTATGGGACTTAGATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
GATTGTTATTTATGGGACT TAGATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
CCTTTAACTGTTATTAATGGGACTTA- -TATAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
CCTTCAACTGTTATTAATGGGACT TAGATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
CCTTTTACTGTTATTTGTGGGAT T TAGATATAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
CTTTCGATTGTTATTTATGGGACTTAGATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
CCTTTTATTGTTACTTATGGGACT TATATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
AGTAGTACATAGTAGTACGAAGTCGTACCTTCGACTGTTATTTATGGGACTTAGATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
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AGCA- CCTTTTATTGTTACTTATGGGACT TATATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
AGCA CCTTTTATTGTTACTTATGGGACTTATATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
AGCA- CCTTTTATTGTTACTTATGGGATTTATATCTGGGCATAATTTCTCTTAGGGAACTCGGCA
AGCA- CCTTTTATTGTTACTTATGGGATTTATATCTGGGCATAATTTCTCTTAGGGAACTCGGCA

AGGA
AGCACT
AGCACA
AGNA -

CCTTCAATTGTTACTTAT GGGACTTAGATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
GATTTACTTTTGATTGTTATTTATGGGACT TAGAACTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
- - -TACTTTCGATTGTTATTTATGGGACT TAGATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA

CCTTCAATTGTTATTTATGGGACTTAGATCTAGGCATAATTTCTCTTAAGGAACTCGGCA
i N
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AT AAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGC TCTCTGCTAAAGGTT -A - -CTGAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGETT
AAATAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGC TAAAGGET -A CTGAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
AAATAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGC TAAAGATT -A CTGAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
AAATAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGCTAAAGGTTTA CTGAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
A ATAAGATCTCGECTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGCTAAAGG-TTA CTGAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
AAATAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGC TAAAGGET -A CTGAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
AAATAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGC TAAAGGET -A CTTAAGTATAGEGGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
AAATAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGCTAAAGGET -A CTTAAGTATAGGGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
AAATAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGCTAAAGGET-A CTTAAGTATAGEGGEGTGAATTCTGCCCAATGGTT
AAATAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGC TAAAGGET -A CTTAAGTATAGEGGGTGAATTCTGCCCAATGGETT
AAATAAGATC TCGACTGTTTACCAAAAACATAGC TCTCTGCTAAAGGTTTA - -CTGAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAT - -GTT
AAATAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGC TAAAGGTTTCTCCTGAGACATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
ATATAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGC TAAAGGTT -A- -CTGAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
AAATAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGC -AAAGGTT -A CTGAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
AAATAAGATC TCGACTGTTTACCAAAAACATAGC TCTCTGC TAAAGGTT -A - -CTGAAGTATAGGEGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
AAATAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGC TAAAGGTTTCTCCTGAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
A ATAAGATC TCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGC TAAAGGTTTA - -CTGAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGETT
AAATAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGC TAAAGGTTTA CTGAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
A ATAAGATC TCGACTGTTTACCAAAAACATAGC TCTCTGC TAAAGGTTTA - -CTAAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
A CATAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGCTAAAGGTTTA - -CTAAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
A CAGAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGCTAAAGGETTA CTGAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
A CAGAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGC TAAAGGTTTA CTGAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
AAATAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGC TAAAGGTTTA CTGAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
AAATAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGCTAAAGGTTTA CTGAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
AAATAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGC TAAAGGTTAA - -CTGAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGETT
AAATAAGATCTCGACTGTTTACCAAAAACATAGCTCTCTGCTAAAGGTTTA - -CTGAAGTATAGAGGGTGAATTCTGCCCAATGGTT
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CTATAGTGAAACTGAGGACTAACGTCTAAAGCGAAACCCAACTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATAAA
CTATAGTGAAACTGAGGACTAACATCTAAAGCGAAACCCAACTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATALA
GTATAGTGAAACTGAGGACTAACGTCTAAAGCGAAACCCAACTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATAAA
CTATAGTGAAACTGAGGACTAACGTCTAAAGCGAAACCCAACTGAATGGCCGLGETAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATAAA
CTATAGTGAAACTGAGGACTAACGTAT AAAGCGAAACCCAACTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATAAA
CTACAGTGAAACTAAGTACTAACGTAT AAAGCGAAACCCAACTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATALA
GTACAGTGAAACTAAGTACTAACGTATAAAGCGAAACCCAACTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATAAA
CTACAGTGAAACTAAGTACTAACGTAT AAAGCGAAACCCAACTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATAAA
CTACAGTGAAACTAAGTACTAACGTAT AAAGCGAAACCCAACTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATAAA
CTACAGTGAAACTAAGTACTAACGTAT AAAGCGAAACCCAACTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATALA
GTATAGTGAAACTGAGACT - -ACGTCTAAAGCGAAACCCACT - -GATGGCCGCGT - -ACTCTGAC-GTGATA-TGTAGCACAATAAA
CTATAGTGAAACTTAGGACTAACGTCTAAAGCGAAACCCAACTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATAAA
CTATAGTGAAACTAAGGACTAACGTCTAAAGCGAAACCCAACTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATALA
CTATAGTGAAACTGAGGACTAACGTCTAAAGCGAAACCCAACTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATALA
GTACAGTGAAACTAAGGACTAACGTCTAAAGCGAAACCCAACTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATAAA
CTATAGTGAAACTGEGGACTAACGTCTAAAGCGAAACCCAACTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATAAA
CTATAGTGAAACTGAGGACTAACGTCTAAAGCGAAACCCAACTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATALA
CTATAGTGAAACTGAGGACTAACGTCTAAGGCGAAACCCAACTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATAAA
GTATAGTGAAACTGAGGACTAACGTCTAAAGCGAAACCCAGCTAAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATAAA
CTATAGTGAAACTGAGGACTAACGTCTAAAGCGAAACCCAGCTAAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATAAA
CTATAGTGAAACTGAGGACTAACGTCTAAAGCGAAACCCAGCTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATALA
CTATAGTGAAACTGAGGACTAACGTCTAAAGCGAAACCCAGCTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATAAA
GCTATAGTGAAACTGAGGACTAACGTCT AAAGCGAAACCCAATTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATAAA
CTATAGTGAAACTGAGGACTAACGTCTAAAGCGAAACCCAACTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATAAA
CTATAGTGAAACTGAGGACTAACGTCTAAAGCGAAACCCAACTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATALA
GCTATAGTGAAACTGAGGACTAACGTCT AAAGCGAAACCCAACTGAATGGCCGCGGTAACTCTGACCGTGATAATGTAGCACAATAAA
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TAGCCAATTAATTGT TGGLGGGTATGAATGGAACCACGAGGATCTTACTGTCTCAAGAGAAAAGCCGATGAAATTATAGTTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTCTTACTGTCTCAAGAGAAAAGCCGATGAAATTATAGTTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTCTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCGATGAAATTATAGTTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGLGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTCTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCGATGAAATTATAATTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTCTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCAATGAAATTATAGTTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTTTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCGATGAAATTATAGTTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTTTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCGATGAAATTATAGTTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTTTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCGATGAAATTATAGTTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTTTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCGATGAAATTATAGTTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTTTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCGATGAAATTATAGTTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTCTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCGATGAAATTATAATTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTCTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCGATGAAATTATAATTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGETCTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCAATGAAATTATAGTTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTCTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCGATGAAATTATAGTTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTCTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCGATGAAATTATAGTTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTCTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCGATGAAATTATAATTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTCTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCGATGAAATTATAATTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTCTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCGATGAAATTATAGTTGTAGTG
TAGCCAGTTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTCTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCGETGAAATTATAATTGTAGTG
TAGCCAGTTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTCTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCGETGAAATTATAATTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTCTTACTGTCCCAAGAGAAAAGCCGATGAAATTATAATTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTCTTACTGTCTCAAGAGAAAAGCCGATGAAATTATAATTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAATCACGAGGGTCTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCAATGAAATTATAATTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTCTTACTGTCTCAAGAGAAAAGCCGATGAAATTATAATTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTCTTACTGTCTCAAGAGAAAAGCCAATGAAATTATAATTGTAGTG
TAGCCAATTAATTGT TGGCGGGTATGAATGGAACCACGAGGGTCTTACTGTCTCAAGAGGAAAGCCGATGAAATTATAGTTGTAGTG
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AAGATACTACATAAACATTGT AAGACGAARAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATACCGATAGCGTTAACTTAAAATGATCGATA-TA
AAGATACTACATAAACATTGT AAGACGAARAAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATACCGATAACGTTGACTTAAAATGATCGATACTA
AAGATACTACATAAACATTGT AAGACGAAAAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATACCGATAGCGTTAACTTAAAATGATCGATACAA
AAGATACTACATAAACATTGT AAGACGAAAAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATACCGATAGCGTTAAT TTAGAATGATCGATACTA
AAGATACTACATAAACATTGT AAGACGAAAAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATACCGATAGCGTTAACTTAAAATGATCTATACTA
AAGATACTACATAGACT TTGT AAGACGAAAAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATACCGATAGCGTTAACTTAAAATGATCGATACTA
AAGATACTACATAGACT TTGT AAGACGAAAAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATACCGATAGCGTTAACTCAAAATGATCGATACTA
AAGATACTACATAGACT TTGT AAGACGAAAAGACCCTATCGAGCTTTACGGGATACCGATAGCGTTAACTCAAAATGATCGATACTA
AAGATACTACATAGACATTGT AAGACGAAAAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATACCGATAGCGTTAACTCAAAATGATCGATACTA
AAGATACTACATAGACATTGT AAGACGAAAAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATACCGATAGCGTTAACTCAAAATGATCGATACTA
AAGATATTACATAAACATTGT AAGACGAAAAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATACCGATAGCGTTAAT TTAAAATGATCGATACTA
AAGATACTACATAAACATTGT AAGACGAAAAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATACCGATAGCGTTAAT TTAGAATGATCGATACTA
AAGATACTACATAAACATTGT AAGACGAAAAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATATCTATAGCGTTAACTTAAAATGATCGATACTA
AAGATACTACATAAACATTGT AAGACGAAAAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATACCGATAGCGTTAACTTAAAATGATCGACACTA
AAGATACTACATAAACATTGT AAGACGAARAAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATACCGATAGCGTTAACCTAAAATGATCGATACTA
AAGATACTACATAAACATTGT AAGACGAARAAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATACCGATAGCGTTAAT TTAGAATGATCGATACTA
AAGATACTACATAAACATTGT AAGACGAAAAGACCCTETCGAGCTTTACTGGATACCAATAGCGTTAAT TTAGAATGATCGATACTA
AAGATACTACATAAACATTGT AAGACGAAAAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATACCGATAGCGTTAACTTAGAATGATCGATACTA
AAGATACTACACAAACATTGT AAGACGAAAAGACCCTETCGAGCTTTACTGGATACCAGTAGCGTTAAT TTAGAATGATCGGTACCA
AAGATACTACACAAACATTGT AAGACGAAAAGACCCTETCGAGCTTTACTGGATACCAGTAGCGTTAAT TTAGAATGATCGGTACCA
AAGATACTACATAAACATTGT AAGACGAAAAGACCCTETCGAGCTTTACTGGATACCAATAGCGTTAAT TTAGAATGATCGGTACTA
AAGATACTACATAAACATTGT AAGACGAAAAGACCCTETCGAGCTTTACTGGATACCAATAGCGTTAAT TTAGAATGATCGGTACTA
AAGATACTACATAAACATTGT AAGACGAAAAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATACCGATGGCATTAAT TTATAATGATCGATACTA
AAGATACTACATAAACATTGT AAGACGAAAAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATACCGATAGCGTTAAT TTAGAATGATCGATACTA
AAGATACTACATAAACATTGT AAGACGAAAAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATACCGATAACGTTAACTTAGAATGATCGATACTA
AAGATACTACATAAACATTGT AAGACGAAAAGACCCTATCGAGCTTTACTGGATACCGATAGCGTTAACTTAAAATGATCGATACTA
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AGTATCCTAAT T T TGAGT TAATAAT T TTTGT TGGTAGGACAGTTTAGTTGGGGCGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGCGAGCTT
AGTATCCTAAT T T TEAGT TAATAAT T T T TG T TG G TAGGACAGTTTAGTTEGGGLGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGC GAGCTT
AGTATCCTAAT T TTGAGTTAATAATTTTTIGTTGGTAGGACAGTTTAGTTGGGGCGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGCGAGCTT
AGTATCCTAATTETAAGTTAATAATTTTTIGTTGGTEGGACAGTTTAGTTGGGGCGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGCGAGCTT
AGTATCCTAAT T TTAAGT TAATAATTTTTIGTTGGTAGGACAGTTTAGTTGGGGCGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGTGAGCTT
AGTATCCTAAT T TTAAGTTAATAATTTTTIGTTGGTGGGACAGTTTAGTTGGGGCGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGCGAGCTT
AGTATTCTAAT T T TGAGT TAATAAT TTTTGT TGGTEGGACAGTTTAGT TGGGGCGACTGCCTT TGAATAAGAAACGAAGGCGAGCTT
AGTATTCTAAT T TTGAGT TAATAAT T TTTGT TGGTGGGACAGTTTAGTTGGGGLGACTEGC CTT TGAATAAGAAACGAAGGC GAGCTT
AGTATTCTAAT T T TGAGT TAATAAT T TTTGT TGGTEGGACAGTTTAGTTGGGGCGACTEGCCTT TGAATAAGAAACGAAGGCGAGCTT
AGTATTCTAAT T T TEAGT TAATAAT T TTTGT TGGTEGGACAGTTTAGT TGGGGLGACTEGCCTT TGAATAAGAAACGAAGGC GAGCTT
AGTATCCTAAT T T TAAGT TAATAAAT T T TG T TG G TAGGACAGTTTAGTTEGGGLGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGC GAGCTT
AGTATCCTAATTETAAGT TAATAATTTTTIGTTGGTAGGACAGTTTAGTTGGGGCGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGCGAGCTT
AGTATCCTAAT T T TEAGT TAATAAAAT TTGT TG G TAGGACAGTTTAGTTEGGGLGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGC GAGCTT
AGTATCCTAAT T TTAAGT TAATAATTTTTIGTTGGTAGGACAGTTTAGTTGGGGCGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGCGAGCTT
AGTACCCTAAT T TTAAGTTAATAATTTTTIGTTGGTAGGACAGTTTAGTTGGGGCGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGCGAGCTT
AGTATCCTAAT T TTAAGT TAATAAT T TTTGT TGGTAGGACAGTTTAGTTGGGGCGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGCGAGCTT
AGTATTCTAAT T TTAAGTTAATAATTTTTIGTTGGCAGGACAGTTTAGTTGGGGCGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGCGAGCTT
AGTATCCTAAT TCTAAGT TAATAAAT T TTGT TGGTAGGACAGTTTAGTTGGGGCGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGCGAGCTT
AGTATTCTAAT T T TAAGT TAATAAT T TTTGT TGGLCAGGACAGTTTAGTTGGGGLGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGCGAGCTT
ACTATTCTAAT T TTAAGT TAATAATTTTTIGTTGGCAGGACAGTTTAGTTGGGGCGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGCGAGCTT
AGTATTCTAAT T T TAAGT TAATAAT T TTTGT TGGLCAGGACAGTTTAGTTGGGGCGACTACCTCTGAATAAGAAACGEGAGGCGAGCTT
AGTATTCTAAT T T TAAGT TAATAAT T T T TG T TG GLAGGACAGTTTAGTTEGGGLGACTACCTCTGAATAAGAAACGEAGGC GAGCTT
AGTATCCTAAT T TTAAGATAATAATTTTTIGTTGGTAGGACAGTTTAGTTGGGGCGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGCGAGCTT
AGTATCCTAATTCTAAGTTAATAAATTTTIGTTGGTAGGACAGTTTAGTTGGGGCGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGCGAGCTT
AGTACCCTAATTETAAGT TAATAAAT T TTIGTTGGTAAGACAGTTTAGTTGGGGCGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGCGAGCTT
AGTATCCTAAT T TTAAGT TAATAATTTTTIGTTGGTAGGACAGTTTAGTTGGGGCGACTACCTT TGAATAAGAAACGAAGGCGAGCTT
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ATGGTATACAAAGCTA -TCACATTAGCCTGACAGTGAGGGGGACATCCCTAGCTGGCACAAGGACA - -
ATGGTATACAAAGCTAATCACATTAGCCTGACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGACG -
ATGGTATATAAAGCTAATCTCATTAGCCTGACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGACT - -
ATGGTATTATTGA - -AATCTCATTAGCCTCACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGACTTACCCACATAG- - -
ATGGTATTATTAA - -AATCTCATTAGCCTGACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGATTTACCCACACAG- - -
ATGGTATACAAAGCTAATCTCATTAGCCTGACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGACT - -
ATGGTATACAAAGCTAATCTCATTAGCCTGACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGACT -
ATGGTATACAAAGCTAATCTCATTAGCCTGACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGACT -
ATGGTATACAAAGCTAATCTCATTAGCCTGACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGACT - -
ATGGTATACAAAGCTAATCTCATTAGCCTGACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGACT - -
ATGGTATTAATAA - -AATCTCATTAGCCTCACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGACCE - -
ATGGTATTATTAA - - AATCTCATTAGCCTCACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGCCCTTATA -
ATGGTATACAAAGCTAATCTCTTTAGCCTGACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGACT - -
ATGGTATACAAAGCTAATCTCATTAGCCTGACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGACT - -
ATGGTATACAAAGCTAATCTCATTAGCCTGATAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGACT
ATGGTATTATTAA - -AATCTCATTAGCCTCACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGCCCTCATA
ATGGTATTATTAA - -AATCTCATTAGCCTGACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGACTTACCCATATAG- - -
ATGGTATACGAAGTTAATCTCATTAGCCTCACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGACTTAC - - - -GAAG- - -
ATGGTATTATTAA - - AATCTCATTAGCCTGACAGTGAGGGGEACACCCCTAGCTGGCACTAGGACCTATCCGTATAG- - -
ATGGTATTATTAA - - AATCTCATTAGCCTGACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACTAGGACCTATCCGTATAG- - -
ATGGTATTATTAA - - AATCTCATTAGCCTGACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGACTTACCCAT
ATGGTATTATTAA - -AATCTCATTAGCCTGACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGACTTACCCAT
ATGGTATTGTTAA - -AATCTCATTAGCCTGACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGACTTCCCACGGTACCCACATAGTA
ATGGTATTAATAA - -AATCTCATTAGCCTCACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGACCCCGCAG
ATGGTATTAATAA - -AATCTCATTAGCCTCACAGTGAGGGGAACACCCCTAGCTGACACAAGGACCTCGETA
ATGGTATTAATAA - -AATCTCATTAGCCTGACAGTGAGGGGGACACCCCTAGCTGGCACAAGGACT

1.620 1.700 1.720
I | |

1,720 1,200 1,020
1
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A-GTCCTATGTGGGLCGATAATGACCCGATATTATTETCCAAAATAAATATCGAAAGCGGATAAAA
ACGTCCTATGTGGGCGATAATGACCCGATATGATTGTCCAAAATAAATATCGAAAGCGAATAAAA
ATGTCCTATGT GGGCGATAATGACCCGATATGATTGTCCAAAATAAATATCGAAAGCGGATAAAA
--TATATATTATATACGTAAT GGGETCCTATGTGGGCGATAGTGACCCGATATBATTATC CAAAATAAATATCGAAAGCGGATAAAA
--TATATAAGATATACGTAATGGGCTCCTATGTGGGCGATAGTGACCCGATATAATHATC CAAAATAAATATCGAAAGCGGATAAAA
ACGTCCTATGTGGGCGATAATGACCCGATATGATTGTCCAAAATAAATATCGAAAGCGAATAAAA
ACATCCTATGT GGGCGATAATGACCCGATATAATTGTCCAAAATAAATATCGAAAGCGAATAAAA
ACATCCTATGTGGGCGATAATGACCCGATATAATTGTCCAAAATAAATATCGAAAGCGAATAAAA
ACATCCTATGT GGGCGATAATGACCCGATATAATTGTCCAAAATAAATATCGAAAGCGAATAAAA
ACATCCTATGTGGGCGATAATGACCCGATATAATTGTCCAAAATAAATATCGAAAGCGGATAAAA
- - BCECACAGEGGGGTTCTETGTGGGCGATABTGACCCGATATGATTATC CAAAATAAATATCGAAAGCGGATAAAA
- - -GTATATTATAT -CGTAAGGG ATGTGGGCGATABTGACCCGATATGATTATCCAAAATAAATATCGAAAGCGGATAAAA
AGGTTCTATGT GGGCGATAATGACCCGATATBATTETCCAAAATAAATATCGAAAGCGGATAAAA
ACGTCCTATGT GGGLGATAATGACCCGATATGATTGACCAAAATAAATATCGAAAGCGGATAAAA
ACGTCCTATGT GGGCGATAATGACCCGATATAATAGTC CAAAATAAATATCGAAAGCGGATAAAA
- - -GTATATTATATGCGTAAGGG ATGTGGGCGATABTGACCCGATATGATTATCCAAAATAAATATCGAAAGCGGATAAAA
--TATATAATATATACGTAATGGGTTCCTATGTGGGCGATAATGACCCGATATAATTACC CRABATAAATATCGAAAGCGGATAAAA
AGTGAGTTCCTATGT GGGCGATAATGACCCGATATGATTATCCAAAATAAATATCGAAAGCGGATAAARA
- -TATATAATATATACGTAATGGGCTCCTATGTGGGCGATAATGACCCGATATAATTATC CTCAATAAATATCGAAAGCGGATAAAA
--TATATAATATATACGTAATGGGCTCCTATGTGGGCGATAATGACCCGATATAATTATCCTCAATAAATATCGAAAGCGGATAAAA
- -TACA - ----BCETAATGGGTTCCTATGTGGGCGATAATGACCCGATATAATTATCCTAAATAAATATCGAAAGCGGATAAAA
- -TACA - ----ACBTAATGGGTTCCTATGTGGGCGATAATGACCCGATATAATTATCCTAAATAAATATCGAAAGCGGATAAAA
CTTATACATAGTEGGEGTACETGGGETTCCTATGT GGGLGATAATGACCCGATATBATTATCCAAAATAAATATCGAAAGCGGATAAAA
GGGTTCCTATGTGGGCGATAGTGACCCGATATTATTATCCAAAATAAATATCGAAAGCGGATAAAA
-GGGTTCCTATGT GGGCGATABTGACCCGATATTATTATCCAAAAGAAATATCGAAAGCGGATAAAA
-GGGGTCCTATGT GGGCGATAATGACCCGATATNATTATCCAAAATAAATATCGAAAGCGGATAAAA

1.260 1.220
| 1 |

GCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATAT TGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGT T TGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATAT TGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATATTGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGTT TGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGTAGGAACAACAACAGAATAT GCGACCACAATCTTAAAGAGCGGTGCCCT
GCTACCGTAGGGATAACAGCGCAATATTGTCGT AGAGTTCTTATCGAGGACAGTGTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATATTGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATAT TGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGT T TGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATAT TGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATAT TGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATAT TGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGT T TGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATAT TGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATAT TGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATATTGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATAT TGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATAT TGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATATTGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGCAGGGATAACAGCGTAATAT TGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGTT TGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATAT TGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGCAGGGATAACAGCGTAATATTGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGCAGGGATAACAGCGTAATAT TGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGT T TGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGCAGGGATAACAGCGTAATAT TGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGCAGGGATAACAGCGTAATATTGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATAT TGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGT T TGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATAT TGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
GCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATAT TGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTGTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGTCCT
GCTACCGTAGGGATAACAGCGTAATAT TGTCGGAGAGTTCTTATCGAGGACAGTSTTTGCGACCTCGATGTTGAATTGCGGTGCCCT
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scleronephthya_gracillimum_rnl
dendronephthya_castanea_rnl
dendronephthva_gigantea_rnl
dendronephthya_mollis_rnl
dendronephthya_suensoni_rnl
junceella_fragilis_rnl
keratoisidinas_rnl_rev
echinogargia_complexa_rnl
euplexaura_crassa_rnl
pseudopterogorgia_bipinnata_rnl
acanella_sburnea_rnl_rev
sibagogoragia_cauliflora_rnl
briareum_asbestinum_rnl
corallium_elatius_rnl
corallium_konojoi_rnl
corallium_rubrum_rnl_rev
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dendronephthva_gigantea_rnl
dendronephthya_mollis_rnl
dendronephthya_suensoni_rml
junceella_fragilis_rnl
keratoisidinas_rnl_rev
echinogargia_complexa_rnl
euplexaura_crassa_rnl
pseudopterogorgia_bipinnata_rml
acanella_sburnea_rnl_rev
sibagogoragia_cauliflora_rnl
briareum_asbestinum_rnl
corallium_elatius_rnl
corallium_konojoi_rnl
corallium_rubrum_rnl_rev
paracorllium_japonicum_rnl_rev
heliopora_coerulea_rnl
stylatula_elongata_rnl
renilla_muelleri_rnl
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CETGCTGTAGAAGGTACC TTAGGTTGG TC TG T TCGACCATGAAAACCGTACATGATTTGAGTTCAGAGCGTGGTGACACAGCTCGGT
CETGCTGTAGAAGGTACC TTAGGTTGGE TC TG T TCGACCATGAAAACCGTACATGATTTGAGTTCAGAGCGTGEGTGACACAGCTCGGT
CETGC TG TAGAAGGTACCCTAGGT TG TC TG T TCGACCATGAAAACCGTACATGATTTGAGTTCAGAGCGTEGTGACACAGCTCGGT
GCGTGCTGTAGAAGGTACCTTAGGTTGGTCTGTTCGACCATGAAAACCGTACATGATT TGAGTTCAGAGCGTGGTGACACAGCTCGGT
GETGCTGTAGAAGGTACC TTAGGTTGGE TC TG T TCGACCATAAAAACCGTACATGATTTGAGTTCAGAGCGTGEGTGACACAGCTCGGT
CETGC TG TAGAAGGETACC TTAGG T TGGE TC TG T TCGACCATGAAAACCGTACATGATTTGAGTTCAGAGCGTEGTGACACAGCTCGGT
GCGTGCTGTAGAAGGTACCCTAGGTTGGTCTGTTCGACCATGAAAACCGTACATGATT TGAGTTCAGAGCGTGGTGACACAGCTCGGT
GCGTGCTGTAGAAGGTACCCTAGGTTGGTCTGTTCGACCATGAAAACCGTACATGATT TGAGTTCAGAGCGTGGTGACACAGCTCGGT
GCGTGCTGTAGAAGGTACCECTAGGTTGGTCTGTTCGACCATGAAAACCGTACATGATT TGAGTTCAGAGCGTGGTGACACAGCTCGGT
GCGTGCTGTAGAAGGTACCCTAGGTTGGTCTGTTCGACCATGAAAACCGTACATGATT TGAGTTCAGAGCGTGGTGACACAGCTCGGT
GGTGCTGTAGAAGGTACCTTAGGTTGGTCTGTTCGACCATGAAAACCGTACATGATT TGAGTTCAGAGCGTGGTGACACAGCTCGGT
CGETGCTGTAGAAGGTACC TTAGG T TGG TC TGT TCGACCATGAAAACCGTACATGATT TGAGTTCAGAGCGTGGTGACACAGCTCGGT
GCGTGCTGTAGAAGGTACCCTAGGTTGGTCTGTTCGACCATGAAAACCGTACATGATT TGAGTTCAGAGCGTGGTGACACAGCTCGGT
GGTGCTGTAGAAGGTACCTTAGGTTGGTCTGTTCGACCATGAAAACCGTACATGATT TGAGTTCAGAGCGTGGTGACACAGCTCGGT
GETGCTGTAGAAGGTACC TEAGGTTGG TC TG T TCGACCATGAAAACCGTACATGATTTGAGTTCAGAGCGTGGTGACACAGCTCGGT
GETGCTGTAGAAG -TACCTTARGTTGGTCTGTTCGACCATGAAA -CCGTACATGATTTGAGTTCAGAGCGTGGTGACACAGCTCGGT
GGTGCTGTAGAAGGTACCTTAGGTTGGTCTGTTCGACCATGAAAACCGTACATGATT TGAGTTCAGAGCGTGGTGACACAGCTCGGT
GETGCTGTAGLAGGTACC TTAGGTTGG TC TG T TCGACCATGAAAACCGTACATGATTTGAGTTCAGAGCGTGGTGACACAGCTCGGT
GGETGCTGLAGAAGGTACC TTAGGTTGG TC TG T TCGACCATGAAAACCGTACATGATTTGAGTTCAGAGCGTGGTGACACAGCTCGGT
GETGCTGEAGAAGGTACC TTAGGTTGGE TCTGTTCGACCATGAAAACCGTACATGATT TGAGTTCAGAGCGTEGTGACACAGCTCGGT
CETGCTGTAGAAGGTACC TTAGGTTGG TCTGTTCGACCATGAAAACCGTACATGATTTGAGTTCAGAGCGTGGTGACACAGCTCGGT
GETGCTGTAGAAGGTACC TTAGGTTGG TC TG T TCGACCATGAAAACCGTACATGATTTGAGTTCAGAGCGTGGTGACACAGCTCGGT
CETGC TG TAGAAGGETACC TTAGGT TG TC TG T TCGACCATGAAAACCGTACATGATTTGAGTTCAGAGCGTEGTGACACAGCTCGGT
GCGTGCTGTAGAAGGTACCTTAGGTTGGTCTGTTCGACCATGAAAACCGTACATGATT TGAGTTCAGAGCGTGGTGACACAGCTCGGT
CETGCTGTAGAAGGTACC TTAGGTTGGE TC TG T TCGACCATGAAAACCGTACATGATTTGAGTTCAGAGCGTGEGTGACACAGCTCGGT
GGETGCTGTAGAAGGTACC TTAGGTTGGE TCTGTTCGACCATGAAAACCGTACATGATT TGAGTTCAGAGCGTEGTGACACAGCTCGGT

1.360 1.320 2,000
1 | 1

2,020 2,040 2,060 2,020
) [ | |

TTCTATCTACAATGT TCAATCCCAACTTTTCTGAGTCCTAGTACGCAAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATAGGCCCCATC
TTCTATCTACAATGT TCAATCCCAACTTTTCTGAGTCCTAGTACGCAAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATAGGCCCCATC
TTCTATCTACAATGT TCAATCCCAACT T T TCTGAGTCCT AGTACGCAAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATTGGCCCCATC
TTCTATCTACAATGT TCAATCCCAACTTTTCTGAGTCCTAGTACGCAAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATTGGCCCCATC
TTCTATCTACAATGT TCAATCCCAACTTTTCTGAGTCCTAGTACGCAAGGAATGGTCTCAGCGAGGCTCGACTATATTGGCCCCATC
TTCTATCTACAATGT TCAATCCCAACT TTECTGAGTCCT AGTACGCAAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGGCTATATTGGCCCCATC
TTCTATCTACAATGT TCAATCCCAACT TTTTITGAGTCCTAGTACGC AAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATTGGCCCCATC
TTCTATCTACAATGT TCAATCCCAACTTTTTITGAGTCCTAGTACGCAAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATTGGCCCCATC
TTCTATCTACAATGT TCAATCCCAACTTTTTITGAGTCCT AGTACGCAAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATTGGCCCCATC
TTCTAT CTACAATGT TCAATCCCAACT TTTTTGAGTCCTAGTACGC AAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATTGGCCCCATC
TTCTATCTACAATGT TCAATCCCAACT TTTCTGAGTCCTAGTACGC AAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATAGGCCCCATC
TTCTAT CTACAATGT TCAATCCCAACT TTTCTGAGTCCTAGTACGC AAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATGGGCCC-ATC
TTCTATCTACAATGT TCAATCCCAACTTTT -TGAGTCCTAGTACGC AAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATTGGCCCCATC
TTCTAT CTACAATGT TCAATCCCAACT TTTTTGAGTCCTAGTACGC AAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATAGGCCCCATC
TTCTATCTACAATGT TCAATCCCAACTTTTCTGAGCCCTAGTACGCAAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATTGGCCCCATC
T-CTATCTACAATGT TCAATCCCAACT TTTATGAGTCCTAGTACCCAAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATTGGCCCCATC
TTCTAT CTACAATGT TAAAT CCCAACT T T TCTGAGTTCTAGTACGCAAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATTGGCCCCATC
TTCTATCTACAATGT TCAATCCCAACTTTTCTGAGTCCTAGTACGCAAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATTGGCCCCATC
TTCTATCTACAATGT TCAATCCCAACTTTTCTGAGTTCTAGTACGCAAGGAATGGTCTCAGCGATGCCCGACTATATTGGCCCCATC
TTCTAT CTACAATGT TCAATCCCAACT T T TCTGAGT TCTAGTACGCAAGGAATGGTCTCAGCGATGCCCGACTATATTGGCCCCATC
TTCTATCTACAATGT TCAATCCCAACTTTTCTGAGTTTTAGTACGCAAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATTGGCCCCATC
TTCTATCTACAATGT TCAATCCCAACTTTTCTGAGTTCTAGTACGCAAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATTGGCCCCATC
TTCTATCTACAATGT TCAATCCCAACTTTTCTGAGTCCTAGTACGCAAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATTGGCCCCATC
TTCTATCTACAATGT TCAATCCCGACTTTTCTGAGTCCTAGTACGCAAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATAAAGGCCCCATC
TTCTATCTACAATGT TCAATCCCAACTTTTATGAGCCCTAGTACGCAAGGAATGGTCTCAGTGATGCTCGACTATATCEGGCCCCATC
TTCTATCTACAATGT TCAATCCCAACTTTTCTGAGTCCTAGTACGCAAGGAATGGTCTCAGCGATGCTCGACTATATTGGCCCCATC
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GACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGCAAAGAAGGAAAACAAAGGGT TTAGGGATTAAT AAGGT
CACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGCAAAGAAGGAAAACAAAGGGT TTAGGGATTAAT AAGGT
GACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGCAAAGAAGGAAAACAAAAGGTTTAGGGATTAATAAGGT
GACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGCAAAGAAGGAGAACAAAAGGTTTCGGGATTAATAAGGTGCCACGGAAGTGGCGCACCTTETCA

GACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGCAAAGAAGGAGGACAAAAGGTTTAGGGATTAACALC ---CACCTTTTTA
GATGTAATTAACTTCTGGCTGCTGCAAAGAAGGGAAACAAAAGGT TTAGGGATTAAT AAGAT ---CACCTTCTTA
GATGTAATTAACTTCTGGCTGC TGCAAAGAAGGAGAACAAAAGGT TTAGGGATTAATAAGAT ---CACCTTCTTA
GATGTAATTAACTTCTGGCTGC TGCAAAGAAGGAGAACAAAAGGT TTAGGGATTAATAAGAT ---CACCTTCTTA
GATGTAATTAACTTCTGGCTGC TGCAAAGAAGGAGAACAAAAGGT TTAGGGATTAATAAGAT ---- - - ---CACCTTCTTA
GATGTAATTAACTTCTGGCTGCTGCAAAGAAGGAGAACAAAAGGT TTAGGGATTAATAAGAT ---- - - ---CACCTTCTTA

GACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGCAAAGAAGGATAACAAAAGGT TTECGGGATTAATAAGGTA
GACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGCAAGAAGGGAGAACAAAAGGT T-AGGGATTAATAAGGTAT
GATGTAATTAACTTCTGGCTGC TGCAAAGAAGGAGAACAAAAGGT TTAGGGATTAATAAGAT - - - - - - --------- CACCTTCTTA
GACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGCAAAGAAGGAAAACAAAAGGT TTAGGGATTAATAAGGTGCCAC -AAAGTGGCGCCCCTTCTCA
GACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGCAAAGAAGGAAAACAAAAGGT TTAGGGATTAATAAGGTGCCACGAAAGTGGCGCACTTTCTCA
AACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGCAAAGAAGGAGAACAAAAGGTTTAGGGATTAATAAGGTAT
GACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGCAAAGAAGGAGAACAAAAGGT TTAGGGATTAAT
GACGTAATCAACTTCTGGCTGC TGCAAAGAAGGAGAACAAAAGGT TTTGGGATTAATAAGGTGCCACGGAAGTGGCGCACCTTCTCA
GACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGCAAAGAAGGAGAACAAAAGGTTTGGGGATTAATA- - -A
GACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGCAAAGAAGGAGAACAAAAGGTTTGGGGATTAATA- -
GACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGCAAAGAAGGAGAACAAAAGGTTT -GGGATTAATAGGGTGCCACAAAAGTGG - -CGCACCTTTA
GACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGCAAAGAAGGAGAACAAAAGGTTT -GGGATTAATAGGGTGCCACAAAAGTGG - -CGCACCTTTA
GACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGCAAAGAAGGATAACAAAAGGT TTAGGGATTAGT AAGGT

GACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGCAAAGAAGGAALAACAALAAGGT TTAGGGATTAATAAGGT
GACGTAATCAACTTCTGGCTGCTGCAAAGAAGGAAAACAAAAGGT TTAGGGATTAATAAGGT -
GACGTAATCAACTTCTGGCTGC TGCAAAGAAGGAGAACAAAAGGT TTAGGGATTAATAAGGT - - - - - - - - -- - ---- C-C----T-A
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CETGCCATGTGEETGCATAGCCCCTGGTACCCTATGGAATTAACACTAGGGCTCATCATACTAATAGTGTTGATGTATGGATTAAAG
CGTGCCATGTGEETGCATAGCCCCTGGCACCCTATGGAATTAACACTAGGGCTTATCATACTAATAGTGTTAACGTATGGATTAAAG
TATGCCATGTGEGETGCATAGCCCCTGGCATACTATGGAATTAACACTAGGGCTCATCATACTAATAGTGTTGACGTATGGATTAAAG
TATGCCATGTGEGETGCATAGCCCCTGGCATACTATGGAATTAACACTAGGGC TCATCATACTAATAGTGTTGACGTATGGATTAAAG
TATGCCATGTGGGTGCATAGCCCCTGGCATACTATGGAATTAACACTAGGGCTCATCATACTAATAGTGTTGACGTATGGATTAAAG
TATGCCATGTGEGETGCATAGCCCCTGGCATACTATGGAATTAACACTAGGGCTCATCATACTAATAGTGTTGACGTATGGATTAAAG
TATGCCATGTGEETGCATAGCCCCTGGCATACTATGGAATTAACACTAGGGCTCATCATACTAATAGTGTTGACGTATGGATTAAAG
----- CGCGEGGEGTGCATAGCCCCTGGTACCCTATGGAATTAACACTAGGGCTCATCATACTAATAGTGTTGATGTATGGATTAAAG
----- BREREGCGGTGCATAGCCCCERGEERE CEETEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEE
TATGCCATGTGEGETGCATAGCCCCTGGCATACTATGGAATTAACACTAGGGCTCATCATACTAATAGTGTTGACGTATGGATTAAAG
TATGCCATGTGEGETGCATAGCCCCTGGTATAATATGGAATTGACACTAGGGCTCATCATACTAATAGTGTTGACGTATGGATTAAAG
TATGCCATGTGEGLGBATAGCCCCTGGCATACTATGGAATTAACACTAGGGCTCATCATACTAATAGTGTTGACGTATGGATTAAAG

GGETGCCATGEGEETGCETAGCCCCTGGCACCCTATGGAATTAACACTAGGGC TTATTATACTAATAGTGTTAACGTATGGATTAGTG
GGTGCCATGTGGEGTGCATAGCCCCTGGCACCCTATGGAATTAACACTAGGGC TCATCATACTAATAGTGTTGACGTATGGATTAAAG
GGTGCCAGGTGGGTGCATAGCCCCTTGCACCCTATGGAATTAACACTAGGGC TAATTATACTAATAGTGTTAACGTATGGATTAAAG
GGTGCCAGGTGGGTGCATAGCCCCTTGCACCCTATGGAATTAACACTAGGGC TAATTATACTAATAGTGTTAACGTATGGATTAAAG
GGETGCCATGTGGGCGCATAGCCCCTGGCACCCTATGGAATTAACACTAGGGCTTATTATACTAATAGTGTTAACGTATGGATTAAAG
GGETGCCATGTGGGETGCACAGCCCCTGGCACCCTATGGAATTAACACTAGGGC TTATTATACTAATAGTGTTAACGTATGGATTAAAG

--TGCCATGTGGGTGCATAGCCCCTGGCANNCT ATGGAATTAACACTAGGGCTCATCATACTAATAGTGTTGACGTATGGATTAAAG
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17838
1733
1813
1812
1835
1738
1868
1803
1803
1801
1775
1782
1787
1772
1793
1511
1832
1s23
1837
1837
1825
1525
1s26
18189
1818

1875
1886
1906
1899
1922
1885
1955
1890
1390
1588
1862
1863
1873
18539
1880
1597
1513
1910
1924
1524
1912
1912
1913
1906
1905

1937
1948
1968
159386
1991
1957
2027
1962
1962
1960
1925
1931
1945
1945
1967
1961
1978
1997
1933
1933
159396
1996
1975
1968
1967

1937
19458
1968
2073
2078
2044
2114
2049
2045
2047
2007
1961
2032
2032
2054
1961
2065
2034
2070
2070
2083
2083
1975
1968
1967



aloyonium_digitatum_rnl
primnoa_resedaeformis_ml
sinularia_peculiaris_rnl
narella_hawaiinensis_rnl
paraminabea_aldersladei_mnl
scleronephthya_gracillimum_rnl
dendronephthya_castanea_rnl
dendronephthva_gigantsa_rnl
dendronephthva_mollis_rnl
dendronephthya_suensoni_rnl
junceella_fragilis_rnl
keratoisidinae_rnl_rev
echinogargia_complexa_rnl
euplexaura_crassa_mnl
pseudopterogorgia_bipinnata_rml
acanella_eburnea_rnl_rev
sibagogoragia_cauliflora_rnl
briareum_asbestinum_rnl
corallium_elatius_rnl
corallium_konojoi_rml
corallium_rubrum_rnl_rev
paracorllium_japonicum_rnl_rev

heliopora_coerulea_rnl
stylatula_elongata_ml - - -
renilla_muelleri_rnl
Consensus

1937

1948

1968
GCCCCGACTCTAAGATTAGCAACATTTTGTTTAGGAGTTATACTACTTATGAGTGCTGTGGGG - == == GCTGAGCCCCATCTGCTA 2154
GCTACTACTCTAAGATTAGCAACACTETGTTTAGGAGT TACACTACTTATGGGTGCTGCTGEGTTATTAGCTGAGCCCCATCTGCTA 2165
GCCCCTACTTTAAGATTAGCTATGCTACTTGEGGG - - -GCTGCTGGGCTATTAGCTGTGCCCCACCTACTA 2113
GCCCCTACTTTAAGATTAGCTATGCTACTTGEGGG GCTGCTGGGCTATTAGCTGTGCCCCACCTACTA 2183
GCCCCTACTTTAAGATTAGCTATGCTACTTGEGGG- - -GCTGCTGGGCTATTAGCTGTGCCCCACCTACTA 2118
GCCCCTACTTTAAGATTAGCTATGCTACTTGEGGG - - -GCTGCTGGGCTATTAGCTGTGCCCCACCTACTA 2118
GCCCCCACTTTAAGATTAGCTATGCTACTTGEGGG- - -GCTGCTGGGCTATTAGCTGTGCCCCACCTACTA 2116
GCCCCGTCTCTAAGATTAGCAACATTETGTTTAGGAGCTATACTACTTATGGGAGCTGCTGEGTTATTAGCTGAGCCCCATCTGCTA 2094

1961
GCCCCTACTTTAAGATTAGCTATECTAETTGEGGG- - - - - - - - - G----- GCTGCTGGGCTATTAGCTGTGCCCCATCTACTA 2101
GCCCCGACTTTAAGATTAGCTATBCTAETTGEGGGTGETETEEEG - - - - - GCTGCTGGGCTATTAGCTGAGCCC CATCTACTA 2110
GCTCCGACTTTAAGATTAGCTATGCTAETTGEGGGTGETGTGEGE - - - - - GCTGCTGGGCTATTAGCTGAGCCCCATCTACTA 2132
------------------------------------------------------------------------------------- 1961
GCCCCGACTCTAAGATTAGCAATATTATGTTTGGGTGTTACACTACTTATGGGTGCTGCTGEGTTATTAGCTGAGCCCCATCTGCTA 2152
GCCCCAACTCTAAGATTAGCAACATTCTGTTTAGGAGTTATATTACTTCTGAGTGCTGCTGGGTTATTAGCTGANCCCCATCTGCTA 2171
GCCCCGACTCTAAGATTAGCAATATTCTGTTTGGGAGTGACACTACTTGTGGGTGCTGCTGEGTTGTTAGCTGAGCCCCATCTGCTA 2157
GCCCCGACTCTAAGATTAGCAATATTCTGTTTGGGAGTGACACTACTTGTGGGTGCTGCTGEGTTGTTAGCTGAGCCCCATCTGCTA 2157
GGCCCGACTCTAAGATTAGCAATATTCTGTTTGGGAGTGACACTACTTATGGGTGCTGCTGEGTTATTAGCTGAGCCCCATCTGCTA 2170
GCCCCGACTCTAAGATTAGCAATATTETGTTTGGGAGTBACACTACTTATGGGTGCTGCTGEGTTATTAGCTGAGCCCCATCTGCTA 2170
--- -4 1975

1968

1967

Conservation

aloyonium_digitatum_rnl
primnoa_resedasformis_rnl
sinularia_peculiaris_rnl
narella_hawaiinensis_rnl
paraminabea_aldersladei_rnl
scleronephthya_gracillimum_rnl
dendronephthya_castanea_rnl
dendronephthva_gigantsa_rnl
dendronephthva_mollis_rnl
dendronephthya_suensoni_rnl
junceella_fragilis_rnl
keratoisidinae_rnl_rev
echinogargia_complexa_rnl
euplexaura_crassa_mnl
pseudopterogorgia_bipinnata_rnl
acanella_eburnea_rnl_rev
sibagogorgia_cauliflora_rnl
briareum_asbestinum_rnl
corallium_elatius_rnl
corallium_konojoi_rml
corallium_rubrum_rnl_rev
paracorllium_japonicum_rnl_rev
heliopora_coerulea_rnl
stylatula_elongata_rnl
renilla_muelleri_rnl

Consensus

TGTTGGACACAGGCTATTAAGATGTTGGTGATGCTTAGTGGGTTAGCTATACT
TGTTGGACACAGGCTATTAAGATGTTGGTGATGC TAAGTGGGTTAGCTATACT

TGTTGGACACAGGCTATTAAGATGTTGGTGATGCTAAGCGGGTTAGCCATACTETET - ----- 2211
TGTTGGCCGCAGGCT AT TAAGATGTTGGTAATGC TAAGTGGGTTAGCCATACTATGT -------------------------- 2222
TGTTGGACACAGGCTATTAAGATGTTGGTGATGCTTAGTGGETTAGCTAT m=m- - - - - - - - - - - - - - mmm oo e m o m o 2163
TGTTGGACACAGGCEGATTAAGATGTTGGTGATGCTTAGTGGGTTAGCTATACT ------ 2236
TGTTGGACACAGGCGATTAAGATGTTGGTGATGCTTAGTGGGTTAGCTATACTATGTATGCTGGACCATCAAACATEGE - - - - 2197
TGT TGGACACAGGCEATTAAGATGTTGGTGATGCTTAGTGGGTTAGCTATACT - - - - - - - - - - - o - s e o e oo oo o 2171
TGTTGGACACAGGCGATTAAGATGTTGGTGATGCTTAGTGGGTTAGCTATACT ------ 2189
TGTTGGACACAGGCTATTAAGATGTTGGTAATGCTAAGTGGGTTAGCCGTACTATGTATGCTGGACCATCGAACATEGE - - - - 2173

TGT TGGACACAGGCTATTAAGATGTTGGTGATGC TAAGT GGGCTGGCTCTACTATGTATGCTGGACCATAGAACATCGC - - -- 2211
----------------------------------------------------------------------------------- 1961
TGTTGGACACAGGCTATTAAGATGTTGGTGATGC TAAGTGGGTTAGCCATACTATGTATGCTGGACCATCGAACATCGCATCG 2235
TGTTGGACACAGGCTATTAAGATGTTGGTGATGC TAAGTGGGTTAGCCATACT ------ 2224
TGT TGGACACAGGCTATTAAGATGTTGGTGATGC TAAGTGGGTTAGCCATTCTATGTATGCTGCGACCATCGAACATTGE - - -- 2236
TGTTGGACACAGGCTATTAAGATGTTGGTGATGC TAAGTGGGTTAGCCATTCTATGTATGCTGGACCATCGAACATTGE - - - - 2236
TGT TGGACACCGGCTATTAAGATGTTGGTGATGC TAAGTGGGTTAGCCATACTATGTATGCTGCGACCATCGAACATCGE - --- 2249
TGTTGGACACCGGCTATTAAGATGTTGGTGATGCTAAGTGGGTTAGCCATACTATGTATGCTGCGACCATCGAACATCGE - - - - 2249

Conservation

tRNA f-Met

20 40 &0
I I |

aleyonium_digitatum_Met rev TG - -GTAGGGGCAG- - -GAGTTGAACCTGCATAATCAGATTATGAGTCTGAGAACTTACCGTTAGTTGACCCTAC-A 71
primnoa_resedaeformis_tRNA_Metrev TG- -GTAGGGGCAG- - -GAGTTGAACCTGCATAATCAGATTATGAGTCTGGGAACTTACCGTTAGTTGACCCTAC-A 71
sinularia_pecullaris_tRNA_Met rev - - - TGTAGGGTCAACTAACGGTAAGTTCTCAGACTCATAATCTGATTATGCAGGTTCAACTCC- - -TGCCCCTACCA 71
narella_hawaiinensis_tRNA Metrev - - - TGTAGAGTCAACTAACGGTAAGTTTTCAGACTCATAATCTGATTATGCAGGTTCAACTCC- - -TGCCTCTACCA 71
paraminabea_aldersladei tRNA_Metrev - - - TGTAGAGTCAACTAACGGTAAGTTTTCAGACTCATAATCTGATTATGCAGGTTCAACTCC- - -TGCCTCTACCC 71
scleronephthya_gracillimum_tRNA_Met rev - - - TGTAGGGTCAACTAACGGTAAGTTCTCAGACTCATAATCTGGTTATGCAGGTTCAACTCC TGCCCCTACCA 71
dendronephthya_castanea_tRNA Metrev - - - TGTAGGGTCAACTAACGGTAAGTTCTCAGACTCATAATCTGGTTATGTAGGTTCAACTCC- - -TGCCCCTACCA 71
dendronephthya_gigantea_tRNA Metrev - - - TGTAGGGTCAACTAACGGTAAGTTCTCAGACTCATAATCTGGTTATGTAGGTTCAACTCC- - -TGCCCCTACCA 71
dendronephthya_mollis_tRNA Met rev - - - TGTAGGGTCAACTAACGGTAACGTTCTCAGACTCATAATCTGGTTATGTAGGTTCAACTCC- - -TGCCCCTACCA 71
dendronephthya_suensoni_tRNA Met TG--GTAGGGGCAG- - -GAGTTGAACCTACATAACCAGATTATGAGTCTGAGAACTTACCGTTAGTTGACCCTAC-A 71
junceella_fragilis_tRNA_Met rev - - - TGTAGAGTCGACTAACGGTAAGTTTTCAGACTCATAATCTGAATATGCAGGTTCAACTCC- --TGCCTCTACCA 71
keratoisidinae_tRNA_Met rev - - - TGTAGAGTCAACTAACGGTAAGTTTTCAGACTCATAATCTGATTATGCAGGTTCAACTCC---TGCCTCTACCT 71
echinogorgia_complexa_tRNA Metrev - - - TGTAGGGTCAACTAACGGTAAGTTCTCAGACTCATAATCTGATTATGCAGGTTCAACTCC---TGCCCCTACCA 71
euplexaura_crassa_tRNA Metrev ---TGTAGGGTCAACTAACGGTAAGTTCTCAGACTCATAATCTGATTATGCGGGTTCAACTCC TGCCCCTACCA 71
pseudopterogorgia_bipinnata_tRNA Metrev - - - TGTAGGGTCAACTAACGGTAAGTTCTCAGACTCATAATCTGACTATGCAGGTTCAACTCC- - -TGCCCCTACCA 71
acanella_eburnea_tRNA Metrev - - - TGTAGAGTCAACTAACGGTAAGTTTTCAGACTCATAATCTGATTATGCAGGTTCAACTCC - - -TGCCTCTACCC 71
sibagogorgia_cauliflora_tRNA Met rev GCTTGTAGAGTCAACTAACGGTAAGTTTTCAGGCTCATAATCTGATTATGCAGGTTCAACTCC TGTCTCTA--- 71
briareum_asbestinum_tRNA_Met rev - - - TGTAGAGTCAACTAACGGTAAGTTTTCAGACTCATAATCTGATTATGCAGGTTCAACTCC TGCCTCTACCA 71
corallium_elatius_tRNA_Met rev - - - TGTAGAGTCAACTAACGGTAAGTTTTCAGGCTCATAATCTGATTATGCAGGTTCAACTCC TGTCTCTACCA 71
corallium_konojoi tRNA Met rev - - - TGTAGAGTCAACTAACGGTAAGTTTTCAGGCTCATAATCTGATTATGCAGGTTCAACTCC - - -TGTCTCTACCA 71
corallium_rubrum_tRNA Met - - - TGTAGAGTCAACTAACGGTAAGTTTTCAGGCTCATAATCTGATTATGCAGGTTCAACTCC---TGTCTCTACCA 71
paracorallium_japonicum_tRNA_Met - - - TGTAGAGTCAACTAACGGTAAGTTTTCAGGCTCATAATCTGATTATGCAGGTTCAACTCC TGTCTCTACCA 71
heliopora_coerulea_tRNA_Metrev - - - TGTAGAGTCAACTAACGGTAAGTTTTCAGACTCATAATCTGATTATGCAGGTTCAACTCC- - -TGCCTCTACCA 71
stylatula_elongata_tRNA_Met rev - - - TGTAGAGTCAACTAACGGTAAGTTTTCAGACTCATAATCTGATTATGCAGGTTCAACTCC- - -TGCCTCTACCA 71
renilla_muelleri_tRNA Met rev - - - TGTAGAGTCAACTAACGGTAAGTTTTCAGACTCATAATCTGAATATGCAGGTTCAACTCC- - -TGCCTCTACCA 71

Consensus - - - TGTAGAGTCAACTAACGGTAAGTTTTCAGACTCATAATCTGATTATGCAGGTTCAACTCC- - -TGCCTCTACCA

Conservation [ |
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Appendix F

Protein sequence of mtMutS gene in A. digitatum

MNQIPMQYFNLAEENYSKYGLSVIQLIQIGKFYELWHEPNTPSSQQAYSQTELLAESSMR
SRPLGVTPPIEQVASLLDMSMMLPGKSSLLOMGFPTYSLNNHLSTLLDKGWTVMVIDEL
VTGKSGPKQRAVSQVYSPSCNLEDCSELSYVLSIYFSQDDLLGITLFSAMNGHSMMFPVS
WADSDKVARLLISYRISEMVIWANSGAVSEILMYNLLIGYNLFPSEPNAKIEVMGEVMNN
LPCYLSYSYENNNKEWLLLHIYMGINAEWFENKNYQEYTLSKMFQSTWAENVNQANLISL
LGVLQFIKDRNPNLIKNLQLPECYNSVVSPLNLMLCNRAEYQLDLLPKSGKLGGLLSLVD
YCSTAMGKSLLKFSLLNPITDHSELNLRYEEIATFKQLYNKKMFDNSELKHIKDLSSLHRQ
WTMCASSDTTLPPKKLSQIYHSYLSANQLMSKLTNNIQLPPLVVPQLELLIEEMGRIFQTD
NLLGDFKDVLQPTDNLTNFFVQQQTLKAQLTEWGEQTSNIVFQDTISIKAEYFNKEAYAF
SILSKKLTKLEQYMPDNSIMMLGKSGSHHMITSPTIHKVSIELNLLEEQINTYVKQTYNRE
LKSLYFSYSELFLPLENMISSLDVALSGAIAAIKFNYTKPCLMLTKSHQPQQTKGLMEAIN
LRHPLVEQLNTQEECVAHNISLEDKGMLMFSVNGAGKSTLLSAIGVNVILAQAGMYVAA
DSFSLSPYHYLITRILGGDDLHKGQGTFEVEMSDLSTMLKLANYNSLMLGDEICHGTEVS
SGAAMLAATIESLTAAQTSFVLSTHLHQVCSLIDSPVRYYHLSVIQQEDLGLIYERKLKPG
PGPSQYGIEVMGHMINDKKFYTSALKYRKLINWEPPSRSESSSLTVFRPSKYNARVFIDSC
EMCGAPAEAIHHIQPKNQLKNQPKKLCNSSSNLVPVCSSCHLDIHSNKISILGWSGTPGHK
KLYWVYLNESLDSGTE*

Protein annotation of mtMutS gene in A. digitatum
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Protein sequence of mtMutS gene in P. resedaeformis

MNQIPMQYFNLAEENYSKYGLSVIQLIQIGKFYELWHEPDTSSSQQAYSQAELLAESSMR
SQPLGVTPPIEQVASLLDMSMMLPGKSSLLQMGFPIYSLTTHLSTLLDKGWTVMVIDELV
TGKSGPKQRAVSQVYSPSCNLEDCSELSYVLSIYFSQDDLLGITLFSVMNGHSMMFPVSW
TDSDKVARLLINYRISEMVIWANSGAGSEILMNKMYNLLIGWNLFPSEPNAKMEVMGEA
LTNLPCYLSYSYENNNKEWLLLHIYMGINAEWFNKNYQEYTLSKMFQSTWTENVNQVN
LISLLGVLQFIKDRNPNLIKNLQLPECYNSVVSPLNLMLCNRAEYQLDLLPKSGKLGGLLS
LVDYCSTAMGKSLLKFRLLNPITDHSELNLRYEEIATFKQLLDKKMFDNSELKHIKDLSSL
HRQWAMCASSDTTLPPKKLSQIYHSYLFANQLMSKLMNNKWINIQLPPSVGPQLELLIEE
MGRVFQADNLLGDFKDVLQPTDNLTNFFVQQQTLKAQLTEWAEQTSNIVFQDTISIKAE
YFNKEGYAFSILPKKLIKLEQYLTNASMSDNSIMMLGKSGSHHMITSPAIHKVSIELNLLE
EQINTYVKQTYNRELKSLYFSYSELFLPLVNMISSLDVALSGAIAAIKFNYIKPCLMLAKS
QQTKGLMEAINLRHPLVEQLNTQEECVAHNISLEDKGMLMFSVNGAGKSTLLSAIGVNVI
LAQAGMYVAADSFSLSPYHYLITRILGGDDLHKGQGTFEVEMSDLSTMLKLANYNSLML
GDEICHGTEVSSGAAMLAATIESLTAAQTSFVLSTHLHQVCSLIDSPVRY YHLSVIQQEDL
GLIYERKLKPGPGPSQYGIEVMGHMINDKKFYTSALKYRKLINWEPSSRSEPNSLTVFRPS
KYNVRVFIDSCEMCGAPAEAIHHIQPKNQLKSQPSKLCNSSSNLVPVCSSCHLDIHSNKISI
LGWKGTPGHKKLYWVYLNESLDSGTE*

Protein annotation of mtMutS gene in P. resedaeformis

Strand
Helix Helix Helix
primnoa_resedaeformis_muts (+1) MNQIF‘MQYFNLAEENYSKYGLS QLI QI GKF ELWHEF‘DTSSRQQAYSQAELLAESSMRSQF‘LGVTF‘F‘IEQVASLLDERI |

St and Helix Strand Strand St rand St
b H ln
primnoa, resedaeform\s muts (+1) LPGKRSLLQMGFPlVSLTTHLS LLDKGWTWV IV IDELVTGKSGPKQRAVSQ VSPSCNLEDCSELSVVLS\ FSQDDLLGIT
|Strand Stra d
Helix Helix Strand
_ — "

Strand Str and Helix Strand
primnoa_resedasformis_muts (+1) LFStMNGHS IaFPkSWTDRDKVARLL INYRIRE IV IWANSGAGSE I L INKIYNLL | GWNLFFPSEPNAKIEVMGEALTMNLPCY

Helix
Strand Helix Helix Helix Helix
“ * H””
PMNL I K LQLF‘ECYNSV

primnoa_resedasformis_muts (+1) LSVYRYENMNMKEWLLLHI'YMG | NAEWFNKNYQEYTLSKIFQSTWTENWYMNQWNL ISLLGWLOF 'KDRN

Helix Helix Helix Helix
SELMNLRYEE IATFKQLLD!KI FDNSEL

primnoa_resedasformis_muts (+1) WSPLNLILCNRAEYQLDLLPKRGKLGGLLSLWDYCSTAMGKRLLKFRLLNP I TDH
Helix Strand

primnoa_resedasformis_muts (+1) KHIKDLSSLHROQWA ICASSDTTLPPKKLSQ I ¥YHSYLFAMNQL I SKL INNK:WI ‘I.I IQLPPSWGPQLELL IEE I GRVFQADMNLLGD
strand

Helix Helix Strand  Helix Strand

primnoa_resedaeformis_mutS (+1) FKD’LQPTDNLTNFFVQQQTLKAQLTEWAE QTSNI’FQDT EL KAEQFNKEGYAFS ILPKKL | KLEQYLTNAS | SDMS \ﬂ| L
St and Helix Helix

primnoa_resedasformis_mutS (+1) GKRGSHH "I TSFA | HKVS | ELNLLEEQ INTYVMKQTYNRELKRLYFSVSELFLELVNMI SRLDVALSGAIAAI!FNVI KPCL |

Strand

Helix Helix Helix Strand Helix Strand Strand

bf“ H E M H b
primnoa_resedaeformis_muts (+1) LAKSQQTKGLIEA| LRHPLVEQLNTQEECVAHNISLEDKGMLIFS MNGAGKSTLLRAIGVNV I LAQAGMYWVAADSFRLRPY
Strand Strand Helix L Strand Helix Strand Strand
HYLITF!ILGGDDLHKGQGTFESEMF\D ELSTHLHQVC

primnoa_resedasformis_muts (+1) LSTILKLANYMNSLI LGDE \ CHGTEVWSSGAA I LAATIERLTAAQTSF

Strand
Strand Strand Strand Strand H lixe Strand Strand
b H e b H 3
primnoa_resedaeformis_mutS (+1) SLIDSPVRYYHLS IQQEDLGLIYERKLKPGPGPSQYGIE GH | INDKKFVTSALKYRKLINWEF‘SSRSEF‘NSLT FF{F‘SK
Strand
Strand Helix Strand Strand Strand
b % e b “b H"
1 1

primnoa_resedasformis_muts (+1) YNVRWFIDSCE | CGAPAEA IHHIQPKNQLKSQPSKLCNRRSNLVPVCSSCHLD IHRMK IS ILGWKGTP GHKKL YWWYLNES L

primnoa_resedasformis_muts (+1) DSGTE*
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